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Bu c¢alismada iilkemiz mercimek yetistiriciliginin en c¢ok yapildigi
Glineydogu Anadolu bolgesinin ii¢ farkli lokasyonunda (Diyarbakir, Sanlurfa ve
Adiyaman) iki yil siireyle (2011-12, 2012-13 yetistirme sezonlarinda) onbes
mercimek genotipinin bazi dnemli tarimsal 6zellikleri ve bu oOzellikler agisindan
genotip x cevre interaksiyonlar1 ile stabiliteleri incelenmistir. Denemeler tesadiif
bloklar1 deneme desenine gore dort tekrarlamali kurulmustur.

Calismada incelenen 6zelliklerin varyans analiz sonuglarina gore; ¢igeklenme
giin sayisi, fizyolojik olgunlagsma giin sayisi, bitki boyu, sap uzunlugu, bitkide bakla
sayist, bitkide tane sayisi, 1000 tane agirligi, biyolojik verim, tane verimi ve hasat
indeksi 6zellikleri bakimindan genotip x ¢evre interaksiyonlar1 énemli bulunmustur.
Cikis siiresi, metrekarede bitki sayisi, ilk bakla yiiksekligi ve bitkide ana dal sayisi
ozellikleri bakimindan ise genotip x ¢evre interaksiyonlar1 onemsiz bulunmustur.

Incelenen stabilite parametreleri birlikte degerlendirildiginde; olgunlagma giin
sayist, bin tane agirligi, biyolojik verim yoniinden FLIP2005-10L ve FLIP2005-25L
genotipleri, bitkide bakla sayisi, bitkide tane sayist ve hasat indeksi yoniinden
FLIP2006-29L genotipi, bin tane agirligi, tane verimi yoniinden FLIP2007-65L
genotipi stabil bulunmustur. Ayrica ¢igeklenme giin sayisi, olgunlagma giin sayisi,
biyolojik verim ve tane verimi yoOniinden FLIP2006-97L genotipi stabil olarak
saptanmigtir.

Anahtar Kelimeler: Mercimek (Lens culinaris Medik.), Genotip x Cevre
Interaksiyonu, Stabilite, Verim
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Fifteen lentil genotypes were evaluated in three different locations
(Diyarbakir, Sanliurfa and Adiyaman) of Southeastern Anatolia over two years
(2011-12, 2012-13 growing in season) in complete blocks design with four
replications on some important agronomic traits and their genotype x environment
interactions and stability parameters.

Genotype x environment interactions were significant for number of days to
flowering, number of physiological maturation days, plant height, stem length,
number of pods per plant, number seed per plant, 1000-grain weight, biological
yield, grain yield and harvest index. However, genotype x environment interactions
were no significant for days to emergence, number of plants per square meter, first
pod height and number of branches per plant.

Stability parameters were indicated that genotypes FLIP2005-10L and
FLIP2005-25L were found stable for days to maturity, thousand grain weight and
biological yield. genotype FLIP2006-29L was found more stable for number of pods
per plant and seed per plant and harvest index. Genotype FLIP2006-97L was found
more stable for days to flowering and maturity, biological yield and grain yield.

Key Words: Lentil, (Lens culinaris Medik.), genotype X environment interactions,
stability,yield

II



TESEKKUR

Bu c¢alisma konusunun belirlenmesinde ve ¢alismanin  yiiriitiiliip
sonu¢lanmasinda, bana her zaman yon ve destek veren danisman hocam sayin Prof.
Dr. A. Emin ANLARSAL'a sonsuz tesekkiirlerimi sunarim.

Calismanin yiiriitiilmesi ve tezin yazim asamasinda her tiirli yardim ve
desteklerini gordiigiim Dicle Universitesi Ziraat Fakiiltesi Ogretim Uyelerinden
Doc¢.Dr.B.Tuba BICER’e, denemenin yiiriitiilmesi, istatistik analizleri ve yazim
asamasinda yardimlarini esirgemeyen GAP Uluslararasi Tarimsal Arastirma ve
Egitim Merkezi Miidiirliigiindeki mesai arkadaslarimdan basta Dr.irfan ERDEMCI,
Ziraat Yiiksek Miihendisi Medeni YASAR, Do¢.Dr. Emine KARADEMIR, Dog.Dr.
Cetin KARADEMIR ve M.Emin VURAL olmak {izere yardimlarin1 gérdiiglim tiim
arkadaglarima, ayrica arazi ¢aligmalarinda bana yardimci olan deneme ustalar1 Yasin
DALKILIC ve Ekrem TUNC’a sonsuz tesekkiir ederim.

Aragtirma doneminde manevi desteklerini hicbir zaman esirgemeyen aileme

sonsuz tesekkiir ederim.

III



ICINDEKILER SAYFA

OZ e I
ABSTRACT ...ttt ettt ettt sttt ettt sae e bt II
TESEKKUR .....couiiiiieeeeeeeeeee ettt I
ICINDEKILER ..ottt v
CIZELGELER DIZINI ...oooiiiiiieieeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeee e VI
SEKILLER DIZINT ..ot X1V
SIMGELER VE KISALTMALAR........cccvtiiiiriiierierineeiesiesesesiseiesesesesensesiesenns XVI
L1 GIRIS oot 1
2. ONCEKI CALISMALAR ........coovoieeieieeeeeeeeeeeeeeeeee e 5
2.1. Bitki Ozellikleri ve Yetistirme Teknigi ile Ilgili Calismalar ........................... 5
2.2. Genotip x Cevre Interaksiyonu ve Stabilite ile Ilgili Calismalar-...................... 8

3. MATERYAL VE METOD .......ooiiiiiiiiiieeee ettt 23
R LY 21 (< | PR 23
3.1.1. Arastirma Y1llart ve Yerleri ....coccooooviiiiiieiiiiiiiiiiieeeeee e 23

3.1.2. Arastirma Alanmin Iklim ve Toprak OzelliKleri...............cccoevevvennn.... 24

3.2  IMIBEOT ..ttt ettt et 32
3.2.1. Deneme Metodu ve Ekim Bakim ISleri........cooooeueioeeeieieeeeee. 32

3.2.2. incelenen Ozellikler ve YONtEMIETi ...........covevevevevrreeeeeeeeeerreeeeeeenens 33

3.2.3. Verilerin Degerlendirilmesi ..........ccverieeiiienieeiiieiieeieeieeeieeee e 35

4. BULGULAR VE TARTISMA ..ottt 43
4.1, C1K1S STUTEST (ZUN).ureeerrreeiieeiiieeiieeeiiee ettt e eiteeeteeeereeesaeeessaeeeeneessseessseeesnnes 43
4.2. Metrekaredeki Bitki Say1s1 (Adet) ......ccceevuieiiiiiiiiiiiiiee e 45
4.3. Cigeklenme GUn Say1S1 (GUN) ..eccveeriieriieriieiiieeieeriieeeeeiee e eiee e eeeeseeeeeens 48
4.4. Fizyolojik Olgunlasma Giin Sayi1s1 (ZUN)........cccveevreeriieiieenieeiienieeieesie e 54
4.5. Bitki BOYU (CIN) .ttt e e e e 59
4.6. Sap UzZUnlUuZU (C1M) ..eouviriiiiiiiieiienieeieeteet ettt 63
4.7. 11k Bakla YUKSEKIIZ (CIN) .....ovovvieeceeeeeeeeeceeeeeeees e 67
4.8. Bitkide Ana Dal Say1s1 (Adet) .......ccceerieriiiriiieiieieeie ettt 69
4.9. Bitkide Bakla Say1s1 (Adet)........cccveeeiiiiieiiiieeiie et 72

IV



4.10. Bitkide Tane Sayi1s1 (Adet).......cccveeeiuiririiiieeiee et 77

4.11. 1000 Tane AZITIGL (€) -veevveerreeiieeieeiie ettt ettt ettt ettt et s eeeens 82
4.12. Biyolojik Verim (Kg/da).......ccccoveriiiiiiiiiieiieiieeieee et 87
4.13. Tane Verimi (KZ/da@)........ccoeoiieiieiieiiieiieeie ettt et 92
4.14. Hasat INAEKST (%0) .....vuvurvereeeeeeceeeeeeeeeeeeeeeeeeeseeeeee e ese s sen s 98
4.15. Genotiplerin Adaptasyonlarinin Saptanmast...........ccccceeeevveevieneenereeneenens 103
4.15.1. Cigeklenme Glin Sayi1s1 (ZUN) ...ccovvevveeriienieeiiienie e 104
4.15.2. Fizyolojik Olgunlagma Gilin Sayis1 (ZUN)........cccceeeeveerrerveenreennnenne. 111
4.15.3. Bitki BOYU (CIM) .eveiiiiiiiiieiieieeeeee ettt 119
4.15.4. Sap Uzunlugu (CM) ...ooveevveeiiniinieiieniieieeieeie et 126
4.15.5. Bitkide Bakla Sayist (adet)........cccoeeveuiiriiiiieiieiiieieeeee e 133
4.15.6. Bitkide Tane Say1s1 (Adet).......cceveerieeriieriieeiieeiieeie e eee e 140
4.15.7. 1000 Tane AZITIZ1 () «ccvveeeereeeiieeeieeeieeeetee e e e 147
4.15.8. Biyolojik Verim (kg/da)........cccovieriiiiiiiiiiiiieieeeee e 154
4.15.9. Tane Verimi (Kg/da).......cceeeuieriiniiiiieciieiieeeeeeeee e 161
4.15.10. Hasat INAEKST (%0) ....vevevevereeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeee e, 170

5. SONUCLAR VE ONERILER ........c.cocooiiuiieieieieeeeeeeeeee e 177
KAYNAKLAR .ottt ettt ettt e sse e e saenseenseesaenseennens 193
OZGECMIS .ottt ettt es s s s s senenenans 203



CIZELGELER DiZIiNi

Cizelge 3.1.

Cizelge 3.2.

Cizelge 3.3.

Cizelge 3.4.

Cizelge 3.5.

Cizelge 3.6.

Cizelge 3.7.

Cizelge 3.8.

Cizelge 4.1.

Cizelge 4.2.

Cizelge 4.3.

Cizelge 4.4.

Cizelge 4.5.

Arastirmada Kullamlan Cesit/Hatlarin Isim ve Pedigrileri ................
Arastirmanin Yiritildiigii Lokasyonlarm 2011-12 - 2012-13
Yillar1 Yetistirme Sezonu ve Uzun Yillara Ait Aylik Ortalama
S1CAKIIK (°C) DEZETIETT ...ttt
Aragtirmanin  Y{ritiildiigii Lokasyonlarin 2011-12 - 2012-13
Yillar1 Yetistirme Sezonu ve Uzun Yillara Ait Aylik Ortalama
Nisbi Nem (%) DeZerleri........coveaniiiiiiniiiiiiieeieeeeeeeeeeee e
Arastirmanin  Y{riitildiigii Lokasyonlarin 2011-12 - 2012-13
Yillar1 Yetistirme Sezonu ve Uzun Yillara Ait Aylik Toplam
Yagis (Mm) DeZErIeri.....cc.ccciiiiiieiiieiieieeieeree et
Aragtirmanin Yiritiildigli Lokasyonlara Ait Toprak Analiz
N Te) 111 o] 1 o DTSSR
Denemelerin Yiiriitiildiigii Lokasyonlara Ait Ekim Tarihleri ............
Varyans Analiz CiZelZesi .....c.cocveveiieniieiiieiiieieeeie et
Farkli Cevrelerden Elde Edilen Genotiplere Iliskin Iki Yonlii

Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli 1ki Yilda ve Ug
Lokasyonda Saptanan Cikis Siiresine Ait Varyans Analiz
SONMUGIATT ...ttt e e
Farkl1 Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Cikis Stiresine (giin)
Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar®...........cccccoceviiiiniincnnne
Bazi Mercimek Genotiplerinde Yillara Ve ki Yillik
Ortalamalara Gore Saptanan Cikig Siiresi (glin) Ortalama
Degerleri ve Olusan Gruplar® ...........cccooeoviiriiieeieece e
Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli 1ki Yilda ve Ug
Lokasyonda Saptanan Metrekarede Bitki Sayisina Ait Varyans
ANAliZ SONUGIATT ......cocvviiiiiiicie e
Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Metrekarede Bitki

Sayisina (adet) Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar*...............

VI

SAYFA



Cizelge 4.6.

Cizelge 4.7.

Cizelge 4.8.

Cizelge 4.9.

Cizelge 4.10.

Cizelge 4.11.

Cizelge 4.12.

Cizelge 4.13.

Cizelge 4.14.

Cizelge 4.15.

Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlarda ve
Yillarda Elde Edilen Metrekarede Bitki Sayisina (adet) Ait
Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar®............ccccoeeveevieniiienienieeinnns
Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Iki Yilda ve Ug
Lokasyonda Saptanan Ciceklenme Giin Sayisina Ait Varyans
ANAliZ SONUGIATT .....oeeiiiieiiiceeceeee e
Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Ciceklenme Giin
Sayisina (giin) Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar* ...............
Bazi  Mercimek Genotiplerinde Yillara ve ki Yillik
Ortalamalara Gore Saptanan Ciceklenme Giin Sayis1 (giin)
Ortalama Degerleri ve Olusan Gruplar®............c.cocoveevieniieiieenieeinns
Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlardan Elde
Edilen Cigeklenme Giin Sayisina (giin) Ait Ortalama Degerler
ve Olusan Gruplar...........ccccooerieniiiiniieeeeee e
Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlarda ve
Yillarda Elde Edilen Cigeklenme Giin Sayisina (giin) Ait
Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar®............ccccoeeeiievciieencieeeeieeenee,
Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli 1ki Yilda ve Ug
Lokasyonda Saptanan Fizyolojik Olgunlasma Giin Sayisina Ait
Varyans Analiz Sonuglarti...........cocceeeviieriiiiiiiniiciieeeeeeee e
Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Fizyolojik
Olgunlagsma Gilin Sayisina (giin) Ait Ortalama Degerler ve
Olugan Gruplar® ..........ccoeevieriinirienieeeee et
Bazi Mercimek Genotiplerinde Yillara ve Iki Yillik
Ortalamalara Gore Saptanan Fizyolojik Olgunlagma Giin Sayis1
(giin) Ortalama Degerleri ve Olusan Gruplar®..............cccceovveennnnee.
Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlardan Elde
Edilen Fizyolojik Olgunlagma Giin Sayisina (gilin) Ait Ortalama

Degerler ve Olusan Gruplar®.............ccoeovveeiieiieniieiecie e

VII



Cizelge 4.16.

Cizelge 4.17.

Cizelge 4.18.

Cizelge 4.19.

Cizelge 4.20.

Cizelge 4.21.

Cizelge 4.22.

Cizelge 4.23.

Cizelge 4.24.

Cizelge 4.25.

Cizelge 4.26.

Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlarda ve
Yillarda Elde Edilen Fizyolojik Olgunlagma Giin Sayisina (giin)
Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar®...........ccccooeviivinienennene 58
Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Iki Yilda ve Ug
Lokasyonda Saptanan Bitki Boyuna Ait Varyans Analiz
SONUGIATT...ecviieiie et e e e 59
Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Bitki Boyuna (cm)
Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar®.............c.ccocveevienieeneennen. 60
Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlardan Elde

Edilen Bitki Boyuna (cm) Ait Ortalama Degerler ve Olusan

Farkli
Yillarda Elde Edilen Bitki Boyuna (cm) Ait Ortalama Degerler

Bazi Mercimek Genotiplerinde Lokasyonlarda ve
ve Olusan Gruplar...........ccccooiriiniiiiiiieeeece e 62
Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli iki Yilda ve Ug
Lokasyonda Saptanan Sap Uzunluguna Ait Varyans Analiz
SONUGIAIT....coiiiiiiiieee et 64
Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Sap Uzunluguna
(cm) Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar®............cccccoeevennene. 64
Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlardan Elde

Edilen Sap Uzunluguna (cm) Ait Ortalama Degerler ve Olusan

Farkli
Yillarda Elde Edilen Sap Uzunluguna (cm) Ait Ortalama

Bazi Mercimek Genotiplerinde Lokasyonlarda ve
Degerler ve Olusan Gruplar®............cccoecvveeiieiiieniieiieeie e 66
Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Iki Yilda ve Ug
Lokasyonda Saptanan Ilk Bakla Yiiksekligine Ait Varyans
ANaliZ SONUGIATIT ......ooeviiiiiiieciie e 67
Farkli Yillarda ve Ik Bakla

Lokasyonlarda Saptanan

Yiiksekligine (cm) Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar*......... 68

VIII



Cizelge 4.27.

Cizelge 4.28.

Cizelge 4.29.

Cizelge 4.30.

Cizelge 4.31.

Cizelge 4.32.

Cizelge 4.33.

Cizelge 4.34.

Cizelge 4.35.

Cizelge 4.36.

Cizelge 4.37.

Yillara Iki  Yillik
Ortalamalara Gore Saptanan Ik Bakla Yiiksekligi (cm)

Bazi Mercimek Genotiplerinde ve
Ortalama Degerleri ve Olusan Gruplar®............c.cocoveevieniieiiienieeinnns
Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Iki Yilda ve Ug
Lokasyonda Saptanan Bitkide Ana Dal Sayisina Ait Varyans
ANaliZ SONUGIATT .....veiiiiiiciiiecie e e
Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Bitkide Ana Dal
Sayisina (adet) Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar*...............
Yillara Iki  Yillik

Ortalamalara Gore Saptanan Bitkide Ana Dal Sayis1 (adet)

Bazi Mercimek Genotiplerinde ve
Ortalama Degerleri ve Olusan Gruplar®............c.coooveeviieniieiiienieeinns
Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Iki Yilda ve Ug
Lokasyonda Saptanan Bitkide Bakla Sayisina Ait Varyans
ANaliZ SONUGIATT .....veeiiiiiciiiece e e
Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Bitkide Bakla
Sayisina (adet) Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar*...............
Yillara Iki  Yillik

Ortalamalara Gore Saptanan Bitkide Bakla Sayisi1 (adet)

Bazi Mercimek Genotiplerinde ve
Ortalama Degerleri ve Olusan Gruplar®............ccccoceviiviniinenncnnne
Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlardan Elde
Edilen Bitkide Bakla Sayisina (adet) Ait Ortalama Degerler ve
Olusan Gruplar® ...........cccvieeiiieieeeeeee e e

Mercimek Genotiplerinde Farkli
Yillarda Elde Edilen Bitkide Bakla Sayisina (adet) Ait Ortalama

Bazi Lokasyonlarda ve
Degerler ve Olusan Gruplar®.............ccoeevveeiieiieniieiieeie e
Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Iki Yilda ve Ug
Lokasyonda Saptanan Bitkide Tane Sayisina Ait Varyans Analiz
SONUGIATT...eciviieiiie et e e e e e ree e
Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Bitkide Tane
Sayisina (adet) Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar*...............

IX



Cizelge 4.38.

Cizelge 4.39.

Cizelge 4.40.

Cizelge 4.41.

Cizelge 4.42.

Cizelge 4.43.

Cizelge 4.44.

Cizelge 4.45.

Cizelge 4.46.

Cizelge 4.47.

Cizelge 4.48.

Yillara Iki  Yillik

(adet)

Bazi Mercimek Genotiplerinde ve
Ortalamalara Gore Saptanan Bitkide Tane Sayist
Ortalama Degerleri ve Olusan Gruplar®............c.cocoveevieniieiienieeinns
Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlardan Elde
Edilen Bitkide Tane Sayisina (adet) Ait Ortalama Degerler ve
Olugan Gruplar® ..........cooeeverienirienieeeeeee e

Mercimek Genotiplerinde Farkli
Yillarda Elde Edilen Bitkide Tane Sayisina (adet) Ait Ortalama

Bazi Lokasyonlarda ve
Degerler ve Olusan Gruplar®...........cccoevviiiiiieecieece e
Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli 1ki Yilda ve Ug
Lokasyonda Saptanan Bin Tane Agirligina Ait Varyans Analiz
SONMUGIATT....cvviiiiiie et et e
Farkl1 Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Bin Tane Agirligina
(g) Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar®...........cccccoceeverennnene.
Bazi Mercimek Genotiplerinde Yillara ve Iki Yillik
Ortalamalara Gore Saptanan Bin Tane Agirligi (g) Ortalama
Degerleri ve Olusan Gruplar® ...........cccoeoiiiiiiieeiieeee e

Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlardan Elde
Edilen Bin Tane Agirligina (g) Ait Ortalama Degerler ve Olusan

Bazi Farkl
Yillarda Elde Edilen Bin Tane Agirligina (g) Ait Ortalama

Mercimek Genotiplerinde Lokasyonlarda ve
Degerler ve Olugan Gruplar®............cccoceeveeviniininienicneeeneeneeene
Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli iki Yilda ve Ug
Lokasyonda Saptanan Biyolojik Verim Degerine Ait Varyans
ANaliz SONUCIATT .....cooiiiiiiie e
Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Biyolojik Verimine
(kg/da) Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar® ..............ccccoen..
Bazi Mercimek Genotiplerinde Yillara ve 1ki Yillik
Ortalamalara Gore Saptanan Biyolojik Verim (kg/da) Ortalama

Degerleri ve Olusan Gruplar*



Cizelge 4.49.

Cizelge 4.50.

Cizelge 4.51.

Cizelge 4.52.

Cizelge 4.53.

Cizelge 4.54.

Cizelge 4.55.

Cizelge 4.56.

Cizelge 4.57.

Cizelge 4.58.

Cizelge 4.59.

Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlardan Elde
Edilen Biyolojik Verimine (kg/da) Ait Ortalama Degerler ve
Olusan Gruplar*
Bazi Farkli
Yillarda Elde Edilen Biyolojik Verimine (kg/da) Ait Ortalama

Mercimek Genotiplerinde Lokasyonlarda ve

Degerler ve Olusan Gruplar®............cccoceeveevienienenicneencnieneeennene

Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli iki Yilda ve Ug

Lokasyonda Saptanan Tane Verimi Degerine Ait Varyans

ANaliz SONUCIATT .....cooviiiiii e

Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Tane Verimine

(kg/da) Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar*..........................

Bazi Mercimek Genotiplerinde Yillara ve
Ortalamalara Gore Saptanan Tane Verimi (kg/da) Ortalama
Degerleri ve Olusan Gruplar*
Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlardan Elde
Edilen Tane Verimine (kg/da) Ait Ortalama Degerler ve Olusan
Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli

Yillarda Elde Edilen Tane Verimine (kg/da)Ait Ortalama

Lokasyonlarda ve

Degerler ve Olusan Gruplar®.............ccoecieiiiiiiieniiieieceeeeee e

Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Iki Yilda ve Ug
Lokasyonda Saptanan Hasat Indeksine Ait Varyans Analiz

SONUGIATT...eeeviiiiieeciee e e e

Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Hasat indeksine (%)

Ait Ortalama Degerler ve Olugan Gruplar®............ccocevieienennennnne

Bazi Mercimek Genotiplerinde Yillara ve Iki Yillik

Ortalamalara Gore Saptanan Hasat Indeksi (%) Ortalama
Degerleri ve Olusan Gruplar® ............ccccoevieiiiiiiieiieeeece e

Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlardan Elde
Edilen Hasat Indeksine (%) Ait Ortalama Degerler ve Olusan

XI



Cizelge 4.60.

Cizelge 4.61.

Cizelge 4.62.

Cizelge 4.63.

Cizelge 4.64.

Cizelge 4.65.

Cizelge 4.66.

Cizelge 4.67.

Cizelge 4.68.

Cizelge 4.69.

Cizelge 4.70.

Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkl

Yillarda Elde Edilen Hasat Indeksine (%) Ait Ortalama Degerler

Lokasyonlarda ve

ve Olusan Gruplar®..........coooiieieiiiiiie e

Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin
Cigeklenme Giin Sayis1 I¢in Saptanan Stabilite Parametreleri.........
Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin
Fizyolojik Olgunlasma Giin Sayilar1 I¢in Saptanan Stabilite
Parametreleri.......c.eevuieiiiiieriieieeie e
Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Bitki
Boyu I¢in Saptanan Stabilite Parametreleri.............ccoevuevevruennnn..
Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Sap
Uzunlugu I¢in Saptanan Stabilite Parametreleri..................cocoeuee.....
Farkl1 Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Bitkide
Bakla Sayisi I¢in Saptanan Stabilite Parametreleri ..........................
Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Bitkide
Tane Sayis1 I¢in Saptanan Stabilite Parametreleri............................
Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin 1000
Tane Agirhg Igin Saptanan Stabilite Parametreleri.........................
Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin
Biyolojik Verim I¢in Saptanan Stabilite Parametreleri....................
Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Tane
Verimi I¢in Saptanan Stabilite Parametreleri................coovevevennne.
Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Hasat

Indeksi I¢in Saptanan Stabilite Parametreleri..............ccc.ccoeveveeennn...

XII



XIII



SEKILLER DiZiNi

Sekil 3.1.

Sekil 3.2.

Sekil 3.3.

Sekil 3.4.

Sekil 3.5.

Sekil 3.6.

Sekil 3.7.

Sekil 3.8.

Sekil 3.9.

Sekil 3.10.

Sekil 3.11.

Sekil 3.12.

Sekil 4.1.

Sekil 4.2.

Sekil 4.3.

Sekil 4.4.

Sekil 4.5.

Sekil 4.6.

Arastirmanin Yiriitiildigii Lokasyonlara Ait 2011-12 Yetistirme

Sezonu Aylik Ortalama Sicaklik (°C) Degerleri .......cccooveverieveeenennnee.

Arastirmanin Yiritildiigii Lokasyonlara Ait 2012-13 Yetistirme

Sezonu Aylik Ortalama Sicaklik (°C) Degerleri .........oovvveveerririererennnen.

Arastirmanin Yiriitiildiigii Lokasyonlara Ait 2011-12 Yetistirme

Sezonu Aylik Ortalama Nisbi Nem (%) Degerleri .........ccccevveveennnennnen.

Arastirmanin Yiritildiigii Lokasyonlara Ait 2012-13 Yetistirme

Sezonu Aylik Ortalama Nisbi Nem (%) Degerleri ......c.ccoceveeviinnenne.

Arastirmanin Yiriitiildiigii Lokasyonlara Ait 2011-12 Yetistirme

Sezonu Aylik Toplam Yagis (mm) Degerleri ........ccooveviviiniiniinienncne

Arastirmanin Yiritildiigii Lokasyonlara Ait 2012-13 Yetistirme

Sezonu Aylik Toplam Yagis (mm) Degerleri ......ccccooveveriininniinicnnene.
Genotip Adaptasyonun S6zel Anlatimi.........cccceevveviiieniiniiiinienieeieee
Genotip Adaptasyonun Matematiksel Anlatimi..........c.cccceeeevverneennennen.
Genotip x Cevre Ortalamalar1 Arasimdaki Iliskiler............cococeevevevnnnne.
Genotip Adaptasyonun S6zel Anlatimi.........ccceeeevenieneniinienennienene
Genotip Adaptasyonun Matematiksel Anlatimi..........ccoceeveriinenicnnnnne.
Genotip x Cevre Ortalamalar1 Arasindaki iliskiler ..............c.coccoovveeee.e.

Farkli  Cevrelerde  Yetistirilen = Mercimek  Genotiplerinin
Cigeklenme Giin Sayisi I¢in Belirlenen Adaptasyon Siniflari..............
Ciceklenme Giin Sayist Degerlerinin Cevresel Indekse Gore
REGIESYONU....coiiiiiiiiiiiiee e e
Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Fizyolojik
Olgunlasma Giin Sayis1 i¢in Belitrlenen Adaptasyon Smuflari..............
Fizyolojik Olgunlagsma Giin Sayis1 Degerlerinin Cevresel Indekse
GOTE REEIESYONU.....eiiiiiiiiiiieiiieeice ettt
Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Bitki Boyu
Icin Belirlenen Adaptasyon SIiflart...........ccocoeeeveveeeeeeeeeeeeennnn,

Bitki Boyu Degerlerinin Cevresel Indekse Gore Regresyonu ..............

X1V

SAYFA



Sekil 4.7.

Sekil 4.8.
Sekil 4.9.

Sekil 4.10.

Sekil 4.11.

Sekil 4.12.

Sekil 4.13.

Sekil 4.14.

Sekil 4.15.

Sekil 4.16.
Sekil 4.17.

Sekil 4.18.
Sekil 4.19.

Sekil 4.20.

Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Sap
Uzunlugu I¢in Belirlenen Adaptasyon Sintflart...........c.c.cooevevveevnenne,
Sap Uzunlugu Degerlerinin Cevresel Indekse Gére Regresyonu..........
Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Bitkide
Bakla Sayisi I¢in Belirlenen Adaptasyon Siniflart..............cccceveveneee...
Bitkide Bakla Sayisi Degerlerinin  Cevresel Indekse Gore
REGIESYONU....ciiiiiiiiiiiiiee e
Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Bitkide
Tane Sayis1 i¢in Belirlenen Adaptasyon Siiflart.............ccoceeevevevnnene..
Bitkide Tane Sayist Degerlerinin  Cevresel Indekse Gore
REGIESYONU....ceiiiiiiiiiiii e e
Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin 1000 Tane
Agirhg Igin Belirlenen Adaptasyon Smiflart...........ococoeveveveeeeevenennnee.

1000 Tane Agirhigi Degerlerinin  Cevresel Indekse Gére
REGIESYONU....ciiiiiiiiiiiiiee e
Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Biyolojik

Verim I¢in Belirlenen Adaptasyon SIiflari.............ccoevevevevevevevevevennnns
Biyolojik Verim Degerlerinin Cevresel Indekse Gore Regresyonu......
Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Tane

Verimi i¢in Belirlenen Adaptasyon Sintflart ............c.cccoeveveveveeenennnn.
Tane Verimi Degerlerinin Cevresel indekse Gore Regresyonu............
Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Hasat

Indeksi I¢in Belirlenen Adaptasyon Smiflart............ccc.coecvevveereverunneee,

Hasat Indeksi Degerlerinin Cevresel indekse Gére Regresyonu...........

XV



SIMGELER VE KISALTMALAR

da
ha
m

cm

: Dekar

: Hektar

: Metre

: Santimetre

: Milimetre

: Gram

: Kilogram

: Santigrat Derece

: Aritmetik Ortalama

: Varyasyon Katsayis1

: Determinasyon Sabit Katsayisi
: Regresyon Katsayisi

: Determinasyon Katsayisi

: Regresyondan Ayrilis Kareler Ortalamasi

XVI



XVII



1. GIRIS Murat KOC

1. GIRIS

Glinlimiizde insan beslenmesi biiyiik Olclide bitkilere baglidir. Besinlerimiz
ya dogrudan dogruya bitkilerden ya da bitkilerle beslenen hayvanlardan saglanan
tirlinlerden olugmaktadir. Bitkiler ayn1 zamanda dogrudan dogruya ya da dolayl
olarak insanlarin bircok giyecek, yag, ilag vb. gereksinmelerini de karsilamaktadir
(Sehirali, 1988).

Yemeklik  tane  baklagillerin,  antik  donemlerde = Akdenizliler,
Mezopotamyalilar, Misirlilar, Macarlar, Truvalilar ve Ingilizler tarafindan
beslenmede kullanildigi, gegmislerinin 5000 hatta nohut ve mercimekte 8-10 bin yil
oncesine dayandigi ¢esitli kanitlarla ortaya ¢ikmustir.

Beslenmede bitkisel proteinin ana kaynagini olusturan yemeklik tane
baklagiller, diinya ve iilkemiz i¢in ¢ok dnemlidirler. Tarla bitkileri yetistiricili§inde
ekim alan1 ve iiretim bakimindan tahillardan sonra gelen tane iiriiniidiirler. Ozellikle,
Tiirkiye gibi gelismekte olan {ilkelerde bu bitki grubunun 6nemi, son yillarda
yasanan kuraklik vb. nedenlerle azalan iiretim karsisinda daha iyi anlagilmistir.

Diinyada  insan  beslenmesindeki  bitkisel  proteinlerin = %22’si,
karbonhidratlarin  %7’si; hayvan beslenmesindeki proteinlerin % 38’1 ve
karbonhidratlarin %5’1 yemeklik tane baklagillerden saglanmaktadir (Wery ve
Gricnac,1983: Sehirali, 1988’den).

Mercimek, nohut, fasulye, bezelye, bakla, boriilceden olusan yemeklik tane
baklagiller; kuru tanelerinde % 18-36 oraninda ham protein icermeleri nedeniyle hem
insan, hem de hayvan beslenmesinde, Rhizobium bakterileri ile ortak yasama girerek
havanin serbest azotunu fikse etmeleri nedeniyle ekim ndbetinde ve ekonomik olarak
dis ticarette {ilkemiz agisindan olduk¢a Onemlidirler. Baklagiller tarafindan
simbiyotik yolla tespit edilen azot miktar1 dekar basina yaklasik 10-20 kg arasinda
bulunmaktadir (Gok ve ark, 1995).

Tiirkiye’de tarla bitkileri iiretimi yapilan toplam ekilen alanin yaklagik
%71.5’ini olusturan tahillar birinci, % 5’ini olusturan yemeklik tane baklagiller ise
ikinci sirada yer almaktadir (TUIK, 2013). Kurak ve yar1 kurak alanlarda nohut ve

mercimegin, sulu alanlarda ise fasulyenin ekim ndbetine girmesi, gerek birim



1. GIRIS Murat KOC

alandan elde edilen verimin artirilmasi, gerekse nadas alanlarinin azaltilmasi
acisindan onemlidir.

Tiirkiye, baklagillerin gen merkezi olarak kabul edilen “verimli hilal”in en
onemli pargasidir. Bunun diginda tiiketim oranlar1 agisindan diinyada 6nemli bir yeri
oldugu gibi tarihsel olarak net ihracat¢1 konumunda olmustur. Ulkemizde kisi basina
yillik ortalama 2.9 kg fasulye, 4 kg mercimek ve 6 kg nohut tiiketildigi dikkate
alindiginda, yemeklik tane baklagillerin iilkemiz insanlar1 a¢isindan dnemi biiyiiktiir
(TUIK, 2013).

Mercimek (Lens), leguminoseae (baklagiller) takiminda yer alan
Papilionaceae (kelebek ¢igekliler) familyasina bagli Viceae oymagina bagh bes
onemli cinsten (Vicia L., Lathyrus L., Pisum L., Cicer L. ve Lens Miller) biridir.

Mercimek, tanesinde % 23-31 gibi yliksek oranda ham protein bulunduran
onemli bir yemeklik tane baklagil bitkisidir (Sehirali, 1988). Diinya mercimek
tiretiminin biiylik bir kismini karsilayan iilkemizde mercimek, yemeklik tane
baklagiller igerisinde nohuttan sonra en genis ekim alanina ve en biiylik iiretim
miktarina sahiptir.

Diinya mercimek ekilis alam1 4.344.671 ha. ve iiretimi 4.951.720 tondur
(FAO, 2013). Ulkemiz diinya mercimek iireticisi iilkeler arasinda mercimek ekim
alanlar1 ve iiretimi bakimindan Hindistan ve Kanada’dan sonra {i¢iincii sirada yer
almaktadir. Ulkemizde 281.178 ha alanda mercimek iiretimi yapilmakta ve bunun
biiylik bir boliimiinii (260.500 ha) kirmizi mercimek olusturmaktadir. Mercimek
tiretimimiz ise 417.000 ton olup 395.000 tonunu kirmiz1 mercimek teskil etmektedir
(TUIK, 2013).

Ulkemiz mercimek iiretiminin % 98’ini olusturan kirmizi mercimek; kislik
olarak Giineydogu Anadolu Bolgesinde, % 2’sini olusturan yesil mercimek ise yazlik
olarak Orta Anadolu ve Gegit Bolgelerinde yetistirilmektedir. Mercimek iiretiminin
Sanlurfa(%41.8),  Diyarbakir(%21),  Mardin(%15.4),  Batman(%5.5) ve
Adiyaman(%5.3) illerinde en ¢ok yapildig1 goriilmektedir (TUIK, 2013).

Mercimek diisiik sicakliklara dayaniklik ve degisen sicakliklara dayaniklilik
bakimindan yemeklik tane baklagiller i¢inde ilk siray1 alir (Ozdemir, 2002).
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Kislik Tahil-Nadas ekim noébetinin uygulandigr kurak bolgelerimizde ekim
nobetine girerek birim alan verimini artirmada ve nadas alanlarimizi azaltmada
onemli bir degere sahiptir.

Ayn1 zamanda mercimek bitkisi koklerine yerlesen rhizobium bakterileri ile
ortak yasamlar1 sonucu, havanin serbest azotunu baglayarak topraktaki azot oranini
arttirmakta ve bdylece toprak verimliligine olumlu yonde etkide bulunmaktadir.
Mercimek ekili bulundugu alanda simbiyotik yolla 8,4 kg/da azot baglamaktadir
(Sehirali, 1988). Biitiin ileri tarim tekniginin uygulandig1 yerlerde, gelistirilen yeni
ekim nobeti sistemlerinde, toprak verimlili§ini korumak ve arttirmak ydniinden, o
bolgeye uyan bir baklagil bitkisinin yer aldig1 agikc¢a bilinen bir gercektir. Tarim
alanlarimizin biiyiik bir kisminda, yagisin yeterli olmadigi ve halen sulama
olanaklarinin da bulunmadigi disiiniiliirse; soguga ve kuraga dayanikli ve bu
bolgelerimizde sulanmaksizin {iriin verebilen mercimek dnemli bir Yemeklik Tane
Baklagil bitkisi olarak ortaya ¢ikmaktadir.

Mercimegin iilkemiz i¢in diger bir 6dnemi de, Yemeklik tane baklagiller
arasinda en fazla ihrag edilen bir iirlin olarak yer almasidir.

Tarla iirlinlerinde 2012-2013 piyasa doneminde yurtici iiretimin yurti¢i talebi
karsilama derecesi (yeterlilik derecesi) en yiiksek % 122.4 ile kirmiz1 mercimekte
gerceklesirken bugdayda yeterlilik derecesi % 98.0, nohutta % 99.5 olarak
gerceklesmistir (TUIK 2014). Ulkemizde iiretilen mercimek yurtici talebi fazlasiyla
karsilamaktadir.

Bir ¢esidin verimini tam olarak belirlemek ve diger ¢esitlerle karsilastirmak
icin o ¢esidin birden fazla yil ve cevredeki denemelerden elde edilen verimlerinin
karsilagtirilmas1 gerekmektedir. Gerek morfolojik ve gerekse kalite ozellikleri
acisindan olsun yapilan degerlendirmelerde, genotiplerle farkli ¢evre sartlari
arasindaki iliski olarak tarif edilen interaksiyonlar biiylik 6nem tasimaktadir. Genotip
x y1l, genotip x yer ikili ve genotip x yer x yil iiclii interaksiyonlarin goriildiigii ancak
genetik varyansin dogru tahmin edilemedigi durumlarda zaman zaman yanlis
degerlendirmelere gidilmektedir. Bu nedenle genotip x ¢evre interaksiyonu ¢esidin

seciminde en 6nemli rol oynayan faktor olarak kabul edilmektedir. Cok sayida cesit
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farkl1 g¢evrelerde yetistirildiginde elde edilen verim siralanmasinda lokasyondan
lokasyona farkliliklar goriilebilmektedir (Kilig, 2003).

Stabilite, ¢evre sartlarinda yapilacak bir degisikligin genotipler iizerinde
olabilecek etkilerini daha 6nceden tahmin edilmesi olarak tanimlanmaktadir. Stabil
cesit, cevreler arasindaki varyansi kiigiik, performansi ise deneme ortalamasina
paralel ve regresyondan sapma kareler ortalamasi diisiik olan ¢esittir. Genotip x
cevre interaksiyonlarmi saptamak i¢in kurulan denemelerde, genotip x yer
interaksiyonunun Onemsiz ¢ikmasi halinde c¢esit se¢imi kolay olacaktir. Bu
interaksiyonun 0nemli olmasi yani genotiplerin performans siralamasinin degistigi
durumlarda her lokasyon i¢in ¢esit gelistirme gerekliligi s6z konusudur. Genotip x
yil interaksiyonlarinin 6nemli olmasi ise kolayca yorumlanamaz, her yil ayr bir 1slah
programi da olamayacagina gore yillar itibariyle iistiin performans gdsteren
genotipleri aymrmak en iyi yol iken, genotip X yer x yil interaksiyonunun
onemliliginde ise 1slah¢inin biitiin lokasyonlar ve yillarda ortalama verimi iistiin
genotipleri segmesi gerekmektedir (Ozberk, 1990; Kafa ve Kirtok, 1991; Tugay ve
Yilmaz, 1994; Bozoglu ve Giiltimser, 2000).

Bu ¢alisma 2011-12 ve 2012-13 yetistirme sezonlarinda 12 mercimek hatt1 ve
3 tescilli mercimek ¢esidi ile lilkemizde mercimek yetistiriciliginin en ¢ok yapildigi
Gilineydogu Anadolu bdlgemizin 3 farkli lokasyonunda (Diyarbakir, Sanlurfa ve
Adiyaman) yliriitiilmiistiir. Arastirmada iki y1l siireyle ti¢ farkli yerde denenen onbes
mercimek genotipinin bazi dnemli tarimsal 6zellikleri ve bu oOzellikler agisindan

genotip x ¢evre interaksiyonlari ile stabiliteleri incelenmistir.
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2. ONCEKIi CALISMALAR

2.1 Bitki Ozellikleri ve Yetistirme Teknigi ile Ilgili Cahsmalar

Gupta ve ark. (1996), 414 mercimek hattiyla Hindistan’da yiirtttiikleri
calismada; hatlarin bitki boyunun 6.2-24.2 cm, 100 tane agirhgnin 1.22-5.17 g,
ciceklenme giin sayisinin 87-143 giin, olgunlagma giin sayisinin 165-188 giin, bitkide
bakla sayisinin 11-91adet, bitkide tohum sayisinin 19-145 adet arasinda degistigini
bildirmislerdir.

Sakar ve ark. (1997), Giineydogu Anadolu yerel mercimeklerinin bazi
tarimsal Ozellikler yoniinden icerdikleri degiskenligin ve o6zellikler arasindaki
iligkilerin arastirllmasi amaciyla Diyarbakir’da 1994-1995 yetistirme doneminde,
156 yerel mercimek hattin1 kullanarak yiiriittiikleri ¢alismalarinda; hatlar fide iriligi,
fidelerde pigmentlilik, ¢igeklenme zamani, bitki boyu, biyolojik verim, tane verimi,
hasat indeksi ve 1000 tane agirligi yoniinden degerlendirmislerdir. Hatlar arasinda
incelenen biitlin 6zellikler yoniinden biiylik degiskenlik oldugunu ayrica hatlarda
tane verimi ve biyolojik verim ile bitki boyu ve biyolojik verim arasinda olumlu ve
kuvvetli iliskiler bulundugunu belirtmislerdir.

Ciftei ve Tirk (1998), Diyarbakir kosullarda Yerli Kirmiz1 ¢esidinin birkag
yil boyunca en diisiik verime sahip oldugunu bildirmislerdir. ICARDA kdkenli
hatlarin ise denemede kullanilan standart ¢esitlerden daha kisa boylu ve alttan bakla
olusturduklarini bildirmislerdir.

Rajput ve Sarwar (1999), Pakistan’da farkli orijinli 22 mercimek genotipinde
yaptiklar bir arastirmada; bakla uzunlugu ile baklada tane sayis1 arasinda olumsuz (-
0.550 **), bitki boyu ile bitkide bakla sayisi arasinda olumlu (0.675 **), bitki boyu
ile 100 tane agirhig1 arasinda olumsuz (0.759 **), tane sayisi1 ile tane verimi arasinda
olumlu (0.586 **), bitkide bakla sayisi1 ile tane verimi arasinda (0.715 **) olumlu bir
iliski oldugunu saptamislardir.

Tiirk ve Atikyilmaz (2000), Diyarbakir kosullarinda Yerli Kirmizi ¢esidinin

gec ciceklenen ve olgunlasan ¢esit oldugunu bildirmislerdir.
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Tambal ve ark. (2000), yiiksek sicaklik, yiiksek nem ve bunlarin birarada
olusturduklar1 stres faktoriinlin bos bakla yiizdesini arttirabilecegini bildirmislerdir.

Lazaro ve ark. (2001), Ispanya yerel mercimek cesitleri ile yaptiklart
calismalarinda kendi yerel cesitlerinin ICARDA hatlarindan daha uzun boylu
oldugunu bildirmislerdir.

Sakar ve Biger (2001), Diyarbakir’da 1995-1996 yetistirme sezonunda, 765
mercimek saf hattinda 19 bitkisel ve tarimsal 6zellik yoniinden degiskenlikleri
incelemek ve incelenen Ozellikler arasindaki iligkileri belirlemek amaciyla
yuriittiikkleri caligmada; bu karakterlerin en kiigiik ve en biiyiik degerleri arasindaki
farklarin biiyiik oldugunu, 6rnegin; ¢ikis zamani 32 giin; ¢igeklenme zamani 24 giin;
olgunlasma zamani 21 giin; bitki boyu 25.8cm; alt bakla yiiksekligi 24.4cm; 1000
tane agirlig1 24.4g; tane verimi 22.6g; oldugunu bildirmislerdir. Incelenen &zellikler
arasindaki iligkilerden elde edilen sonuglara gore; ¢ikis geciktikce pigmentte artma,
yatma ve ¢igeklenme siiresinde ise azalma egiliminin ortaya ¢iktigini bildirmislerdir.
Fidedeki pigmentle bakladaki pigment arasinda bir iligki bulunmadigini tespit
etmiglerdir. Fideler irilestik¢e bitki boyu ilk bakla yiiksekligi ve yatma 6zelliklerinin
arttigin belirtmislerdir. Bakla sayisi, bakla sap1 sayis1 ve biyolojik verimin bitki
basina tane verimi ile dnemli ve olumlu iliski gosterdigini bildirmislerdir.

Bicer ve ark. (2001), mercimek verim ve verim Ogelerini kiyaslamak ve
incelenen oOzellikler arasindaki iligkiler ile tane verimini dogrudan ve dolayl
etkileyen karakterleri belirlemek amaciyla, Diyarbakir’da 1996-1997 yetistirme
sezonunda, 126 kirmizi mercimek genotipini kullanarak yiiriittiikleri calismada;
incelenen Ozellikler yoniinden deneme materyalinde 6nemli farkliliklar oldugunu
belirtmislerdir. Tane veriminin; bitkide cicek sap1 sayisi, bakla sayisi, 1000 tane
agirligl, biyolojik verim ve hasat indeksi ile kuvvetli ve olumlu etkileri oldugunu
bildirmislerdir.

Turan (2003), 2001-2002 yetistirme sezonunda Harran ovasinda 11 mercimek
cesidi ile yiiriittigli calismada; tane veriminin 107 kg/da ile 288 kg/da arasinda
oldugunu, tane verimi yoniinden en yiiksek degerin F90-41L hattindan, en diisiik

degerin ise F93-1L hattindan elde edildigini bildirmistir.
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Cokkizgin ve ark. (2005), 2001-2004 yetistirme donemlerinde 11 farkli
mercimek c¢esidi ile Kahramanmaras kosullarinda verim ve verim unsurlarinin
belirlenmesi amaciyla tesadiif bloklar1 deneme desenine gore 4 tekerriirlii olarak
yurittiikleri ¢aligmalarinda; ¢esitlerin tane verimi basta olmak iizere, bitki boyu,
bitkide bakla sayisi, ilk meyve yiiksekligi, bitkide tane sayisi, bin tane agirligi gibi
karakterleri incelemislerdir. Ug yillik arastirma sonucuna gore 1000 tane agirligi
acisindan cesitler arasindaki fark:i istatistiki olarak ©Onemli bulmalarina ragmen
incelenen diger ozellikler icin farkliliklarin 6nemsiz oldugunu bildirmislerdir. En
ylksek verimi Kafkas (198.9 kg/da) ve Ciftci (184.7 kg/da) cesitlerinden, en diisiik
verimi ise Sultan-1 (140.0 kg/da) cesidinden elde ettiklerini bildirmislerdir. Bitki
boyunun en yiiksek 56.1cm, en diisiik ise 42.4cm arasinda degistigini bildirmislerdir.

Erman ve ark. (2005), Siirt’te 2003-04 yetistirme sezonunda 16 mercimek
cesidi ile yiriittiikleri calismalarinda mercimek c¢esitlerinin tarimsal ve bitkisel
ozelliklerinin belirlenmesini amaglamislardir. Cesitlerin metrekarede bitki sayisinin
188-197 adet, bitki boyunun 31.8-48.5 cm, ilk bakla yiiksekliginin 10-16 cm,
ciceklenme siiresinin 158-168 giin, olgunlagma siiresinin 214-218 giin, bitkide bakla
sayisinin 9.5-34.5 adet, bitkide tane sayisinin 12.8-54.3 adet, biyolojik verimin 593-
768.3 kg/da, tane veriminin 152-297.5 kg/da, hasat indeksinin % 25.1-38.7, bin tane
agirliginin 26.3-65.5 g arasinda degistigini saptamislardir.

Biger ve Sakar (2007a), Diyarbakir kosullarinda ICARDA koleksiyonuna ait
hatlarin ¢igeklenme ve olgunlasma zamanlarimin daha erken oldugunu, Tiirk ve
Atikyilmaz (1999), ICARDA kokenli hatlarin Yerli Kirmiz1 ve Firat-87 ¢esitlerinden
daha erkenci olduklarini bildirmislerdir.

Cokkizgin ve Anlarsal (2008), 2004-2005 ve 2005-2006 yetistirme
donemlerinde Giineydogu Anadolu Bolgesinden toplanan 40 yerel mercimek
genotipi ve 3 tescilli ¢esidin (Kafkas, Seyran-96, Yerli Kirmizi) bitkisel ve tarimsal
ozelliklerini belirlemek amaciyla yiiriittiikleri ¢alismada; bitki boyunun 31.3-44.0
cm, ilk bakla yiiksekliginin 18.8-27.1 cm, bitkideki tane sayisinin 26.8-50.6
adet/bitki, tek bitki veriminin 0.682-1.645 g/bitki, 100 tane agirliginin 2.485-3.940 g,

tane veriminin 117.0-323.1 kg/da arasinda degisim gosterdigini bildirmislerdir.
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Bicer ve Sakar (2011), Diyarbakir kosullarinda mercimekte yaptiklar
caligmalarinda; iki y1l slireyle ICARDA ve Giineydogu Anadolu bdlgesi kokenli 19
kislik hatt1 ve iki kontrol mercimek ¢esidini (Katkas ve Kislik Kirmizi 51) materyal
olarak kullanmiglardir. Arastirma sonucglarina gore; ciceklenme ve olgunlasma giin
sayis1, bitki boyu, ilk bakla yiiksekligi, bitkide dal, bakla ve tane sayisi, 1000 tane
agirligi, bitki tane verimi, biyolojik verim, tane verimi ve hasat indeksi bakimindan
cesit ve hatlar arasindaki farkliliklarin istatistiki olarak ©6nemli oldugunu
belirlemiglerdir. Hatlar arasindan 1000 tane agirlig1 ve tane verimi yoniinden 2004-
18L ve BM 499, bakla ve tane sayis1 yoniinden 2003-18L, biyolojik verim yoniinden
ise BM-479 hattinin bolge verim denemelerinde degerlendirilmek iizere se¢ildigini
bildirmislerdir. Mercimegin yliksek sicakliklara toleransinin az oldugunu, yiiksek
sicaklik ve su stresinin ¢igek kurumalarini ve bos bakla oranini artirdigini ve bitkinin

baklada tane doldurma kapasitesini azaltildigini bildirmislerdir.

2.2 Genotip x Cevre Interaksiyonu ve Stabilite ile Tlgili Cahsmalar

Plaisted ve Peterson (1959), genotiplerin stabilitelerinin belirlenebilmesi i¢in
genotip x ¢evre interaksiyonunun istatistiksel anlamda 6nemli olmas1 gerektigini, bir
genotipin cevrelere karsi gosterdigi tepkinin genotip x ¢evre interaksiyonu ic¢indeki
paymin kiigiik olmasi durumunda o genotipin yliksek stabilite gostermesi gerektigini
bildirmislerdir.

Finlay ve Wilkinson (1963), arpa ¢esitleri ile yaptiklar1 calismalarinda,
regresyon katsayisi ortalama regresyon katsayisina (1.0) yakin ve ortalamasi genel
ortalamanin iizerinde olan ¢esitleri stabil olarak belirlemislerdir. Cok diisiik
regresyon katsayisina sahip c¢esitlerin yiiksek derecede fenotipik stabilite
gosterdiklerini, kotii cevre kosullarinda verimli olabildiklerini, kosullar koétiilestikce
diger cesitlere oranla daha verimli olduklarini; buna karsilik, fenotipik olarak stabil
olmayan, yiiksek regresyon katsayisina sahip cesitlerin kotlii kosullarda verimsiz
olduklarini ortaya koymuslardir. Genel adaptasyona sahip ideal ¢esidi, en uygun
cevrelerde maksimum verime ulasan ve maksimum fenotipik stabilitesi olan gesit

olarak tanimlamislardir.
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Comstock ve Moll (1963), denemeye aldiklar1 genotiplerin ortalamalarinin
yan1 sira, adaptasyonu ifade etmek icin regresyon katsayisini da dikkate almislardir.
Regresyon katsayisinin tahmininde ise bir yandan genotipleri diger yandan da yer ve
y1l kombinasyonlar1 olarak ¢evreleri igeren iki yanl ¢izelgeleri gelistirmislerdir.

Allard ve Bradshaw (1964), cevreyi, genotipin performansini belirleyen ve
onceden tahmin edilebilen veya edilemeyen degiskenlerin bileskesi olarak tarif
etmislerdir.

Shukla (1972), genotip x c¢evre interaksiyonlarinin kiigiikk bir kisminin,
regresyonlarin heterojenliginden ileri geldiginden, genotipleri regresyon katsayilarina
gbre siniflamanin yersiz olacagini, bu yilizden genotip x ¢evre interaksiyonlarini,
genotip sayist kadar komponente ayirmanin daha yerinde olacagini belirtmistir. Bir
genotipe ait interaksiyon varyansinin biri ¢evre ici, digeri gevreler arasi varyans
olmak iizere iki bilesene ayrilabilecegini ve stabilite varyansi c¢evre i¢i varyansa
esitse, baska bir deyisle cevreler arasi varyans sifira esitse, s6z konusu genotipin
stabil genotip olarak tanimlanabilecegini, nispeten biiylik c¢evreler arasi varyans
degerlerinin de stabil olmayan genotipi temsil ettigini ileri stirmiistiir.

Singh ve ark. (1975), Uttar Pradesh’te Kanpur, Faizabad ve Jhansi
lokasyonlarinda 11 mercimek cesidiyle yaptiklar1 denemelerinde; TT.3 ve L 9-12
genotiplerinin en yiiksek ortalama verim degerine sahip oldugunu bildirmislerdir.
Pusa-4, L9-12 ve Bombay 18 cesitlerinin yliksek verimli ve regresyon katsayilarinin
1’e yakin, regresyondan sapmalarinin en az oldugunu, bu nedenle yiiksek derecede
stabil olduklarini bildirmislerdir. PL.5, PL.8, Pusa 6, TT.2 ve TT.3 g¢esitlerinin de
yiiksek verime sahip, regresyon katsayisinin 1’den biiylik, regresyondan
sapmalarmin daha yiiksek oldugunu bu ylizden de en iyi cevrelere adapte
olabileceklerini bildirmiglerdir. Cv. B77, N.P.11 ve Pusa 1 g¢esitlerinin diisiik
verimli, regresyon katsayilarinin 1’in altinda ve regresyondan sapmalarinin daha
yiiksek oldugunu ve bunlarin kétii cevrelere uyumlu olduklarini bildirmislerdir.

Ahmad ve Pandey (1983), genotipler arasinda tane verimi yoniinden yillar
arasinda farklilik olusabilecegini, bu farkliligin bir fenotipin kendi genotipi ile

cevresi arasindaki interaksiyonun bir sonucu olmasindan, bir genotipin biitiin
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cevrelerde ayni fenotipi sergileyememesinden ve farkli genotiplerin 6zel bir ¢evreye
farkl sekilde tepki gostermelerinden kaynaklanabilicegini bildirmislerdir.

Yildinnm ve Caliskan (1985), patateste yaptiklari ¢aligmalarinda, genotip x
cevre interaksiyonlarin1 onemli bularak, genotipik varyansin hesaplanmasinda
interaksiyon komponentlerinin elimine edilebildiginden, bitki 1slah1 ¢aligmalarinda
denemelerin ¢ok yer ve ¢ok yilda yapilmasinin daha dogru olacagini agiklamislardir.

Erksine ve ark. (1989), diinya mercimek koleksiyonunda bulunan 13 ana
mercimek {iretici lilkeye ait 1370 materyalde 9 ana morfolojik karakterde yapilan bir
arastirmada farkli {lkelerden gelen mercimek materyalleri arasinda biiyiik
farkliliklarm ortaya ¢iktigini, bu materyallerin a) Levantin grubu (Misir, Urdiin,
Liibnan, Suriye) b) daha kuzeydeki iilkelerin olusturdugu grup (Tiirkiye, Yunanistan,
Rusya) c¢) Etiyopya ve Hindistan grubu olarak mercimek materyallerinin benzer
kantitatif morfolojik karakterler tasidiklarini, farkli iilkelerden gelen materyaller
arasindaki farkliligi ayirmada agronomik ve verimle ilgili karakterlerin kullanildigin
belirtmislerdir. Bu karakterlerde dnemlilik derecesine gore siralamanin olgunlagma
zamany, ilk bakla ytiksekligi, 100 tane agirlig1 seklinde oldugunu ifade etmislerdir.

Ramgiry ve ark. (1989), Hindistan’da 1982-1983 yillar1 arasinda, mercimekte
tane verimi ve diger kantitatif karakterler arasindaki degisim ve korelasyonlari
belirlemek amaciyla, 21 mercimek ¢esidini kullanarak ytiriittiikleri calismada; bitkide
tane verimi, bitkide dal sayis1 ve hasat indeksi icin yiiksek bir kalitim tespit etmisler.
Ayrica tane verimi ile bitki agirligi, bitkide dal sayisi, bitkide bakla sayis1 ve hasat
indeksi arasinda yiiksek pozitif iligski oldugunu belirtmislerdir.

Ozberk (1990), genotip X gevre interaksiyonunun énemsiz olmasi durumunda
cesit seciminin kolay olacagini, bu durumun teorik olarak bir lokasyonda bir yilda bir
deneme ile cesit tavsiye etme anlamina gelecegini bildirmistir. Genotip x g¢evre
interaksiyonunun 6nemli olmasi, test edilen lokasyonlarda genotiplerin performans
siralamasinin  degistigi durumlar bize her lokasyon i¢in ayri cesit gelistirme
zorunlulugunu gosterdigini bildirmistir. Ancak arastirici interaksiyon gecici ¢evresel
degisikliklerden ortaya c¢ikiyorsa yeni bir 1slah programima gerek olmadigimni

bildirmistir.

10
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Erskine ve Ashkar (1993), Suriye’de 31 g¢evrede iki mercimek cesidi ile
iklimin mercimekte tohum verimine etkilerini beliriemek amaciyla yiiriittiikleri
calismalarinda; tohum verimindeki varyasyonun % 80’inin mevsimsel yagislardan
kaynaklanabilecegini bildirmislerdir.

Bejiga ve ark. (1996), Etiyopya’da 10 ilden toplanan 156 yerel mercimek
poplilasyonunu ii¢ farkli lokasyonda alti kantitatif karakter acisindan
degerlendirmislerdir. Yerel populasyonlarin toplandig1 bolgelere gore, ciceklenme ve
olgunlagsma zamani, 100 tohum agirligi, baklada tane ve bitki boyu gibi karakterler
acisindan farkli oldugunu belirtmislerdir. Etiyopya’nin batisindaki yiiksek alanlardan
toplanan mercimeklerin erkenci ve gelisme periyodunun kisa, kuzeyindeki yiiksek
alanlarindan toplananlarin iri taneli, merkezdeki yiiksek alanlardan toplanan
mercimeklerin ise farkli en kiigiik grubu olusturduklarini saptamislardir.
Populasyonlarda tane iriligi acisindan seleksiyonun bdlgelere gore farklilik
gosterdigini, tane veriminin hem diisiik yiikseltilerde hem de orta seviyedeki
yiikseltilerde seleksiyon kriteri olarak alinmadigint ve yiiksek alanlardaki
adaptasyonun diisiik yiikseltilere gore farklilik gosterdigini bildirmislerdir.

Altinbas ve Tanyolag (1999), iri ve kiigiik taneli genotiplerin yer aldig1 iki
mercimek (Lens culinaris Medic.) populasyonunu 1990 yilinda bir ve 1991 ile 1992
yillarinda ikiser lokasyonda deneyerek tane verimine iliskin bazi stabilite
parametrelerini tahminlemislerdir. Verim ve stabilite istatistikleri arasindaki basit
korelasyon katsayilarin1 elde ederek her iki popiilasyonda verim ile performans
stabilitesi arasindaki iliskiyi incelemislerdir. Iri taneli genotiplerin olusturdugu
popiilasyonda S* disindaki diger stabilite parametreleri ( b, r, s’d, W* ve s) ile
ortalama verim arasinda Onemli korelasyon degerleri bulundugunu tahmin
etmislerdir. Kii¢iilk daneli genotiplerde ise, tiim stabilite istatistiklerinin higbirinin
verim ile 6nemli korelasyon gostermedigini bildirmislerdir. Her iki popiilasyonda da,
regresyon katsayisi (b) ile cevreler varyansi (S®) arasinda pozitif ve dnemli bir
korelasyon oldugunu gozlemlemisler ve aralarinda en yliksek korelasyonlarin
ekovalans (W?) ve stabilite varyansi (S”) oldugunu bildirmislerdir. Stabilite ve
korelasyon analizlerinden saglanan bulgulara gore; iri daneli popiilasyonda yiiksek

verimlilikle birlikte stabilitede oransal bir azalma olacagini, buna karsin kiiciik daneli
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genotiplerde ise verim ile stabilite arasinda belirgin bir iliski olmamasi nedeniyle,
arzulanan genotipleri se¢gme olanaginin daha fazla olabilecegi sonucuna varmislardir.

Abo-Elwafa (1999), ILL6005 x ILL5698 melezlemesinden elde edilen 57
mercimek genotipinde verimle ilgili 4 veriden fenotipik stabilite bilgisi elde etmistir.
Orijinal, anaglar, dolleri ve standart ¢esit Giza 9 ile 12 ¢evrede (2 lokasyon, 2 ekim
metodu ve 3 yil) yiiriittiigii ¢alismanin birlesik analiz sonucunda; yil, lokasyon ve
ekim metodu arasinda caligilan tiim 6zellikler i¢in 6nemli farkliliklar bulundugunu
belirtmistir. Genotipler ve ¢evre arasindaki tiim interaksiyonlarin, lokasyon x ekim
metodu hari¢, verim bakimindan 6nemli oldugunu belirtmistir. Genotip X c¢evre
interaksiyonunun linear komponentlerinin calisilan tiim o6zellikleri i¢in Onemli
oldugunu stabilite analizinde en yiiksek verimli hatlarin stabil olmayabilecegini
bildirmistir.

Tirk ve Atikyilmaz (1999), Diyarbakir kosullarinda ICARDA kokenli
hatlarin Yerli Kirmiz1 ve Firat-87 cesitlerinden daha erkenci olduklarim1 Firat-87
¢esidinin tiim ¢evre sartlarina iyi uyum gosteren ¢esit oldugunu bildirmislerdir.

Solanki (2001), Hindistan’da 1995-96, 1996-97 ve 1997-98 yillar1 yetistirme
sezonunda 72 mercimek genotipi ile ylriittiigii calismada; LH 91-9, LH 84-8, L 9-12,
LH 94-5, PL 81-17, LH 92-63 ve LH 92-65 genotiplerinin hem yiiksek verimli
hemde genis adaptasyona sahip oldugunu bildirmistir. Ote yandan L 4603, IPL 71,
LH 94-12, LH 92-78 ve L 4146 genotiplerinin iyi ¢evrelere iyi adaptasyon, IPL 76
ile LH 90- 110’nun ise kotii ¢evrelere iyi adaptasyon gosterdigini bildirmistir.

Ciftci ve Ulker (2001), kishik mercimekte verim ve bazi verim dgelerinin
genotip, cevre etkilerini belirlemek amaciyla yiiriittiikkleri calismada; tane verimini
dogrudan etkileyen bitki boyu, dal sayisi, bitkide bakla sayis1 ve tane verimi gibi
ozelliklerin ekolojik sartlara gore onemli Ol¢lide degistigini bildirmislerdir. Bitki
boyu, dal sayis1 ve tane verimi bakimindan cesitler arasinda istatistiki olarak
farkliliklarin oldugunu, bitkide bakla sayist bakimindan c¢esitler arasinda fark
olmadigini belirtmislerdir.

Mart ve Anlarsal (2001), Cukurova kosullarinda nohutta bazi Onemli
Ozellikler yoniinden genotip x c¢evre interaksiyonlar1 ve uyum yeteneklerini

incelemek amaciyla yiiriittiikleri ¢alismada kullanilan nohut ¢esitlerinin incelenen
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Ozellikler bakimindan deneme yerlerinden 06nemli derecede etkilendigini
bildirmislerdir.

Solanki ve ark. (2002), Hindistan’da 1997-98, 1998-99 ve 1999-2000 yillar1
yetistirme sezonunda 30 farkli mercimek genotipi ile yiiriittiikleri ¢aligmada; genotip
x cevre interaksiyonlariin linear ve linear olmayan bilesenlerinin, tane verimi ve
ilgili karakterler i¢in 6nemli oldugunu bildirmislerdir. 4 genotipin iyi ortam
kosullarina, 5 genotipin kotii ortam kosullarinda uyum sagladigini ve 10 genotipin
ise yiiksek verimli ve tiim ¢evreler igin stabil oldugunu bildirmislerdir.

Sharaan ve ark. (2003), farkl1 18 mercimek genotipini iklim kosullari, sulama
sartlar1 ve toprak yoniinden olduk¢a farkli iki bolgede (Maryout ve Fayoum)
degerlendirmislerdir. Denemeleri 2 yetistirme sezonunda tesadiif bloklar1 deneme
desenine gore 3 tekerriirli olarak stresli ve stresiz kosullarda yiiriitmislerdir.
Gentotipler arasindaki farkliliklarin her bir yetistirme mevsimi ve birlesik analizlerde
lokasyonlar iizerinden loaksyonlarin farkli yapilarindan dolay1 énemli bulundugunu
bildirmislerdir. Yetistirme sezonu igerisinde meydana gelen degisikliklerin mercimek
genotipleri iizerinde Ozellikle Maryout da Onemli etkilerinin ortaya ¢iktigini
bildirmislerdir. Bitkideki dal sayisi, bakladaki tane sayis1 ve tane protein igerigi
disinda tiim karakterlerin ortalama performanslari, stressiz sartlarda stresli
sartlardakinden daha yiiksek oldugunu belirtmislerdir. Genotiplerin ¢evreye gore
farkli performans sergilediklerini belirtmislerdir.

Biger ve Sakar (2004), ondort mercimek genotipi ile 2001/2002 yetistirme
mevsiminde Giineydogu Anadolu'nun iki farkli lokasyonunda yiirtittiikleri calismada
varyans analizine gore incelenen tiim Ozellikler arasinda dikkate deger farkliliklar
oldugunu bildirmislerdir. Tane veriminin 158.4 kg/ha 235.7 kg/ha arasinda
degistigini belirlemislerdir. Genotip x yer interaksiyonunun bitki bagina biyolojik
verim, bitkide tohum verimi, bitkide bakla ve tohum sayisi i¢in 6nemli oldugunu
bildirmislerdir. Bu karakterlerin yiiksek derecede cevresel etkiden dolayi kalitim
derecelerinin diisiik oldugunu belirlemislerdir. % 50 c¢iceklenme giin sayisi,
olgunlagsma giin sayist ve tohum agirligi karakterlerinin yiiksek kalittmdan dolay1

seleksiyonda yararli 6zellikler oldugunu bildirmislerdir.
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Turk ve Tawaha (2004), yarikurak kosullarda bakla dolum zamaninda yiiksek
sicaklik ve diisiik nemin verimi azalttifi, bakla sayisi ve tane sayisi yiiksek olan
hatlarda ise kii¢lik, ciliz ve zayif tane goriildiigiinii, iri tohumlu mercimek ¢esitlerinin
yilksek verimli, bin tane agirhginin daha fazla ve wuzun boylu oldugunu
bildirmislerdir.

Tejbir Singh ve Gupta (2004), Hindistan Uttar pradesh’te 2 yil boyunca 40
mercimek genotipinde D2 analizi yapmislardir. Varyans analizine gore; % 50
cigeklenme ve olgunlasma zamani ve hasat indeksi hari¢ calisilan tiim ozellikler
yoniinden genotipler arasindaki farkliliklar1 6nemli bulmuslardir. 40 mercmek
genotipinin genotip X ¢evre interaksiyonunu 1. ve 2. yilda 6 ve 7 gruba ayirmislardir.
Gruplarin ortalama degerleri, ikincil dal sayisi, bitkide bakla sayisi, biyolojik verim
ve bitki verimi bakimindan genis bir varyasyonun oldugunu bildirmislerdir.

Aydogan ve ark. (2005), 2003-2004 vyetistirme doneminde Haymana,
Esenboga, Kadinhani ve Yozgat’ta alti kirmizi mercimek c¢esidiyle yiiriittiikleri
calisma sonucunda; lokasyon x cesit interaksiyonlarmi 0.01 seviyesinde Onemli
bulmuslardir. Tane veriminin 83.6-187.2 kg/da arasinda degistigini, Firat-87 ve
Ozbek ¢esidinin tiim cevrelere iyi uyum gosterdigini, Seyran-96 cesidinin kotii
cevrelere kotli uyum gosterdigini bildirmislerdir.

Aydogan ve ark. (2005), Haymana, Esenboga ve Kadinhani’nda yaptiklar
arastirmalarinda; Firat-87 ve Seyran-96 c¢esitlerinin lokasyonlara gore degismekle
beraber gec ciceklenen ve gec olgunlasan ¢esitler olarak bildirmislerdir. Tane
iriliginin ¢eside ait bir karakter olmasina karsin ¢evrenin bu karakter tizerinde giiclii
bir etkisi oldugunu saptamislardir.

Bozoglu ve Ozcelik (2005), nohutta baz1 ozelliklerin genotip x c¢evre
interaksiyonlar1 ve stabilitelerinin belirlenmesi amaciyla, 7 tescili nohut ¢esidi ile 5
cevrede yiiriittiikleri calisma sonucunda, c¢esitlerde verimin dekara 62.2-120.8 kg
arasinda degistigini, cesit, cevre ve ¢esit X cevre interaksiyonunun tane verimi ve
diger incelenen tiim karakterlere etkisinin ¢ok Onemli oldugunu bildirmislerdir.
[zmir-92 ¢esidinin tane verimi bakimindan stabil oldugunu, Canitez-87 ¢esidi harig

diger cesitlerin tiim ¢evrelere orta uyum gosterdigini bildirmislerdir.

14



2. ONCEKI CALISMALAR Murat KOC

Colkesen ve ark. (2005), bitkide tane sayisinin Sanlurfa’da, Kislik Kirmizi
51 g¢esidinde 66.95 adet, Yerli Kirmizi ¢esidinde 46.22 adet, Kahramanmaras’ta
sirastyla 111.9 adet ve 83.0 adet oldugunu bildirmislerdir. ICARDA hatlarinin
standart ¢esitlerden kisa boylu ve alttan bakla olusturduklarini bildirmislerdir.

Rakesh Kumar ve ark. (2005), Hindistan’da, sekiz ¢evrede 44 mercimek
genotipinde verim ve verim 6zelliklerinde stabiliteyi belirlemek amaciyla yiiriitiikleri
aragtirmalarinda; sekiz c¢evre iizerindenden bireysel regresyon analizi ile ortalama
performans ve Ozelliklerin degisen cevrelere tepkileri bakimindan genotiplerin
cogunun genotip x cevre interaksiyonu gosterdiklerini bildirmislerdir. Arastirmada
cevre VII'nin (ge¢ ekim ve yiiksek azot dozu) verim ve verimle ilgili 6zelliklerin
tanimlanmasi i¢in en uygun ¢evre oldugunu bildirmislerdir.

Abo-Hegazy ve ark. (2006) farkli cevrelerde yetistirilen 24 mercimek
genotipinin degisen cevrelerde stabilitelerini incelemislerdir. Iki lokasyon ve 3 yil
siire ile mercimekte verim ve verim 6gelerini regresyon modeli ve ekovalans modeli
(Wi) kullanarak analiz etmislerdir. Analiz sonuc¢larina gére hem ¢evre hem de
genotiplerin verim ve verim Ogeleri lizerine Onemli derecede etkili oldugunu
bildirmislerdir. Ayn1 zamanda 100 tane agirlig1 harig, tiim ozelliklerin ¢evreden
cevreye onemli Ol¢lide degistigini saptamiglardir. Genotip x ¢evre interaksiyonunun
oneminden dolay1 stabilite analizi yapmuslardir. Dért genotipin Wi yada S*d
degerlerinden dolay1 bitkide bakla sayist yoniinden stabil oldugunu ve bu 6zellik
yoniinden PL81-17 genotipi hari¢ tiim genotiplerin g¢evreye tepkisinin dnemsiz
oldugunu bildirmislerdir. Bitki basina verim agisindan sadece Sinai 1 ¢esidinin stabil
olmadigini saptamiglardir. Tohum verimi agisindan b’nin 6énemini degerlendirmisler
ve li¢ genotipin c¢evrelere farkli tepkilerde bulundugunu belirtmislerdir. Bunlardan
ikisinin (XG88-17 ve Giza 51) iyi gevrelere iyi uyum gosterdigini, diger ii¢lincii
genotipin (Giza 4) ise kotii kosullara tavsiye edilebilecegini bildirmislerdir.

Mohebodini ve ark. (2006), 11 mercimek genotipinde genotip x cevre
interaksiyonunu degerlendirmek amaciyla Iran’da yar1 kurak bélgelerde 3 yil siireyle
4 farkli alanda genotipleri tane verimi i¢in degerlendirmislerdir. Calisma alanlarinin
stabilite islemi i¢in gerekli kosullar1 saglayan farkli iklim ve toprak ozelliklerine

sahip oldugunu bildirmislerdir. Genotip ve genotip x ¢evre interaksiyonlar1 arasinda
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onemli farkliliklar saptamislardir. Genotiplerin stabilitelerini belirlemek amaciyla
farkli stabilite parametreleri kullanmiglardir. Parametreler arasindaki iliskileri
Spearman’nin siralama korelasyonu ile belirlemislerdir. Verim ve bazi stabilite
parametreleri arasinda siralama korelasyon katsayisini yiiksek derecede onemli
bulmuslardir. Siralama korelasyon katsayisi1 ve ana bilesen analizi sonuglarina gore;
stabilite varyansinin Wricke’nin ekovalansi ile Plaisted ve Peterson’un stabilite
parametresinin iligkili oldugunu bildirmislerdir.

Bicer ve Sakar (2006), Gilineydogu Anadolu ekolojik kosullarinda 14
mercimek genotipi ile ardisik yillarda yaptiklar1 calismada; tane verimi yoniinden
stabilitelerini siniflandirmak amaciyla test etmislerdir. Tohum veriminin 1.903 t/ha
den 1.367 t/ha’a kadar degiskenlik gosterdigini, RM76, RM601 ve RM152’nin 1.00°
in Ustiinde regresyon katsayisina sahip olmasina ragmen RM76’dan bu simirlar
igerisinde her zaman en yiiksek verimi elde ettiklerini bildirmislerdir. Stabil olmayan
cesitlerin tane verimi agisindan RM601 ve RM 152’nin en yiiksek S?d degerlerine ve
yiiksek C.V degerine sahip olduklarini belirtmislerdir.

Sabaghnia ve Ark. (2006), bitki 1slah arastirmalarinda ¢esit degerlendirme ve
tavsiyesinde Uriinlerin ¢oklu ¢evrelerde analizinin ¢ok 6nemli oldugunu, hem
stabilite performansinin hemde yiiksek verimin belirlenmesinde c¢oklu c¢evre
analizlerinin esas oldugunu bildirmislerdir. iran’da 2002 ve 2004 yillarinda 20
yarikurak bolgede 11 mercimek genotipinde genotip X ¢evre interaksiyonunu
belirlemek amaciyla yirittiikleri calismalarinda; FLIP92—12L genotipinin stabil,
FLIP96—6L genotipinin stabil olmadigini bildirmislerdir.

Kumar ve ark. (2007), 4 farkli bolgede (farkli ekim zamani ve giibreleme
kosullarinda) 15 farkli mercimek genotipini kullanarak 8 6zellik i¢in stabilite analizi
yapmiglardir. Birgok 0zelligin ¢evre ve genotipler i¢in Onemli farkliliklar
gosterdigini belirtmislerdir. Genotip x ¢evre interaksiyonunun bitki boyu, bitkideki
tane sayisi, bitkideki bakla sayis1 ve hasat indeksi agisindan 6nemli oldugunu bu
ylizden genotiplerin bu Ozellikler bakimindan ¢evreye gore degisim gosterdigini
bildirmislerdir. L-7357, L-7359, L-4076, L-4660 ve LP-10207 genotiplerinin
ortalama etkilenme ve regresyondan en az sapma gdosteren yliksek ortalama degerleri

ile stabil olarak degerlendirdiklerini bildirmislerdir.
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Diizdemir ve Akdag (2007), 14 nohut ¢esidini, 2001 ve 2002 yillarinda, dort
farkli cevrede (Tokat-Tahtoba, Tokat-Pazar, Tokat-Zile ve Amasya-Gokhoytik)
genotip x cevre interaksiyonlarini belirlemek amaciyla incelemislerdir. Dekara tane
verimi bakimindan genotip x ¢evre interaksiyonunun %1 diizeyinde 6nemli oldugunu
bildirmislerdir. Cevrelerin ortalama tane verimlerinin 81.9-191.9 kg/da arasinda
degistigini, en yiiksek verimin Tokat-Tahtoba’da, en diisiik verimin ise Tokat-Zile’de
2002 yilinda elde edildigini bildirmislerdir. Calismada tane verimi bakimindan
Menemen-92 ve Aziziye-94 ¢esitlerinin daha stabil oldugunu tespit etmislerdir.

Sabaghnia ve ark. (2008), iran’da 20 lokasyonda 11 mercimek genotipi ile
yirittiikleri ¢alismalarinda, tane verimi agisindan genotipi x cevre etkilesiminin
oldugunu saptamislardir. SREG modeline gore 3 biiyiik ¢cevre ve 4 biiylik genotip
oldugunu bildirmislerdir. Bir lokasyondaki en iyi genotipin diger lokasyonda her
zaman en 1yi olmadigini bildirmislerdir.

Dehghani ve ark. (2008), Iran'n yagisa dayali kosullarinda 20 farkli
mercimek tiretim lokasyonunda, genotip x ¢evre interaksiyonunu karakterize etmek
amaciyla onbir mercimek genotipini 19 stabilite parametresi kullanarak
incelemislerdir. Analiz sonuglarina gore hem cevre hem de genotip x ¢evre
interaksiyonlarinin 6nemli oldugunu bildirmislerdir. Genotip x ¢evre interaksiyonunu
tanimlamak ve stabil genotipleri ve onlarin verimle iliskilerini belirlemek i¢in birkag
istatistiksel metot ve teknik kullanmiglardir. Kullanilan farkli stabilite metotlarinin
sonuclart  degistirebilecegini  bildirmislerdir. Bununla birlikte FLIP92-12L
genotipinin stabil ve Gachsaran genotipinin stabil olmadigin1 bildirmislerdir. Ustiin
olarak tanimlanan genotiplerin yerel ¢esitlerden dnemli derecede farklilastigini ve
[ran’1n yar1 kurak alanlarinda ciftciler igin tavsiye edilebilecegini bildirmislerdir.

Sabaghpour ve ark. (2009), 2001 ve 2004 yillarinda Kermanshah, Maragheh,
Zanjan ve Ardebil arastirma istasyonlarinda, 11 mercimek genotipinde ilkbahar
ekimleri ile yagisa dayali kosullarda verim yoniinden stabilitelerini incelemislerdir.
Birlesik analiz sonucunda; yil x lokasyon ve yer x lokasyon x genotip
interaksiyonlarinin 6nemli oldugunu bildirmislerdir. Genotipler arasinda da 0.05
diizeyinde farklilik saptamislardir. Cevresel varyasyon katsayist (CV) kullanarak

tane veriminde stabilite analizi yapmislar ve yiiksek verimli ve diisiik varyasyona
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sahip 2, 1 ve 3 nolu genotipleri stabil genotip olarak tanimlamislardir. Sira toplam
metodu (RSM) ile 3, 5 ve 2 nolu genotipleri stabil olarak bulmuslardir. Ayrica es
zamanli seleksiyon kullanarak tane veriminde stabilite analizinin sonuglarina gore 2,
5 ve 3 nolu genotiplerin daha stabil olduklarini bildirmislerdir. Nonparametrik metot
ile yaptiklar1 stabilite analizinde ise 5 nolu genotipin stabil oldugunu bildirmislerdir.
Farkli stabilite analizi sonuglarma gore 5 (FLIP 92-12L) 3 (FLIP 92-15L) nolu
genotiplerin yiiksek verim ve diger genotiplere gore daha iistiin olmalar1 nedeniyle
daha stabil genotipler oldugunu bildirmislerdir.

Karimizadeh ve Mohammadi (2010), Iran'da 2003-2004 yetistirme sezonunda
on mercimek genotipi ile bes farkli lokasyonda yiiriittiikleri ¢alismada; genotip ve
genotip x ¢evre interaksiyonlarmin yiliksek derecede onemli (p <0.01) oldugunu
bildirmislerdir.

Sarker ve ark. (2010), 1996’dan 2002 yilina kadar, kii¢iik tohumlu olarak
tanimlanan ve 1000 tohum agirliklar1 35 g’dan diislik olan 12 genotipi 111 ¢evrede
ve 16 llkede karsilastirmiglardir. Cevrenin % 73 oraninda mercimek genotiplerini
farklilagtirdigini bildirmislerdir. Cevrelerden elde edilen verimin dekara 18 kg ile
367 kg arasinda degistigini ve kalitmmin % 14 ile % 95 arasinda oldugunu
belirtmislerdir. 12 genotipin 10’unda geneotip x ¢evre interaksiyonunun onemli
oldugunu bildirmislerdir.

Karimizadeh ve ark. (2011), 2003-2004 ve 2004-2005 yillar1 arasinda Iran'da
bes lokasyonda on mercimek genotipinin verim performanslarint belirlemeyi
amaclamislardir. Cevre, genotip ve genotip x c¢evre interaksiyonlarmin yiiksek
derecede onemli (p<0.01) oldugunu bildirmislerdir. FLIP92-12L ve Gachsaran
genotiplerinin 1’den kiiciik b degeri nedeniyle en stabil genotipler oldugunu
belirtmiglerdir. Bunun yanisira ILL6199 genotipinin bi=1.02 degeri ve iyi tane
verimi ile ortalama stabiliteye sahip oldugunu bildirmislerdir. FLIP96-91L ve
ILL6199 genotiplerini en diisiik S* ve W* degerleri (en stabil genotipler) ile yiiksek
verim degerlerinden dolay1 genis adaptasyon kabiliyetine sahip genotipler olarak
degerlendirmislerdir. Bu arastirmada FLIP96-7L ve ILL6199 genotiplerinin en
glivenilir genotip oldugunu genotip giivenilirlik endeksi ile belirlediklerini

bildirmislerdir.
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Szilagyi ve ark. (2011), yedi mercimek genotipi ile Giiney Romanya’da iki
farkli lokasyonda 2008 ve 2009 yillar1 yetistirme doénemlerinde tohum verimini
incelemislerdir. Genotiplerin regresyon katsayisi baz alindiginda Idlib-1, idlib-2,
Idlib-3, Hurani ve Kurdi gesitlerinin tiim ¢evrelere genel adaptasyon gosterdigini
bildirmislerdir. 1dlib-4 ve Oana cesitlerini elverisli ortamlar i¢in uyumlu bulduklarim
bildirmislerdir. Varyasyon katsayisi sonuglarina gore ayni genotiplerin daha stabil
oldugunu, genotipler arasinda ise Idlib-3 genotipinin stabilite ve adaptasyon yetenegi
bakimindan ¢ok iyi oldugunu saptamislardir.

Gill ve ark. (2011), sekiz farkli ¢evrede genetik olarak farkli 16 mercimek
genotipinde Eberhert ve Russell (1966) modeline gore cevresel ortalama regresyonu
kullanarak verim ve verim komponentleri yoniinden stabil genotipleri belirlemeyi
amaglamiglardir. Sekiz ¢evrede de incelenen 6zelliklerde genotipler arasinda 6nemli
farkliliklar oldugunu bildirmislerdir.  Regresyon analizi ile genotip x g¢evre
interaksiyonu tiim verim komponentleri i¢in 6nemli bulunmus ve burada g¢evre
komponentinin en biiyiikk etkiye sahip oldugunu belirlemislerdir. Genotiplerin
cogunlugunun stabilite kriterini karsilayamadigini bildirmislerdir. Genotip PL 4’iin
baklada tohum sayis1 yoniinden; LL 991°in hasat indeksi yoniinden ve LL 1020, LL
1023, LL 932, LL 1031, LL 1036, LL 1049, PL 4, LL 147 ve LL 699’un 100 tane
agirlig1 yoniinden tiim ¢evrelerde stabil performans gosterdiklerini bildirmislerdir.

Topal ve Yildiz (2011), Fenotipik varyasyonun; genotip, ¢cevre ve genotip X
cevre interaksiyonundan kaynaklandigini, genotip x g¢evre interaksiyonunun
belirlenmesinde kullanilan parametrik ve nonparametrik metotlarin genotiplerin
verim degerlerine ve her bir ¢evrede onlarin siralanisina dayandigini bildirmislerdir.

Asghar ve ark. (2012), 2006-07 ve 2007-08 yillarinda Pakistan’da 11 farkl
agro-ekolojik bolgede 2 yil siireyle 12 mercimek genotipiyle yaptiklar1 ¢alismada
sekiz stabilite parametresini (genotip ortalamasi, genotip varyansi, varyasyon
katsayisi, ekovalanse, interaksiyon varyansi, regresyon egim katsayisi, kareler
sapmasi, belirleme katsayisi) kullanmiglardir. Stabilite Olgiimlerinde NARC-06-1
genotipinin yiiksek ortalama verim (1140 kg/ha), 1°e yakin regresyon egimi (1.09),

yiiksek R? harig iyi stabilite parametreleri ile tiim genotipler arasinda en iyi oldugunu
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belirtmislerdir. NARC-06-1 genotipinin genis adaptasyon kabiliyeti ve yiiksek
verimlilik 6zelligi ile genis bir adaptasyon alan1 bulacagini bildirmislerdir.

Ali ve ark. (2012), 2 yil, 11 lokasyon ve 12 mercimek genotipi ile 8 stabilite
parametresi kullanarak Pakistan’da genis alanlar i¢in yiiksek verimli mercimek
genotiplerini belirlemek amaciyla yiiriittiikleri ¢alismalarinda MINITAB’1in Genel
Linear Model (GLM) ile iki yonlii varyans analizini kullanmigslardir. Genotip x ¢evre
interaksiyonunda; genotip ortalamasi, genotip varyansi, varyasyon Kkatsayisi,
ekovalans, interaksiyon varyansi, regresyon egimi, sapma katsayisi parametrelerini
kullanmiglardir. NARC-06-1 gentipinin yiiksek verimi, 1’e yakin regresyon egimi
(1.09) ve yiiksek R* degeri ile diger stabilite parametrelerini dikkate almadan en iyi
¢esit oldugunu bildirmislerdir. Bu ¢esidin Pakistan’in tiim alanlarinda yiiksek verimli
ve stabil bir ¢esit oldugunu bildirmislerdir.

Sabaghnia ve ark. (2012), 10 merimek genotipini tane verimi bakimindan 5
farkli ¢cevrede test etmislerdir. Tohum veriminin dekara 98.93 kg ile 136 kg arasinda,
regresyon katsayisinin ise 0.75 ile 1.18 arasinda degistigini bildirmislerdir. Genotip,
gevre ve genotip x c¢evre interaksiyonu etkisinin yliksek derecede Onemli,
genotiplerin ana etkisinin ise 0.05 diizeyinde 6nemli bulundugunu bildirmislerdir.

Sabaghnia ve ark. (2012), c¢aligmalari1 ICARDA’da gelistirilen sekiz
mercimek genotipi, bir ticari ¢esit (Gachsaran) ve bir yerel ¢esit ile iki y1l boyunca
bes lokasyonda yliriitmiislerdir. Tane verimi yoniinden 10 mercimek genotipinin
birlestirilmis varyans analizi sonuglarina gore; genotip, yer, genotip x yil, yil x yer,
yer x yil x genotip kareler ortalamalarinin 6nemli oldugunu bildirmislerdir.
Varyasyon katsayist (CV) ve stabilite varyansi (Shuk) parametrelerine gore; G7
genotipinin en stabil genotiplerden biri oldugunu, 6ncelikli indeks (PI), arzu edilen
index (DI) ve dogrusal regresyon analizine gore; G8 ve G9 genotiplerinin en stabil
genotiplerden oldugunu bildirmislerdir. Bu calismada yiiksek verimli ILL6037 ve
ILL6199 genotiplerinin en stabil oldugunu ve ticari {retim igin tavsiye
edilebilecegini bildirmislerdir.

Roy ve ark. (2012), 110 mercimek hatt1 ile Banglades’te iki lokasyonda
(Ishurdi ve Magura) 2 y1l siireyle yiiriittiikleri ¢alismanin varyans analizi sonuglarina

gbre; genotip, ¢evre ve genotip x c¢evre arasindaki farkliliklar1 6nemli bulduklarini
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bildirmislerdir. ilk ¢igeklenme ve olgunlasma giin sayis1, bitki basina bakla sayis1 ve
parsel basina tohum verimi yoniinden genotipler arasinda 6nemli degiskenlikler
oldugunu belirlemislerdir.

Mohebodini ve ark. (2012), 18 mercimek genotipi ile 12 lokasyonda (3 yil
icinde dort yerde) ylriittiikkleri ¢alismanin birlesik varyans analizine gore; genotip,
cevre ve genotip x c¢evre interaksiyonu etkilerinin énemli oldugunu bildirmislerdir.
Genotip x cevre karelerinin toplammin % 6.8’inden genotiplerin, % 70.4’linden
cevrelerin ve % 22.7’sinden interaksiyonlarin sorumlu oldugunu belirtmislerdir.

Karimizadeh ve ark. (2012) 2007 ile 2009 yillar1 arasinda Iran’da 12 yar
kurak bolgede 16 adet mercimek genotipi ve 2 standart gesit ile yiriittiikleri
calismanin birlesik ANOVA sonuglarina gore; tane verimi agisindan genotiplerin
Oonemli Ol¢lide degistigini ve genotip x ¢evre interaksiyonunun onemli oldugunu
bildirmislerdir. Cevresel varyans ve varyasyon katsayist Tip I sonuglarmin dort
parametreye gore G-18, G-13, G5 genotiplerini en stabil genotipler olarak
gosterdigini, genotip x ¢evre biliylkliigi kullanildiginda G11, G8, G7 genotiplerinin
en stabil genotipler oldugunu bildirmiglerdir. Ana bilesenler analizi (PC) ve farkli
stabilite kavramlarinin korelasyon analizleri (Tip I ve Tip II) ve tane verimi
sonuclarinin sadece Tip II stabilite metodunun yiiksek verim ve stabilite i¢in es
zamanli seleksiyonunda yararli olacagini bildirmislerdir.

Abo-Hegazy ve Ark. (2013), iki bolgede, 3 yilda 24 mercimek genotipinin
cesitli ¢cevre kosullarma verdigi tepkiyi analiz etmek igin regresyon modeli ve
ekovalans kullanmiglardir. Her iki c¢evrede de genotiplerin verim ve verim
unsurlarinin énemli Sl¢giide degistigini belirtmislerdir. Tane verimi agisindan Wi ve
Sd ile degerlendirilen gesitlerden sadece SNAI-1’in stabil olmadigini, Feddan1’in
tane verimi agisindan dnemli oldugunu bildirmiglerdir. Denemede sadece 3 genotipin
cevreye cevap verdigini bildirmislerdir. Bu genotiplerden iki tanesinin (XG88-17 ve
Giza 51) 1iyi kosullara iyi uyumlu, diger bir genotipin ise (Giza 4) kotii sartlar igin
Onerilebilecegini bildirmislerdir.

Sabaghnia ve ark. (2014), 18 mercimek genotipinin tane verimi yoniinden
genotip x c¢evre interaksiyonlar1 ve genetik etkilerini belirlemek amaciyla 14

nonparametric stabilite istatistikleri kullanarak incelemislerdir. Nonparametrik
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stabilite istatistik analiz sonug¢larinin ¢oguna gore G5, G6, G8 ve G18 genotiplerinin
en stabil genotipler oldugunu, parsel {izerinden stabilte degerlerine karsi ortalama
verimleri dikkate alindiginda; G2, G11 ve G14 bunlart takiben G5, G16 ve G18
genotiplerinin daha stabil oldugunu bildirmiglerdir. Nonparametrik stabilite
istatistiklerinin higbirinin ortalama verimle iligkili bulunmadigini, bu nedenle
stabilitenin statik bir kavram oldugunu, sonu¢ olarak G2 (FLIP 92-12 L), Gl1
(Gachsaran) ve G14 (ILL 6206) genotiplerinin yliksek ortalama verim ve daha stabil

bulundugu i¢in ticari ¢esitler olarak tavsiye edilebilecegini bildirmislerdir.
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3. MATERYAL VE METOD

3.1 Materyal

Aragtirmada ICARDA’dan saglanan materyalden bolgemizde yiiriitiilen
adaptasyon ¢alismalar1 sonucunda secilen 12 ileri hat ve GAP Uluslararas1 Tarimsal
Arastirma ve Egitim Merkezi tarafindan tescil ettirilen 3 ¢esit kontrol olarak

kullanilmastir.

Cizelge 3.1. Arastirmada Kullanilan Cesit/Hatlarm Isim ve Pedigrileri

Cesit/Hat Adi Pedigri
1 FLIP 2004-3L ILL5722xILL6999
2 FLIP 2004-46L ILL4400xILL5883
3 FLIP 2005-10L ILL8010xILL2573
4 FLIP 2005-13L ILL5883xILL6246
5 FLIP 2005-15L ILL5883xILL6475
6 FLIP 2005-25L ILL6037xILX87062
7 FLIP 2005-53L ILL5883xILL0590
8 FLIP 2006-29L ILL8004xILL5582
9 FLIP 2006-97L ILL5883xILL590
10 FLIP 2007-65L ILL662xAKM302
11 FLIP 2007-73L ILL590xILL5769
12 FLIP 2007-134L ILL7716xILL7715
13 Firat-87 Tescilli Cesit (Kontrol)
14 Cagil Tescilli Cesit (Kontrol)
15 Yerli Kirmizi Tescilli Cesit (Kontrol)

3.1.1. Arastirma Yillari ve Yerleri

Konu ile ilgili tarla denemeleri 2011-12 ve 2012-13 yillar1 yetistirme
sezonunda kislik olarak kurulmustur. Denemeler 4 farkli lokasyonda kurulmus olup

lokasyonlar asagida verilmistir.

1) Diyarbakir Merkez (GAP Uluslararast Tarimsal Aragtirma ve Egitim
Merkezi Midiirliigli aragtirma ve deneme alani) Rakim 611 m
2) Sanlurfa Merkez (GAP Tarimsal Arastirma Enstitiisi Mudirlagi

arastirma ve deneme alani) Rakim 518 m
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3) Mardin ili Kiziltepe ilgesi Cagil Koyii (Ciftei Tarlas1) Rakim 484 m
4) Adiyaman ili Merkez Koyt (Ciftei Tarlas1) Rakim 669 m

Mardin ili, Kiziltepe il¢esi, Cagil kdyiinde kurulan tarla denemelerinin ilk yil
denemelerin yakimindaki arazilerden gelen sulama suyundan, ikinci yili ise dolu
zararindan dolayi iptal edilmistir. Dolayisiyla ¢aligsma, 2 yil ve 3 lokasyon tizerinden

degerlendirilmistir.
3.1.2. Aragtirma Alammn iklim ve Toprak Ozellikleri
3.1.2.1. iklim Ozellikleri

Aragtirma  verilerinin  alindigi  Diyarbakir, = Adiyaman, Sanliurfa
lokasyonlarinin uzun yillar ve 2011-12 - 2012-13 yillan1 yetistirme sezonu Eyliil-
Haziran aylarina ait iklim degerleri Cizelge 3.2, 3.3, 3.4 ve Sekil 3.1, 3.2, 3.3, 3.4,

3.5,3.6,3.7, 3.8, 3.9°da verilmistir.

Cizelge 3.2. Arastirmanin Yiritildigli Lokasyonlarin 2011-12 - 2012-13 Yillan
Yetistirme Sezonu ve Uzun Yillara Ait Aylik Ortalama Sicaklik (°C)

Degerleri
Aylik Ortalama Sicaklik (°C)
Diyarbakir Adiyaman Sanlurfa

Aylar 2011- 2012- Uzun 2011- 2012- Uzun 2011- 2012- Uzun

12 13 Yillar 12 13 Yillar 12 13 Yillar
Eylal 25.0 26.1 24.8 28.9 274 25.6 274 304  26.7
Ekim 16.4 18.4 17.2 19.7 21.3 18.9 19.3 23.1 20.2
Kasim 6.4 12.0 9.3 9.4 14.4 11.6 9.3 16.2 12.7
Aralk 2.3 5.1 3.9 7.6 7.6 6.4 7.4 9.0 7.5
Ocak 2.4 2.7 1.8 4.2 54 4.5 5.0 7.4 5.6
Subat 1.9 6.0 3.6 5.0 8.7 5.8 5.8 10.4 6.9
Mart 5.1 9.4 8.5 8.4 11.0 9.9 8.9 13.9 10.9
Nisan 15.2 14.4 13.8 19.3 16.9 151 194 20.0 16.1
Mayis 19.6 19.1 19.3 22.0 21.6 20.6 242 25.1 22.1
Haziran 27.7 26.8 26.3 31.2 27.3 26.8 32.3 31.0 28.2
Ortalama 12.2 14.0 12.9 15.6 16.2 14.5 15.9 18.7 15.7

Denemelerin yiirtitiildiigii lokasyonlarin uzun yillar sicaklik ortalamalari

incelendiginde; Sanliurfa lokasyonunun 15.7 °C, Adiyaman lokasyonunun 14.5 °C ve
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Diyarbakir lokasyonunun 12.9 °C oldugu goriilmektedir. Diyarbakir lokasyonunun
2011-12 yetistirme sezonu sicaklik degerleri ortalamasi, uzun yillar ortalamasinin
altinda seyrederken; Adiyaman ile Sanlwrfa lokasyonunun 2011-12, 2012-13 ve
Diyarbakir lokasyonunun 2012-13 yetistirme sezonu, uzun yillar ortalamasinin
tizerinde seyretmistir. Her ii¢ lokasyonda da 2012-13 sezonu, 2011-12 sezonundan
daha yiiksek ortalama sicaklik degerine sahip olmustur. 2011-12 yetistirme
sezonunda her ii¢ lokasyonunun Subat ve Mart aylar1 sicaklik ortalamalar1 uzun yillar
ortalamasindan daha diisiik olmustur. 2012-13 yetistirme sezonunda her iig
lokasyonun aylik sicaklik ortalamalar1 uzun yillar sicaklik ortalamalarinin {izerinde

gerceklesmistir (Cizelge 3.2 ve Sekil 3.1, 3.2, 3.3).
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Cizelge 3.3. Arastirmanin Yiritiildigi Lokasyonlarm 2011-12 - 2012-13 Yillan
Yetistirme Sezonu ve Uzun Yillara Ait Aylik Ortalama Nisbi Nem (%)

Degerleri
Aylik Ortalama Nisbi Nem (%)
Diyarbakir Adiyaman Sanhurfa

Aylar 2011- 2012- Uzun 2011- 2012- Uzun 2011- 2012- Uzun

12 13 Yillar 12 13 Yillar 12 13 Yillar
Eylul 30.2 23.1 31.0 21.1 241 30.8 31.7 243 324
Ekim 41.6 55.2 48.0 35.3 57.6 424 37.0 434 382
Kasim 58.8 77.4 68.0 47.8 65.9 56.5 53.5 60.7 517
Aralik 73.9 85.4 77.0 55.4 73.7 63.3 57.5 711 63.2
Ocak 84.4 83.6 77.0 74.6 69.7 65.1 771 649 677
Subat 68.2 82.3 73.0 56.5 69.7 58.8 56.4 694 634
Mart 59.2 63.0 66.0 471 51.1 493 475 439 524
Nisan 58.5 64.3 63.0 41.5 51.4 50.2 403 411 48.6
Mayis 58.0 61.2 56.0 452 482 465 38.7 37.9 39
Haziran 27.8 271 36.0 214 274 32.0 19.9 20.7  26.9
Ortalama 56.1 62.3 59.5 446 446 495 46.0 47.7 484

Diyarbakir lokasyonunun 2012-13 yetistirme sezonu nisbi nem ortalamasi
uzun yillar ortalamasindan yiiksek olmustur. Adiyaman ve Sanliurfa lokasyonunun
her iki yil1 ve Diyarbakir lokasyonunun ilk yili nisbi nem ortalamalar1 uzun yillar

ortalamalarindan diisiik seyretmistir (Cizelge 3.3 ve Sekil 3.4, 3.5, 3.6).

90

o [ 7 .
. // NN

/74
/4
7

30

\
20
10
O T T T T T T T T T 1
Eylal Ekim  Kasim  Arallk Ocak Subat Mart Nisan Mayis Haziran

== Diyarbakir 2011-12 === Diyarbakir 2012-13 Diyarbakir Uzun Yillar
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Cizelge 3.4. Arastirmanin Yiritiildigli Lokasyonlarin 2011-12 - 2012-13 Yillan
Yetistirme Sezonu ve Uzun Yillara Ait Aylik Toplam Yagis (mm)

Degerleri
Aylik Toplam Yagis (mm)
Diyarbakir Adiyaman Sanhurfa

Aylar 2011- 2012- Uzun 2011- 2012- Uzun 2011- 2012- Uzun

12 13 Yillar 12 13 Yillar 12 13 Yillar
Eylal 9.2 1.8 3.8 0.0 4.8 5.1 10.4 2.0 26
Ekim 1.8 107.0 32.3 40.8 1312 443 10.7 352 252
Kasim 73.0 83.2 52.6 90.7 69.7 76.6 62.1 684 459
Aralik 40.2 160.8 72.5 67.6 319.1 136.8 47.8 1425 81.0
Ocak 78.3 82.2 70.1 333.5 1209 136.3 168.7 86.8 87.3
Subat 74.4 85.2 66.9 1729 970 1047 951 1072 71.0
Mart 44.0 19.8 67.0 63.3 12.7 89.8 35.9 121 62.7
Nisan 26.2 39.4 68.0 23.1 53.6 67.1 23.8 18.0 485
Mayis 41.0 98.0 43.3 50.7 146.3 43.2 424 56.2  28.9
Haziran 7.0 2.8 8.5 1.6 3.6 7.4 5.8 0.0 3.8
Ortalama 40.5 68.0 48.5 844 95.9 711 50.3 52.8 45.7
Toplam 405 680 485 844 959 711 503 528 457

Denemelerin yiriitiildiigli lokasyonlarin uzun yillar toplam yagis miktarlar
incelendiginde; yiiksek yagistan diisiik yagisa gore sirasiyla Adiyaman (711 mm),
Diyarbakir (485 mm), Sanlrfa (457 mm) oldugu goriilmektedir. Mercimek, yillik
yagist 400 mm’nin iizerinde olan yerlerde yagisa dayali sartlarda uygun bir sekilde
yetistiriciligi yapilan bir bitkidir. Diyarbakir lokasyonunun 2011-12 yetistirme
sezonu yagis degerleri ortalamasi, uzun yillar ortalamasinin altinda seyrederken;
Adiyaman ile Sanliurfa lokasyonunun 2011-12, 2012-13 ve Diyarbakir lokasyonunun
2012-13 yetistirme sezonu, uzun yillar ortalamasinin iizerinde seyretmistir. Her iic
lokasyonun 2012-13 yetistirme sezonu yagis ortalamalar1 2011-12 ve uzun yillar
yagis ortalamalarindan daha yiiksek olmustur. Ancak 2012-13 yetistirme sezonunun
lic lokasyonunda Mart ay1 yagis ortalamalar1 uzun yillar ortalamalarina goére cok
diisiik olmustur. Ug lokasyonun her iki yilinda da bitkiler igin en kritik aylardan
Mart, Nisan ay1 yagis ortalamalari uzun yillar ortalamalarinin altinda seyretmistir

(Cizelge 3.4 ve Sekil 3.7, 3.8, 3.9).
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Sekil 3.9. Sanlwrfa iline Ait 2011-12 - 2012-13 Yillar1 Yetistirme Sezonu ve Uzun
Yillara Ait Aylik Toplam Yagis (mm) Degerleri

3.1.2.2. Toprak Ozellikleri

Giineydogu Anadolu Bolgesinin yar1 kurak bir yapiya sahip olmasindan
dolay1 yiiksek sicakliklar toprak yapisini etkilemistir. Sanlrfa, Diyarbakir ve Siirt
yay1 arasindaki kirmizi kahverengi topraklar iklim 6zelliklerine gore olusmustur. Bu
topraklar diiz ve diize yakin egimlerde, derin veya orta derin, ABC profilli zonal
topraklardir. Bu profillerde bol miktarda kalsiyum bulunmaktadir. Organik madde ve
fosfor kapsamlar diisiik olan Giineydogu Anadolu topraklari, toprak profili boyunca
(0-150 cm.) % 49-67 arasinda degisen yiiksek oranda kil igerirler. Bu nedenle
kururken biiziilmeleri sonucu yilizeyden 80-90 cm derine inen ¢atlaklarin olustugu
gbzlenmektedir (Anonim, 1970).

Aragtirmanin yiiriitiildiigii lokasyonlara ait toprak analiz sonuglart Cizelge

3.5’te verilmistir.
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Cizelge 3.5. Aragtirmanin Yriitiildiigli Lokasyonlara Ait Toprak Analiz Sonuglar1

Su . .
- X Toplam  Organik Kireg Fosfor
Derinlik ile K,0 Toprak
Lokasyon (cm) pH Doy. Tuz Madde (CaCos) (P20s) kg/da Tekstiirii

% % % % kg/da

Diyarbakir 0-30 782 64 0.005 0.60 3.97 2.73 192.5  Killi-tinh

Adiyaman 0-30 776 74 0.008 0.41 7.95 1.12 187.6 Killi

Sanliurfa 0-30 759 59 1.58 1.56 20.5 2.55 194.4  Killi-tinh

Cizelge 3.5’te verilen deneme alanlarindaki toprak analiz sonuglarina gore;
Diyarbakir ve Sanlurfa lokasyonlar1 killi-tinli, Adryaman lokasyonu ise killi toprak
yapisina sahiptir. Her ii¢ lokasyonun pH degerleri 7.59-7.82 arasinda degismis olup,
hafif alkali karakterdedir. Fosfor oranlar1 1.12-2.73 kg/da arasinda, organik madde %
0.41-1.56 arasinda degismis olup fosfor ve organik madde yoniinden fakir topraklar
sinifina girmektedir. Kire¢ yoniinden toprak analiz sonuglar1 incelendiginde,
Diyarbakir lokasyonu (%3.97) kiregli, Adiyaman lokasyonu (%7.95) orta kiregli,
Sanliurfa lokasyonu (%20.5) ise fazla kire¢li toprak sinifina girmistir. Toplam tuz
yonlinden Diyarbakir (%0.005) ve Adiyaman (%0.008) lokasyonlar1 tuzsuz,
Sanliurfa lokasyonunun (%1.58) ise ¢ok tuzlu toprak smnifina girdigi, ayrica
potasyum yoniinden her {i¢ lokasyonun c¢ok yiliksek degere sahip oldugu

goriilmektedir.

3.2 Metot

3.2.1 Deneme Metodu ve Ekim Bakim fsleri

Denemeler 2011-12 ve 2012-13 yillar1 yetistirme sezonunda, 4 farkh
lokasyonda tesadiif bloklar1 deneme desenine gore, 4 tekrarlamali olarak
kurulmugtur. Mardin ili, Kiziltepe ilgesi, Cagil kdyiinde ekilen denemelerin ilk yili
denemelerin yakinindaki arazilerden gelen sulama suyundan, ikinci yili ise dolu
zararindan dolayi iptal edilmistir. Deneme yerleri segilirken, 6n bitkisi bugday olan

alanlar secilmistir. On bitkisi bugday olan deneme tarlalarinda, ilk toprak isleme
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bugday hasadindan sonra kulakli pullukla 15-20 cm derinliginde siiriilmiis, ikinci
toprak isleme sonbaharda ilk yagmurlardan sonra 8-10 cm derinlikte
kiiltivator+tirmik kombinasyonuyla ekime hazir hale getirilmistir.

Ekimde parsel alani; her biri 6 metre uzunlugunda olan 6 siradan
olusmaktadir. Sira aras1 mesafe 20 cm, her bir parsel bityiikligi 6 x 6 x 0.2 = 7.2 m?
olmustur. Ayrica bloklarin bas ve sonlarina kenar tesiri olarak fazladan birer sira
ekilmistir. Hasatta her parselin alt ve iist kismindan 0.5 m kenar tesiri olarak atilmis
ve biitiin islemler 5 m x 6 swa x 0.2 m = 6 m” alan iizerinden yapilmustir.
Denemelerde toprak analizi sonuglar1 dikkate alinarak, ekimden once 3kg/da N,
6kg/da P,Os gelecek sekilde giibreleme (18-46) yapilmistir. Ekimde 300 tohum/ m®
ekim oran1 kullanilmistir. Her ¢esit ve hat i¢in dekara atilan tohumluk miktar1 o ¢esit
veya hattin 1000 dane agirhigi dikkate alinarak belirlenmistir. Yabanci otlarla
miicadele amaciyla, bitkiler fide devresinde iken dar yaprakli yabanci otlara karsi bir
ilaglama yapilmstir.

Denemelerin yiiriitiildiigli lokasyonlara ait ekim tarihleri Cizelge 3.6’da

verilmigtir.

Cizelge 3.6. Denemelerin Yiiriitiildiigii Lokasyonlara Ait Ekim Tarihleri

Lokasyonlar 2011-12 Yih Ekim Tarihi 2012-13 Yih Ekim Tarihi
Diyarbakir 14.11.2011 26.11.2012
Adiyaman 29.11.2011 21.11.2012
Sanliurfa 28.11.2011 03.12.2012
Mardin 30.11.2011 16.11.2012

3.2.2 incelenen Ozellikler ve Yontemleri

1. Cikis Siiresi (giin): Ekilen tohumlarin % 90’1 ¢ikis gosterdigi giine kadar
gecen siire hesaplanmustir.

2. M? de Bitki Sayisi (adet): Cikistan sonra her parselde ortadaki 2 siradan 1
metre uzunlugundaki bitki sayist sayilarak m® ‘deki bitki sayisina

doniistiiriilmiistiir.
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10.

11.

12.

% 50 Cigeklenme Giin Sayisi1 (glin): Cikis tarihinden itibaren bitkilerin %
50’sinin ¢i¢eklenmesine kadar gecen siire, ¢igeklenme siiresi olarak
belirlenmistir.

Fizyolojik Olgunlagma Giin Sayisi (giin): Her parselin % 90’min hasat
olgunlugu tarihleri kaydedilerek c¢ikis tarihinden o giine kadar gecen giin
sayist olarak hesaplanmistir.

Bitki Boyu (cm): Bitkiler hasat olgunluguna geldiginde, her parselden rasgele
secilen 10 bitkide, tarla yiizeyi ile bitki dogal halde iken en iist noktasi
arasindaki dikey agiklik 6l¢iilerek bitki boyu degerleri bulunmustur.

Sap Uzunlugu (cm): Bitkiler hasat olgunluguna geldiginde, her parselden
rastgele secilen 10 bitkide, tarla yiizeyi ile bitkinin en {ist noktas1 arasindaki
uzunluk olgiilerek sap uzunlugu degerleri bulunmustur.

[k Bakla Yiiksekligi (cm): Hasat dsneminde her parselden rastgele segilen 10
bitkinin olusan ilk baklas1 ile toprak yilizeyi arasindaki uzunluk ortalamalar
oOlgiilerek ilk bakla yiiksekligi degerleri bulunmustur.

Bitkide Ana Dal Sayisi (adet): Hasat doneminde her parselden rastgele
secilen 10 bitkideki ana dallar sayilip ortalamalar1 alinarak ana dal sayisi
degerleri bulunmustur.

Bitkide Bakla Sayis1 (adet): Hasat doneminde her parselden rastgele secilen
10 bitkideki bakla sayis1 belirlenmis ve ortalamalar1 alinarak bitkide bakla
sayist degerleri bulunmustur.

Bitkide Tane Sayis1 (adet): Hasat doneminde her parselden rastgele secilen 10
bitkideki tane sayisi belirlenmis ve ortalamalar1 alinarak bitkide tane sayisi
degerleri bulunmustur.

1000 Tane Agirlig1 (g): Her parselden elde edilen tanelerden 4 adet 100’erlik
gruplar sayilip tartildiktan sonra, ortalamalari alinarak 100 tane agirhigi
degerleri bulunup, daha sonra 1000 tane agirligina ¢evrilmistir.

Biyolojik Verim (kg/da): Her parseldeki tiim bitkiler toptan hasat edilip,
tartildiktan sonra elde edilen parsel veriminden dekara biyolojik verim kg

olarak hesaplanmustir.
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13. Tane Verimi (kg/da): Her parselden elde edilen taneler tartilmis ve kg/da
cinsinden hesaplanarak tane verimi degerleri bulunmustur.
14. Hasat indeksi (%): Her parselden alinan tane veriminin biyolojik verimine

boliiniip, 100 ile ¢arpilarak hasat indeksi degerleri bulunmustur.

3.2.3 Verilerin Degerlendirilmesi

Istatistik Modeller ve Degerlendirme Yontemleri: Calismada, incelenen
ozellikler icin saptanan verilere iliskin varyans analizi, FEHR (1939), IKiZ (1972),
STEEL ve TORRIE (1980) tarafindan Onerilen, birden fazla yerde ve yilda
tekrarlanan tesadiif bloklar1 deneme desenine gore yapilmistir. MSTAT-C istatistik
paket programi kullanilarak analizler yapilmistir. Etkili farklar1 ortaya koymada
DUNCAN (%)5) coklu karsilastirma testi kullanilmistir.

Modele iligkin varyans analiz tablosu Cizelge 3.7’de verilmistir.

Cizelge 3.7. Varyans Analiz Cizelgesi

Varvasvon Kavnad Serbestlik Kareler Beklenen Kareler
ryasy ynag Derecesi Ortalamasi Ortalamasi
Tekerrr yp(r-1)

Yil y-1

Yer p-1

Yil x yer (y-1) (p-1)

Genotip g-1 V, 0% 10 g+ 1Y O 5o+ TyPO~g
Genotip x yer (g-1) (p-1) V, 07 +10% 4+ 1y0% g
Genotip x yil (g-1) (y-1) Vs 0% +10% 3+ 1P0° gy
Genotip x yer x yIl (g-1) (p-1) (y-1) Vs 0% gy

Hata yp (g-1) (r-1) Vs o’

Farkli yer ve yillarda yiiriitiilen denemelerde lokasyon ve yil etkilerinin yan
sira lokasyon x genotip ve yil x genotip gibi birinci dereceden etkilesimler ile y1l x
lokasyon x genotip gibi ikinci dereceden etkilesimler de yer almaktadir (Cizelge 3.7).
Belirtilen modele gore, deneme yillar1 ve lokasyonlar1 ¢evre olarak kabul

edilmis olup denemeler, y1l ve lokasyon olarak birlestirilmis ve genotip x lokasyon,
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genotip x yil ve genotip x lokasyon x yil interaksiyon varyanslari elde edilmistir.

Interaksiyon varyanslar1 asagida belirtildigi gibi hesaplanmustir.

Y1l x genotip varyansi czgy = (V3-V4)/pr
Lokasyon x genotip varyansi cszgpz (V2-Vy)/yr

Y1l x lokasyon x genotip varyansi ngyp = (V4-Vs)/r

Bunun yaninda genotip x yil x lokasyon interaksiyonunu goérmek igin
lokasyonlarin her bir yili ayr1 ayn tesadiif bloklar1 deneme desenine gore varyans
analizine tabi tutulmustur.

Stabilite Analizi: Genotiplerin, incelenen Ozellikler ydniinden stabilite
analizleri, FINLAY ve WILKINSON (1963) ile EBERHART ve RUSSELL (1966)
tarafindan gelistirilen stabilite parametreleri araciligir ile belirlenmistir. Bu
parametrelerin saptanmasinda, genotip ile yer ve yil kombinasyonu olarak 3 yer x 2
yil =6 ¢evre dikkate alinmistir.

Calismada kullanilan FINLAY ve WILKINSON (1963) yontemine gore her
bir genotipin, degisik ¢evrelerde aldig1 fenotipik degerlerin (Yij), cevre indeksleri

(Xj) lizerine regresyonu (bi) hesaplanmistir.
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Cizelge 3.8. Farkli Cevrelerden Elde Edilen Genotiplere iliskin iki Yonlii Cizelge

Genotipler Cevreler Genotip Top. Genotip Ort.
1 2..... | - c Y1. Y1.

1 Y11 Y12... Y1j... Y1c Y1. Y1.

2 Y21 Y22. .. Y2j- .. Y2C Y2. Y2.

| Y|1 Y|2 Yij Y|c Y| YI

g Yg1 YgZ ng ch Yg. Yg.

Cevre Top. Y, Y.o Y.... Y.... Y. Y..

Cevre Ind. X4 Xo Xi.... Xe.... X X

Cizelge 3.8°de;

=12, ,g genotip sayisi

L2, ,C gevre sayisi

Yi. Cevre toplamlar1 olarak i. inci genotipin etkisi
Yj. Genotip toplamlari olarak j. inci ¢evrenin etkisi
Xj. Cevre indeksleri (¢evre ortalamalart)

Y. Genel toplam

Y. Genotip ve gevreler tizerinden genel ortalama
X. Cevre indeksleri toplam1

X. Cevre indeksleri ortalamasini gostermektedir.
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Finlay ve Wilkinson (1963) deneme ortalamasi ve regresyon katsayisini
kullandiklar1 grafik metodunu, Diizdemir ve Akdag (2007); Bozoglu ve Ozgelik
(2005) gibi pek cok arastirici, denemelerin genel ortalamasi ve regresyon hatt1 (b=1)
icin giiven simri; (G.S= x £t . S x ) formiiliinii kullanarak genotip adaptasyon
durumlarmi  Sekil 3.10 ve 3.11°de belirtildigi gibi dokuz smf iizerinden
degerlendirmislerdir. Bu arastirmada da genotiplerin adaptasyon durumlar1 dokuz

adaptasyon sinifi izerinden degerlendirilmistir.

X
lyi cevrelere lyi cevrelere lyi cevrelere
kotl uyum orta uyum iyl uyum
|
Tum cevrelere Tum cevrelere Tum cevrelere -
kot uyum orta uyum lyi uyum
|
Kotu cevrelere | kit cevrelere Kotu cevrelere
kot uyum orta uyum iyi uyum

Sekil 3.10. Genotip Adaptasyonun S6zel Anlatim
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7
KleX Xi=X X=X
b>1 o i | b>1

1
Xl < X X=X Xl > X =4
XI<X Xi=X Xi>X
b<1 b<1 b<1

Sekil 3.11. Genotip Adaptasyonun Matematiksel Anlatimi

Sekil 3.10 ve 3.11°den izlenebilecegi gibi ortalama tane verimi genel
ortalamadan diisiilk ve regresyon katsayist (b) ‘1’ den biiyiik olan genotipler iyi
cevrelere kotli uyum; ortalama tane verimi genel ortalamadan diisiik ve regresyon
katsayist (b) ‘1’ den farksiz olan genotipler tiim ¢evre sartlarina kotii uyum; ortalama
tane verimi genel ortalamadan diisiik ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den kiiciik olan
genotipler kotii ¢cevre sartlarina kétii uyum; ortalama tane verimi genel ortalamadan
farksiz ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den biiylik olan genotipler iyi ¢evre sartlarina
orta uyum; ortalama tane verimi genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi (b)
‘1’ den farksiz olan genotipler tiim ¢evre sartlarina orta uyum; ortalama tane verimi
genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den kiiciik olan genotipler
kotii cevre sartlarina orta uyum; ortalama tane verimi genel ortalamadan yiiksek ve
regresyon katsayist (b) ‘1’ den biiylik olan genotipler iyi ¢evre sartlarina iyi uyum;
ortalama tane verimi genel ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den
farksiz olan genotipler tiim ¢evre sartlarina iyi uyum; ortalama tane verimi genel
ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den kiigiik olan genotipler kotii
cevre sartlarina iyi uyum gosteren genotipler olarak tanimlanmistir.

Kullanilan yontemin oOlgiilerinde regresyon katsayisi, ¢esidin ¢evre sartlarina

duyarliligin1 gostermistir. Regresyon katsayisi ne kadar yiiksekse duyarlilik o kadar
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fazladir. Regresyondan ayrilis kareler ortalamasi ise ¢esit veriminin tekrar
beklenebilirligini  (kararliligini) gostermektedir. Regresyonda ayrilis kareler
ortalamasi yiiksek ise c¢esidin beklenen sonucu verme olasiligr diistiktiir. Yiiksek
ortalama verim, yiiksek regresyon katsayisi ve diisiik regresyondan ayrilis kareler
ortalamas1 veren bir ¢esit; yiiksek verimli degisen ¢evre sartlarina yanit verebilen ve
belli ¢cevrelerde bu verimini tekrarlayabilen c¢esittir.

Genotip ortalamalar: ile ¢evre ortalamalar1 arasindaki iliskiler, Sekil 3.12° ye

gore yorumlanmigtir (Finlay ve Wilkinson, 1963).

b=0

Genotip Ortalamalari

Cevre Ortalamalari

Sekil 3.12. Genotip x Cevre Ortalamalar1 Arasindaki Iliskiler

Sekil 3.12 de;

b=1 regresyon dogrusunu

b= 0 regresyon dogrusunu

A= Genel adaptasyon yetenegine sahip genotipi

B= Tiim ¢evrelere kotli adaptasyon gdsteren genotipi

C= lyi gevre kosullarina 6zel adaptasyon gdsteren genotipi tanimlamaktadir.
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Onemli bir stabilite parametresi olan regresyondan ayrilis kareler ortalamasi
(s’0) Eberhart ve Russel (1966) tarafinda bildirildigi sekilde asagidaki formiile gore

hesaplanmustir.

=2 o 2ij / (c-i) — s”e/r

ZO‘zijz[ZYzij-(Yzi./C)]-[biZYinj]
Esitlikte :

S%= regresyondan sapmalar kareler ortalamasi

ozij = 1.inci genotipin j.inci ¢evredeki sapmast

Y ; = L.inci genotipin j.inci ¢evredeki ortalamasi

bi = i.inci genotipe ait regresyon katsayisi

X; = cevre indeksi (j.¢evredeki genotip ortalamasinin genel ortalamadan fark:
alinarak bulunmustur.)

Yi. = i.inci genotipin ¢evreler lizerinden ortalamasi

¢ = yer ve y1l kombinasyonu olarak ¢evre sayisi

s’e = tilm genotip, gevre ve tekerriirler iizerinden hesaplanan hata varyansi

r = tekerriir sayisidir.

Diger bir tamimlamayla elverisli ¢evre kosullarina uyabilen ve boyle
cevrelerde diger cesitlere oranla daha iistiin olan bir cesittir. Olumsuz ¢evre
sartlarinda bu c¢esidin istiinliigli azalir ve aradaki farkin énemsiz oldugu durumlar
ortaya ¢ikabilir. Cesitlerin ortalama verim ve regresyon katsayisi degerleri farksiz ve
regresyondan ayrilis kareler ortalamasi farkli olabilir. Bdyle iki ¢esitten
regresyondan ayrilis kareler ortalamasi diisiik olan digeri tercih edilmelidir.

Bu calismada; incelenen 6zellikler bakimindan ortalamasi genel ortalamadan
(x) yiiksek, regresyon katsayisi (b) bire esit veya yakin, regresyondan ayrilis kareler
ortalamasi “0” a yakin, determinasyon katsayisi (R?) yiiksek olan, determinasyon

sabit katsayis1 pozitif ve yiiksek olan genotip stabil olarak kabul edilmistir.
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Calismada yer alan genotiplerin adaptasyonlarinin belirlenmesinde 6zellik
ortalamasi, regresyon katsayisi, regresyondan ayrilis kareler ortalamasi, regresyon

sabit katsayis1 ve determinasyon katsayist degerleri hesaplanmustir.

42



4. BULGULAR VE TARTISMA Murat KOC

4. BULGULAR VE TARTISMA

Gilineydogu Anadolu Bolgesinde iki yil (2011-12, 2012-13 yetistirme sezonlar1)
ve i¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanlurfa, Adiyaman) yetistirilen 15 kirmizi
mercimek genotipinin ¢ikis siliresi, metrekaredeki bitki sayisi, ¢iceklenme siiresi,
olgunlagma siiresi, bitki boyu, ilk bakla yiiksekligi, bitkide dal, bakla ve tane sayisi,
1000 tane agirligi, biyolojik verim, tane verimi ve hasat indeksi degerlerine ait iki

yillik birlesik veriler lizerinden analizleri yapilarak sonuglar1 verilmistir.

4.1 Cikas Siiresi (giin)

Glineydogu Anadolu Bolgesi’nde iki yil (2011-12, 2012-13 yetistirme
sezonlar1) ve {li¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanliurfa, Adiyaman) yetistirilen 15
kirmizi mercimek genotipinin ¢ikis siiresi degerlerine ait varyans analiz sonuglari

Cizelge 4.1.’de verilmistir.

Cizelge 4.1. Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Iki Yilda ve Ug Lokasyonda
Saptanan Cikig Siiresine Ait Varyans Analiz Sonuglari

Varyasyon Kaynaklari SI; rbestli!( Kareler Kareler F Degeri
erecesi Toplami Ortalamasi

Yil 1 8419.669 8419.669 17869.933 **

Lokasyon 2 279.739 139.869 296.859 **

Y1l X Lokasyon 2 2119.872 1059.936 2249.612 **

Tekerrir 18 8.517 0.473 1.004

Genotipler 14 15.706 1.122 2.381 **

Yil X Genotip 14 9.372 0.669 1.421

Lok.X Genotip 28 17.428 0.622 1.321

Yil X Lok.X Genotip 28 9.961 0.356 0.755

Hata 252 118.733 0.471

Genel 359 10998.997

VK 2.57 * % 5 seviyesinde 6nemli, ** 0 1 seviyesinde dnemli

Cizelge 4.1.’de goriildigi gibi c¢ikis siireleri bakimindan yil, lokasyon,
genotip, yil x lokasyon interaksiyonu 0.01 6nem seviyesinde istatistiki olarak 6nemli,
yil x genotip, lokasyon x genotip ve yil x lokasyon x genotip interaksiyonu ise

Onemsiz bulunmustur.
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Farkli yillarda ve lokasyonlarda saptanan c¢ikis siiresine (giin) ait ortalama

degerler ve olusan gruplar Cizelge 4.2.’de verilmistir.

Cizelge 4.2. Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Cikis Siiresine (giin) Ait
Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar*

Lokasyonlar 2011-12 201213 Ortalama
Diyarbakir 35.1a 209e 28.0A
Adiyaman 279c 249d 26.4B
Sanliurfa 318b 20.0f 259C
Ortalama 316 A 219B 26.8

* Benzer harf grubu ile gdsterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Cikis siiresi bakimindan iki yillik lokasyon ortalamalar1 incelendiginde; en
kisa c¢ikis siiresi Sanlurfa lokasyonundan (25.9 giin), en uzun ¢ikis sliresi ise
Diyarbakir lokasyonundan (28.0 giin) elde edilmistir (Cizelge 4.2).

Cikis siiresine ait yil ortalamalar1 incelendiginde; 2011-12 yetistirme
sezonunda 31.6 giin, 2012-13 yetistirme sezonunda ise 21.9 giin oldugu
goriilmektedir. iki y1l arasindaki fark 9.7 giin olmustur. Bu durum iki y1l arasindaki
sicaklik farkindan kaynaklanmis olabilir. Her ii¢ lokasyonda da birinci yilin Aralik
ve Ocak ay1 sicakliklar1 diisiik seyrederken ikinci y1l sicakliklari yiliksek olmustur.

Cikis siiresine ait y1l x lokasyon interaksiyonu incelendiginde; ¢ikis siiresi
bakimindan yillarin lokasyonlar iizerine etkisi farkli olmustur. 2011-12 yetistirme
sezonunda 31.8 giin ile Sanlurfa lokasyonundan ikinci en uzun ¢ikis siiresi degeri
elde edildigi, 2012-13 yetistirme sezonunda ise ayni lokasyonun 20.0 giin ile en kisa
cikis siiresine sahip oldugu belirlenmistir. Bununla birlikte en uzun c¢ikis siiresi
degeri ise 2011-12 yetistirme sezonunda Diyarbakir lokasyonundan (35.1 giin) elde
edilmistir.

Baz1 mercimek genotiplerinde yillara ve iki yillik ortalamalara gore saptanan

cikis siiresi (giin) ortalama degerleri ve olusan gruplar Cizelge 4.3.’te verilmistir.
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Cizelge 4.3. Bazi Mercimek Genotiplerinde Yillara Ve iki Yillik Ortalamalara Gore
Saptanan Cikig Siiresi (giin) Ortalama Degerleri ve Olusan Gruplar*

Genotipler 201112 201213 Ortalama
FLIP 2004-3L 31.2 214 26.3C
FLIP 2004-46L 31.3 22.0 26.6 B-C
FLIP 2005-10L 31.6 21.8 26.7 A-C
FLIP 2005-13L 314 22.3 26.8 A-B
FLIP 2005-15L 31.8 21.6 26.7 A-C
FLIP 2005-25L 31.9 22.3 271 A
FLIP 2005-53L 31.9 21.8 26.9 A-B
FLIP 2006-29L 31.6 215 26.5 B-C
FLIP 2006-97L 32.0 21.9 27.0 A-B
FLIP 2007-65L 31.7 22.3 27.0 A-B
FLIP 2007-73L 31.7 22.3 27.0 A-B
FLIP 2007-134L 314 21.9 26.7 A-C
Firat-87 31.6 221 26.8 A-B
Cagil 31.3 21.8 26.5B-C
Yerli Kirmizi 31.5 21.8 26.7 A-C
Ortalama 316 A 219B 26.8

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.
Varyans analizinde dnemli bulunmayan ortalama degerler harflendirilmemistir.

Cizelge 4.3.’te ¢ikis siiresi degerleri bakimindan genotipler arasinda istatistiki
acidan onemli farkliliklar bulundugu goriilmektedir. Iki yillik genotip ortalama
degerleri incelendiginde; genotiplere ait ¢ikis siiresi degerleri 26.3 giin ile 27.1 giin
arasinda degismistir. En kisa ¢ikis siiresi FLIP2004-3L genotipinden, en uzun ¢ikis
stiresi FLIP2005-25L genotipinden elde edilmistir.

Yillara gore genotiplerin ¢ikis siireleri incelendiginde 2011-12 yilinin 31.2
giin ile 32 giin, 2012-13 yilinda ise 21.4 giin ile 22.3 giin arasinda degistigi ve

birbirine yakin degerler verdigi saptanmistir.

4.2 Metrekaredeki Bitki Sayis1 (adet)

Glineydogu Anadolu Bolgesinde iki yil (2011-12, 2012-13 yetistirme

sezonlar1) ve {li¢ farkl lokasyonda (Diyarbakir, Sanliurfa, Adiyaman) yetistirilen 15
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kirmizi mercimek genotipinin metrekarede bitki sayisi degerlerine ait varyans analiz

sonuclar1 Cizelge 4.4.’te verilmistir.

Cizelge 4.4. Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Iki Yilda ve Ug Lokasyonda
Saptanan Metrekarede Bitki Sayisina Ait Varyans Analiz Sonuglari

Varyasyon Kaynaklari S; rbestli!( Kareler Kareler F Degeri
erecesi Toplami Ortalamasi

Yil 1 350.069 350.069 16.846 **
Lokasyon 2 9992.617 4996.308 240.426 **
Yil X Lokasyon 2 208.539 104.269 5.018 **
Tekerrlr 18 896.417 49.801 2.397 **
Genotipler 14 450.100 32.150 1.547
Y1l X Genotip 14 213.722 15.266 0.735
Lok.X Genotip 28 736.133 26.290 1.265
Yil X Lok.X Genotip 28 1496.544 53.448 2.572*
Hata 252 5236.833

Genel 359 19580.975

VK: 1.84 * % 5 seviyesinde dnemli, ** % 1 seviyesinde 6nemli

Cizelge 4.4.’te gorildiigii gibi metrekarede bitki sayilar1 bakimindan yil,
lokasyon, yil x lokasyon ve yil x lokasyon x genotip interaksiyonu 0.01 6nem
seviyesinde istatistiki olarak 6nemli, genotip, yil x genotip ve lokasyon x genotip
interaksiyonu istatistiki olarak 6nemsiz bulunmustur.

Farkli yillarda ve lokasyonlarda saptanan metrekarede bitki sayisina (adet) ait

ortalama degerler ve olugan gruplar Cizelge 4.5.’te verilmistir.

Cizelge 4.5. Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Metrekarede Bitki Sayisina
(adet) Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar*

Lokasyonlar 201112 201213 Ortalama
Diyarbakir 257.2 a 253.3b 255.2 A
Adiyaman 246.5c 244.7 cd 2456 B
Sanliurfa 2431 cd 242.9d 243.0C
Ortalama 24839 A 247.0B 247.9

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Metrekarede bitki sayist bakimindan yillarin lokasyonlar {izerine etkisi farkli

olmustur. Cizelge 4.5. incelendiginde; iki yillik lokasyon ortalamalarina gore
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metrekarede bitki sayisi en fazla 255.2 adet ile Diyarbakir lokasyonundan, en az
243.0 adet ile Sanlurfa lokasyonundan elde edilmistir. Adiyaman lokasyonunda ise
metrekarede 245.6 adet bitki belirlenmistir.

Y1l ortalamalar1 incelendiginde; 2011-12 yetistirme sezonunda metrekarede
248.9 adet, 2012-13 yetistirme sezonunda ise 247.0 adet bitki elde edildigi
goriilmektedir.

Bazi mercimek genotiplerinde farkli lokasyonlarda ve yillarda elde edilen
metrekarede bitki sayisina (adet) ait ortalama degerler (her lokasyonun her bir yili
bagimsiz olarak kendi i¢inde gruplandirmaya tabi tutularak) ve olusan gruplar

Cizelge 4.6.’da verilmistir.

Cizelge 4.6. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlarda ve Yillarda Elde
Edilen Metrekarede Bitki Sayisina (adet) Ait Ortalama Degerler ve

Olusan Gruplar*

Genotipler Diyarbakir Adiyaman Sanlurfa

201112 201213 2011-12 201213 201112  2012-13
FLIP 2004-3L 2553 a-b 248.5 2418e 240.8 240.8d-f 247.8
FLIP 2004-46L 260.3 a 248.0 2453 b-e 246.3 247.0a-b 246.8
FLIP 2005-10L 256.0a-b 248.5 247.0b-d 250.0 240.0d-f 2428
FLIP 2005-13L 259.5a 250.8 246.8 b-d 243.0 239.5e-f 238.3
FLIP 2005-15L 260.0 a 248.5 2448c-e 2423 240.8d-f 240.3
FLIP 2005-25L 258.0 a 252.0 246.0b-d 248.0 246.0a-c 244.0
FLIP 2005-53L 259.8 a 251.0 242.8d-e 244.0 2428 cf 2445
FLIP 2006-29L 258.3 a 254.8 248.3a-c  245.0 243.0b-e 240.8
FLIP 2006-97L 259.0a 257.0 2483 a-c  246.3 243.0b-e 2420
FLIP 2007-65L 259.0a 255.5 2473 b-c 2470 2453 a-c 2435
FLIP 2007-73L 2553 a-b 256.3 2493 a-b 246.0 240.8d-f 2445
FLIP 2007-134L  256.0 a-b 256.3 2518 a 240.0 238.8 f 244.0
Firat-87 255.3a-b 257.8 2443 c-e 24238 248.3 a 239.5
Cagil 255.5a-b 254.8 246.8 b-d 2458 243.8b-d 244.0
Yerli Kirmizi 250.8 b 259.5 2470b-d 243.0 246.8 a-c  240.8
Ortalama 257.2 A 253.3B 246.5C 244.7C-D 2431C-D 2429D

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gére % 5 diizeyinde farkli degildir.
Varyans analizinde 6nemli bulunmayan ortalama degerler harflendirilmemistir.

Cizelge 4.6.’da goriildigi gibi 2011-12 yilinda metrekarede en fazla bitki
sayis1 Diyarbakir’da FLIP2004-46L (260.3 adet), Adiyaman’da FLIP2007-134L
(251.8 adet), Sanlwurfa’da ise Firat-87 (248.3 adet) genotiplerinden elde edilmistir.
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Anilan yilda metrekarede en az bitki sayis1 Diyarbakir’da Yerli Kirmizi (250.8 adet),
Adiyaman’da FLIP2004-3L (241.8 adet) Sanlurfa’da FLIP2007-134L (238.8 adet)
genotiplerinden elde edilmistir.

2012-13 yilinda ise metrekarede bitki sayisi degerleri bakimindan cesitler
arasindaki farkliliklar her {i¢ lokasyonda da 6nemsiz bulunmustur.

Metrekarede bitki sayisi degerleri bakimindan yil x lokasyon x genotip
interaksiyonu arasinda istatistiki a¢idan 6nemli farkliliklar bulunmustur. Diger bir
deyisle genotiplerin metrekarede bitki sayilari lokasyonlara ve herbir lokasyondaki
yillara gore farklilik gostermistir. Y1l x lokasyon x genotip interaksiyonu
incelendiginde metrekarede en fazla bitki sayis1 FLIP2004-46L (260,3 adet) genotipi
ile Diyarbakir lokasyonunun 2011-12 yetistirme sezonundan, metrekarede en az bitki
sayist FLIP2005-13L (238,3 adet) genotipi ile Sanlurfa lokasyonunun 2012-13
yetistirme sezonundan elde edilmistir. Y1l x lokasyon x genotip interaksiyonunda

metrekarede en fazla ve en az bitki sayis1 arasinda 22 adet fark bulunmustur.

4.3 Ciceklenme Giin Sayisi (giin)

Gilineydogu Anadolu Bolgesinde iki yil (2011-12, 2012-13 yetistirme
sezonlar1) ve ii¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanliurfa, Adiyaman) yetistirilen 15
kirmizi mercimek genotipinin ¢igeklenme giin sayisit degerlerine ait varyans analiz

sonuclar1 Cizelge 4.7.’de verilmistir.

Cizelge 4.7. Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Iki Yilda ve Ug Lokasyonda
Saptanan Ci¢eklenme Gilin Sayisina Ait Varyans Analiz Sonuglari

Varyasyon Kaynaklari Serbestll!( Kareler Kareler F Degeri
Derecesi Toplami Ortalamasi

Yil 1 2918.403 2918.403 1282.442 **

Lokasyon 2 16338.200 8169.100 3589.770 **

Yil X Lokasyon 2 676.822 338.411 148.709 **

Tekerrur 18 78.283 4.349 1911~

Genotipler 14 822.567 58.755 25.819 **

Yil X Genotip 14 82.889 5.921 2.602 **

Lok.X Genotip 28 323.633 11.558 5.079 **

Yil X Lok.X Genotip 28 118.511 4.233 1.860 **

Hata 252 573.467 2.276

Genel 359 21932.775

VK 1.29 * % 5 seviyesinde onemli,  ** % 1 seviyesinde onemli
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Ciceklenme giin sayis1 bakimindan yil, lokasyon ve genotipler arasindaki
farkliliklar, y11 x lokasyon, yil x genotip, lokasyon x genotip ve yil x lokasyon x
genotip interaksiyonlart 0.01 6nem seviyesinde istatistiki olarak dnemli bulunmustur.
(Cizelge 4.7.) Roy ve ark. (2012), Mercimekte ¢iceklenme giin sayisi yoniinden
genotip, ¢evre ve genotip x ¢evre arasindaki farkliliklarin 6nemli bulundugunu
bildirmistir.

Farkli yillarda ve lokasyonlarda saptanan ¢igeklenme giin sayisina (giin) ait

ortalama degerler ve olusan gruplar Cizelge 4.8.’de verilmistir.

izelge 4.8. Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Ciceklenme Giin Sayisina
izelge 4.8. Farkli Yillard Lokasyonlarda Sap igekl Giin Say
(giin) Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar*

Lokasyonlar 201112 201213 Ortalama
Diyarbakir 131.2a 121.9b 126.5 A
Adiyaman 116.8 c 111.8d 114.3 B
Sanliurfa 112.2d 109.5e 1108 C
Ortalama 120.1 A 114.4B 117.2

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Cizelge 4.8.’de goriildigii gibi ¢igeklenme giin sayist bakimindan iki yillik
lokasyon ortalamalar1 incelendiginde; en erken ¢iceklenme 110.8 giin ile Sanlurfa
lokasyonundan, en ge¢ ciceklenme 126.5 giin ile Diyarbakir lokasyonundan elde
edilmistir. Lokasyonlar arasindaki fark 15.7 giin olmustur. Gupta ve ark. (1996),
Hindistan’da ¢i¢ceklenme giin sayisinin 87-143 giin, Erman ve ark. (2005), Siirt’te bu
stiresinin 158-168 giin arasinda degistigini bildirmislerdir. Denemelerin yiirtiitildigi
lokasyonlarin uzun yillar sicaklik ortalamalarina bakildiginda; en sicak lokasyonun
Sanliurfa (15.7 °C), sonrasinda Adiyaman (14.5 °C) ve Diyarbakir (12.9 °C) oldugu
goriilmektedir. Diyarbakir lokasyonunun ilk yili harig biitiin lokasyonlarin yetistirme
mevsimi sicaklik ortalamalar1 uzun yillar ortalamasimnin iizerinde seyretmistir.
Cigeklenmenin en erken Sanliurfa’da gerceklestigi bunu Adiyaman ve Diyarbakir’in
izledigi bunun ise lokasyonlarin sicaklik farkindan kaynaklandigi diistiniilmektedir.
Sicaklik ¢igceklenmeyi tesvik etmis ve sicakligi yiiksek lokasyonun daha erken, diisiik
olanin ise daha ge¢ ¢iceklenmeye basladigi saptanmistir (Cizelge 3.2 ve Sekil 3.1,
3.2, 3.3). Ciceklenme giin sayilar1 yoniinden yil x lokasyon interaksiyonu onemli

bulunmus yilarin lokasyonlar iizerinde farkli etkide bulundugu saptanmistir.
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Ciceklenme giin sayilarinin yillardan etkilendigi belirlenmis olup, 2011-12 yilinda
120.1 giin olan siirenin, 2012-13 yilinda 114.4 giin oldugu saptanmustir.

Her ti¢ lokasyonun 2012-13 yetistirme sezonu yagis ortalamalari, 2011-12 ve
uzun yillar yagis ortalamalarindan daha yiiksek olmustur. Ancak 2012-13 yilinin ti¢
lokasyonunda Mart ay1 yagis ortalamalar1 2011-12 ve uzun yillar ortalamalarina gore
cok diisiik olmus ve 2012-13 yilinda bitkiler daha erken ¢igeklenmistir. Ozdemir
(2002), mercimek bitkisinin nemli toprakta yetistirildiginde ve kapali bulutlu
havalarin uzun siirdiigii kosullarda vejetatif biiyiimenin arttig1, ¢ciceklenme ve tohum
tutumunu olumsuz etkiledigini bildirmistir. Ug lokasyonun her iki yi1linda da bitkiler
icin en kritik aylardan Mart, Nisan ay1 yagis toplami uzun yillar toplaminin altinda
seyretmistir (Cizelge 3.4 ve Sekil 3.7, 3.8, 3.9).

Bazi mercimek genotiplerinde yillara ve iki yillik ortalamalara gore saptanan
cigeklenme giin sayisi (gilin) ortalama degerleri ve olusan gruplar Cizelge 4.9.’da

verilmistir.

Cizelge 4.9. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Yillara ve iki Yillik Ortalamalara Gore
Saptanan Ciceklenme Giin Sayisi (glin) Ortalama Degerleri ve Olusan

Gruplar*

Genotipler 201112 201213 Ortalama
FLIP 2004-3L 117.8 e-f 113.6 g 115.7 F-G
FLIP 2004-46L 117.4 f 11319 1153 G
FLIP 2005-10L 119.8 b-c 1144 g 117.1 C-D
FLIP 2005-13L 120.8 b 114.2¢ 117.5C
FLIP 2005-15L 119.8 b-c 11399 116.9 C-D
FLIP 2005-25L 119.4 b-d 1136 g 116.5 C-F
FLIP 2005-53L 119.0 c-e 11429 116.6 C-F
FLIP 2006-29L 118.3 d-f 113.3¢g 115.8 E-G
FLIP 2006-97L 120.0 b-c 1143 g 117.1 C-D
FLIP 2007-65L 120.0 b-c 113.5¢ 116.8 C-E
FLIP 2007-73L 118.7 c-f 113.6 g 116.1 D-G
FLIP 2007-134L 120.5b 1146 g 117.5C
Firat-87 123.3 a 1176 f 1204 A
Cagil 122.6 a 11459 118.5B
Yerli Kirmizi 123.8 a 1174 f 120.6 A
Ortalama 1201 A 114.48B 117.2

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.
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Cizelge 4.9. incelendiginde; iki yillik ortalamalara gore ¢igeklenme giin sayisi
degerleri bakimindan genotipler arasinda istatistiki ag¢idan ©Onemli farkliliklar
bulunmustur. Erken ¢iceklenen genotipin FLIP2004-46L (115.3 giin), ge¢ ¢igeklenen
genotiplerin ise Firat-87 (120.4 giin) ve Yerli Kirmizi (120.6 giin) gesitleri oldugu
saptanmistir. Ciceklenme siirelerine ait yapilan caligmalarda lokasyonlara gore
farkliliklar gosterdigi daha onceki ¢alismalarda da bildirilmistir (Gupta ve ark. 1999).
Yine Erman ve ark.(2005), Siirt kosullarinda Yerli Kirmizi c¢esidinin erken
ciceklenen ve olgunlasan, Tiirk ve Atikyilmaz (2000), ise Diyarbakir kosullarinda
Yerli Kirmizi ¢esidinin geg cigeklenen ve olgunlasan gesit oldugunu bildirmislerdir.
Bicer ve Sakar (2007a), ICARDA koleksiyonuna ait hatlarin c¢iceklenme ve
olgunlasma zamanlarinin daha erken oldugunu, Tirk ve Atikyilmaz (1999),
ICARDA kokenli hatlarin Yerli Kirmizi ve Firat-87 c¢esitlerinden daha erkenci
olduklarini bildirmislerdir. Aydogan ve ark.(2005), Haymana, Esenboga ve
Kadinhani’'nda yaptiklar1 arastirmalarinda; Firat-87 ve Seyran-96 cesitlerini
lokasyonlara gore degismekle beraber gec cigeklenen ve ge¢ olgunlasan cesitler
olarak bildirmiglerdir.

Erken cigceklenme ve olgunlasma, 6zellikle bolgemiz gibi sicak ve kurak
iklimlerde iiriin garantisidir. Bolgede yaygin olarak iiretilen bazi ¢esitlerin yiiksek
verimli olmasina ragmen ge¢ olgunlagsma 6zellikleri bu ¢esitlerin eksik yonleridir. Bu
ylizden erken ¢igceklenme ve olgunlasma yiiksek verimle beraber bolge i¢in 6nemli
ozelliklerdir. L’azaro ve ark.(2001), Ispanya kd&kenli hatlarm  ICARDA
koleksiyonuna ait hatlardan daha gecci olduklarini, Berger ve ark. (2004),
Avustralya, Akdeniz, Hindistan ve Etiyopya kokenli 1slah hatlar1 ve yerel c¢esitlerle
yaptiklar1 ¢alismalarinda; erkenci genotiplerin sirasiyla Etiyopya ve giliney-orta
Hindistan’da, gecci genotiplerin ise sirastyla kuzey Hindistan, Avustralya ve son
olarak Akdeniz’de oldugunu bildirmislerdir.

Yillarin genotiplerin c¢iceklenme siiresine etkisi incelendiginde; 2011-12
yilinda en erken ¢igeklenme 117.4 giin ile FLIP2004-46L genotipinde, en geg¢ ise
Firat-87 (123.3 giin), Cagil (122.6 giin) ve Yerli Kirmiz1 (123.8 giin) ¢esitlerinde
belirlenmistir. 2012-13 yilinda en erken ¢igeklenme 113.1 giin ile FLIP 2004-46L
genotipinde, en ge¢ ¢iceklenme ise Firat-87 (117.6 giin) ¢esidinde saptanmustir.
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Ciceklenme giin sayis1 degerleri bakimindan yil x genotip interaksiyonu
incelendiginde; yillarin genotipler iizerine etkisi farkli olmustur. Cagil ¢esidinin
2011-12 yilinda en ge¢ 2012-13 yilinda ise erken cigeklenen c¢esit oldugu
belirlenmistir.

Baz1 mercimek genotiplerinde farkli lokasyonlardan elde edilen cigceklenme
giin sayisina (glin) ait ortalama degerler ve olusan gruplar Cizelge 4.10.’da

verilmigtir.

Cizelge 4.10. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlardan Elde Edilen
Ciceklenme Giin Sayisma (glin) Ait Ortalama Degerler ve Olusan

Gruplar*

Genotipler Diyarbakir Adiyaman Sanlurfa Ortalama
FLIP 2004-3L 1256 b 110.5 1l 110.9 1l 115.7 F-G
FLIP 2004-46L 1253 b 110.8 Il 109.8 k- 115.3G
FLIP 2005-10L 1256 b 115.4d 110.4 -l 117.1 C-D
FLIP 2005-13L 126.1b 115.8d 110.6 -l 1175C
FLIP 2005-15L 126.4 b 113.1 eg 111.1 1-k 116.9 C-D
FLIP 2005-25L 126.3 b 113.3 e-g 110.0 j-I 116.5 C-F
FLIP 2005-53L 1264 b 111.8 f 111.6 g-j 116.6 C-F
FLIP 2006-29L 126.1b 112.1 f-1 109.1 | 115.8 E-G
FLIP 2006-97L 126.3 b 114.5 d-e 110.6 1-l 117.1 C-D
FLIP 2007-65L 1264 b 1134 e-g 110.5 1-l 116.8 C-E
FLIP 2007-73L 1255b 112.9 e-h 110.0 j-I 116.1 D-G
FLIP 2007-134L 126.9b 115.8d 110.0 j-l 1175C
Firat-87 129.5a 118.5¢ 113.3 eg 1204 A
Gagil 126.4 b 118.0c 111.3 h-k 118.5B
Yerli Kirmizi 1295 a 118.8 ¢ 113.5 e-f 120.6 A
Ortalama 126.5 A 114.3 B 110.8 C 117.2

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Cigeklenme giin sayist yoniinden genotiplerin lokasyonlara gore degerleri
incelendiginde; her ii¢ lokasyonda da en yiiksek deger Yerli Kirmiz1 ¢esidinden elde
edilmistir. Diyarbakir lokasyonunda en diisiik degerin 125.3 giin ile FLIP2004-46L
genotipinden, Adiyaman lokasyonunda 110.5 giin ile FLIP2004-3L genotipinden ve
Sanliurfa lokasyonunda ise 109.1 giin ile FLIP2006-29L genotipinden elde edildigi

goriilmektedir.
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Ciceklenme giin sayis1 degerleri bakimindan lokasyon x genotip
interaksiyonu istatistiki ag¢idan O6nemli bulunmustur. Lokasyonlarin genotiplerin
ciceklenme siirelerine etkileri farkli olmustur. FLIP2006-29L genotipi Sanliurfa
lokasyonunda en erken ciceklenen genotip iken Diyarbakir lokasyonunda en geg
cigeklenen genotip olmustur.

Baz1 mercimek genotiplerinde farkli lokasyonlarda ve yillarda elde edilen
ciceklenme giin sayisina (giin) ait ortalama degerler (her lokasyonun her bir yili
bagimsiz olarak kendi i¢inde gruplandirmaya tabi tutularak) ve olusan gruplar

Cizelge 4.11.°de verilmistir.

Cizelge 4.11. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlarda ve Yillarda Elde
Edilen Ciceklenme Giin Sayisina (giin) Ait Ortalama Degerler ve

Olusan Gruplar*
. Diyarbakir Adiyaman Sanhurfa

Genotipler

201112 201213 201112 2012-13 201112  2012-13
FLIP 2004-3L 130.3d-e 121.0b 111.5¢ 109.5d 111.5¢cf 1103 a-c
FLIP 2004-46L 129.0f 121.5b 1123fg 109.3d 111.0e-f 108.5¢c
FLIP 2005-10L 130.3d-e 121.0b 118.3b-c 1125a-c 111.0ef 109.8 a-c
FLIP 2005-13L 131.5b-c 120.8b 1183 b-c 113.3a-b 1128a-e 1085c
FLIP 2005-15L 131.5b-c 121.3b 114.8d-f 111.5b-d 113.3a-c 109.0c
FLIP 2005-25L 131.3b-d 121.3b 1158 c-e 1108b-d 111.3d-f 108.8c
FLIP 2005-53L 130.8 c-e 122.0b 113.8e-g 109.8c-d 1125b-e 110.8 a-c
FLIP 2006-29L 130.5c-e 121.8b 114.0d-g 110.3c-d 110.3f 108.0c
FLIP 2006-97L 131.0c-d 1215b 117.0b-d 112.0a-d 112.0b-f 109.3 b-c
FLIP 2007-65L 131.5b-c 121.3b 1155¢ce 111.3b-d 113.0a-d 108.0c
FLIP 2007-73L 1298 e-f 121.3Db 114.5d-f 1113b-d 111.8cf 108.3c
FLIP 2007-134L 131.0c-d 1228b 119.0b 1125a-c 1115c¢f 1085¢c
Firat-87 133.5a 1255 a 122.5a 114.5 a 113.8a-b 1128a
Cagil 1323 b 120.5b 1228 a 113.3a-b 1128 a-e 109.8 a-c
Yerli Kirmizi 134.0 a 125.0 a 1228 a 114.8 a 1145a 1125 a-b
Ortalama 131.2A 1219B 1168C 1118D 1122D 1095E

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Cigeklenme giin sayist degerleri bakimindan yil x lokasyon x genotip
interaksiyonu arasinda istatistiki ac¢idan Onemli farkliliklar bulunmustur. Yil,

lokasyon ve genotiplerin ¢i¢ceklenme giin sayisi iizerine etkileri farkli olmustur.
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Cizelge 4.11.°de goriildiigli gibi 2011-12 yilinda en erken c¢iceklenme
Diyarbakir’da FLIP2004-46L (129.0 giin), Adiyaman’da FLIP2004-3L (111.5 giin)
Sanliurfa’da FLIP2006-29L (110.3 giin) genotiplerinden elde edilmistir. Anilan yilda
en ge¢ ciceklenme Diyarbakir, Adiyaman ve Sanlurfa’da Yerli Kirmizi (sirastyla
134.0 giin, 122.8 giin, 114.5 giin) ¢esidinden elde edilmistir.

2012-13 yilinda en erken c¢igceklenme Diyarbakir’da Cagil (120.5 giin),
Adiyaman’da FLIP2004-46L (109.3 giin) Sanlurfa’da FLIP2006-29L, FLIP2007-
65L (108.0 giin) genotiplerinden elde edilmistir. Anilan yilda en ge¢ ciceklenme
Diyarbakir ve Sanlurfa’da Firat-87 (sirasiyla 125.5 giin,112.8 giin), Adiyaman’da
Yerli Kirmiz1 (114.8 giin) cesitlerinden elde edilmistir.

4.4 Fizyolojik Olgunlasma Giin Sayis1 (giin)

Gilineydogu Anadolu Bolgesinde iki yil (2011-12, 2012-13 yetistirme
sezonlar1) ve ii¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanlurfa, Adiyaman) yetistirilen 15
kirmizi mercimek genotipinin fizyolojik olgunlasma giin sayist degerlerine ait

varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.12.’de verilmistir.

Cizelge 4.12. Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Iki Yilda ve Ug Lokasyonda
Saptanan Fizyolojik Olgunlagma Giin Sayisina Ait Varyans Analiz

Sonuglari

Varyasyon Kaynaklari S;" rbestli!( Kareler Kareler F Degeri
erecesi Toplami Ortalamasi

Yil 1 5.878 5.878 4,755~
Lokasyon 2 17565.906 8782.953 7105.310 **
Yil X Lokasyon 2 746.239 373.119 301.849 **
Tekerrir 18 41.000 2.278 1.843 *
Genotipler 14 731.489 52.249 42.269 **
Yil X Genotip 14 82.956 5.925 4.794 **
Lok.X Genotip 28 316.344 11.298 9.140 **
Yil X Lok.X Genotip 28 131.178 4.685 3.790 **
Hata 252 311.500 1.236
Genel 359 19932.489
VK: 0.69 * % 5 seviyesinde 6nemli, ** % 1 seviyesinde onemli
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Cizelge 4.12.°de goriildiigli gibi fizyolojik olgunlagsma giin sayilari
bakimindan lokasyon, genotip ve yillar arasindaki farkliliklar ve y1l x lokasyon, yil x
genotip, lokasyon x genotip ve yil x lokasyon x genotip interaksiyonlar: istatistiki
olarak 6nemli bulunmustur.

Roy ve ark. (2012), Mercimekte olgunlagma siiresi yoniinden genotip, ¢evre
ve genotip x ¢evre arasindaki farkliliklarin 6nemli bulundugunu bildirmistir.

Farkli yillarda ve lokasyonlarda saptanan fizyolojik olgunlagsma giin sayisina

(glin) ait ortalama degerler ve olusan gruplar Cizelge 4.13.’te verilmistir.

Cizelge 4.13. Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Fizyolojik Olgunlagsma Giin
Sayisina (giin) Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar*

Lokasyonlar 201112 201213 Ortalama
Diyarbakir 1709 a 167.9b 169.4 A
Adiyaman 160.8 c 160.4 c 160.6 B
Sanliurfa 150.3 e 154.3d 1523 C
Ortalama 160.7 B 160.9 A 160.8

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Fizyolojik olgunlagma giin sayisinin iki yillik lokasyon ortalamalari
incelendiginde; en erken olgunlasma giin sayist 152.3 giin ile Sanlurfa
lokasyonundan, en ge¢ ise 169.4 giin ile Diyarbakir lokasyonundan elde edilmistir.
Lokasyonlar arasindaki fark 17.1 giin olmus ve lokasyonlar istatistiki olarak énemli
bulunmustur. Denemelerin yiiriitiildiigli lokasyonlarin uzun yillar sicaklik
ortalamalar1 incelendiginde; en sicak lokasyonun Sanlrfa (15.7 °C) oldugu bunu
Adiyaman (14.5 °C) ve Diyarbakir (12.9 °C)’mn izledigi goriilmektedir. Yiiksek
sicaklik vejetasyon stiresini  kisaltmaktadir. Bu durum lokasyonlarda agikca
goriilmiistiir (Cizelge 3.2 ve Sekil 3.1, 3.2, 3.3).

Fizyolojik olgunlagsma giin sayist yoniinden yillar arasindaki farklilik énemli
olmasia ragmen biribirine yakin degerler vermistir (2011-12 yilinda 160.7 giin,
2012-13 yilinda 160.9 giin).

Fizyolojik olgunlasma giin sayis1 bakimindan yil x lokasyon interaksiyonu

onemli bulunmus yillarin lokasyonlar iizerine etkisi farkli olmustur.
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Fizyolojik olgunlasma giin sayis1 bakimindan yil x lokasyon interaksiyonu
incelendiginde en erken olgunlasma 150,3 giin ile Sanlurfa lokasyonunun 2011-12
yetistirme sezonundan, en ge¢ olgunlagsma 170,9 giin ile Diyarbakir lokasyonunun
ayni yilindan elde edilmistir.

Bazi mercimek genotiplerinde yillara ve iki yillik ortalamalara gore saptanan
fizyolojik olgunlagma giin sayis1 (giin) ortalama degerleri ve olusan gruplar Cizelge

4.14.’te verilmistir.

Cizelge 4.14. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Yillara ve iki Yillik Ortalamalara Gore
Saptanan Fizyolojik Olgunlasma Giin Sayisi (giin) Ortalama Degerleri
ve Olusan Gruplar*

Genotipler 201112 2012-13 Ortalama
FLIP 2004-3L 158.6 gh 160.1 e-f 159.3 F-G
FLIP 2004-46L 158.1 h 159.5fg 158.8 G
FLIP 2005-10L 160.5 c-f 161.1 c-e 160.8 C-D
FLIP 2005-13L 161.5¢c 160.1 e-f 160.8 C-D
FLIP 2005-15L 160.0 e-f 160.1 e-f 160.0 D-F
FLIP 2005-25L 160.4 cf 160.3 d-f 160.4 C-E
FLIP 2005-53L 159.5 fg 161.1 c-e 160.3 D-E
FLIP 2006-29L 158.9 g-h 160.0 ef 159.5 F-G
FLIP 2006-97L 160.4 c-f 160.7 c-e 160.5 C-E
FLIP 2007-65L 160.4 cf 160.2 d-f 160.3 D-E
FLIP 2007-73L 159.5 fg 160.1 ef 159.8 E-F
FLIP 2007-134L 161.3 cd 160.9 c-e 161.1C
Firat-87 163.3 ab 164.0 a 163.6 A
Cagil 162.8 b 160.9 c-e 161.8 B
Yerli Kirmizi 164.2 a 164.1 a 164.1 A
Ortalama 160.7 B 160.9 A 160.7

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Cizelge 4.14. incelendiginde; iki yillik ortalamalara gore genotiplerin
fizyolojik olgunlagsma giin sayist degerlerinin 158.8 giin ile 164.1 giin arasinda
degistigi belirlenmistir. En erken olgunlagan genotipin FLIP2004-46L (158.8 giin),
en ge¢ olgunlagan genotiplerin Firat-87 (163.6 giin) ve Yerli Kirmiz1 (164.1 giin)

olduklar1 saptanmustir.
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Fizyolojik olgunlagsma giin sayis1 degerleri bakimindan yi1l x genotip
interaksiyonu istatistiki acidan onemli bulunmus, yillarin genotipler {izerine etkisi
farkli olmustur. Genotiplerin genellikle 2011-12 yetistirme sezonunda daha erken
olgunlastiklart gozlemlenirken, FLIP2005-13L genotipinde aradaki fark kiigiik
olmasina ragmen tersi bir durum oldugu saptanmaistir.

Baz1 mercimek genotiplerinde farkli lokasyonlardan elde edilen fizyolojik
olgunlagsma giin sayisina (giin) ait ortalama degerler ve olusan gruplar Cizelge

4.15.’te verilmistir.

Cizelge 4.15. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlardan Elde Edilen
Fizyolojik Olgunlagsma Giin Sayisina (gilin) Ait Ortalama Degerler ve

Olusan Gruplar*

Genotipler Diyarbakir Adiyaman Sanlurfa Ortalama
FLIP 2004-3L 168.4 c 157.3 I-m 152.4 p-r 159.3 F-G
FLIP 2004-46L 168.4 c 156.9 m 151.1r-s 158.8 G
FLIP 2005-10L 168.5¢c 162.1 f 151.8 g-s 160.8 C-D
FLIP 2005-13L 168.9 b-c 161.5f-g 152.0 g-s 160.8 C-D
FLIP 2005-15L 169.0 b-c 159.3 1-k 151.9g-s 160.0 D-F
FLIP 2005-25L 169.1 b-c 160.0 h-i 152.0 g-s 160.4 C-E
FLIP 2005-53L 169.4 b-c 158.1 k-l 153.4 o-p 160.3 D-E
FLIP 2006-29L 169.0 b-c 158.5 j-k 1509 s 159.5 F-G
FLIP 2006-97L 169.0 b-c 160.8 g-h 151.9g-s 160.5 C-E
FLIP 2007-65L 169.5 b-c 159.6 h-j 151.8 g-s 160.3 D-E
FLIP 2007-73L 168.4 c 159.5 I+ 151.5r-s 159.8 E-F
FLIP 2007-134L 170.0b 161.6 f-g 151.6 g-s 161.1C
Firat-87 1721 a 164.5 d-e 154.3 n-o 163.6 A
CGagil 168.8 b-c 163.9 e 152.9 pq 161.8 B
Yerli Kirmizi 1723 a 165.4d 154.8 n 164.1 A
Ortalama 169.4 A 160.6 B 152.3C 160.7

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Olgunlasma gilin sayist yOniinden genotiplere ait lokasyon degerleri
incelendiginde; Diyarbakir lokasyonunda en yiiksek olgunlasma giin sayis1 172.3 giin
ile Yerli Kirmiz1 ¢esidinde, en diisiik deger ise 168.4 giin ile FLIP 2004-3L, FLIP
2004-46L ve FLIP 2007-73L genotiplerinde belirlenmistir. Adiyaman lokasyonunda
en yiiksek olgunlasma giin sayist 165.4 giin ile Yerli Kirmiz1 ¢esidinde en diisiik

157.3 giin ile FLIP 2004-3L genotipinde belirlenmistir. Sanliurfa lokasyonunda en
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yuksek olgunlasma giin sayis1 154.8 giin ile Yerli Kirmiz1 ¢esidinde en diisiik ise
150.9 giin ile FLIP 2006-29L genotipinden elde edilmistir.

Olgunlagsma giin sayis1 degerleri bakimindan lokasyon x genotip
interaksiyonu arasinda istatistiki acidan Onemli farkliliklar bulunmustur.
Lokasyonlarin  genotiplerin olgunlasma stirelerine farkli etkide bulundugu
saptanmigtir. Cevresel kosullarin etkisi arastiricilar tarafindanda bildirilmistir (Bicer
ve Sakar 2007b). Nitekim Aydogan ve ark.(2005), Haymana, Esenboga ve
Kadinhani’'nda yaptiklar1 arastirmalarinda; Firat-87 ve Seyran-96 cesitlerini
lokasyonlara gore degismekle beraber ge¢ olgunlasan gesitler olarak bildirmislerdir.
Denemenin yiiriitiildiigii lokasyonlardan biri olan Diyarbakir’da ise Yerli Kirmizi
¢esidinin ge¢ olgunlasan cesit oldugu (Tiirk ve Atikyillmaz 2000; Biger ve Sakar
2007a), Siirt kosullarinda ise Yerli Kirmizi ¢esidinin erken olgunlasan bir cesit
oldugu bildirilmistir (Erman ve ark. 2005).

Baz1 mercimek genotiplerinde farkli lokasyonlarda ve yillarda elde edilen
fizyolojik olgunlasma giin sayisina (giin) ait ortalama degerler (her lokasyonun her
bir y1l1 bagimsiz olarak kendi i¢cinde gruplandirmaya tabi tutularak) ve olusan gruplar

Cizelge 4.16.’da verilmistir.

Cizelge 4.16. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlarda ve Yillarda Elde
Edilen Fizyolojik Olgunlasma Giin Sayisina (giin) Ait Ortalama
Degerler ve Olusan Gruplar*

Genotioler Diyarbakir Adiyaman Sanliurfa
P 201112 2012-13 201112 201213 201112 2012-13
FLIP 2004-3L 170.0c-d 166.8c-e 15581 158.8d-e 150.0b-c 154.8 b-d

FLIP 2004-46L 169.3 d 167.5b-e 156.3h-1 1575e 148.8 ¢ 153.5 c-e
FLIP 2005-10L 170 c-d 167.0c-e 162.8b 161.5Db 148.8 ¢ 154.8 b-d
FLIP 2005-13L 1713 b-d 166.5d-e 161.8b-d 161.3b-c 151.5a-b 1525e

FLIP 2005-15L 170.8 b-d 167.3c-e 158.5fg 160.0b-d 150.8a-c 153.0d-e
FLIP 2005-25L 171.0b-d 167.3c-e 160.3d-f 159.8c-d 150.0b-c 154.0 c-e
FLIP 2005-53L 170.5b-d 168.3b-c 157.5g-1 158.8d-e 150.5a-c 156.3 a-b
FLIP 2006-29L 170.0c-d 168.0b-d 158.0g-h 159.0d-e 148.8¢c 153.0 d-e
FLIP 2006-97L 1708 b-d 167.3c-e 160.8c-e 160.8b-c 149.8b-c 154.0 c-e
FLIP 2007-65L 1715a-c 167.5b-e 159.3e-g 160.0b-d 150.5a-c 153.0d-e
FLIP 2007-73L 169.8c-d 167.0c-e 159.0e-g 160.0b-d 149.8b-c 153.3 c-e
FLIP 2007-134L 171 b-d 169.0b 162.5b-c 160.8b-c 150.3a-c 153.0d-e

Firat-87 1725a-b 1718 a 165.8 a 163.3 a 151.5a-b 157.0a
Caail 171.3b-d 166.3 e 166.3 a 161.5b 150.8 a-c  155.0 b-c
Yerli Kirmizi 173.3 a 171.3 a 167.0 a 163.8 a 152.3 a 157.3 a
Ortalama 1709 A 167.9B 160.8 C 160.4 C 150.3 E 154.3 D

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.
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Olgunlagsma giin sayis1 degerleri bakimindan yil x lokasyon x genotip
interaksiyonu arasinda istatistiki ac¢idan Onemli farkliliklar bulunmustur. Yil,
lokasyon ve genotiplerin olgunlasma giin sayisi iizerinde etkilerinin farklilagtig
belirlenmistir.

Cizelge 4.16.°da goriildigli gibi 2011-12 yilinda en erken olgunlasma
Diyarbakir’da FLIP2004-46L (169.3 giin), Adiyaman’da FLIP2004-3L (155.8 giin)
Sanlurfa’da  148.8 giin ile FLIP2004-46L, FLIP2005-10L, FLIP2006-29L
genotiplerinden elde edilmistir. Ayni yilda en gec olgunlagsma Diyarbakir, Adiyaman
ve Sanlhurfa’da Yerli Kirmizi (sirastyla 173.3 giin, 167.0 giin, 152.3 giin) ¢esidinden
elde edilmistir.

2012-13 yilinda en erken olgunlagsma Diyarbakir’da Cagil (166.3 giin),
Adiyaman’da FLIP2004-46L (157.5 giin), Sanlwrfa’da FLIP2005-13L (152.5 giin)
genotiplerinden elde edilmistir. Ayni yilda en ge¢ olgunlagsma her ii¢ lokasyonda da

ayni gruba giren Firat-87 ve Yerli Kirmiz1 gesitlerinden elde edilmistir.

4.5 Bitki Boyu (cm)

Gilineydogu Anadolu Bolgesinde iki yil (2011-12, 2012-13 yetistirme
sezonlar1) ve ii¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanliurfa, Adiyaman) yetistirilen 15
kirmizi mercimek genotipinin bitki boyu degerlerine ait varyans analiz sonuglari

Cizelge 4.17.’de verilmistir.

Cizelge 4.17. Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Iki Yilda ve Ug Lokasyonda
Saptanan Bitki Boyuna Ait Varyans Analiz Sonuglari

Varyasyon Kaynaklari Serbestll_k Kareler Kareler F Degeri
Derecesi Toplami Ortalamasi

Yil 1 2007.889 2007.889 763.092 **

Lokasyon 2 423.194 211.597 80.417 **

Yil X Lokasyon 2 3059.498 1529.749 581.376 **

Tekerrr 18 175.974 9.776 3.716 **

Genotipler 14 540.698 38.621 14.678 **

Yil X Genotip 14 41.003 2.929 1.113

Lok.X Genotip 28 255.610 9.129 3.469 **

Yil X Lok.X Genotip 28 140.605 5.022 1.909 **

Hata 252 663.076 2.631

Genel 359 7307.546

VK 5.84 * % 5 seviyesinde onemli,  ** % 1 seviyesinde 6nemli
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Cizelge 4.17. incelenediginde bitki boyu degerleri bakimindan yil, lokasyon
ve genotip, yil x lokasyon, lokasyon x genotip ve yil x lokasyon x genotip
interaksiyonlar1 0.01 Onem seviyesinde istatistiki olarak Onemli, yi1l x genotip
interaksiyonu istatistiki olarak dnemsiz bulunmustur.

Kumar ve ark. (2007), 4 farkli bolgede bir¢ok 6zelligin ¢evre ve genotipler
icin 6nemli farkliliklar gosterdigini belirtmisler. Genotip ¢evre interaksiyonun bitki
boyu acisindan onemli oldugunu, bundan dolay1r bu o6zelligin cevreye bagiml
oldugunu bildirmislerdir.

Farkli yillarda ve lokasyonlarda saptanan bitki boyuna (cm) ait ortalama

degerler ve olusan gruplar Cizelge 4.18.’de verilmistir.

Cizelge 4.18. Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Bitki Boyuna (cm) Ait
Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar*

Lokasyonlar 201112 201213 Ortalama
Diyarbakir 30.7b 272c 289 A
Adiyaman 220e 30.7b 26.3C
Sanlurfa 235d 325a 28.0B
Ortalama 2548B 30.1 A 27.8

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Cizelge 4.18.de goriildiigli gibi bitki boyu bakimindan iki yillik lokasyon
ortalamalar1 incelendiginde; en yiiksek bitki boyu degeri 28.9 cm ile Diyarbakir
lokasyonundan, en diisiik bitki boyu degeri 26.3 cm ile Adiyaman lokasyonundan
elde edilmistir.

Bitki boyu degerleri yillar arasinda farklilik gostermis; 2011-12 yilinda 25.4
cm, 2012-13 yilinda ise 30.1 cm olarak saptanmustir.

Yil x lokasyon interaksiyonu incelendiginde; 2012-13 yilinda Sanliurfa
lokasyonunda 32.5 cm ile en uzun, ayni lokasyonun 2011-12 yilinda ise 23.5 cm ile
kisa bitki boyu degeri elde edildigi goriilmistiir. Kumar ve ark. (2007), genotip ¢evre
etkilesiminin bitki boyu acisindan 6nemli oldugunu, genotiplerin bu 06zellikler
bakimindan ¢evreye gore degisim gosterdigini bildirmislerdir. Farkli y1l ve yerlerde
yapilan ¢aligmalarda da bitki boyu degerlerinin degistigi bildirilmistir. Gupta ve ark.
(1996), Hindistan’da bitki boyunun 6.2-24.2 cm, Colkesen ve ark., (2005), K.Maras
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ve Sanliurfa kosullarinda gesitlere gore 40.53 ile 51.90 cm, Cokkizgin ve ark. (2005),
K.Maras’ta 43.3 ile 54.6 cm ve Erman ve ark. (2005), Siirt’te bitki boyu degerlerinin
31.8 ve 48.5 cm arasinda degistigini bildirmislerdir.

Bazi mercimek genotiplerinde farkli lokasyonlardan elde edilen bitki boyuna

(cm) ait ortalama degerler ve olusan gruplar Cizelge 4.19.’da verilmistir.

Cizelge 4.19. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlardan Elde Edilen
Bitki Boyuna (cm) Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar*

Genotipler Diyarbakir Adiyaman Sanhurfa Ortalama
FLIP 2004-3L 26.9 g-n 2410 2591-0 256 H
FLIP 2004-46L 26.8 g-n 25.0 n-o 26.8 g-n 26.2 G-H
FLIP 2005-10L 27.4 1 26.2 j-n 28.3 d-h 27.3 D-F
FLIP 2005-13L 28.0 e-k 26.8 g-n 28.4 d-h 27.7 D-F
FLIP 2005-15L 28.4 d-h 26.0 k-n 28.2 e-l 27.5D-F
FLIP 2005-25L 28.6 d-h 26.9 g-n 28.5d-h 28.0 D-E
FLIP 2005-53L 26.6 h-n 26.3 I-n 27.2 f-m 26.7 F-G
FLIP 2006-29L 27.7 fl 26.2 j-n 26.9 g-n 26.9 E-G
FLIP 2006-97L 28.2 e-l 26.6 h-n 27.7 275D-F
FLIP 2007-65L 29.1 cf 26.7 h-n 28.2 e-l 28.0 D-E
FLIP 2007-73L 28.7 dg 254 m-o 28.4 d-h 27.5D-F
FLIP 2007-134L 30.3 b-d 25910 29.1 c-f 28.4 C-D
Firat-87 32.0b 26.9 g-n 299c-e 29.6 A-B
CGagil 30.9 b-c 27.4 1 29.0 d-f 29.1B-C
Yerli Kirmizi 34.8a 28.8 d-g 28.0 e+ 30.5A
Ortalama 289 A 26.3C 28.0B 27.8

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Bitki boyu yoniinden genotiplerin lokasyonlar arasinda degisimi
incelendiginde; Diyarbakir lokasyonunda en yiiksek bitki boyu 34.8 cm ile Yerli
Kirmizi ¢esidinden en diisiik bitki boyu 26.8 cm ile FLIP2004-46L genotipinden elde
edilmistir. Adiyaman lokasyonda en yliksek deger 28.8 cm ile Yerli Kirmizi
cesidinden, en diisiik ise 24.1 cm ile FLIP2004-3L genotipinden elde edilmistir.
Sanliurfa lokasyonunda en yiiksek deger 29.9 cm ile Firat 87 ¢esidinden en diisiik ise
25.9 cm ile FLIP2004-3L genotipinden elde edilmistir.

Lokasyon x genotip interaksiyonu incelendiginde; lokasyonlarin genotipler
tizerine farkli etkide bulundugu belirlenmistir. FLIP2005-10L genotipinden
Adiyaman ve Sanlurfa lokasyonlarinda yiiksek deger elde edilirken Diyarbakir
lokasyonunda diisiik deger elde edilmistir.. Cift¢i ve Ulker (2001), kislik mercimekte
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bitki boyunun ekolojik sartlara gore Onemli Olgiide degistigini, bitki boyu
degerlerinin ¢esitler arasinda istatistiki olarak farkliliklar oldugunu bildirmistir.
Farkli lokasyonlarda yapilan ¢alisma sonuglart incelenediginde bitki boyu
degerlerinin farklilik gdsterdigi ¢esitli arastiricilar tarafindan da bildirilmigtir
(Colkesen ve ark., 2005; Cokkizgin ve ark., 2005, Erman ve ark. 2005). Colkesen ve
ark. (2005), K.Marag ve Sanliurfa kosullarinda cesitlere ait bitki boylarinin 40.53 ile
51.90 cm oldugunu, K.Marag’ta Firat 87 ¢esidinin uzun, S.Urfa’da Seyran 96
cesidinin kisa ¢esitler oldugunu bildirmislerdir. Yine Biger ve ark. (2007b),
Diyarbakir kosullarinda Firat 87 ¢esidinin ICARDA hatlarina gére uzun boylu (30.0-
31.0 cm) oldugunu bildirmislerdir.

Bazi mercimek genotiplerinde farkli lokasyonlarda ve yillarda elde edilen
bitki boyuna (cm) ait ortalama degerler (her lokasyonun her bir yili bagimsiz olarak
kendi i¢inde gruplandirmaya tabi tutularak) ve olusan gruplar Cizelge 4.20’de

verilmistir.

Cizelge 4.20. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlarda ve Yillarda Elde
Edilen Bitki Boyuna (cm) Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar*

. Diyarbakir Adiyaman Sanliurfa
Genotipler
201112 2012-13 201112  2012-13  2011-12  2012-13
FLIP 2004-3L 28.7f 25.0 cd 209c 273 e 22.2 c-d 295¢c

FLIP 2004-46L 28.6 f 25.0 cd 21.3b-c 28.8d-e 21.4d 32.3 a-c
FLIP 2005-10L 29.3 ef 25.5cd 21.6 a-c 30.8 b-d 244 a-c 32.3 a-c
FLIP 2005-13L 30.4 c-f 25.5 cd 21.7 a-c 320a-b 23.6 a-d 33.3a-b
FLIP 2005-15L 314 c-e 25.5 cd 22.0 a-c 30.0b-d 22.2cd 343 a

FLIP 2005-25L 29.9 d-f 27.3 cd 227ab 31.0bd 24.4 a-c 32.5a-c
FLIP 2005-53L 28.7f 245d 22.0 a-c 30.5b-d 22.6 b-d 31.8 a-c
FLIP 2006-29L 28.6f 26.8 cd 21.4 b-c 31.0b-d 21.9cd 32.0 a-c
FLIP 2006-97L 29.5 e-f 27.0 cd 227ab 305b-d 235ad 32.0 a-c
FLIP 2007-65L 30.8 c-f 27.5 cd 227ab 308b-d 239ad 32.5a-c
FLIP 2007-73L 29.0 ef 28.5 b-c 21.8 a-c 29.0 c-e 23.9 a-d 33.0 a-b
FLIP 2007-134L  32.3 b-d 28.3 b-c 21.2b-c 30.5b-d 24.0a-c 34.3a

Firat-87 32.7 b-c 31.3 a-b 22.0 a-c 31.8 a-c 255a 34.3a
Gaail 343b 27.5cd 22.8 a-b 32.0a-b 24.8 a-b 33.3 a-b
Yerli Kirmizi 36.8 a 328 a 23.3 a 343 a 25.0 a-b 31.0 b-c
Ortalama 30.7B 27.2C 220E 30.7B 235D 325A

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.
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Cizelge 4.20.’de goruldiigii gibi 2011-12 yilinda en uzun bitki boyu
Diyarbakir ve Adiyaman’da Yerli Kirmizi (sirasiyla 36.8 cm, 23.3 cm), Sanlurfa’da
Firat-87 (25.5 cm) genotiplerinden elde edilmistir. Anilan yilda en kisa bitki boyu
Diyarbakir’da FLIP2004-46L ve FLIP2006-29L (28.6 cm), Adiyaman’da FLIP2004-
3L (20.9 cm) Sanlurfa’da FLIP2004-46L (21.4 cm) genotiplerinden elde edilmistir.

2012-13 yilinda en uzun bitki boyu Diyarbakir ve Adiyaman’da Yerli Kirmizi
(swrastyla 32.8 cm, 34.3 cm), Sanlhurfa’da FLIP2005-15L, FLIP2007-134L ve Firat-
87 (34.3 cm) genotiplerinden elde edilmistir. Anilan yilda en kisa bitki boyu
Diyarbakir’da FLIP2005-53L (24.5 cm), Adiyaman ve Sanlrfa’da FLIP2004-3L
(swrastyla 27.3 cm, 29.5 cm) genotiplerinden elde edilmistir.

Bitki boyu degerleri bakimindan yil x lokasyon x genotip interaksiyonu
arasinda istatistiki agidan Onemli farkliliklar bulunmustur. Yil, lokasyon ve
genotiplerin bitki boylar1 {izerine farkli etkisi goriilmiistiir. Ornegin; Yerli Kirmizi
¢esidinden Sanliurfa lokasyonu disinda tiim lokasyon ve yillarda yiliksek deger elde
edilirken Sanlurfa lokasyonunun 2011-12 yilinda Firat-87 c¢esidinde, 2012-13
yilinda ise Firat-87, FLIP2007-134L ve FLIP2005-15L genotiplerinde en yliksek

deger belirlenmistir.

4.6 Sap Uzunlugu (cm)

Glineydogu Anadolu Bolgesinde iki yil (2011-12, 2012-13 yetistirme
sezonlar1) ve {li¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanliurfa, Adiyaman) yetistirilen 15
kirmiz1 mercimek genotipinin sap uzunlugu degerlerine ait varyans analiz sonuglari
Cizelge 4.21.’de verilmistir.

Cizelge 4.21.’de goriildiigii gibi sap uzunluklar1 bakimindan yil, lokasyon, yil
x lokasyon, genotip, lokasyon x genotip interaksiyonlar1 0.01 6énem seviyesinde, yil x
lokasyon x genotip interaksiyonu ise 0.05 dnem seviyesinde istatistiki olarak dnemli,

yil x genotip interaksiyonu ise onemsiz bulunmustur.
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Cizelge 4.21. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Iki Yilda ve Ug¢ Lokasyonda
Saptanan Sap Uzunluguna Ait Varyans Analiz Sonuglari

Varyasyon Kaynaklari SI; rbestli!( Kareler Kareler F Degeri
erecesi Toplami Ortalamasi

Yil 1 3064.834 3064.834 784.277 **

Lokasyon 2 216.401 108.200 27.688 **

Y1l X Lokasyon 2 2751.921 1375.960 352.102 **

Tekerrur 18 224,523 12.473 3.192 **

Genotipler 14 923.559 65.969 16.881 **

Y1l X Genotip 14 40.100 2.864 0.733

Lok.X Genotip 28 276.572 9.878 2.528 **

Yil X Lok.X Genotip 28 178.586 6.378 1632~

Hata 252 984.777 3.908

Genel 359 8661.273

VK 5.90 * % 5 seviyesinde onemli,  ** % 1 seviyesinde dnemli

Farkli yillarda ve lokasyonlarda saptanan sap uzunluguna (cm) ait ortalama

degerler ve olusan gruplar Cizelge 4.22.’de verilmistir.

Cizelge 4.22. Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Sap Uzunluguna (cm) Ait
Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar*

Lokasyonlar 201112 201213 Ortalama
Diyarbakir 352c 33.3d 34.2A
Adiyaman 28.1e 36.8b 324B
Sanliurfa 28.6e 39.2a 33.9A
Ortalama 30.6 B 364 A 33.5

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Cizelge 4.22°de goriildigii gibi sap uzunlugu degerleri bakimindan iki yillik
lokasyon ortalamalari incelendiginde; en uzun sap uzunlugu Diyarbakir (34.2 cm) ve
ayni gruba giren Sanlurfa (33.9 cm) lokasyonlarindan, en kisa sap uzunlugu ise
Adiyaman (32.4 cm) lokasyonundan elde edilmistir.

Yillar arasinda sap uzunluklar1 bakimindan farkliliklar meydana gelmis,
2011-12 yilinda 30.6 cm, 2012-13 yilinda 36.4 cm olarak belirlenmistir.

Sap uzunluklarinin yil x lokasyon interaksiyonu incelendiginde; 2012-13
yilinda Sanlurfa lokasyonundan en uzun sap uzunlugu degeri (39.2 cm) elde
edilirken, 2011 yilinda ise ayni lokasyonda en kisa sap uzunlugu degeri elde

edilmistir.
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Bazi mercimek genotiplerinde farkli lokasyonlardan elde edilen sap

uzunluguna (cm) ait ortalama degerler ve olusan gruplar Cizelge 4.23.’te verilmistir.

Cizelge 4.23. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlardan Elde Edilen Sap
Uzunluguna (cm) Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar*

Genotipler Diyarbakir Adiyaman Sanlurfa Ortalama
FLIP 2004-3L 32.6 h-q 296 31.5n-r 31.2H
FLIP 2004-46L 31.9 k-r 30.7 g-r 32.0 jr 315H
FLIP 2005-10L 33.1gq 31.8 I-r 33.9e-n 32.9D-G
FLIP 2005-13L 32.4 h-q 32.3 1q 34.0 d-m 329E-G
FLIP 2005-15L 33.3gp 32.0j-q 34.2 d-l 33.2D-G
FLIP 2005-25L 334 fp 32.9g-q 34.3 d-k 33.5D-F
FLIP 2005-53L 31.4 o-r 31.6 m-r 32.9g-q 32.0 G-H
FLIP 2006-29L 32.1jq 32.31q 32.8 g-q 32.4 F-H
FLIP 2006-97L 33.3gp 32.5h-q 34.3 d-k 33.4 D-F
FLIP 2007-65L 34.7 c-I 32.3 h-q 34.4 d-j 33.8 C-E
FLIP 2007-73L 34.4 d-j 31.2 p-r 34.0 d-m 33.2D-G
FLIP 2007-134L 359 b-e 31.9 k-r 35.0cg 34.3C-D
Firat-87 374b 34.6 c-I 35.7 b-f 359B
Gagil 36.3 b-d 33.8e-0 34.7 c-I 34.9B-C
Yerli Kirmizi 410a 36.9 b-c 34.8 c-h 37.5A
Ortalama 342 A 324B 339A 33.5

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Genotiplerin lokasyonlara gdre sap uzunlugu degerleri incelendiginde; en
yiiksek sap uzunlugu degerleri Diyarbakir lokasyonunda 41.0 cm ile Yerli Kirmizi
¢esidinden, en diisiik ise 31.4 cm ile FLIP 2005-53L genotipinden elde edilmistir.
Adryaman lokasyonunda en yiiksek deger 36.9 cm ile Yerli Kirmizi ¢esidinden, en
diisiik deger ise 29.6 cm ile FLIP 2004-3L genotipinden elde edilmistir. Sanliurfa
lokasyonunda en yiiksek deger 35.7 cm ile Firat 87 cesidinden en diisiik deger ise
31.5 cm ile FLIP 2004-3L genotipinden elde edilmistir.

Sap uzunlugu degerleri bakimindan lokasyon x genotip interaksiyonu énemli
bulunmustur. Lokasyonlarin genotiplerin sap uzunlugunu farkli sekilde etkiledigi
belirlenmistir. Genotip x ¢evre interaksiyonu incelendiginde; Yerli Kirmizi (41.0 cm)
cesidi Diyarbakir lokasyonunda yiiksek sap uzunlugu degerine sahip olurken

Sanlurfa lokasyonunda diisiik deger vermistir.
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Bazi mercimek genotiplerinde farkli lokasyonlarda ve yillarda elde edilen sap
uzunluguna (cm) ait ortalama degerler (her lokasyonun her bir yil1 bagimsiz olarak
kendi i¢inde gruplandirmaya tabi tutularak) ve olusan gruplar Cizelge 4.24.’te

verilmigtir.

Cizelge 4.24. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlarda ve Yillarda Elde
Edilen Sap Uzunluguna (cm) Ait Ortalama Degerler ve Olusan

Gruplar*
Genotipler Diyarbakir Adiyaman Sanhurfa
201112 201213 201112  2012-13 201112  2012-13
FLIP 2004-3L 341d-e 310ce 263e 33.0e 26.8g-h  36.3

FLIP 2004-46L 33.3e 30.5ce 266d-e 348d-e 26.2h 37.8
FLIP 2005-10L 33.7d-e 325b-e 276b-e 36.0ce 293b-d 385
FLIP 2005-13L 345ce 303de 274b-e 373b-d 285cg 395
FLIP 2005-15L 351ce 315ce 278b-e 36.3ce 27.7d-h 408
FLIP 2005-25L 33.8d-e 330b-e 289ac 37.0bd 29.1b-e 395
FLIP 2005-53L 33.1e 298e 275b-e 358ce 27.2e-h 385
FLIP 2006-29L 328e 31.5ce 276b-e 37.0b-d 26.9fh 38.8
FLIP 2006-97L 341d-e 325b-e 291ac 36.0ce 288cf 39.8
FLIP 2007-65L 354ce 340b-e 287ad 36.0ce 290b-e 39.8
FLIP 2007-73L 33.3d-e 355ac 278b-e 345de 28.7cH 39.3
FLIP 2007-134L  36.5b-d 353a-d 27.1c-e 36.8b-d 28.8c-f 41.3

Firat-87 37.4 b-c 375a-b 294ab 398b 31.2a 40.3
CGagil 38.7b 340b-e 29.0a-c 38.5b-c 29.6 a-c 39.8
Yerli Kirmizi 42.0a 40.0 a 30.3a 435a 30.8 a-b 38.8
Ortalama 35.2C 333D 28.1E 36.8B 28.6 E 39.2A

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.
Varyans analizinde 6nemli bulunmayan ortalama degerler harflendirilmemistir.

Sap uzunlugu bakimindan yil x lokasyon x genotip interaksiyonu onemli
bulunmustur. Yillar, lokasyonlar ve genotipler sap uzunluklarina farkli etkide
bulunmuslardir.

Cizelge 4.24.°te gortldiigi gibi 2011-12 yilinda en uzun sap uzunlugu
Diyarbakir ve Adiyaman’da Yerli Kirmiz1 (sirasiyla 42.0 cm, 30.3 cm), Sanlhurfa’da
Firat-87 (31.2 cm) genotiplerinden elde edilmistir. Anilan yilda en kisa sap uzunlugu
Diyarbakir’da FLIP2006-29L (32.8 cm), Adiyaman’da FLIP2004-3L (26.3 cm)
Sanliurfa’da FLIP2004-46L (26.2 cm) genotiplerinden elde edilmistir.
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2012-13 yilinda en uzun sap uzunlugu Diyarbakir ve Adiyaman’da Yerli
Kirmizi (swrasiyla 40.0 cm, 43.5 cm), Sanlwrfa’da FLIP2007-134L (41.3 cm)
genotiplerinden elde edilmistir. Anilan yilda en kisa sap uzunlugu Diyarbakir’da
FLIP2005-53L (29.8 cm), Adiyaman ve Sanlurfa’da FLIP2004-3L (sirastyla 33.0

cm, 36.3 cm) genotiplerinden elde edilmistir.

4.7 ik Bakla Yiiksekligi (cm)

Gilineydogu Anadolu Bolgesinde iki yil (2011-12, 2012-13 yetistirme
sezonlar1) ve ii¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanliurfa, Adiyaman) yetistirilen 15
kirmizi mercimek genotipinin ilk bakla yiiksekligi degerlerine ait varyans analiz

sonuclar1 Cizelge 4.25.’te verilmistir.

Cizelge 4.25. Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Iki Yilda ve Ug Lokasyonda
Saptanan Ilk Bakla Yiiksekligine Ait Varyans Analiz Sonuglar

Varyasyon Kaynaklari Serbestli!( Kareler Kareler F Degeri
Derecesi Toplami Ortalamasi

Yil 1 1528.520 1528.520 622.252 **

Lokasyon 2 1003.180 501.590 204.194 **

Y1l X Lokasyon 2 1131.366 565.683 230.286 **

Tekerrir 18 132.449 7.358 2.996 **

Genotipler 14 316.895 22.635 9.215 **

Y1l X Genotip 14 48.822 3.487 1.420

Lok.X Genotip 28 94.964 3.392 1.381

Yil X Lok.X Genotip 28 85.477 3.053 1.243

Hata 252 619.021 2.456

Genel 359 4960.693

VK 10.2 * % 5 seviyesinde 6nemli, ** 9% 1 seviyesinde 6nemli

Cizelge 4.25.te goriildiigii gibi, ilk bakla yiiksekligi bakimindan yil,
lokasyon, genotip ve yil x lokasyon interaksiyonu 0.01 dnem seviyesinde istatistiki
olarak onemli, yi1l x genotip, lokasyon x genotip ve yil x lokasyon x genotip
interaksiyonlar1 6nemsiz bulunmustur.

Farkli yillarda ve lokasyonlarda saptanan ilk bakla yiiksekligine (cm) ait

ortalama degerler ve olusan gruplar Cizelge 4.26.’da verilmistir.
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Cizelge 4.26. Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan ilk Bakla Yiiksekligine
(cm) Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar*

Lokasyonlar 201112 201213 Ortalama
Diyarbakir 14.7c 14.2¢c 14.4B
Adiyaman 11.7d 16.3 b 14.0B
Sanliurfa 13.6¢c 21.8a 17.7 A
Ortalama 13.3B 174 A 15.4

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Cizelge 4.26.’da lokasyon ortalamalar1 incelendiginde en yiiksek ilk bakla
yuksekligi Sanlurfa (17.7 cm) lokasyonundan, en diisiik ilk bakla yiiksekligi ise ayn1
gruba giren Diyarbakir (14.4 cm) ve Adiyaman (14.0 cm) lokasyonlarindan elde
edilmistir.

Yillar arasinda ilk bakla yiiksekliklerinin 2011-12 yetistirme yilinda 13.3 cm,
2012-13 yetistirme yi1linda 17.4 cm oldugu goriilmektedir.

Ik bakla yiiksekliklerinin y1l x lokasyon interaksiyonu incelendiginde; 2012-
13 yetistirme sezonunda Sanlurfa lokasyonunun en yiiksek, 2011-12 yetistirme
sezonunda ayn1 lokasyonda en diisiik ilk bakla yiiksekligi degeri verdigi saptanmustir.

Bazi mercimek genotiplerinde yillara ve iki yillik ortalamalara gére saptanan
ilk bakla yiiksekligi (cm) ortalama degerleri ve olusan gruplar Cizelge 4.27.’de
verilmigtir.

Cizelge 4.27.’de ilk bakla yiiksekligi degerleri bakimindan genotipler
arasinda istatistiki agidan onemli farkliliklar bulundugu goriilmektedir. En yiiksek ilk
bakla yiiksekligi degeri (17.0 cm) Yerli Kirmizi ve (16.9 cm) Firat-87 cesitlerinden,
en diisiik deger (13.4 cm) ise FLIP2004-3L genotipinden elde edilmistir. Daha 6nce
yapilan ¢aligmalarda (Biger ve Sakar 2007a) ilk bakla yiiksekliginin ¢esitler arasinda
farkli olmadigi bildirilmis ve 10.83 cm ile 14.50 cm ilk bakla yiiksekligi degerleri
bizim bulgularimizdan diisiik bulunmustur. Erman ve ark. (2005), Siirt’te bu degerin

10-16 cm arasinda degistigini saptamiglardir.
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Cizelge 4.27. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Yillara ve iki Yillik Ortalamalara Gore
Saptanan ilk Bakla Yiiksekligi (cm) Ortalama Degerleri ve Olusan

Gruplar*
Genotipler 201112 2012-13 Ortalama
FLIP 2004-3L 11.7 15.2 134 E
FLIP 2004-46L 12.9 16.4 147D
FLIP 2005-10L 13.3 17.4 15.3 B-D
FLIP 2005-13L 13.5 18.2 15.8 B-C
FLIP 2005-15L 12.7 16.8 14.8 C-D
FLIP 2005-25L 13.3 17.5 15.4 B-D
FLIP 2005-53L 124 16.8 146D
FLIP 2006-29L 12.3 16.5 14.4 D-E
FLIP 2006-97L 13.6 17.0 15.3 B-D
FLIP 2007-65L 14.1 17.5 15.8 B-C
FLIP 2007-73L 13.3 16.3 14.8 C-D
FLIP 2007-134L 14.1 18.0 16.0 A-B
Firat-87 13.8 20.0 16.9 A
CGagil 14.0 18.4 16.2 A-B
Yerli Kirmizi 14.7 19.3 17.0A
Ortalama 13.3B 174 A 15.4

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.
Varyans analizinde dnemli bulunmayan ortalama degerler harflendirilmemistir.

4.8 Bitkide Ana Dal Sayis1 (adet)

Gilineydogu Anadolu Bolgesinde iki yil (2011-12, 2012-13 yetistirme
sezonlar1) ve ii¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanlurfa, Adiyaman) yetistirilen 15
kirmizi mercimek genotipinin bitkide ana dal sayisi degerlerine ait varyans analiz
sonuglar1 Cizelge 4.28.”de verilmistir.

Cizelge 4.28.’de goriildiigii gibi bitkide ana dal sayilar1 bakimindan yil,
lokasyon, genotip ve yil x lokasyon interaksiyonu 0.01 dnem seviyesinde istatistiki
olarak onemli, yi1l x genotip, lokasyon x genotip ve yil x lokasyon x genotip
interaksiyonlar istatistiki olarak onemsiz bulunmustur. Ciftci ve Ulker (2001), kishik
mercimekte dal sayisinin ekolojik sartlara gore Onemli Ol¢lide degistigini

bildirmisler.
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Cizelge 4.28. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Iki Yilda ve Ug¢ Lokasyonda
Saptanan Bitkide Ana Dal Sayisina Ait Varyans Analiz Sonuglari

Varyasyon Kaynaklari SDe rbestli!( Kareler Kareler F Degeri
erecesi Toplami Ortalamasi

Yil 1 2.988 2.988 43.096 **

Lokasyon 2 1.208 0.604 8.712**

Yil X Lokasyon 2 1.328 0.664 9.577 **

Tekerrur 18 2.585 0.144 2.071*

Genotipler 14 4.048 0.289 4170 **

Y1l X Genotip 14 0.842 0.060 0.867

Lok.X Genotip 28 1.835 0.066 0.945

Yil X Lok.X Genotip 28 1.582 0.056 0.815

Hata 252 17.475 0.069

Genel 359 33.892

VK 12.02 * % 5 seviyesinde 6nemli, ** 05 1 seviyesinde dnemli

Farkli yillarda ve lokasyonlarda saptanan bitkide ana dal sayisina (adet) ait

ortalama degerler ve olugan gruplar Cizelge 4.29.’da verilmistir.

Cizelge 4.29. Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Bitkide Ana Dal Sayisina
(adet) Ait Ortalama Degerler ve Olugan Gruplar*

Lokasyonlar 201112 201213 Ortalama
Diyarbakir 2.39a 2.05c 222 A
Adiyaman 2.19 b-c 2.03c 211B
Sanliurfa 2.27 a-b 2.22 a-c 224 A
Ortalama 228 A 210B 219

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Bitkide ana dal sayist1 bakimindan iki yillik lokasyon ortalamalar
incelendiginde; en yiiksek bitkide ana dal sayis1 degeri Diyarbakir (2.22 adet) ve
Sanliurfa (2.24 adet) lokasyonlarindan, en diisiik ise Adiyaman (2.11) lokasyonundan
elde edilmistir (Cizelge 4.29).

Ana dal sayist yil ortalamalarina gore; 2011-12 yetistirme sezonunda 2.28
adet, 2012-13 yetistirme sezonunda 2.10 adet oldugu goriilmektedir.

Ana dal sayisina ait yil x lokasyon interaksiyonu incelendiginde; 2011-12

yetistirme sezonundan Diyarbakir lokasyonunun en yiiksek ana dal sayis1 (2.39 adet)
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elde edilmesine ragmen, aym lokasyonun 2012-13 yetistirme sezonunda en diisiik
ana dal sayis1 (2.05 adet) elde edilmistir.

Bazi mercimek genotiplerinde yillara ve iki yillik ortalamalara gére saptanan
bitkide ana dal sayis1 (adet) ortalama degerleri ve olusan gruplar Cizelge 4.30.’da

verilmistir.

Cizelge 4.30. Bazi Mercimek Genotiplerinde Yillara ve Iki Yillik Ortalamalara Gore
Saptanan Bitkide Ana Dal Sayisi (adet) Ortalama Degerleri ve Olusan

Gruplar*

Genotipler 2011-12 2012-13 Ortalama
FLIP 2004-3L 2.23 217 220B
FLIP 2004-46L 2.22 2.08 215B
FLIP 2005-10L 2.28 2.08 2.18B
FLIP 2005-13L 2.18 2.08 2.13B
FLIP 2005-15L 217 2.08 2.13B
FLIP 2005-25L 2.22 2.08 215B
FLIP 2005-53L 2.23 217 220B
FLIP 2006-29L 2.25 2.00 213B
FLIP 2006-97L 2.27 2.00 2.13B
FLIP 2007-65L 2.13 2.00 2.07B
FLIP 2007-73L 2.30 2.00 2.15B
FLIP 2007-134L 2.28 2.08 2.18B
Firat-87 2.60 217 2.38A
Cagil 2.28 2.08 2.18B
Yerli Kirmizi 2.58 242 250 A
Ortalama 228 A 210B 2.19

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gére % 5 diizeyinde farkli degildir.
Varyans analizinde 6nemli bulunmayan ortalama degerler harflendirilmemistir.

Ana dal sayist degerleri bakimindan genotipler arasinda istatistiki agidan
onemli farkliliklar bulunmustur. En yiiksek ana dal sayisi degeri Yerli Kirmizi (2.50
adet) ve Firat-87 (2.38) cesitlerinden, en diisiik ana dal sayis1 FLIP2007-65L (2.07
adet) genotipinden elde edilmistir (Cizelge 4.30). Bicer ve Sakar (2007a), bitkide dal
sayis1 yoniinden ¢esitler arasindaki farkliliklarin 6nemli oldugunu dal sayisisinin
3.73 adet ile 3.57 adet arasinda degistigini, ICARDA koleksiyonuna ait hatlarda bu

karaktere ait en diislik ve en yiiksek degerlerin gozlemlenebildigini bildirmistir.
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4.9 Bitkide Bakla Sayis1 (adet)

Glineydogu Anadolu Bolgesinde iki yil (2011-12, 2012-13 yetistirme
sezonlar1) ve ii¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanlurfa, Adiyaman) yetistirilen 15
kirmizi mercimek genotipinin bitkide bakla sayis1 degerlerine ait varyans analiz

sonuclar1 Cizelge 4.31.’de verilmistir.

Cizelge 4.31. Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Iki Yilda ve Ug Lokasyonda
Saptanan Bitkide Bakla Sayisina Ait Varyans Analiz Sonuglari

Varyasyon Kaynaklari S; rbestli_k Kareler Kareler F Degeri
erecesi Toplami Ortalamasi

Yil 1 1617.136 1617.136 108.998 **

Lokasyon 2 7610.417 3805.208 256.477 **

Yil X Lokasyon 2 3704.470 1852.235 124.844 **

Tekerrlr 18 519.507 28.862 1.945*

Genotipler 14 2231.576 159.398 10.744 **

Yil X Genotip 14 1343.476 95.963 6.468 **

Lok.X Genotip 28 2356.253 84.152 5672 *

Yil X Lok.X Genotip 28 3391.433 121.123 8.164 **

Hata 252 3738.783 14.836

Genel 359 26513.050

VK 12.32 * % 5 seviyesinde onemli,  ** % 1 seviyesinde 6nemli

Cizelge 4.31.°de goriildiigii gibi bitkide bakla sayis1 bakimindan y1l, lokasyon
genotipler, yil x lokasyon, yil x genotip, lokasyon x genotip ve yil x lokasyon x
genotip interaksiyonlart 0.01 6nem seviyesinde istatistiki olarak 6nemli bulunmustur.
Ciftgi ve Ulker (2001), kislik mercimekte bitkide bakla sayisiin ekolojik sartlara
gore onemli Olgiide degistigini bildirmislerdir. Kumar ve ark. (2007), Roy ve ark.
(2012), genotip ve genotip x g¢evre interaksiyonun bitkide bakla sayisi agisindan
onemli oldugunu, bundan dolayr bu &zelligin ¢evreye bagimli oldugunu
bildirmislerdir.

Farkli yillarda ve lokasyonlarda saptanan bitkide bakla sayisina (adet) ait

ortalama degerler ve olugan gruplar Cizelge 4.32.’de verilmistir.
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Cizelge 4.32. Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Bitkide Bakla Sayisina
(adet) Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar*

Lokasyonlar 201112 201213 Ortalama
Diyarbakir 36.8b 322c 345A
Adiyaman 405a 28.6d 345A
Sanlurfa 229e 26.7d 24.8B
Ortalama 334A 291B 31.3

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Cizelge 4.32.°de goriildiigii gibi bitkide bakla sayist bakimindan iki yillik
lokasyon ortalamalar1 incelendiginde; en yiiksek bakla sayisinin Diyarbakir (34.5
adet) ve Adiyaman (34.5 adet) lokasyonlarindan, en diisiikk bakla sayisinin ise
Sanliurfa (24.8 adet) lokasyonundan elde edildigi goriilmiistiir.

Bitkide bakla sayilariin yil ortalamalar1 incelendiginde; 2011-12 yetistirme
sezonunda 33.4 adet, 2012-13 yetistirme sezonunda 29.1 adet oldugu belirlenmistir.

Bitkide bakla sayis1 degerleri bakimindan yil x lokasyon interaksiyonu
incelendiginde; en yiiksek bitkide bakla sayis1 40.5 adet ile 2011-12 yetistirme
sezonunda Adiyaman lokasyonundan elde edilirken, en diisiik bakla sayis1 22.9 adet
ile ayn1 lokasyonun 2012-13 yetistirme sezonundan elde edilmistir.

Yil ve yil x genotip interaksiyonunun Onemli olmasi, genotiplerin kendi
genetik yapilarina ve iklim kosullarina atfedilebilir; ¢linkii bu karakterlerin orta ve
diisiik seviyede olan kalitim dereceleri onlarin gevresel faktorlerden etkilenmelerine
sebep olur (Chauhan ve Singh 1998; Biger ve Sakar 2008). Ayrica yiiksek sicaklik ve
ylksek nem ve bunlarin birarada olusturduklar1 stres faktorii bos bakla yiizdesini
artirabilir (Tambal ve ark., 2000). Biger ve Sakar (2003b), y1l faktSriintin bu karakter
icin 6nemli oldugunu ve yagisl yilin daha fazla bakla tirettigini bildirmistir.

Bazi mercimek genotiplerinde yillara ve iki yillik ortalamalara gore saptanan
bitkide bakla sayis1 (adet) ortalama degerleri ve olusan gruplar Cizelge 4.33.’te

verilmistir.
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Cizelge 4.33. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Yillara ve iki Yillik Ortalamalara Gore
Saptanan Bitkide Bakla Sayisi (adet) Ortalama Degerleri ve Olusan

Gruplar*
Genotipler 201112 201213 Ortalama
FLIP 2004-3L 30.5 f+ 26.3 I-m 28.4 F-H
FLIP 2004-46L 32.6 cg 30.3 f-k 31.4 C-E
FLIP 2005-10L 29.2 -l 34.6 b-e 31.9B-D
FLIP 2005-13L 35.1 a-c 26.6 k-m 30.9 C-F
FLIP 2005-15L 34.8 b-d 27.11-m 31.0C-F
FLIP 2005-25L 37.5a-b 31.0e-h 34.2 A-B
FLIP 2005-53L 29.8 f-I 253 m 275H
FLIP 2006-29L 37.9ab 28.9 g-m 33.4B-C
FLIP 2006-97L 38.7a 34.4 b-e 36.6 A
FLIP 2007-65L 29.6 f-I 30.3 f-k 29.9 D-H
FLIP 2007-73L 27.5 h-m 28.6 h-m 28.0 G-H
FLIP 2007-134L 35.6 a-c 28.6 h-m 32.1B-D
Firat-87 33.0 cf 27.7 h-m 30.3 D-G
CGagil 37.8 ab 30.9 e-i 34.4 A-B
Yerli Kirmizi 31.3d-h 26.8 ]-m 29.0 E-H
Ortalama 334A 29.1B 31.3

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Cizelge 4.33. incelendiginde; bitkide bakla sayisi degerleri bakimindan
genotipler arasinda istatistiki agcidan Onemli farkliliklar bulunmustur. En yiiksek
bitkide bakla sayis1 FLIP2006-97L (36.6 adet) genotipinden, en diisiik bitkide bakla
sayist FLIP2005-53L (27.5 adet) genotipinden elde edilmistir. Aynmi1 lokasyonda
yapilan onceki caligmalarda (Bicer ve Sakar 2003b), Firat-87 ¢esidinin en yliksek
tane vermesine ragmen [CARDA koleksiyonuna ait bazi hatlarin bitkide dal, bakla
ve tane sayisi bakimindan kontrol ¢esitlerinden yiiksek deger verdikleri bildirilmistir.
Ciftci ve Ulker (2001), kislik mercimekte bitkide bakla sayis1 bakimindan cesitler
arasinda fark olmadigini bildirmislerdir.

Bitkide bakla sayisi bakimindan yil x genotip interaksiyonu incelendiginde;
yillarin genotiplerin bakla sayisina etkisi farkli olmustur. 2011-12 yetistirme
sezonunda FLIP2005-13L genotipinin 35.1 adet olan bitkide bakla sayisinin, 2012-13
yetistirme sezonunda 26.6 adet bakla sayist degerine distiigli Cizelge 4.33°te

goriilmektedir.
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Bazi mercimek genotiplerinde farkli lokasyonlardan elde edilen bitkide bakla

sayisina (adet) ait ortalama degerler ve olusan gruplar Cizelge 4.34.’te verilmistir.

Cizelge 4.34. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlardan Elde Edilen
Bitkide Bakla Sayisina (adet) Ait Ortalama Degerler ve Olusan

Gruplar*
Genotipler Diyarbakir Adiyaman Sanlurfa Ortalama
FLIP 2004-3L 31.7 g-I 26.9 m-q 26.7 m-q 28.4 F-H
FLIP 2004-46L 33.2 ek 35.2d-h 259 n-q 31.4 C-E
FLIP 2005-10L 34.3 d-1 36.5 cf 24.9 o-r 31.9B-D
FLIP 2005-13L 38.4 b-d 31.2 h-m 23.1 g-r 30.9 C-F
FLIP 2005-15L 35.9d-g 32.5 f-k 245 p-r 31.0C-F
FLIP 2005-25L 33.8 d-j 38.3 b-d 30.7 h-m 34.2 A-B
FLIP 2005-53L 29.5j-n 278 1-p 252 nr 275H
FLIP 2006-29L 37.3 c-e 36.1 d-g 26.8 m-q 33.4B-C
FLIP 2006-97L 443 a 42.2 a-b 23.2q-r 36.6 A
FLIP 2007-65L 34.0 d- 33.2 ek 22.6 g-r 29.9D-H
FLIP 2007-73L 31.2 h-m 29.8 I-n 23.2 gr 28.0 G-H
FLIP 2007-134L 35.1d-h 38.4 b-d 22.8 g-r 32.1 B-D
Firat-87 35.9d-g 34.2 d-1 209r 30.3D-G
Gagil 33.5ek 40.7 a-c 29.0 k-p 34.4 A-B
Yerli Kirmizi 294 j-o 35.3 d-h 22.4 g-r 29.0 E-H
Ortalama 345A 345A 248B 31.3

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Lokasyonlara ait genotiplerin bitkide bakla sayis1 degerleri incelendiginde;
Diyarbakir lokasyonunda en yiiksek degerin 44.3 adet ile FLIP2006-97L
genotipinde, en diisiik degerin 29.5 adet ile FLIP2005-53L genotipinde bulundugu
izlenmektedir (Cizelge 4.34.). Adiyaman lokasyonunda en yiiksek degerin 40.7 adet
ile Cagil ¢esidinde en diisiik degerin 26.9 adet ile FLIP2004-3L genotipinde oldugu
saptanmistir. Sanliurfa lokasyonunda en yiiksek degerin 30.7 adet ile FLIP2005-25L
genotipinde en diislik degerin ise 20.9 adet ile Firat-87 ¢esidinde oldugu saptanmustir.
Onceki ¢alismalarda farkli sonuglar elde edilmistir. Nitekim Gupta ve ark. (1996),
Hindistan’da bitkide bakla sayisinin 11-91 adet, Erman ve ark. (2005), Siirt’te 9.5-
34.5 adet arasinda degistigini bildirmislerdir. Bu durum lokasyon, c¢esit ve yil

farkliligindan kaynaklanmis olabilir.
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Bazi1 mercimek genotiplerinde farkli lokasyonlarda ve yillarda elde edilen
bitkide bakla sayisina (adet) ait ortalama degerler (her lokasyonun her bir yili
bagimsiz olarak kendi i¢inde gruplandirmaya tabi tutularak) ve olusan gruplar

Cizelge 4.35.’te verilmistir.

Cizelge 4.35. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlarda ve Yillarda Elde
Edilen Bitkide Bakla Sayisina (adet) Ait Ortalama Degerler ve Olusan

Gruplar*
. Diyarbakir Adiyaman Sanhurfa
I
Genotipler 201112 201213 2011-12 201213 201112 2012-13
FLIP 2004-3L 368bc 265cd 300e  238e  246cd 288a

FLIP 2004-46L 371b-c 293b-d 372d-e 333ab 236ce 283a
FLIP 2005-10L 30.0d-e 385a 355d-e 375a 22.0 d-f 278 a
FLIP 2005-13L 48.0 a 288b-d 376de 248d-e 19.9dg 26.3ab
FLIP 2005-15L 418b 30.0a-d 39.3cd 258d-e 235ce 255ab
FLIP 2005-25L 35.3cd 323a-c 427b-d 340ab 346a 26.8 a-b
FLIP 2005-53L 35.8 cd 23.3d 299e 258d-e 236ce 26.8a-b
FLIP 2006-29L 421b 325a-c 43.7b-d 285cd 278b-c 258a-b
FLIP 2006-97L 51.7 a 370ab 469ac 375a 17.6 f-g 28.8a
FLIP 2007-65L 33.3cd 348a-c 37.6de 28.8cd 17.9f-g 273 a-b
FLIP 2007-73L 273 e 35.0 a-c 36.3 d-e 23.3e 18.9 eg 27.5a
FLIP 2007-134L  37.2b-c  33.0a-c 53.8a 23.0e 1599 298 a

Firat-87 35.3cd 36.5a-b 42.4b-d 26.0d-e 21.2d-f 20.5¢
Cagil 34.8 cd 323a-c 488ab 325b-c 299ab 28.0a
Yerli Kirmizi 25.8¢ 33.0 a-c 459 a-c 24.8 d-e 22.3 d-f 22.5 b-c
Ortalama 36.8B 322C 405 A 28.6 D 229E 26.7D

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Bitkide bakla sayisi degerleri bakimindan yil x lokasyon x genotip
interaksiyonu istatistiki acidan 6nemli bulunmustur.

Cizelge 4.35.’te goriildiigii gibi 2011-12 yilinda en fazla bitkide bakla sayis1
Diyarbakir’da FLIP2006-97L (51.7 adet), Adiyaman’da FLIP2007-134L (53.8 adet)
Sanliurfa’da FLIP2005-25L (34.6 adet) genotiplerinden elde edilmistir. Anilan yilda
en az bitkide bakla sayis1 Diyarbakir’da Yerli Kirmizi (25.8 adet), Adiyaman’da
FLIP2005-53L (29.9 adet) Sanlurfa’da FLIP2007-134L (15.9 adet) genotiplerinden

elde edilmistir.
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2012-13 yilinda en fazla bitkide bakla sayis1 Diyarbakir’da FLIP2005-10L
(38.5 adet), Adiyaman’da FLIP2006-97L (37.5 adet) Sanlurfa’da FLIP2007-134L
(29.8 adet) genotiplerinden elde edilmistir. Anilan yilda en az bitkide bakla sayisi
Diyarbakir’da FLIP2005-53L (23.3 adet), Adiyaman’da FLIP2007-134L (23.0 adet)
Sanlurfa’da Firat-87 (20.5 adet) genotiplerinden elde edilmistir.

Y1l, lokasyon ve genotiplerin bitkide bakla olusumu iizerine etkilerinin farkl
oldugu goriilmektedir. Ornegin Yerli Kirmiz1 ¢esidinde bakla sayisinin 2011-12
yetistirme sezonu ve Diyarbakir lokasyonundaki diisiik degeri ayn1 yilin Adiyaman
lokasyonundaki yiiksek degeri ile g¢akigsmaktadir. Yine FLIP2006-97L genotipinin
yillar ve lokasyonlar arasindaki en yiiksek ve en diisiik degerleri vermesi bu karakter

bakimindan interaksiyonunun 6nemini gostermektedir.

4.10 Bitkide Tane Sayisi (adet)

Glineydogu Anadolu Bolgesinde iki yil (2011-12, 2012-13 yetistirme
sezonlar1) ve ii¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanlurfa, Adiyaman) yetistirilen 15
kirmizi mercimek genotipinin bitkide tane sayisi degerlerine ait varyans analiz

sonuclar1 Cizelge 4.36.’da verilmistir.

Cizelge 4.36. Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Iki Yilda ve Ug¢ Lokasyonda
Saptanan Bitkide Tane Sayisina Ait Varyans Analiz Sonuglari

Varyasyon Kaynaklari SI; rbestli!( Kareler Kareler F Degeri
erecesi Toplami Ortalamasi

Yil 1 1721.344 1721.344 91.763 **

Lokasyon 2 10906.318 5453.159 290.702 **

Yil X Lokasyon 2 4197.782 2098.891 111.890 **

Tekerrur 18 343.335 19.074 1.017

Genotipler 14 2785.558 198.968 10.607 **

Yil X Genotip 14 2106.956 150.497 8.023 **

Lok.X Genotip 28 3344.056 119.431 6.367 **

Yil X Lok.X Genotip 28 4224.158 150.863 8.042 **

Hata 252 4727.166 18.759

Genel 359 34356.672

VK 13.67 * % 5 seviyesinde onemli,  ** % 1 seviyesinde 6nemli
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Cizelge 4.36.da goriildiigii gibi bitkide tane sayilar1 bakimindan yil,
lokasyon, genotip, yil x lokasyon, yil x genotip, lokasyon x genotip ve yil x lokasyon
x genotip interaksiyonlar1 0.01 Onem seviyesinde istatistiki olarak Onemli
bulunmustur.

Farkli yillarda ve lokasyonlarda saptanan bitkide tane sayisina (adet) ait

ortalama degerler ve olusan gruplar Cizelge 4.37.’de verilmistir.

Cizelge 4.37. Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Bitkide Tane Sayisina
(adet) Ait Ortalama Degerler ve Olugan Gruplar*

Lokasyonlar 2011-12 2012-13 Ortalama
Diyarbakir 401 a 33.0b 36.6 A
Adiyaman 400 a 29.0c 345A
Sanliurfa 21.5d 26.5c 24.0B
Ortalama 339A 29.5B 31.7

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Cizelge 4.37.°de goriildiigi gibi bitkide tane sayisi bakimindan iki yillik
lokasyon ortalamalar incelendiginde; en yiiksek bitkide tane sayisinin Diyarbakir
(36.6 adet) ve Adiyaman (34.5 adet) lokasyonlarindan, en diislik ise Sanlurfa (24.0
adet) lokasyonundan elde edilmistir. Sanliurfa lokasyonu daha sicak ve kurak oldugu
icin bitkide bakla sayisinin diisiik olmasi normaldir. Nitekim mercimek yiiksek
sicakliklara toleransi az olan bir bitkidir, yiiksek sicaklik ve su stresi c¢icek
kurumalarin1 ve bos bakla oranini artirir ve bitkinin baklada tane doldurma
kapasitesini azaltir. Ozellikle ¢igeklenme ve bakla baglama dénemlerinde bu durum
daha da 6nemlidir. Bu duruma Tiirk ve ark. (2004), ve Bicer ve Sakar (2011),
tarafindan da deginilerek; yar1 kurak kosullarda bakla dolum zamaninda yiiksek
sicaklik ve diisiik nemin verimi azalttigi, bakla sayisi ve tane sayisi yiiksek olan
hatlar da ise kiigiik, ciliz ve zayif tane goriildiigi bildirilmistir.

Bitkide tane sayisina ait yil ortalamalar1 incelendiginde; 2011-12 yetistirme
sezonunda 33.9 adet, 2012-13 yetistirme sezonunda 29.5 adet oldugu goriilmektedir.

Bitkide tane sayilarmin yil x lokasyon interaksiyonu incelendiginde;

Adiyaman lokasyonun 2011-12 yetistirme sezonundan yliksek bitkide tane sayisi
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(40.0 adet) verdigi, 2012-13 ayn1 lokasyonun yetistirme sezonunun en diisiik bitkide
tane sayis1 (21.5 adet) verdigi belirlenmistir.

Bazi mercimek genotiplerinde yillara ve iki yillik ortalamalara gére saptanan
bitkide tane sayisi (adet) ortalama degerleri ve olusan gruplar Cizelge 4.38.’de

verilmistir.

Cizelge 4.38. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Yillara ve Iki Yillik Ortalamalara Gore
Saptanan Bitkide Tane Sayisi (adet) Ortalama Degerleri ve Olusan

Gruplar*
Genotipler 2011-12 2012-13 Ortalama
FLIP 2004-3L 30.9d-h 26.4 1-k 28.7 E-G
FLIP 2004-46L 31.1d-h 31.7d-g 31.4 C-E
FLIP 2005-10L 29.1 f-k 35.0 b-d 32.0 B-D
FLIP 2005-13L 34.0 c-e 26.3 j-k 30.2D-F
FLIP 2005-15L 32.5d-f 26.8 h-k 29.7D-G
FLIP 2005-25L 38.1 a-c 30.8 d-1 344 A-B
FLIP 2005-53L 28.1 f-k 26.0 k 271G
FLIP 2006-29L 37.3a-c 29.2 f-k 33.3B-C
FLIP 2006-97L 38.5a-b 33.9c-e 36.2 A
FLIP 2007-65L 28.2 f-k 30.4 e-j 293 D-G
FLIP 2007-73L 274 g-k 29.3 f-k 284 F-G
FLIP 2007-134L 40.1 a 29.7 e-k 349 A-B
Firat-87 34.9 b-d 28.0 g-k 31.4 C-E
CGagil 411a 31.6d-g 36.3 A
Yerli Kirmizi 37.0 a-c 27.3 g-k 32.1 B-D
Ortalama 339A 29.5B 31.7

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Cizelge 4.38’de goriildiigii gibi iki yillik ortalamalara gore bitkide tane sayisi
degerleri bakimindan genotipler arasinda farkliliklar belirlenmistir. Genotip
ortalamalari incelendiginde; en fazla bitkide tane sayis1 FLIP2006-97L (36.2 adet) ve
Cagil (36.3 adet) cesidinden, en az bitkide tane sayist FLIP2005-53L (27.1 adet)
genotipinden elde edilmistir. Bizim bulgularimiz Colkesen ve ark. (2005),’1nin
bitkide tane sayisim1i  Sanhwurfa’da  Yerli Kirmizi ¢esidinde 46.22 adet,
Kahramanmaras’ta 83.0 adet oldugunu bildiren sonuglarindan diisiik bulunmustur.
Bu farkliligin Kahramanmaras ilinin nispeten Akdeniz iklimine yakin, bizim deneme

alanlarimiz ise kurak ve yar1 kurak alanlar1 i¢ine almasindan kaynaklanmis olabilir.
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Bu diisiik degerin iklim farkliligindan kaynaklanmis olacagi diisiiniilmektedir.
Diyarbakir kosullarinda, bakla baglama zamanin son dénemlerinin sicak ve nispeten
kurak doneme denk gelmesi nedeniyle bitki {izerinde ¢ok sayida ¢icek kurumakta ve
bakla baglayamamaktadir. Bu ylizden erkenci ve yiliksek bakla iireten gesit elde
etmek onem kazanmaktadir (Biger ve Sakar, 2007a). Nitekim yagis dagilimi bakla
baglama doneminde diizenli ise mercimek verimi yiiksek olur (Bejiga ve ark. 1995),
nemli kosullarda verim, kurak kosullara gore daha yiiksektir ancak bazi kurak
periyotlardaki yiiksek verim ise c¢igceklenme donemindeki kuraktan kagcma ile
iliskilidir (Silim ve ark. 1993).

Genotiplerin bitkide tane sayis1 degerlerine yillarn etkisi farkli olmustur. Yil
x genotip interaksiyonu incelendiginde; en fazla bitkide tane sayist 2011-12
yetistirme sezonunda FLIP2007-134L (40.1 adet) genotipinden elde edilirken ayni
genotipin 2012-13 yetistirme sezonunda diisiik deger verdigi belirlenmistir.

Baz1 mercimek genotiplerinde farkli lokasyonlardan elde edilen bitkide tane

sayisina (adet) ait ortalama degerler ve olusan gruplar Cizelge 4.39.’da verilmistir.

Cizelge 4.39. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlardan Elde Edilen
Bitkide Tane Sayisina (adet) Ait Ortalama Degerler ve Olusan

Gruplar*
Genotipler Diyarbakir Adiyaman Sanhurfa Ortalama
FLIP 2004-3L 33.2 1 24610 28.2 j-I 28.7 E-G
FLIP 2004-46L 34.5d-h 33.3 f 26.2 k-m 31.4 C-E
FLIP 2005-10L 35.1 d-h 35.3d-h 25.7 k-n 32.0B-D
FLIP 2005-13L 38.4 b-f 32.3 g 19.8 o-p 30.2D-F
FLIP 2005-15L 36.1 cg 30.1 h-k 22.8 m-p 29.7 D-G
FLIP 2005-25L 35.3d-h 39.2 b-e 28.7 j-I 34.4 A-B
FLIP 2005-53L 31.5 g+ 25.6 k-n 242 1p 271G
FLIP 2006-29L 38.8 b-e 34.9d-h 26.0 k-n 33.3B-C
FLIP 2006-97L 451 a 415 a-b 22.0 m-p 36.2A
FLIP 2007-65L 34.7 d-h 32.4 g 20.8 n-p 29.3D-G
FLIP 2007-73L 34.0 e-l 28.8 j-l 22.3m-p 284 F-G
FLIP 2007-134L 41.2 a-b 40.8 a-c 22.6 m-p 349 A-B
Firat-87 39.5 b-d 35.7 d-g 19.2p 31.4 C-E
Cagil 38.1 b-f 41.7 a-b 29.1 1+l 36.3 A
Yerli Kirmizi 33.3f 40.8 a-c 22.4 m-p 32.1B-D
Ortalama 36.6 A 345A 240B 31.7

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.
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Bitkide tane sayis1 yoniinden genotiplerin lokasyonlara gore degisimi
incelendiginde; Diyarbakir lokasyonunda en yiiksek degerin 45.1 adet ile FLIP 2006-
97L genotipinden, en diisiik degerin ise 31.5 adet ile FLIP 2005-53L genotipinden
elde edildigi saptanmigtir. Adiyaman lokasyonunda en yiiksek tane sayis1 41.7 adet
ile Cagil cesidinden, en diisiik ise 24.1 adet ile FLIP2004-3L genotipinden elde
edilmistir. Sanliurfa lokasyonunda en yiiksek deger 29.1 adet ile Cagil cesidinden, en
diisiik deger ise 19.2 adet ile Firat-87 ¢esidinden elde edilmistir.

Diger taraftan lokasyon x genotip interaksiyonu incelendiginde; FLIP2006-
97L (45.1 adet) genotipinden Diyarbakir lokasyonunda en yiiksek bitkide tane sayisi
degeri elde edilirken ayn1 genotipin Sanliurfa lokasyonunda diisiik deger (25.2 adet)
elde edilmesi dikkati ¢ekmektedir. Kumar ve ark.(2007), genotip x g¢evre
interaksiyonunun bitkideki tane sayisi agisindan Onemli oldugunu bu yilizden
genotiplerin bu 6zellik yoniinden ¢evreye gore degisim gosterdigini bildirmisler.

Baz1 mercimek genotiplerinde farkli lokasyonlarda ve yillarda elde edilen
bitkide tane sayisina (adet) ait ortalama degerler (her lokasyonun her bir yili
bagimsiz olarak kendi i¢inde gruplandirmaya tabi tutularak) ve olusan gruplar

Cizelge 4.40.’ta verilmistir.

Cizelge 4.40. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlarda ve Yillarda Elde
Edilen Bitkide Tane Sayisina (adet) Ait Ortalama Degerler ve Olusan

Gruplar*

Genotipler Diyarbakir Adiyaman Sanlurfa

201112 2012-13 201112 2012-13 201112 2012-13
FLIP 2004-3L 40.0c-d 26.5c-d 26.7g-h 225e 26.1b-d 30.3a-c
FLIP 2004-46L 38.3c-e 308a-d 329fh 338a-b 220c-e 305a-b
FLIP 2005-10L 31.2e 39.0a 32.9f-h 378 a 231ce 28.3a-d
FLIP 2005-13L 48.7a-b 28.0b-d 39.1d-f 255ce 142g 25.5 b-e
FLIP 2005-15L 419b-c 303a-d 342eh 26.0ce 21.4d-f 24.3 d-e
FLIP 2005-25L 379ce 328ad 441ce 343ab 322a 25.3 c-e
FLIP 2005-53L 38.2ce 248d 25.0h 26.3c-e 21.3d-f 27.0 a-d
FLIP 2006-29L 437b-c 340a-c 41.1c-f 28.8¢c 27.3a-c 24.8d-e
FLIP 2006-97L 529a 37.3a 46.6b-d 36.5a-b 16.1fg 28.0 a-d
FLIP 2007-65L 33.2d-e 36.3a-b 36.1dg 288c 154¢g 26.3 a-d
FLIP 2007-73L 320e 36 a-b 344e-h 233d-e 158¢g 28.8 a-d
FLIP 2007-134L 487a-b 338ad 571a 245ce 145¢g 30.8a
Firat-87 410c¢ 38.0a 441ce 273cd 196eg 188f
Gagil 428b-c 335a-d 505a-c 33.0b 30 a-b 28.3 a-d
Yerli Kirmizi 31.8e 348a-c 554a-b 26.3ce 237c-e 21.0e-f
Ortalama 401 A 33.0B 40.0 A 29.0C 21.5D 26.5C

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.
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Bitkide tane sayis1 degerleri bakimindan yil x lokasyon x genotip
interaksiyonu arasinda istatistiki ac¢idan Onemli farkliliklar bulunmustur. Yil,
lokasyon ve genotiplerin bitkide tane olusumu iizerine etkilerinin farkli oldugu
goriilmektedir.

Cizelge 4.40.’ta goriildiigl gibi 2011-12 yilinda en fazla bitkide tane sayisi
Diyarbakir’da FLIP2006-97L (52.9 adet), Adiyaman’da FLIP2007-134L (57.1 adet),
Sanliurfa’da FLIP2005-25L (32.2 adet) genotiplerinden elde edilmistir. Anilan yilda
en az bitkide tane sayist Diyarbakir’da FLIP2005-10L (31.2 adet), Adiyaman’da
FLIP2005-53L (25.0 adet), Sanlurfa’da FLIP2005-13L (14.2 adet) genotiplerinden
elde edilmistir.

2012-13 yilinda en fazla bitkide tane sayis1 Diyarbakir ve Adiyaman’da
FLIP2005-10L (sirastyla 39.0 adet, 37.8 adet), Sanlurfa’da FLIP2007-134L (30.8
adet) genotiplerinden elde edilmistir. Anilan yilda en az bitkide tane sayisi
Diyarbakir’da FLIP2005-53L (24.8 adet), Adiyaman’da FLIP2004-3L (22.5 adet)
Sanliurfa’da Firat-87 (18.8 adet) genotiplerinden elde edilmistir.

Diger taraftan Yerli Kirmizi ¢esidinde tane sayisinin 2011-12 yetistirme
sezonu ve Diyarbakir lokasyonundaki diisik degeri, aymi yilin Adiyaman
lokasyonundaki yiiksek degeri ile cakigsmaktadir. Yine FLIP2006-97L genotipinin
her yi1l ve her ii¢ lokasyondaki en yliksek ve en diisiik degerleri vermesi bu karakter

bakimindan interaksiyonunun énemini gostermektedir.
4.11 1000 Tane Agirhg (g)

Glineydogu Anadolu Bolgesinde iki yil (2011-12, 2012-13 yetistirme
sezonlar1) ve ii¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanlurfa, Adiyaman) yetistirilen 15

kirmizi mercimek genotipinin 1000 tane agirligi degerlerine ait varyans analiz

sonuclar1 Cizelge 4.41.’de verilmistir.
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Cizelge 4.41. Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Iki Yilda ve Ug¢ Lokasyonda
Saptanan Bin Tane Agirligina Ait Varyans Analiz Sonuglari

Varyasyon Kaynaklari SDe rbestli!( Kareler Kareler F Degeri
erecesi Toplami Ortalamasi

Yil 1 3193.369 3193.369 928.603 **

Lokasyon 2 47.143 23.572 6.854 **

Yil X Lokasyon 2 85.670 42.835 12.456 **

Tekerrur 18 146.293 8.127 2.363 **

Genotipler 14 5699.410 407.101 118.381 **

Y1l X Genotip 14 311.679 22.263 6.474 **

Lok.X Genotip 28 180.839 6.459 1.878 **

Yil X Lok.X Genotip 28 384.494 13.732 3.993 **

Hata 252 866.602 3.439

Genel 359 10915.500

VK 4.48 * 9% 5 seviyesinde 6nemli, ** % 1 seviyesinde dnemli

Cizelge 4.41.”de goriildiigii gibi bin tane agirlig1 bakimindan yil, lokasyon, yil
x lokasyon, genotip, yil x genotip, lokasyon x genotip ve yil x lokasyon x genotip
interaksiyonu 0.01 dnem seviyesinde istatistiki olarak énemli bulunmustur.

Farkl1 yillarda ve lokasyonlarda saptanan bin tane agirligina (g) ait ortalama

degerler ve olusan gruplar Cizelge 4.42.’de verilmistir.

Cizelge 4.42. Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Bin Tane Agirligina (g) Ait
Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar*

Lokasyonlar 201112 201213 Ortalama
Diyarbakir 44.8 a-b 378c 41.3B
Adiyaman 434 b 38.7c 41.1B
Sanliurfa 451 a 38.8¢c 419A
Ortalama 444 A 38.5B 41.4

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Bin tane agirligi bakimindan iki yillik lokasyon ortalamalari incelendiginde;
bin tane agirligi degeri 41.9 g ile 41.3 g arasinda degismistir. Lokasyonlar arasindaki
farklilik istatistiki olarak dnemli olmasina ragmen farklilik kiigiik olup hemen hemen
tiim lokasyonlar birbirine benzer degerler vermistir.

Bin tane agirligi bakimindan yil ortalamalari incelendiginde; 2011-12

yetistirme sezonun 44.4 g, 2012-13 yetistirme sezonun 38.5 g deger verdigi
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belirlenmistir. Iki yi1l arasinda farkli bin tane agirligi degerlerinin elde edilmesi
yetistirme mevsimlerinin iklim kosullarindan kaynaklanmis olabilir.

Bin tane agirliklarinin yi1l x lokasyon interaksiyonu incelendiginde; 2011-12
yetistirme sezonunun en diisiik degerinin Adiyaman lokasyonundan, 2012-13 yilinin
ise diisiik degerinin Diyarbakir lokasyonundan elde edildigi belirlenmistir.

Baz1 mercimek genotiplerinde yillara ve iki yillik ortalamalara gore saptanan

bin tane agirligi (g) ortalama degerleri ve olusan gruplar Cizelge 4.43.’te verilmistir.

Cizelge 4.43. Bazi Mercimek Genotiplerinde Yillara ve Iki Yillik Ortalamalara Gore
Saptanan Bin Tane Agirhigi (g) Ortalama Degerleri ve Olusan

Gruplar*
Genotipler 201112 201213 Ortalama
FLIP 2004-3L 41.5e-g 324n 36.9E
FLIP 2004-46L 47.4 a-c 41.1 e-h 44.3 A-B
FLIP 2005-10L 48.4 a 42 .4 e-f 454 A
FLIP 2005-13L 48.0 a-c 40.8 f-1 44 .4 A-B
FLIP 2005-15L 456 d 39.5 h+j 426 C
FLIP 2005-25L 48.3 a-b 42.7 e 455 A
FLIP 2005-53L 46.3 cd 39.4 h-k 429C
FLIP 2006-29L 46.4 cd 39.3 1-k 429C
FLIP 2006-97L 47.6 a-c 42.5 e-f 450 A
FLIP 2007-65L 479 a-c 419 e-f 449 A
FLIP 2007-73L 46.6 b-d 40.0 g-1 43.3B-C
FLIP 2007-134L 37.7 k-l 31.0n 34.3F
Firat-87 39.2 1 37.8 j-I 385D
Cagil 37.9j 309n 344F
Yerli Kirmizi 3741 353 m 364 E
Ortalama 444 A 38.5B 41.4

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Cizelge 4.43.°te genotiplerin bin tane agirhigi degerleri 34.3 g ile 45.0
arasinda degismis ve genotipler arasinda istatistiki agidan Onemli farkliliklar
bulunmustur. En yiiksek bin tane agirligi degerleri FLIP2005-10L (454 g),
FLIP2005-25L (45.5 g), FLIP2006-97L (45.0 g), FLIP2007-65L (449 g)
genotiplerinden elde edilmis ve ayni gruba girmislerdir. En diisiik bin tane agirlig
degerleri ise FLIP2007-134L (34.3 g) ve Cagil (34.4 g) cesidinden elde edilmistir.
Turk ve Tawaha (2004), iri tohumlu mercimek cesitlerinin bin tane agirliginin

yiiksek oldugunu bildirmistir.
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Y1l x genotip interaksiyonu incelendiginde; yillarin genotiplerin bin tane
agirliklarina etkisinin farkli oldugu belirlenmistir. Genotiplerin bin tane agirliginin
yillardan farkli sekilde etkilendikleri ve hemen hemen bir¢cok genotipin bu 6zelligini
koruyamadigi belirlenmistir. Bicer ve Sakar (2007a), yilxgesit interaksiyonunun
onemli oldugunu, tane iriliginin ¢eside ait bir karakter olmasina karsin ¢evrenin bu
karakter iizerinde giiclii bir etkisi oldugunu bildirmistir (Erksine ve ark., 1985).

Bazi mercimek genotiplerinde farkli lokasyonlardan elde edilen bin tane

agirligina (g) ait ortalama degerler ve olusan gruplar Cizelge 4.44.’te verilmistir.

Cizelge 4.44. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlardan Elde Edilen Bin
Tane Agirligina (g) Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar®

Genotipler Diyarbakir Adiyaman Sanlurfa Ortalama
FLIP 2004-3L 35.5n-0 36.8 m-n 38.5 k-m 369E
FLIP 2004-46L 451 a-e 43.1 d-i 44.6 a-h 44.3 A-B
FLIP 2005-10L 46.3 a-b 44.7 a-h 45.3 ad 454 A
FLIP 2005-13L 44 9 a-f 44 .1 b-h 44.2 b-h 44 .4 A-B
FLIP 2005-15L 41.4 1+ 43.0 d-I 43.3 d-1 426 C
FLIP 2005-25L 451 a-e 44.8 a-g 46.6 a 455 A
FLIP 2005-53L 42.5 g-i 43.0 d-i 43.0 d-1 429C
FLIP 2006-29L 43.0 e-I 42.4 h- 43.2 d-1 429C
FLIP 2006-97L 45.7 a-c 44 9 a-f 44.6 a-h 450 A
FLIP 2007-65L 45.8 a-c 445 a-h 44.3 b-h 449 A
FLIP 2007-73L 43.8 c-h 43.3 d-I 42.8 f-1 43.3 B-C
FLIP 2007-134L 33.0p 34.2 o-p 35.8 n-o 34.3F
Firat-87 38.9 k-l 36.8 m-n 39.7 j-k 385D
Cagil 33.3p 34.3 o-p 35.6 n-0 344 F
Yerli Kirmizi 35.5n-0 36.0 n-o 37.51-n 364E
Ortalama 41.3 A 411A 419 A 41.4

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Genotiplerin lokasyonlar arasinda bin tane agirligi degerleri incelendiginde;
Diyarbakir lokasyonunda en yliksek degerin 45.8 g ile FLIP 2007-65L genotipinden
en diisiik degerin 33.3 g ile FLIP 2007-134L genotipinden elde edildigi
belirlenmistir. Adiyaman lokasyonunda en yliksek degerin 44.8 g ile FLIP 2005-25L
genotipinden en diisiik degerin 34.0 g ile FLIP 2007-134L genotipinde saptanmustir.
Daha sicak ve kurak olmasina ragmen Sanlurfa lokasyonunda bazi genotiplerin
diger lokasyondakilere gore yiiksek bin tane agirliklar sergiledikleri goriilmektedir

(Cizelge 4.44). Bu lokasyonda da en yliksek degerin 46.6 g ile FLIP 2005-25L
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genotipinden en diisiik degerin ise 35.6 g ile Cagil ¢esidinden elde edildigi
belirlenmistir.

Lokasyon x genotip interaksiyonu incelendiginde; lokasyonlarin genotiplerin
bin tane agirligma farkli etkide bulundugu belirlenmistir. Ornegin, FLIP 2007-134L
ve Cagil ¢esitlerinin lokasyonlar arasinda farklilik gosterdigi belirlenmistir. Biger ve
Sakar (2007a), Diyarbakir’da 1000 tane agirlig1 yoniinden cesit ve hatlar arasindaki
farkliliklarin 6nemli oldugunu ve degerlerin 29.83 g ile 47.80 g arasinda degistigini,
Gupta ve ark. (1996), Hindistan’da 100 tane agirliginin 1.22-5.17 g, Erman ve ark.
(2005), Siirt’te bin tane agirligi1 26.3-65.5 g arasinda degistigini bildirmislerdir.

Baz1 mercimek genotiplerinde farkli lokasyonlarda ve yillarda elde edilen bin
tane agirhigina (g) ait ortalama degerler (her lokasyonun her bir yili bagimsiz olarak
kendi i¢inde gruplandirmaya tabi tutularak) ve olusan gruplar Cizelge 4.45.°te

verilmistir.

Cizelge 4.45. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlarda ve Yillarda Elde
Edilen Bin Tane Agirhigina (g) Ait Ortalama Degerler ve Olusan
Gruplar*

Diyarbakir Adiyaman Sanliurfa

Genotipler 201112 2012413 2011-12 201213 2011-12  2012-13

FLIP 2004-3L 41.3d 29.8 h 40.3b 33.3fg 43.0d-e 34.0cd
FLIP 2004-46L 492a-b 411b-d 459a 40.3 cd 472b-c 420a
FLIP 2005-10L 490a-b 435a 46.9 a 425a-c 494ab 412a
FLIP 2005-13L 49.0 a-b 40.7 cd 46.9 a 41.4 ad 48.1 a-c 40.3 a
FLIP 2005-15L 455¢c 37.4 e-f 46.2 a 39.8d 451 c-d 415a
FLIP 2005-25L 478a-c 423ac 46.2a 43.3a 50.8 a 425 a
FLIP 2005-53L 485a-b 36.5f 456 a 40.5b-d 449c-d 411a
FLIP 2006-29L 46.8 b-c 39.1d-e 454a 39.5d 47.0 b-c 39.3 a-b
FLIP 2006-97L 484a-b 43.0ab 465a 433 a 481a-c 41.1a
FLIP 2007-65L 496 a 42.0 a-c 46.2 a 42.9 a-b 47.9 a-c 40.8 a
FLIP 2007-73L 499a 37.7 ef 46.8 a 39.8d 43.0d-e 425a
FLIP 2007-134L 36.7 e 29.4 h 37.2b 31.3g 39.2f 32.4 d-e

Firat-87 376e 403cd 371D 365¢e 428d-e  36.5b-c
Cagl 36.3 e 30.3h 37.2b 314¢g 402ef 310e
Yerli Kirmizi 36.4 e 346g 36.5b 355ef  394f 35.7 ¢
Ortalama 448A-B 378C  434B 387C  451A  388C

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.
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Bin tane agirhig1 degerleri bakimindan yil x lokasyon x genotip interaksiyonu
arasinda istatistiki acidan 6nemli farkliliklar bulunmustur.

Cizelge 4.45.°te goriildiigii gibi 2011-12 yilinda en yliksek bin tane agirhig
Diyarbakir’da FLIP2007-73L (49.9 g), Adiyaman’da FLIP2005-10L (46.9 g)
Sanlurfa’da FLIP2005-25L (50.8 g) genotiplerinden elde edilmistir. Anilan yilda en
diisiik bin tane agirligi Diyarbakir’da Cagil (36.3 g), Adiyaman’da Yerli Kirmizi
(36.5 g) Sanlurfa’da FLIP2007-134L (39.2 g) genotiplerinden elde edilmistir.

2012-13 yilinda en yiiksek bin tane agirligt Diyarbakir’da FLIP2005-10L
(43.5 g), Adiyaman’da FLIP2005-25L (43.3 g) Sanlwurfa’da FLIP2007-73L (42.5 g)
genotiplerinden elde edilmistir. Anilan yilda en diisiik bin tane agirlig1 Diyarbakir ve
Adiyaman’da FLIP2007-134L (sirastyla 29.4 g, 31.3 g) Sanlurfa’da Cagil (31.0 g)
genotiplerinden elde edilmistir.

Diger taraftan FLIP2007-73L, Cagil, Firat-87, FLIP2007-134L, FLIP2006-
29L, FLIP2005-15L genotiplerinin yil ve lokasyonlar arasinda farklilik gosterdikleri

belirlenmistir.

4.12 Biyolojik Verim (kg/da)

Gilineydogu Anadolu Bolgesinde iki yil (2011-12, 2012-13 yetistirme
sezonlar1) ve ii¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanlurfa, Adiyaman) yetistirilen 15
kirmizi mercimek genotipinin biyolojik verim degerlerine ait varyans analiz
sonuglar1 Cizelge 4.46.’da verilmistir.

Cizelge 4.46.’da goriildiigii gibi, biyolojik verim bakimindan yil, lokasyon,
yil x lokasyon, genotip, y1l x genotip, lokasyon x genotip ve y1l x lokasyon x genotip

interaksiyonu 0.01 dnem seviyesinde istatistiki olarak énemli bulunmustur.
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Cizelge 4.46. Bazi Mercimek Genotiplerinde Farkli Iki Yilda ve Ug¢ Lokasyonda
Saptanan Biyolojik Verim Degerine Ait Varyans Analiz Sonuglari

Varyasyon Kaynaklari SDe rbestli!( Kareler Kareler F Degeri
erecesi Toplami Ortalamasi

Yil 1 167529.878 167529.878 29.755 **

Lokasyon 2 4850077.872 2425038.936 430.717 **

Yil X Lokasyon 2 1360070.406 680035.203 120.783 **

Tekerrur 18 279685.133 15538.063 2.760 **

Genotipler 14 653238.289 46659.878 8.287 **

Y1l X Genotip 14 309371.622 22097.973 3.925 **

Lok.X Genotip 28 576106.128 20575.219 3.654 **

Yil X Lok.X Genotip 28 1578952.594 56391.164 10.016 **

Hata 252 1418821.367 5630.244

Genel 359 11193853.289

VK 12.56 * % 5 seviyesinde 6nemli, ** 05 1 seviyesinde dnemli

Farkli yillarda ve lokasyonlarda saptanan biyolojik verimine (kg/da) ait

ortalama degerler ve olusan gruplar Cizelge 4.47.’de verilmistir.

Cizelge 4.47. Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Biyolojik Verimine (kg/da)
Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar*

Lokasyonlar 201112 2012-13 Ortalama
Diyarbakir 814.7 a 701.7b 758.2 A
Adiyaman 518.8d 573.9 cd 546.3 B
Sanliurfa 394.4 ¢ 581.8 ¢ 488.1 C
Ortalama 576.0 B 619.1 A 597.5

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Cizelge 4.47.de goriildigi gibi biyolojik verim degerleri bakimindan
lokasyonlar arasinda farkliliklar 6nemli bulunmustur. Iki y1llik lokasyon ortalamalari
incelendiginde; en yiiksek biyolojik verim 758.2 kg/da ile Diyarbakir lokasyonundan,
en diisiik biyolojik verim ise 488.1 kg/da ile Sanlwurfa lokasyonundan elde edilmistir.

Biyolojik verim degerleri bakimindan yillar arasinda onemli farkliliklar
bulunmustur. Yil ortalamalarima goére biyolojik verimin 2011-12 yetistirme
sezonunda 576.0 kg/da, 2012-13 yetistirme sezonunda 619.1 kg/da oldugu
belirlenmistir. Biger ve Sakar (2004), biyolojik verimin diisiik kalittma sahip bir
karakter oldugunu, c¢evresel etkinin bu karakter iizerinde gii¢lii etkisinin

bulundugunu bildirmislerdir.
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Y1l x lokasyon interaksiyonu incelendiginde; 2011-12 yetistirme sezonunda
Sanliurfa lokasyonunun, 2012-13 yilinda ise Adiyaman lokasyonunun diisiik deger
verdigi belirlenmistir. Her iki yilda da Diyarbakir lokasyonundan en yiiksek deger
saptanmistir.

Bazi mercimek genotiplerinde yillara ve iki yillik ortalamalara gére saptanan

biyolojik verim ortalama degerleri ve olusan gruplar Cizelge 4.48.’de verilmistir.

Cizelge 4.48. Bazi Mercimek Genotiplerinde Yillara ve iki Yillik Ortalamalara Gore
Saptanan Biyolojik Verim (kg/da) Ortalama Degerleri ve Olusan

Gruplar*

Genotipler 201112 201213 Ortalama
FLIP 2004-3L 575.8 d-i 538.0 g-j 556.9 C-E
FLIP 2004-46L 630.8 a-e 622.4 a-e 626.6 A-B
FLIP 2005-10L 613.9 a-f 651.0 a-d 632.5 A-B
FLIP 2005-13L 613.5 a-f 606.4 a-h 610.0 A-B
FLIP 2005-15L 542.3 f-j 572.5 e-i 557.4 C-E
FLIP 2005-25L 644.8 a-e 659.8 a-c 652.3 A
FLIP 2005-53L 483.2 j-k 533.0 h-j 508.1 E
FLIP 2006-29L 601.9 b-h 607.6 a-h 604.8 A-C
FLIP 2006-97L 642.9 a-e 670.4 ab 656.7 A
FLIP 2007-65L 608.8 a-g 679.5a 644.2 A
FLIP 2007-73L 519.1 1-k 585.2 c-I 552.1 D-E
FLIP 2007-134L 457.3 k 638.8 a-e 548.0 D-E
Firat-87 573.4 e-i 640.5 a-e 607.0 A-C
Cagil 510.9 1-k 669.8 ab 590.4 B-D
Yerli Kirmizi 621.0 a-e 611.8 a-g 616.4 A-B
Ortalama 576.0 B 619.1 A 597.5

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Biyolojik verim degerleri bakimindan genotipler arasinda istatistiki agidan
onemli farkliliklar bulunmustur. Iki yillik genotip ortalamalari incelendiginde en
yiiksek biyolojik verimin FLIP2005-25L (652.3 kg/da), FLIP2006-97L (656.7
kg/da), FLIP2007-65L (644.2 kg/da) genotiplerinden elde edildigi ve ayn1 grupta yer
aldiklar1, en diisiik biyolojik verimin FLIP2005-53L (508.1 kg/da) genotipinden elde
edildigi belirlenmistir. Biger ve Sakar (2004), Diyarbakir’da biyolojik verimin
372.20 kg/da ile 520.29 kg/da, Erman ve ark. (2005), Siirt’te bu 6zelligin 593 kg/da
ile 768.3 kg/da arasinda degistigini bildirmiglerdir. Stoilova ve Pereira (1999), bu

&9



4. BULGULAR VE TARTISMA Murat KOC

karakterin  ¢alistiklar1  genotipler arasinda genis varyasyon gosterdigini
bildirmislerdir.

Yil x genotip interaksiyonu incelendiginde; yillarin genotipler iizerine
etkisinin farkli oldugu belirlenmistir. 2011-12 yilinda FLIP 2007-134L genotipinin
457.3 kg/da olan diisiik biyolojik verim degerine ragmen, 2012-13 yilinda 638.8
kg/da ortalamanin iizerinde ve bir ¢ok genotipten yiiksek deger verdigi saptanmistir.
Yine 2011-12 yili hemen hemen tiim genotipler i¢in 2012-13 yilindan daha diisiik
deger vermesine ragmen Yerli Kirmizi ¢esidinde tersi bir durum olusmustur.

Bazi mercimek genotiplerinde farkli lokasyonlardan elde edilen biyolojik

verimine (kg/da) ait ortalama degerler ve olusan gruplar Cizelge 4.49.’da verilmistir.

Cizelge 4.49. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlardan Elde Edilen
Biyolojik Verimine (kg/da) Ait Ortalama Degerler ve Olusan

Gruplar*

Genotipler Diyarbakir Adiyaman Sanhurfa Ortalama
FLIP 2004-3L 712.5d-g 412.3 q 546.0 k-0 556.9 C-E
FLIP 2004-46L 736.9 b-f 543.5 k-0 599.5 -l 626.6 A-B
FLIP 2005-10L 769.3 a-e 655.6 f-j 472.5 0-q 632.5 A-B
FLIP 2005-13L 795.5 a-d 572.5j-n 461.9 o-q 610.0 A-B
FLIP 2005-15L 723.8 c-f 482.5 n-q 465.9 o-q 557.4 C-E
FLIP 2005-25L 799.8 a-d 613.5 h-l 543.6 k-0 652.3 A
FLIP 2005-53L 632.9 g-k 4440 p-q 447 .4 p-q 508.1 E
FLIP 2006-29L 772.8 a-e 578.6 j-m 462.9 o-q 604.8 A-C
FLIP 2006-97L 808.0 a-c 659.8 f-j 502.3 m-q 656.7 A
FLIP 2007-65L 829.6 a 600.1 Il 502.8 m-q 644.2 A
FLIP 2007-73L 696.6 e-h 497.8 m-q 462.0 o-q 552.1 D-E
FLIP 2007-134L 685.8 e-I 5449 k-o 413.4 p-q 548.0 D-E
Firat-87 855.1 a 504.0 m-p 461.8 o-q 607.0 A-C
Cagil 736.0 b-f 545.5 k-0 489.6 m-q 590.4 B-D
Yerli Kirmizi 818.8 a-b 540.8 I-0 489.8 m-q 616.4 A-B
Ortalama 758.2 A 546.3 B 488.1 C 597.5

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Genotiplerin lokasyonlar arasinda dagilimi1 incelendiginde; Diyarbakir
lokasyonunda en yiiksek 855.1 kg/da ile Firat-87 ¢esidinde, en diistik 632.9 kg/da ile
FLIP2005-53L genotipinde saptanmistir. Adiyaman lokasyonunda en yiiksek 659.8
kg/da ile FLIP2006-97L genotipinden en diisik ise 412.3 kg/da FLIP2004-3L
genotipinde saptanmistir. Sanliurfa lokasyonunun en yiiksek degeri 599.5 kg/da ile
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FLIP2004-46L genotipinden, en diisliik degeri ise 413.4 kg/da ile FLIP2007-134L
genotipinden elde edilmistir.

Yine lokasyon x genotip interaksiyonu incelendiginde, Firat-87 cesidi
Diyarbakir lokasyonunda en yiiksek degeri verirken, ayni genotipin Sanlurfa
lokasyonunda diisiik deger verdigi belirlenmistir.

Baz1 mercimek genotiplerinde farkli lokasyonlarda ve yillarda elde edilen
biyolojik verimine (kg/da) ait ortalama degerler (her lokasyonun her bir yil1 bagimsiz
olarak kendi i¢inde gruplandirmaya tabi tutularak) ve olusan gruplar Cizelge 4.50.’de

verilmistir.

Cizelge 4.50. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlarda ve Yillarda Elde
Edilen Biyolojik Verimine (kg/da) Ait Ortalama Degerler ve Olusan
Gruplar*

Diyarbakir Adiyaman Sanhurfa

Genotipler 201112 2012413 2011-12 201213 2011-12  2012-13

FLIP 2004-3L 871.8a-c 553.3e-f 447.8d-e 376.8e 408.0b-d 684.0 a-b
FLIP 2004-46L 927.0a-b 546.8e-f 484.5b-d 6025a-b 481.0a-b 718.0a
FLIP 2005-10L 857.5a-c 681c-e 614.5a-b 696.8a 369.8c-d 575.3c
FLIP 2005-13L 944.8 a 646.3c-e 534.8a-d 610.3a-b 361.0c-d 5628c
FLIP 2005-15L 868.0a-c 579.5d-f 427.0d-e 538.0b-d 331.8c-d 600b-c
FLIP 2005-25L 899.5a-b 700.0c-e 547.0a-d 680.0a 487.8 a-b  599.5 b-c
FLIP 2005-53L 788.0b-d 477.8f 3438¢e 5443 b-d 317.8d-e 577.0c
FLIP 2006-29L 842.0a-c 703.5c-e 594.0a-c 563.3b-c 369.8c-d 556.0c
FLIP 2006-97L 887.0a-c 729.0cd 632.0a 687.5a 409.8 b-d 594.8 b-c
FLIP 2007-65L 887.3a-c 772.0c 514.0a-d 686.3a 425.3b-c 580.3c
FLIP 2007-73L 692.8d-e 700.5c-e 546.8a-d 448.8d-e 317.8d-e 606.3 b-c
FLIP 2007-134L 618.3 e 753.3 ¢c 522.8a-d 567.0b 230.8 e 596 b-c

Firat-87 755.3c-e 955.0a 465.3c-e 542.8b-d 499.8a-b 423.8d
Cagil 677.0d-e 795.0b-c 481b-d 610.0a-b 374.8c-d 604.5b-c
Yerli Kirmizi 705.0d-e 9325a-b 626.8a 4548 ce 531.3a 448.3d
Ortalama 814.7 A 701.7B 518.8 D 5739C-D 3944E 581.8C

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Cizelge 4.50.’de gortildiigii gibi, 2011-12 yilinda en yiiksek biyolojik verim
Diyarbakir’da FLIP2005-13L (944.8 kg/da), Adiyaman’da FLIP2006-97L (632.0
kg/da) Sanlwrfa’da Yerli Kirmiz1 (531.3 kg/da) genotiplerinden elde edilmistir.
Anilan yilda en diisiik biyolojik verim Diyarbakir ve Sanlurfa’da FLIP2007-134L
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(srastyla 618.3 kg/da, 230.8 kg/da), Adiyaman’da FLIP2005-53L (343.8 kg/da)
genotiplerinden elde edilmistir.

2012-13 yilinda en yiiksek biyolojik verim Diyarbakir’da Firat-87 (955.0
kg/da), Adiyaman’da FLIP2005-10L (696.8 kg/da) Sanlwrfa’da FLIP2004-46L
(718.0 kg/da) genotiplerinden elde edilmistir. Anilan yilda en diistik biyolojik verim
Diyarbakir’da FLIP2005-53L (477.8 kg/da), Adiyaman’da FLIP2004-3L (376.8
kg/da) Sanliurfa’da Firat-87 (423.8 kg/da) genotiplerinden elde edilmistir.

Biyolojik verim degerleri bakimindan yil x lokasyon x genotip interaksiyonu
arasinda istatistiki acidan onemli farkliliklar bulunmustur. Genotipler arasinda Yerli
kirmiz1 ¢esidin lokasyonlar ve yillar arasinda biyolojik verim yoniinden farklilistigi
belirlenmistir. Ornegin 2012-13 yil1 Diyarbakir lokasyonunda en yiiksek degeri alan
bu ¢esidin ayni1 yilda Adiyaman ve Sanliurfa lokasyonlarinda diisikk deger verdigi
belirlenmistir.  Yine FLIP2005-13L genotipinin 2011-12 yilinda Diyarbakir
lokasyonundaki yliksek degerinin ayni yila ait Sanliurfa lokasyonunda diisiik oldugu
saptanmistir. FLIP2004-46L genotipinin Diyarbakir ve Adiyaman lokasyonlarindaki
diisiik degerine ragmen Sanlurfa lokasyonundaki yiiksek degeri yil x genotip x

lokasyon interaksiyonunu gostermektedir.

4.13 Tane Verimi (kg/da)

Glineydogu Anadolu Bolgesinde iki yil (2011-12, 2012-13 yetistirme
sezonlar1) ve {li¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanliurfa, Adiyaman) yetistirilen 15
kirmizi mercimek genotipinin tane verimi degerlerine ait varyans analiz sonuglari
Cizelge 4.51.’de verilmistir.

Cizelge 4.51.’de gorildiigii gibi tane verimi bakimindan yil, lokasyon, yil x
lokasyon, genotip, yil x genotip, lokasyon x genotip ve yil x lokasyon x genotip
interaksiyonu 0.01 Onem seviyesinde istatistiki olarak Onemli bulunmustur.
Sabaghnia ve ark. (2012), ICARDA’da tane verimi yoniinden genotip, yer, genotip X

yil, y1l x yer, yer x yil x genotip interaksiyonlarin énemli oldugunu bildirmislerdir.
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Cizelge 4.51. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Iki Yilda ve Ug¢ Lokasyonda
Saptanan Tane Verimi Degerine Ait Varyans Analiz Sonuglari

Varyasyon Kaynaklari SDe rbestli!( Kareler Kareler F Degeri
erecesi Toplami Ortalamasi

Yil 1 20250.000 20250.000 43.038 **

Lokasyon 2 322400.139 161200.069 342.604 **

Yil X Lokasyon 2 122647.850 61323.925 130.334 **

Tekerrur 18 33095.300 1838.628 3.908 **

Genotipler 14 47754.489 3411.035 7.250 **

Y1l X Genotip 14 18048.000 1289.143 2740 **

Lok.X Genotip 28 66180.611 2363.593 5.023 **

Yil X Lok.X Genotip 28 168790.400 6028.229 12.812 **

Hata 252 118569.700 470.515

Genel 359 917736.489

VK :12.53 * % 5 seviyesinde 6nemli,  ** % 1 seviyesinde 6nemli

Farkli yillarda ve lokasyonlarda saptanan tane verimine (kg/da) ait ortalama

degerler ve olusan gruplar Cizelge 4.52.’de verilmistir.

Cizelge 4.52. Farkl Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Tane Verimine (kg/da) Ait
Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar*

Lokasyonlar 201112 2012-13 Ortalama
Diyarbakir 2450 a 180.5b 212.7 A
Adiyaman 168.6 bc 164.0 bc 166.3 B
Sanliurfa 128.4 d 1524 c 1404 C
Ortalama 180.7 A 165.6 B 1731

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

iki yillik lokasyon ortalamalar1 incelendiginde en yiiksek tane verimi 212.7
kg/da ile Diyarbakir lokasyonundan, en diisiik tane verimi ise 140.4 kg/da ile
Sanliurfa lokasyonundan elde edilmistir. Lokasyonlarda tane veriminin farkli
cikmasi, lokasyonlarin farkli ¢evre sartlarina (sicaklik, nem, yagis, rakim, toprak)
sahip oldugunu ve lokasyon faktoriiniin tane verimi agisindan 6nemli oldugunu
gostermektedir. Mart ve Anlarsal (2001), cesitlerinin verimlerinin  deneme
yerlerinden 6nemli derecede etkilendigini bildirmislerdir.

Tane verimine ait yil ortalamalar1 incelendiginde; 2011-12 yetistirme
sezonunda 180.7 kg/da, 2012-13 yetistirme sezonunda 165.6 kg/da oldugu

goriilmektedir. Cesitler tane verimi yoniinden yillar arasinda farkli performans
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gostermistir. Bu farklilik, bir fenotipin kendi genotipi ile c¢evresi arasindaki
interaksiyonun bir sonucu olmasindan, bir genotipin biitiin ¢evrelerde ayni fenotipi
sergileyememesinden ve farkli genotiplerin 6zel bir cevreye farkli sekilde tepki
gostermelerinden kaynaklanabilir (Ahmad ve Pandey 1983). Ayrica bu farklilik yillar
arasindaki yagis miktar ve dagilisindan kaynaklanmis olabilir. Yagis dagilimi ve
verim arasindaki iligkileri bildiren c¢ok sayida arastirma vardir. Nitekim, yagis
dagilimi bakla baglama doneminde diizenli ise mercimek verimi yiiksek olur (Bejiga
ve ark. 1995), nemli kosullarda verim, kurak kosullara gore daha yiiksektir ancak
baz1 kurak periyotlardaki yiiksek verim ise ¢iceklenme donemindeki kuraktan kagma
ile iligkilidir (Silim ve ark., 1993). Tohum verimindeki varyasyonun % 80’inin
mevsimsel yagislardan kaynaklanabilecegi Erskine ve Ashkar (1993), tarafindan da
bildirilmistir.

Bazi mercimek genotiplerinde yillara ve iki yillik ortalamalara gore saptanan

tane verimi (kg/da) ortalama degerleri ve olusan gruplar Cizelge 4.53.’te verilmistir.

Cizelge 4.53. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Yillara ve iki Yillik Ortalamalara Gore
Saptanan Tane Verimi (kg/da) Ortalama Degerleri ve Olusan Gruplar*

Genotipler 201112 201213 Ortalama
FLIP 2004-3L 161.5 d-i 146.4 h-i 1540 F
FLIP 2004-46L 197.1a 169.5 cg 183.3 A-C
FLIP 2005-10L 171.7 b-f 187.9 a-c 179.8 A-D
FLIP 2005-13L 180.5 a-d 148.3 g-I 164.4 E-F
FLIP 2005-15L 174.3 b-e 141.6 1 158.0F
FLIP 2005-25L 189.3 a-c 176.0 a-d 182.6 A-C
FLIP 2005-53L 173.3 b-f 152.8 f-I 163.0 E-F
FLIP 2006-29L 188.0 a-c 164.2 d-h 176.1 B-E
FLIP 2006-97L 190.9 a-c 189.3 a-c 190.1 A-B
FLIP 2007-65L 192.4 a-b 193.4 ab 1929 A
FLIP 2007-73L 176.0 a-d 161.3 d-I 168.6 C-F
FLIP 2007-134L 178.1 a-d 175.0 b-d 176.5 B-E
Firat-87 179.9 a-d 153.0 e-i 166.5 D-F
Cagil 181.0 a-d 180.4 a-d 180.7 A-D
Yerli Kirmizi 175.7 a-d 145.8 h-| 160.7 F
Ortalama 180.7 A 165.6 B 173.1

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.
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Tane verimi degerleri bakimindan genotipler arasinda farkliliklar
bulunmustur. iki yillik genotip ortalamalar1 incelendiginde; en yiiksek tane verimi
FLIP2007-65L (192.9 kg/da) genotipinden, en diisiik tane verimi FLIP2004-3L
(154.0 kg/da), FLIP2005-15L (158.0 kg/da) genotipleri ile Yerli Kirmiz1 (160.7
kg/da) cesidinden elde edilmistir. iki y1llik genotip ortalamalarmin en yiiksek ve en
diisiik tane verimi farki 38.9 kg/da bulunmustur. 2011-12 yetistirme mevsiminde
daha erken ¢igeklenen genotiplerin tane verimleri daha yiiksek bulunmustur. Ayni yi1l
en erken c¢igeklenen FLIP2004-46L (117.4 giin) genotipi en yiiksek tane verimine
(197.1 kg/da) sahip olmustur. 2012-13 yetistirme sezonunda ¢igeklenme giin sayilari
bakimindan Firat-87 ve Yerli Kirmiz1 disindaki tiim genotipler ayni grubta olup
Firat-87 ve Yerli Kirmizi ¢esidinin tane verimi ortalamalar1 genel ortalamanin altinda
seyretmistir. Firat-87 ¢esidi uzun yillardan beri bolgede yiiksek verimlilik
ozelliginden dolay1 yaygin olarak ekilmektedir. Bu bundan 6nceki arastirmalarda da
(Biger ve Sakar 2007b), Firat-87 ¢esidinin iistiinde verim performansi gosteren hatlar
belirlenmistir. Bu hatlarin  diger 06zellikler yoniinden incelenmesi ve bolge
denemelerine alinmasi tavsiye edilmistir. Ciftci ve Tiirk (1998), ayni kosullarda Yerli
Kirmiz1 ¢esidinin birkag y1l boyunca en diisiik verime sahip oldugunu bildirmislerdir.

Tane verimi degerleri bakimindan yil x genotip interaksiyonu arasinda
istatistiki agidan dnemli farkliliklar bulunmustur. Yillarin genotipler tizerindeki etkisi
farkli olmugtur. 2011-12 yetistirme sezonu genellikle yiliksek verimli olmasina
ragmen bazi genotiplerde (6rnek: FLIP2005-10L, FLIP2007-65L) tersi bir durum
yasanmistir.

Baz1 mercimek genotiplerinde farkli lokasyonlardan elde edilen tane verimine

(kg/da) ait ortalama degerler ve olusan gruplar Cizelge 4.54.’te verilmistir.
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Cizelge 4.54. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlardan Elde Edilen
Tane Verimine (kg/da) Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar®

Genotipler Diyarbakir Adiyaman Sanlurfa Ortalama
FLIP 2004-3L 189.9 e-h 113.8r 158.3 j-n 1540 F
FLIP 2004-46L 200.9 d-g 167.4 h-| 181.6 g-j 183.3 A-C
FLIP 2005-10L 210.4 b-f 199.3 d-g 129.8 o-r 179.8 A-D
FLIP 2005-13L 202.0 cg 163.1 1-m 128.0 p-r 164.4 E-F
FLIP 2005-15L 204.0 cg 141.1 m-q 128.8 o-r 158.0 F
FLIP 2005-25L 210.0 b-f 182.9 g-j 155.0 k-o 182.6 A-C
FLIP 2005-53L 206.3 c-g 147.5 k-q 135.4 n-r 163.0 E-F
FLIP 2006-29L 227.0 a-c 170.6 h-k 130.6 o-r 176.1 B-E
FLIP 2006-97L 234.8 a-b 196.9 d-g 138.6 m-r 190.1 A-B
FLIP 2007-65L 2448 a 186.4 f-1 147.6 k-q 192.9 A
FLIP 2007-73L 210.3 b-f 153.4 k-p 142.3 |-q 168.6 C-F
FLIP 2007-134L 214.6 b-e 191.0 e-h 124.0 g-r 176.5 B-E
Firat-87 222.1 a-d 147.6 k-q 129.6 o-r 166.5 D-F
Cagil 214.3 b-e 180.5 g+ 147.4 kq 180.7 A-D
Yerli Kirmizi 200.0 d-g 152.9 k-p 129.3 o-r 160.7 F
Ortalama 212.7A 166.3 B 1404 C 173.1

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Genotiplerin  lokasyonlara goére tane verimi yoOniinden dagilinu
incelendiginde; Diyarbakir lokasyonunda en yiiksek degerin 244.8 kg/da ile
FLIP2007-65L genotipinden en disiik ise 200.9 kg/da ile FLIP2004-46L
genotipinden elde edildigi saptanmistir. Adiyaman lokasyonunda en yiiksek deger
199.3 kg/da ile FLIP2005-10L genotipinde en diisiik ise 113.8 kg/da ile FLIP2004-
3L genotipinde saptanmustir. Sanlurfa lokasyonunda en yiiksek deger 181.6 kg ile
FLIP2004-46L genotipinde en diisiik ise 129.3 kg/da ile Yerli Kirmiz1 ¢esidinde
saptanmistir.

Tane verimi degerleri bakimindan lokasyon x genotip interaksiyonu
incelendiginde; lokasyonlarin genotipler {izerine etkileri farkli olmustur. Genotipler
arasinda FLIP2004-46L genotipi Diyarbakir lokasyonunda en diisiik degeri verirken
Sanliurfa lokasyonunda en yiiksek degeri vermistir. Ciftci ve Ulker (2001), kislik
mercimekte tane verimi bakimindan ¢esitler arasinda istatistiki olarak farkliliklarin
oldugunu, Aydogan ve ark. (2005), Haymana, Esenboga, Kadinhan1 ve Yozgat’ta
lokasyon x cesit interaksiyonunun 0.01 seviyesinde onemli oldugunu ve tane

veriminin 83.6-187.2 kg/da arasinda degistigini, Firat-87 ve Ozbek cesidinin tiim
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cevrelere 1yl uyum gosterdigini, Seyran-96 cesidinin kotli c¢evrelere kotli uyum
gosterdigini bildirmislerdir. Biger ve Sakar (2007a), Yerli Kirmiz1 ¢esidinin her iki
deneme yilinda da tiim deneme ortalamasi ve en diisiik hat ortalamasindan daha
diisiik verim degerine sahip oldugunu, ICARDA kokenli hatlarin yiiksek verimli
oldugunu bildirmistir. Turan (2003), Harran ovasinda tane veriminin 107 kg/da ile
288 kg/da, Erman ve ark. (2005), Siirt’te 152-297.5 kg/da ve Biger ve Sakar (2007b),
Diyarbakir’da 116.0 kg ile 206.3 kg/da arasinda degistigini bildirmislerdir.
Bulgularimiz bildirilen sonuglarla uyum igersindedir.

Bazi mercimek genotiplerinde farkli lokasyonlarda ve yillarda elde edilen
tane verimine (kg/da) ait ortalama degerler (her lokasyonun her bir yili bagimsiz
olarak kendi i¢inde gruplandirmaya tabi tutularak) ve olusan gruplar Cizelge 4.55.’te

verilmigtir.

Cizelge 4.55. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlarda ve Yillarda Elde
Edilen Tane Verimine (kg/da)Ait Ortalama Degerler ve Olusan
Gruplar*

Diyarbakir Adiyaman Sanhurfa

Genotipler 011412 201243 201112 201213 201112 201213

FLIP 2004-3L 2355a-d 1443c-d 134.0f 93.5h 115.0c-e 201.5a-b
FLIP 2004-46L 276.3 a 125.5d 159.3b-f 175.5b-d 155.8a-b 207.5a
FLIP 2005-10L 2345a-d 186.3a-b 1785b-d 220.0a 102.0ef 157.5¢c
FLIP 2005-13L 2688a-b 1353cd 163.3b-f 163.0c-e 109.5e-f 146.5¢c
FLIP 2005-15L 269.0a-b 139.0cd 1443d-f 138.0e-g 109.8e-f 1478c¢c
FLIP 2005-25L 2483 a-d 171.8b-c 1603 b-f 2055a-b 159.3a-b 150.8¢c
FLIP 2005-53L 2740a-b 138.5c-d 135.0e-f 160.0c-e 111.0ef 159.8¢c
FLIP 2006-29L 255.0a-d 199.0a-b 187.3ab 154.0d-f 1218ce 139.5¢c
FLIP 2006-97L 2570ad 2125a-b 1885a-b 2053a-b 1273ce 150.0c
FLIP 2007-65L 266.0a-c 2235a 170.8 b-e 202.0a-b 140.5b-d 154.8c
FLIP 2007-73L 2253cd 1953ab 1903a-b 116.5g-h 1125d-f 172.0b-c
FLIP 2007-134L  231.8b-d 197.5a-b 2173a 164.8c-e 853f 162.8 c

Firat-87 219.5d-e 2248a 1485cf 146.8d-g 171.8a 87.5d
Cagil 231.0bd 1975a-b 169.3b-f 191.8a-c 1428b-c 152.0c
Yerli Kirmizi 183.3 e 216.8 a 182.3b-c 1235fh 1615a-b 97.0d
Ortalama 245.0 A 180.5B 168.6 B-C 164.0B-C 128.4D 1524 C

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gére % 5 diizeyinde farkli degildir.

Cizelge 4.55.te gorildigi gibi 2011-12 yilinda en yiiksek tane verimi
Diyarbakir’da FLIP2004-46L (276.3 kg/da), Adiyaman’da FLIP2007-134L (217.3
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kg/da) Sanhwurfa’da Firat-87 (171.8 kg/da) genotiplerinden elde edilmistir. Anilan
yilda en diisiik tane verimi Diyarbakir’da Yerli Kirmiz1 (183.3 kg/da), Adiyaman’da
FLIP2004-3L  (134.0 kg/da) Sanlwrfa’da FLIP2007-134L (85.3 kg/da)
genotiplerinden elde edilmistir.

2012-13 yilinda en yiiksek tane verimi Diyarbakir’da Firat-87 (224.8 kg/da),
Adiyaman’da FLIP2005-10L (220.0 kg/da) Sanlwurfa’da FLIP2004-46L (207.5
kg/da) genotiplerinden elde edilmistir. Anilan yilda en diisiik tane verimi
Diyarbakir’da FLIP2004-46L (125.5 kg/da), Adiyaman’da FLIP2004-3L (93.5
kg/da) Sanlurfa’da Firat-87 (87.5 kg/da) genotiplerinden elde edilmistir.

Tane verimi degerleri bakimindan yil x lokasyon x genotip interaksiyonu
arasinda istatistiki agidan 6nemli farkliliklar bulunmustur. Y1l x lokasyon x genotip
interaksiyonu incelendiginde; genotipler arasinda FLIP2004-46L genotipinin 2011-
12 Diyarbakir, 2011-12 ve 2012-13 Sanlurfa lokasyonlarinda yiiksek, 2012-13
Diyarbakir lokasyonunda en diisiik degeri verdigi saptanmistir. Yerli Kirmizi
c¢esidinin 2012-13 yili Diyarbakir lokasyonunda yiiksek, diger yil ve lokasyonlarda

ortalama verim degerlerinin altinda degerler verdigi belirlenmistir.

4.14 Hasat Indeksi (%)

Glineydogu Anadolu Bolgesinde iki yil (2011-12, 2012-13 yetistirme
sezonlar1) ve ii¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanlurfa, Adiyaman) yetistirilen 15
kirmizi1 mercimek genotipinin hasat indeksi degerlerine ait varyans analiz sonuglari
Cizelge 4.56.’da verilmistir.

Cizelge 4.56.’da goriildiigii gibi hasat indeksi bakimindan yil, lokasyon, yil x
lokasyon, genotip, yil x genotip ve yil x lokasyon x genotip interaksiyonu 0.01 6nem
seviyesinde, lokasyon x genotip interaksiyonu ise 0.05 donem seviyesinde istatistiki

olarak dnemli bulunmustur.
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Cizelge 4.56. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Iki Yilda ve Ug¢ Lokasyonda
Saptanan Hasat Indeksine Ait Varyans Analiz Sonuglari

Varyasyon Kaynaklari SI; rbestli!( Kareler Kareler F Degeri
erecesi Toplami Ortalamasi

Yil 1 4876.000 4876.000 760.150 **

Lokasyon 2 197.156 98.578 15.368 **

Y1l X Lokasyon 2 534.648 267.324 41.675**

Tekerrur 18 482.168 26.787 4176 **

Genotipler 14 1400.539 100.039 15.596 **

Y1l X Genotip 14 933.105 66.650 10.391 **

Lok.X Genotip 28 285.161 10.184 1.588 *

Yil X Lok.X Genotip 28 465.393 16.621 2.591 **

Hata 252 1616.460 6.415

Genel 359 10790.630

VK 8.33 * % 5 seviyesinde onemli,  ** % 1 seviyesinde dnemli

Farkli yillarda ve lokasyonlarda saptanan hasat indeksine (%) ait ortalama

degerler ve olusan gruplar Cizelge 4.57.’de verilmistir.

Cizelge 4.57. Farkli Yillarda ve Lokasyonlarda Saptanan Hasat Indeksine (%) Ait
Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar*

Lokasyonlar 201112 201213 Ortalama
Diyarbakir 36.5a 259d 31.2A
Adiyaman 33.0b 28.3c 30.7 A-B
Sanlurfa 32.8b 26.0d 294B
Ortalama 341A 26.7B 30.4

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Cizelge 4.57.’de goriildiigii gibi hasat indeksi degerleri bakimindan
lokasyonlar arasinda farkliliklar dnemli bulunmustur. ki yillik lokasyon ortalamalari
incelendiginde en yiiksek hasat indeksi Diyarbakir (% 31.2) lokasyonundan, en
diisiik hasat indeksi ise Sanlurfa (% 29.4) lokasyonundan elde edilmistir.

Hasat indeksi degerleri bakimindan yillar arasinda farkliliklar 6nemli
bulunmustur. Y1l ortalamalarina gére 2011-12 yetistirme sezonunda % 34.1 olurken,

2012-13 yetistirme sezonunda % 26.7 oldugu goriilmektedir.
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Y1l x lokasyon interaksiyonu incelendiginde; 2011-12 yetistirme sezonunda
en yliksek hasat indeksi (% 36.5) ile 2012-13 yetistirme sezonundaki en diislik hasat
indeksi degeri (% 25.9) Diyarbakir lokasyonundan elde edilmistir.

Bazi mercimek genotiplerinde yillara ve iki yillik ortalamalara gore saptanan

hasat indeksi (%) ortalama degerleri ve olusan gruplar Cizelge 4.58.’de verilmistir.

Cizelge 4.58. Bazi1 Mercimek Genotiplerinde Yillara ve Iki Yillik Ortalamalara Gore
Saptanan Hasat Indeksi (%) Ortalama Degerleri ve Olusan Gruplar*

Genotipler 201112 201213 Ortalama
FLIP 2004-3L 30.6 f-g 26.7 1-k 28.7 E-G
FLIP 2004-46L 33.7 d-e 27.0 1-k 30.3 C-E
FLIP 2005-10L 29.8 f-h 28.9 g-I 29.3 E-F
FLIP 2005-13L 31.8 ef 24.7 k-l 28.2 F-G
FLIP 2005-15L 34.8 cd 24.9 il 29.8 D-F
FLIP 2005-25L 31.6 e-f 26.7 1-k 29.2 E-F
FLIP 2005-53L 38.6b 28.8 g-1 33.7A
FLIP 2006-29L 33.6 d-e 26.9 1-k 30.3 C-E
FLIP 2006-97L 32.0 e-f 28.3 g-1 30.2 C-E
FLIP 2007-65L 34.1d-e 28.3 g-1 31.2B-D
FLIP 2007-73L 36.5 b-c 27.3 h+j 31.9B-C
FLIP 2007-134L 412 a 27.6 h-1 344 A
Firat-87 34.1 d-e 23.71 28.9 E-F
Cagil 38.4b 27.11-k 32.8 A-B
Yerli Kirmizi 30.5 f-g 2401 272G
Ortalama 341A 26.7B 30.4

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Hasat indeksi degerleri bakimindan yi1l x genotip interaksiyonu
incelendiginde; yillarin hasat indeksi iizerine etkisi farkli olmustur.

Hasat indeksi degerleri bakimindan genotipler arasinda farkliliklar 6nemli
bulunmustur. Tki yillik genotip ortalamalar1 incelendiginde en yiiksek hasat indeksi
FLIP2005-53L (% 33.7) FLIP2007-134L (% 34.4) genotiplerinden, en diisiik hasat
indeksi Yerli Kirmizi (% 27.2) ¢esidinden elde edilmistir.

Kumar ve Ark. (2007), 4 farkli bolgede hasat indeksinin ¢evre ve genotipler
icin onemli farkliliklar gosterdigini ve bu 6zellik bakimindan genotiplerin ¢evreye

bagimli oldugunu bildirmislerdir.
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Bazi mercimek genotiplerinde farkli lokasyonlardan elde edilen hasat

indeksine (%) ait ortalama degerler ve olusan gruplar Cizelge 4.59.’da verilmistir.

Cizelge 4.59. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlardan Elde Edilen
Hasat Indeksine (%) Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar*

Genotipler Diyarbakir Adiyaman Sanlurfa Ortalama
FLIP 2004-3L 29.4 h-m 27.4 m-n 29.2 I-m 28.7 E-G
FLIP 2004-46L 29.4 h-m 31.0 d-k 30.6 d-I 30.3 C-E
FLIP 2005-10L 30.1 f-m 30.4 e-m 27.5m-n 293 E-F
FLIP 2005-13L 27.61-n 28.9j-n 28.3 k-n 28.2F-G
FLIP 2005-15L 30.6 d-I 30.0 g-m 28.9j-n 29.8 D-F
FLIP 2005-25L 28.8j-n 29.8 g-m 28.9j-n 29.2 E-F
FLIP 2005-53L 354 a-b 345 a-c 31.2d-k 33.7A
FLIP 2006-29L 32.4 c-h 29.3 h-m 29.11-n 30.3 C-E
FLIP 2006-97L 32.3 c-h 30.0 f-m 28.2 k-n 30.2C-E
FLIP 2007-65L 32.6 b-g 31.2d-k 29.8 g-m 31.2B-D
FLIP 2007-73L 334 a-e 30.4 e-m 31.9¢c4 31.9B-C
FLIP 2007-134L 35.7a 354 a-b 32.1 c-I 344 A
Firat-87 29.3 h-m 29.8 g-m 27.6I-n 28.9 E-F
Cagil 33.1 a-f 33.6 ad 31.6 ¢ 32.8 A-B
Yerli Kirmizi 27.3 m-n 28.2k-n 26.1n 272G
Ortalama 31.2A 30.7 A-B 2948B 30.4

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Hasat indeksi degerleri bakimindan lokasyon x genotip interaksiyonu
incelendiginde; genotiplerin hasat indeksi degerlerinin lokasyonlara gore degisiklik
gosterdigi goriilmektedir.

Genotiplerin  lokasyonlara gore hasat indeksi yoniinden dagilinm
incelendiginde; her ii¢c lokasyonda da en yiiksek degerin FLIP2007-134L
genotipinden, en diisiik degerlerin ise Diyarbakir ve Sanlwrfa’da Yerli Kirmiz,
Adiyaman lokasyonunda FLIP2004-3L genotipinden elde edildigi belirlenmistir.

Bazi mercimek genotiplerinde farkli lokasyonlarda ve yillarda elde edilen
hasat indeksine (%) ait ortalama degerler (her lokasyonun her bir yil1 bagimsiz olarak
kendi i¢inde gruplandirmaya tabi tutularak) ve olusan gruplar Cizelge 4.60.’ta

verilmistir.
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Cizelge 4.60. Baz1 Mercimek Genotiplerinde Farkli Lokasyonlarda ve Yillarda Elde
Edilen Hasat Indeksine (%) Ait Ortalama Degerler ve Olusan Gruplar*

Diyarbakir Adiyaman Sanliurfa

Genotipler 201112 2012413 2011-12 201213 2011-12 201213

FLIP 2004-3L 32.8 e-f 26.0 a-f 30.3 c-e 24.6d 28.8 e-f 29.6 a

FLIP 2004-46L 35.7 c-f 23.1fg 33.0c-e 291ab 324b-e 288a-b
FLIP 2005-10L 32.8 d-f 274a-e 291e 31.6a 27.4f 27.6 a-d
FLIP 2005-13L 34.3 d-f 209g 30.9 c-e 26.9 b-d 30.4 d-f 26.2 b-d
FLIP 2005-15L 37.2cd 24.0d-g 341b-e 25.8cd 33.1b-e 24.8d

FLIP 2005-25L 33.0d-f 24.6 c-g 293d-e 302ab 326b-e 253c-d
FLIP 2005-53L 417a-b 291ab 393ab 297ab 34.7ad 27.7 ad
FLIP 2006-29L 36.4 c-e 28.4 a-c 31.6 c-e 27.1 bd 329b-e 25.2cd
FLIP 2006-97L 34.8 c-f 299a 30.3 c-e 298a-b 31.1cf 25.3 cd
FLIP 2007-65L 36.2 c-e 2809a-b 33.1ce 293ab 329b-e 26.7ad
FLIP 2007-73L 39.0 b-c 27.8 a-d 35.0 bd 25.8 cd 35.4 a-c 28.4 a-c
FLIP 2007-134L 452 a 26.3 a-f 41.7 a 29.0 a-c 36.7a-b 27.5ad

Firat-87 35.1 c-f 23.6 d-g 32.6 c-e 27 b-d 34.7 ad 206 e
Cagil 41.3 a-b 24.9 b-g 35.6 b-c 31.6a 38.3a 249d
Yerli Kirmizi 314 f 23.2 eg 29.3d-e 27.2bd 30.8 d-f 215e
Ortalama 36.5A 259D 33.0B 28.3C 32.8B 26.0D

* Benzer harf grubu ile gosterilen ortalamalar Duncan testine gore % 5 diizeyinde farkli degildir.

Cizelge 4.60.’ta goriildiigi gibi, 2011-12 yilinda en yiiksek hasat indeksi
Diyarbakir ve Adiyaman’da FLIP007-134L (swrasiyla % 45.2 % 41.7), Sanhurfa’da
Cagil (% 38.3) genotiplerinden elde edilmistir. Anilan yilda en diisiik hasat indeksi
Diyarbakir’da Yerli Kirmiz1 (% 31.4), Adiyaman ve Sanlwrfa’da FLIP2005-10L
(swrastyla % 29.1 % 27.4) genotiplerinden elde edilmistir.

2012-13 yilinda en yiiksek hasat indeksi Diyarbakir’da FLIP2006-97L (%
29.9), Adiyaman’da FLIP2005-10L (% 31.6) Sanlwrfa’da FLIP2004-3L (% 29.6)
genotiplerinden elde edilmistir. Anilan yilda en diisiik hasat indeksi Diyarbakir’da
FLIP2005-13L (% 20.9), Adiyaman’da FLIP2004-3L (% 24.6) Sanlurfa’da Firat-87
(% 20.6) genotiplerinden elde edilmistir.

Hasat indeksi degerleri bakimindan yi1l x lokasyon x genotip interaksiyonu
arasinda istatistiki agidan énemli farkliliklar bulunmustur. Ornegin FLIP 2004-3L
genotipinin 2012-13 yetistirme sezonunda Adiyaman lokasyonundaki deneme ve

diger genotiplere gore en diisilk olan degeri ayni yilin Sanlwrfa lokasyonunda

102



4. BULGULAR VE TARTISMA Murat KOC

deneme ve diger geontiplerin ortalamasina gore en yiiksek degeri; yil ve

lokasyonlarin genotip lizerindeki ektisini agiklamaktadir.

4.15 Genotiplerin Adaptasyonlarinin Saptanmasi

Giineydogu Anadolu Bolgesi ekolojik kosullarinda iki yil (2011-12, 2012-13
yetistirme sezonlar1) ve ii¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanliurfa, Adiyaman) 15
kirmizi mercimek genotipi ile yiiriitilen ¢aligmada incelenen o6zelliklerin varyans
analiz sonuglarma gore genotip x cevre interaksiyonlar1 degerlendirilmistir. Bu
degerlendirme sonucuna gore; ciceklenme giin sayisi, fizyolojik olgunlagsma giin
sayisi, bitki boyu, sap uzunlugu, bitkide bakla sayisi, bitkide tane sayisi, 1000 tane
agirligi, biyolojik verim, tane verimi ve hasat indeksi 6zellikleri bakimindan genotip
x ¢evre interaksiyonlar1 énemli bulunmustur. Cikis siiresi, metrekarede bitki sayisi,
ilk bakla yiiksekligi ve bitkide ana dal sayis1 6zellikleri bakimindan genotip x ¢evre
interaksiyonlar1 6nemsiz bulunmustur.

Genotip x c¢evre interaksiyonlarinin 6nemli ¢ikmasi durumunda stabilite
kavrami 6nem kazanmaktadir. Genotiplerin stabilitelerinin belirlenebilmesi i¢in
genotip x c¢evre interaksiyonunun istatistiksel anlamda Onemli olmasi gerekir
(Plaisted ve Peterson 1959). Stabilite; biyolojik anlamda cesitlerin farkli ¢evrelerde
sabit bir verim gostermesi, tarimsal anlamda ise, bir ¢esidin belli bir ¢evrede o
cevrenin belirlenen verimlilik diizeyinde olmasi seklinde ifade edilmektedir (Becker
1981; Yilmaz ve Tugay 1999). Ayrica, bir genotipin genis bir ¢evre serisi i¢inde iyi
bir performans gostermesi seklinde kabul edilen stabilite genel adaptasyon yetenegi
olarak da tanimlanmaktadir (Killi ve Gencer 1995).

Bu nedenle genotip x c¢evre interaksiyonlari onemli olan Ozelliklere ait
calismada yer alan mercimek genotiplerinin adaptasyonlarinin belirlenmesinde
Ozellik ortalamasi, regresyon katsayisi, regresyondan ayrilis kareler ortalamasi,

regresyon sabit katsayis1 ve determinasyon katsayis1 degerleri hesaplanmustir.
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4.15.1 Ciceklenme Giin Sayisi (giin)

Gilineydogu Anadolu Bélgesi ekolojik kosullarinda iki y1l (2011-12, 2012-13
yetistirme sezonlar1) ve {li¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanliurfa, Adiyaman)
yetistirilen 15 kirmizi mercimek genotipinin genotip x c¢evre interaksiyonlarinin
ciceklenme giin sayisina etkisi 6nemli bulunmustur. Bu nedenle stabilite durumlarini

belirlemek i¢in saptanan stabilite parametreleri Cizelge 4.61. ve Sekil 4.1, Sekil 4.2

‘de verilmistir.

Cizelge 4.61. Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Cigeklenme

Giin Sayis1 I¢in Saptanan Stabilite Parametreleri

Ortalama Regresyon Reg.Ayrilis  Sabit  Determinasyon

Genotipler Katsayisi  Kareler Ort. Katsayi Katsayisi

X b S%d a R?
FLIP 2004-3L 115.67 ** 0.984 * 5.39 ** 0.32 0.937
FLIP 2004-46L 115.25 ** 0.99 2.80 ** -0.79 0.967
FLIP 2005-10L 117.13 0.946 ** 1.17 6.26 0.985
FLIP 2005-13L 117.50 0.985* 1.61* 2.03 0.980
FLIP 2005-15L 116.88 1.006 1.38 -1.02 0.984
FLIP 2005-25L 116.50 1.043 ** 0.06 -5.72 0.999
FLIP 2005-53L 116.58 0.985* 3.21* 1.07 0.962
FLIP 2006-29L 115.79 ** 1.061 ** 0.80 -8.58 0.991
FLIP 2006-97L 117.13 0.990 0.07 1.01 0.999
FLIP 2007-65L 116.75 1.036 ** 0.91 -4.70 0.990
FLIP 2007-73L 116.13 * 0.977 ** 0.63 1.62 0.992
FLIP 2007-134L 117.54 1.022 ** 1.69* -2.31 0.981
Firat-87 120.42 ** 0.996 248 ** 3.65 0.971
Cagil 118.54 ** 0.979 ** 7.53** 3.82 0.914
Yerli Kirmizi 120.58 ** 1.000 2.06* 3.34 0.976
Ortalama 117.225 1.00
Gilven Siniri (0.05) 0.87 0.01
Gilven Siniri (0.01) 1.20 0.02

*p=0.05 **p=0.01 diizeyinde 6nemli

Cizelge 4.61.’de goriildiigl gibi, genotiplerin ortalama ¢iceklenme giin sayisi
degerleri 115.25 — 120.58 giin arasinda degismistir. Incelenen mercimek genotipleri

arasinda en yliksek ¢iceklenme giin sayis1 120.58 giin ile Yerli Kirmizi, en diisiik
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cigeklenme giin sayist 115.25 giin ile FLIP2004-46L genotipinden elde edildigi
goriilmektedir.

Genotiplerin ¢iceklenme giin sayis1 ortalamalari, genel ¢iceklenme giin sayisi
ortalamasiyla (117.225 giin) ‘t testi’ ile karsilastirildiginda; Yerli Kirmiz1 (120.58
giin), Firat-87 (120.42 giin) ve Cagil (118.54 giin) genotiplerinin ¢iceklenme giin
sayist ortalamasi 0.01 diizeyinde genel ortalamadan farkli ve genel ortalamadan daha
yiiksek bulunmustur.

FLIP2006-29L (115.79 giin), FLIP2004-3L (115.67 giin) ve FLIP2004-46L
(115.25 giin) genotiplerinin c¢i¢ceklenme giin sayis1 ortalamasi 0.01 diizeyinde,
FLIP2007-73L (116.13 giin) genotipinin ise 0.05 diizeyinde genel ortalamadan farkl
ve genel ortalamadan daha diisiik bulunmustur.

FLIP2007-134L (117.54 giin), FLIP2005-13L (117.50 giin), FLIP2006-97L
(117.13 giin), FLIP2005-10L (117.13 giin), FLIP2005-15L (116.88 giin), FLIP2007-
65L (116.75 giin), FLIP2005-53L (116.58 giin) ve FLIP2005-25L (116.50 giin)
genotiplerinin ¢igeklenme glin sayist ortalamasi istatistiki olarak Onemsiz
bulunmustur (genel ortalamadan farksiz).

FLIP2007-134L (117.54 giin), FLIP2005-13L (117.50 giin) genotipleri genel
ortalamanin istiinde FLIP2006-97L (117.13 giin), FLIP2005-10L (117.13 giin),
FLIP2005-15L (116.88 giin), FLIP2007-65L (116.75 giin), FLIP2005-53L (116.58
giin) ve FLIP2005-25L (116.50 giin) genotiplerinin ise genel ortalamanin altinda
cigeklenme giin sayisina sahip olduklar1 saptanmaistir.

Ciceklenme giin sayis1 degerlerinin regresyon katsayilar1 (b) incelendiginde
genotiplere ait regresyon katsayilar1 0.946 - 1.061 arasinda dagilim gostermistir. En
yiiksek regresyon katsayist FLIP2006-29L (b=1.061) genotipinden saglanirken en
diistik deger FLIP2005-10L (b=0.946) genotipinden elde edilmistir.

Genotiplere ait regresyon katsayilar1 ile regresyon ortalama katsayisi (b=1)
karsilastirildiginda; FLIP2006-29L (b=1.061), FLIP2005-25L (b=1.043), FLIP2007-
65L (b=1.036), FLIP2007-134L (b=1.022), Cagil (b=0.979), FLIP2007-73L
(b=0.977), FLIP2005-10L (b=0.946) genotiplerinin regresyon katsayilari istatistiki
olarak 0.01 diizeyinde, FLIP2005-13L (b=0.985), FLIP2005-53L (b=0.985),
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FLIP2004-3L (b=0.984) genotiplerinin ise 0.05 diizeyinde farkli oldugu tespit
edilmistir.

FLIP2005-15L (b=1.006), Yerli Kirmizi (b=1.000), Firat-87 (b=0.996),
FLIP2004-46L (b=0.99), FLIP2006-97L (b=0.99) genotipleri regresyon katsayilari
bakimindan ortalama regresyon katsayisindan istatistiki olarak farksiz ve ortalama
bir stabiliteye sahip genotip olduklari i¢cin Eberhard ve Russel (1966),’a gore stabil
genotipler olarak saptanmustir.

Eberhard ve Russel (1966)’1n regresyon katsayisina gore degerlendirmeler
asagida verilmistir. Mercimek genotiplerinin ¢iceklenme giin sayisi igin belirlenen
adaptasyon kriterleri incelendiginde (Cizelge 4.61, Sekil 4.1 ve Sekil 4.2); ortalama
ciceklenme giin sayis1 genel ortalamadan diisiik (daha erken ciceklenen) ve
regresyon katsayisi (b) ‘1’ den biiylik olan FLIP2006-29L genotipi iyi ¢evrelere kotii
uyum gostermistir.

Ortalama c¢iceklenme giin sayist genel ortalamadan diisiik (daha erken
ciceklenen) ve regresyon katsayist (b) ‘1’ den farksiz olan FLIP2004-46L genotipi
tiim ¢evre sartlarina kotii uyumlu bulunmustur.

Ortalama c¢iceklenme giin sayisi genel ortalamadan diisiik (daha erken
ciceklenen) ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den kiigiik olan FLIP2004-3L, FLIP2007-
73L genotipleri kotii cevre sartlarina kotii uyumlu bulunmustur.

Ortalama ¢iceklenme gilin sayisi genel ortalamadan farksiz ve regresyon
katsayist (b) ‘1’ den biiyiik olan FLIP2005-25L, FLIP2007-65L, FLIP2007-134L
genotipleri 1yi ¢evre sartlarina orta uyumlu bulunmustur.

Ortalama ¢igeklenme gilin sayist genel ortalamadan farksiz ve regresyon
katsayis1 (b) ‘1’ den farksiz olan FLIP2005-15L, FLIP2006-97L genotipleri tim
cevre sartlarina orta uyumlu bulunmustur.

Ortalama ¢iceklenme giin sayis1 genel ortalamadan farksiz ve regresyon
katsayist (b) ‘1’ den kiiciik olan FLIP2005-10L, FLIP2005-13L, FLIP2005-53L
genotipleri kotii ¢evre sartlarina orta uyumlu bulunmustur.

Ortalama ¢igeklenme giin sayisi genel ortalamadan yiiksek (daha geg
cigeklenen) ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den farksiz olan Firat-87, Yerli Kirmizi

cesitleri tiim ¢evre sartlarina iyl uyum gostermistir.
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Ortalama ¢igeklenme giin sayist genel ortalamadan yiiksek (daha geg
ciceklenen) ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den kiiclik olan Cagil cesidi kotii ¢evre
sartlarina iyl uyum gostermistir.

Ciceklenme giin sayis1 degerlerinin regresyondan ayrilis kareler ortalamalar
(S?d) incelendiginde bu degerlerin 0.06 — 7.53 arasinda degistigi Cizelge 4.61°de
goriilmektedir. En yiiksek deger Cagil cesidinden elde edilirken en diisiik deger
FLIP2005-25L genotipinden elde edilmistir.

Eberhard ve Russel (1966) regresyon katsayisinin yaninda regresyondan
sapma katsayisini da diger bir stabilite parametresi olarak ele almiglar ve regresyon
katsayist 1.0', regresyondan sapmalar1 0.0'a yakin olan ve yiiksek verim degerine
sahip genotipleri stabil olarak degerlendirmislerdir. Bir genotipin regresyondan
ayrilis kareler ortalamasi ne kadar kii¢iikse genotipin ayni 6zelligi tekrar gosterme
olasilig1 o kadar yiiksektir.

Cigeklenme giin sayisina ait regresyondan ayrilis kareler ortalamalarina (S*d)
gore; FLIP2004-3L, FLIP2004-46L, FLIP2005-53L, Firat-87, Cagil genotiplerinden
0.01 diizeyinde, FLIP2005-13L, FLIP2007-134L, Yerli Kirmiz1 genotiplerinin 0.05
diizeyinde istatistiki olarak farkli (sifirdan farkli) bulundugu goriilmektedir. Yine
FLIP2005-10L, FLIP2005-15L, FLIP2005-25L, FLIP2006-29L, FLIP2006-97L,
FLIP2007-65L, FLIP2007-73L genotiplerinin istatistiki olarak farksiz (sifirdan
farksiz) ve ¢igeklenme giin sayisi bakimindan bu genotiplerin ayni performansi
tekrar gosterme olasiliklarinin yiliksek oldugu belirtilebilir.

Ciceklenme giin sayisina ait regresyon denklemi sabit katsayisi (a)
bakimindan mercimek genotipleri farkliliklar gostermistir. FLIP2006-29L (-8.58),
FLIP2005-25L (-5.72), FLIP2007-65L (-4.70), FLIP2007-134L (-2.31), FLIP2005-
15L (-1.02), FLIP2004-46L (-0.79) genotipleri negatif (-) sabit katsay1 (a) degerine
sahip olmustur. S6zkonusu bu genotiplerin kotii kosullarda ortalamanin altinda
ciceklenme giin sayisina sahip olabilecekleri tahmin edilmektedir. Ote yandan
FLIP2005-10L (6.26), Cagil (3.82), Firat-87 (3.65), Yerli Kirmiz1 (3.34), FLIP2005-
13L (2.03), FLIP2007-73L (1.62), FLIP2005-53L (1.07), FLIP2006-97L (1.01),
FLIP2004-3L (0.32) genotipleri pozitif (+) sabit katsay1 (a) degerine sahip olmakla
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kotli kosullarda ortalamanin istiinde c¢iceklenme giin sayisi performansina sahip
olduklar1 sdylenebilir.

Regresyon dogrusunun gozlemlere uyumlulugunu gosteren determinasyon
(belirlilik) katsayisidir. Bu katsay1 bagimli degiskendeki degisimlerin ylizde kaginin
bagimsiz degisken ya da degiskenler tarafindan aciklandigim1 = gdsterir.
Determinasyon katsayisinin 1’e yakinlig1 o genotipin stabil oldugunun gostergesidir.
Caligmda yer alan mercimek genotiplerinin ¢igceklenme gilin sayisina ait
determinasyon katsayis1 (R?) degerleri 0.914 — 0.999 arasinda degismistir. En diisiik
determinasyon katsayis1 degeri Cagil (0.914) cesidinden elde edilirken, en yiiksek
deger FLIP 2005-25L (0.999) ve FLIP 2006-97L (0.999) genotiplerinden elde
edilmistir.

Bu c¢alismada; incelenen 6zellikler bakimindan ortalamasi genel ortalamadan
(x) yliksek, regresyon katsayisi (b) bire esit veya yakin, regresyondan ayrilis kareler
ortalamas1 “0” a yakin, determinasyon katsayisi (R?) yiiksek olan, determinasyon
sabit katsayis1 (a) pozitif ve yiiksek olan genotip stabil olarak kabul edilmistir.

Ciceklenme giin sayisina ait incelenen stabilite parametreleri birlikte
degerlendirildiginde; regresyondan ayrilis kareler ortalamasi “0”a yakin,
determinasyon katsayisi (R?) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a) pozitif,
ortalama ¢igeklenme giin sayis1 genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi (b)
‘1’ den farksiz olan FLIP2006-97L genotipi tiim ¢evre sartlarina orta uyum gosteren
en stabil genotip oldugu sdylenebilir.

Ayrica determinasyon katsayisi (R?) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a)
pozitif ve yiiksek, ortalama cigceklenme giin sayisi genel ortalamadan yiiksek (daha
gec ciceklenen) ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den farksiz olan Firat-87, Yerli Kirmizi
cesitleri tim c¢evre sartlarina iyi uyum gosteren cesitler oldugu sdylenebilir.
Beklendigi gibi ¢ok erken olgunlasan cesitler o6zellikle diisiik verimli g¢evrelere
adapte olurlar (tiim diisiik verimli c¢evrelere adapte olan g¢esitlerin erken
olgunlasmamasina ragmen). Benzer sekilde gec olgunlasan cesitler yiliksek verimli

cevrelere adapte olurlar (Finlay ve Wilkinson 1963).
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Sekil 4.1. Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Cigeklenme Giin
Sayisi I¢in Belirlenen Adaptasyon Siniflari
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4.15.2 Fizyolojik Olgunlasma Giin Sayisi (giin)

Gilineydogu Anadolu Bélgesi ekolojik kosullarinda iki y1l (2011-12, 2012-13
yetistirme sezonlar1) ve {li¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanliurfa, Adiyaman)
yetistirilen 15 kirmizi mercimek genotipinin genotip x c¢evre interaksiyonlarinin
fizyolojik olgunlasma giin sayisina etkisi 6nemli bulunmustur. Bu nedenle stabilite
durumlarinm belirlemek i¢in saptanan stabilite parametreleri Cizelge 4.62. ve Sekil

4.3, Sekil 4.4 ‘te verilmistir.

Cizelge 4.62. Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Fizyolojik
Olgunlasma Giin Sayilar1 Igin Saptanan Stabilite Parametreleri

Ortalama R€dresyon  Reg.Ayriis  Sabit  Determinasyon

Genotipler Katsayisi  Kareler Ort.  Katsayi Katsayisi
X b s’d a R’
FLIP 2004-3L 159.33 ** 0.95** 4.32* 7.39 0.94
FLIP 2004-46L 158.79 ** 1.01 2.88* -3.35 0.96
FLIP 2005-10L 160.79 0.99 2.28 1.43 0.97
FLIP 2005-13L 160.79 0.97 * 2.08 4.16 0.97
FLIP 2005-15L 160.04 0.99 1.15* 0.61 0.98
FLIP 2005-25L 160.38 1.01 0.12* -1.17 1.00
FLIP 2005-53L 160.29 0.95** 3.88 ** 7.90 0.95
FLIP 2006-29L 159.46 ** 1.05 ** 0.86 ** -10.02 0.99
FLIP 2006-97L 160.54 1.00 0.15* -0.90 1.00
FLIP 2007-65L 160.29 1.03 ** 0.80 ** -5.46 0.99
FLIP 2007-73L 159.79 * 0.98 * 0.26 ** 1.95 1.00
FLIP 2007-134L 161.08 1.06 ** 1.09 ** -8.92 0.99
Firat-87 163.63 ** 1.04 ** 2.28 -3.81 0.97
Cagil 161.83 * 0.94 ** 6.72** 10.54 0.91
Yerli Kirmizi 164.13 ** 1.02 ** 278" -0.34 0.97
Ortalama 160.74 1.00
Gilven Siniri (0.05) 0.82 0.02
Guven Sinirn (0.01) 1.14 0.02

*p=0.05 **p=0.01 diizeyinde 6nemli

Cizelge 4.62.’de goriildiigii gibi, genotiplerin ortalama fizyolojik olgunlasma
giin sayis1 degerleri 158.79 — 164.13 giin arasinda degismistir. Incelenen mercimek

genotipleri arasinda en yliksek fizyolojik olgunlagsma giin sayis1 164.13 giin ile Yerli
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Kirmizi, en diisiik fizyolojik olgunlasma giin sayis1 158.79 giin ile FLIP2004-46L
genotipinden elde edildigi goriilmektedir.

Genotiplerin olgunlagsma giin sayis1 ortalamalari, genel olgunlagsma giin sayis1
ortalamastyla (160.74 giin) ‘t testi’ ile karsilastirildiginda Yerli Kirmizi (164.13 giin),
Firat-87 (163.63 giin) genotiplerinin fizyolojik olgunlagma giin sayis1 ortalamasi1 0.01
diizeyinde, Cagil (161.83 giin) genotipinin ise 0.05 diizeyinde genel ortalamadan
farkli ve genel ortalamadan daha yiiksek fizyolojik olgunlagsma giin sayisina sahip
olmuslardir.

FLIP2006-29L (159.46 giin), FLIP2004-46L (158.79 giin), FLIP2004-3L
(159.33 giin) genotiplerinin fizyolojik olgunlagsma giin sayisi1 ortalamasi 0.01
diizeyinde, FLIP2007-73L (159.79 giin) genotipinin ise 0.05 diizeyinde genel
ortalamadan farkli ve genel ortalamadan daha diisiik fizyolojik olgunlasma giin
sayisina sahip olmuslardir.

FLIP2007-134L (161.08 giin), FLIP2005-10L (160.79 giin), FLIP2005-13L
(160.79 giin), FLIP2006-97L (160.54 giin), FLIP2005-25L (160.38 giin), FLIP2005-
53L (160.29 giin), FLIP2007-65L (160.29 giin), FLIP2005-15L (160.04 giin)
genotiplerinin fizyolojik olgunlagma giin sayis1 ortalamasi istatistiki olarak dnemsiz
bulunmustur (genel ortalamadan farksiz). FLIP2007-134L (161.08 giin), FLIP2005-
10L (160.79 giin), FLIP2005-13L (160.79 giin) genotipleri genel ortalamanin
istlinde, FLIP2006-97L (160.54 giin), FLIP2005-25L (160.38 giin), FLIP2005-53L
(160.29 giin), FLIP2007-65L (160.29 giin), FLIP2005-15L (160.04 giin) ise genel
ortalamanin altinda fizyolojik olgunlagma giin sayisina sahip olduklar1 saptanmustir.

Regresyon katsayilar1 (b) bakimindan fizyolojik olgunlasma giin sayisi
degerleri incelendiginde genotiplere ait regresyon katsayilarinin 0.94 - 1.06 arasinda
dagilim gosterdigi goriilmektedir. En yiiksek regresyon katsayist FLIP2007-134L
(b=1.06) genotipinden saglanirken en diisiik deger Cagil (b=0.94) ¢esidinden elde
edilmistir. Genotiplere ait regresyon katsayilar1 ile regresyon ortalama katsayisi
(b=1) karsilastirildiginda; FLIP2007-134L (b=1.06), FLIP2006-29L (b=1.05), Firat-
87 (b=1.04), FLIP2007-65L (b=1.03), Yerli Kirmiz1 (b=1.02), FLIP2005-13L
(b=0.97), FLIP2004-3L (b=0.95), FLIP2005-53L (b=0.95), Cagil (b=0.94)
genotiplerinin regresyon katsayilari istatistiki olarak 0.01 diizeyinde, FLIP2007-73L
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(b=0.98) genotipinin ise 0.05 diizeyinde farkl1 oldugu tespit edilmistir. Ote yandan
FLIP2004-46L (b=1.01), FLIP2005-25L (b=1.01), FLIP2006-97L (b=1.00),
FLIP2005-10L (b=0.99), FLIP2005-15L (b=0.99) genotipleri regresyon katsayilari
bakimindan ortalama regresyon katsayisindan istatistiki olarak farksiz ve ortalama
bir stabiliteye sahip genotip olduklari saptanmistir.

Mercimek genotiplerinin olgunlasma giin sayisi i¢in belirlenen adaptasyon
kriterleri incelendiginde (Cizelge 4.62, Sekil 4.3 ve Sekil 4.4);

Ortalama fizyolojik olgunlagsma giin sayisi genel ortalamadan diisiik (daha
erken olgunlasan) ve regresyon katsayis1 (b) ‘1’ den biiylik olan FLIP2006-29L
genotipi iyi ¢evrelere kotii uyumlu bulunmustur.

Ortalama fizyolojik olgunlasma giin sayisi genel ortalamadan diisiik (daha
erken olgunlagan) ve regresyon katsayist (b) ‘1’ den farksiz olan FLIP2004-46L
genotipi tiim ¢evre sartlaria kotii uyum gostermistir.

Ortalama fizyolojik olgunlagsma giin sayis1 genel ortalamadan diisiik (daha
erken olgunlagan) ve regresyon katsayist (b) ‘1’ den kiiciik olan FLIP2004-3L,
FLIP2007-73L genotipleri kotii ¢evre sartlarina kotii uyumlu bulunmustur.

Ortalama fizyolojik olgunlasma giin sayis1 genel ortalamadan farksiz ve
regresyon katsayis1 (b) ‘1’ den biiyiik olan FLIP2007-65L, FLIP2007-134L
genotipleri 1yi ¢evre sartlarina orta uyum gostermistir.

Ortalama fizyolojik olgunlasma giin sayist genel ortalamadan farksiz ve
regresyon katsayisi (b) ‘1’ den farksiz olan FLIP2005-10L, FLIP2005-15L,
FLIP2005-25L, FLIP2006-97L genotipleri tiim c¢evre sartlarina orta uyumlu
bulunmustur.

Ortalama fizyolojik olgunlasma giin sayist genel ortalamadan farksiz ve
regresyon katsayisi (b) ‘1’ den kii¢iik olan FLIP2005-13L, FLIP2005-53L genotipleri
kotii gevre sartlarina orta uyum gostermistir.

Ortalama fizyolojik olgunlagma giin sayis1 genel ortalamadan yiiksek (daha
gec olgunlasan) ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den biiyiik olan Firat-87, Yerli Kirmizi

cesitleri 1yi ¢evre sartlarina iyi uyumlu bulunmustur.
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Ortalama fizyolojik olgunlasma giin sayis1 genel ortalamadan yiiksek (daha
gec olgunlasan) ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den kiiciik olan Cagil ¢esidi kotii ¢evre
sartlarina iyl uyum gostermistir.

Beklendigi gibi ¢ok erken olgunlasan cesitler ozellikle diigiik verimli
cevrelere adapte olurlar. (Tiim diisiik verimli ¢evrelere adapte olan gesitlerin erken
olgunlasmamasina ragmen). Benzer sekilde gec¢ olgunlasan cesitler yiiksek verimli
cevrelere adapte olurlar. Burada ilging olan ¢ok cesitli olgunluk tiirlerine erkenden
gece hepsi yiiksek verime sahip genel adaptasyonu olan ¢esitler olarak geger (Finlay,
Wilkinson 1963).

Fizyolojik olgunlagsma giin sayis1 degerlerinin regresyondan ayrilis kareler
ortalamalari (S°d) incelendiginde bu degerlerin 0.12 — 6.72 arasinda degistigi Cizelge
4.62°de goriilmektedir. En yiiksek deger Cagil c¢esidinden elde edilirken en diisiik
deger FLIP2005-25L genotipinden elde edilmistir.

Eberhard ve Russel (1966) regresyon katsayisinin yaninda regresyondan
sapmalarmi da diger bir stabilite parametresi olarak ele almislar ve regresyon
katsayist 1.0', regresyondan sapmalar1 0.0'a yakin olan ve yiiksek verim degerine
sahip genotipleri stabil olarak degerlendirmislerdir. Bir genotipin regresyondan
ayrilis kareler ortalamasi ne kadar kiiciikse genotipin ayn 6zelligi tekrar gosterme
olasilig1 o kadar ytiiksektir.

Fizyolojik olgunlagsma giin sayisina ait regresyondan ayrilis kareler
ortalamalarma  (S*d) bakildiginda FLIP2004-3L, FLIP2005-15L, FLIP2005-25L,
FLIP2005-53L, FLIP2006-29L, FLIP2006-97L, FLIP2007-65L, FLIP2007-73L,
FLIP2007-134L, Cagil genotiplerinden 0.01 diizeyinde, FLIP2004-46L, Yerli
Kirmiz1 genotiplerinin 0.05 diizeyinde istatistiki olarak farkli (sifirdan farkli)
bulundugu goriilmektedir. Ote yandan FLIP2005-10L, FLIP2005-13L, Firat-87
genotiplerinin istatistiki olarak farksiz (sifirdan farksiz) ve fizyolojik olgunlasma giin
sayist bakimindan bu genotiplerin ayni1 performansi tekrar gosterme olasiliklarinin
yiiksek oldugu belirtilebilir.

Fizyolojik olgunlagma giin sayisina ait regresyon denklemi sabit katsayisi (a)
bakimindan mercimek genotipleri farkliliklar gostermistir. FLIP2004-46L (-3.35),
FLIP2005-25L (-1.17), FLIP2006-29L (-10.02), FLIP2006-97L (-0.90), FLIP2007-
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65L (-5.46), FLIP2007-134L (-8.92), Firat-87 (-3.81), Yerli Kirmuzi (-0.34)
genotipleri negatif (-) sabit katsayr (a) degerine sahip olmustur. S6zkonusu bu
genotiplerin kotii kosullarda ortalamanin altinda fizyolojik olgunlagsma giin sayisina
sahip olabilecekleri tahmin edilmektedir. Ote yandan FLIP2004-3L (7.39),
FLIP2005-10L (1.43), FLIP2005-13L (4.16), FLIP2005-15L (0.61), FLIP2005-53L
(7.90), FLIP2007-73L (1.95), Cagil (10.54) genotipleri pozitif (+) sabit katsay1 (a)
degerine sahip olmakla kotii kosullarda ortalamanin {istiinde fizyolojik olgunlasma
giin sayis1 performansina sahip olduklar1 soylenebilir.

Regresyon dogrusunun goézlemlere uyumlulugunu gosteren determinasyon
(belirlilik) katsayisidir. Bu katsay1 bagimli degiskendeki degisimlerin yiizde kaginin
bagimsiz degisken ya da degiskenler tarafindan agiklandigini  gosterir.
Determinasyon katsayisinin 1’e yakinlig1 o genotipin stabil oldugunun gostergesidir.
Calismada yer alan mercimek genotiplerinin fizyolojik olgunlasma giin sayisina ait
determinasyon katsayisi (R?) degerleri 0.91 — 1.00 arasinda degismistir. En diisiik
determinasyon katsayis1 degeri Cagil (0.91) ¢esidinden elde edilirken, en yliksek
deger FLIP 2005-25L (1.00), FLIP 2006-97L (1.00) ve FLIP 2007-73L (1.00)
genotiplerinden elde edilmistir.

Bu calismada; incelenen 6zellikler bakimindan ortalamasi genel ortalamadan
(x) yiiksek, regresyon katsayisi (b) bire esit veya yakin, regresyondan ayrilis kareler
ortalamas1 “0” a yakin, determinasyon katsayis1 (R?) yiiksek olan, determinasyon
sabit katsayisi (a) pozitif ve yiiksek olan genotip stabil olarak kabul edilmistir.

Fizyolojik olgunlagsma giin sayisina ait incelenen stabilite parametreleri
birlikte degerlendirildiginde; regresyondan ayrilis kareler ortalamasi “0”a yakin,
determinasyon katsayisi (R?) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a) pozitif,
ortalama ¢igeklenme giin sayisi genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi (b)
‘1’ den farksiz olan FLIP2005-10L ve FLIP2005-15L genotipleri tiim cevre
sartlarina orta uyum gdsteren en stabil genotip olduklar1 sdylenebilir. Bunun yaninda
determinasyon sabit katsayisi (a) negatif ama regresyondan ayrilig kareler ortalamasi
“0”a en yakin, determinasyon katsayisi (R?) yiiksek, ortalama fizyolojik olgunlasma

giin sayis1 genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den farksiz olan,
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FLIP2005-25L, FLIP2006-97L genotipleri tiim ¢evre sartlarina orta uyum gosteren
stabil genotip olduklar1 sylenebilir.

Ayrica determinasyon katsayis1 (R”) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a)
negatif, ortalama fizyolojik olgunlagsma giin sayisi genel ortalamadan yiiksek (daha
gec olgunlasan) ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den biiyiik olan Firat-87, Yerli Kirmizi
cesitleri 1yi ¢evre sartlarina iyi uyum gosteren ¢esit olduklari sdylenebilir.

Beklendigi gibi ¢ok erken olgunlasan cesitler ozellikle diisiik verimli
cevrelere adapte olurlar (tiim diigiik verimli ¢evrelere adapte olan ¢esitlerin erken
olgunlasmamasina ragmen). Benzer sekilde gec¢ olgunlasan cesitler yiiksek verimli

cevrelere adapte olurlar (Finlay ve Wilkinson 1963).
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Murat KOC
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4.15.3 Bitki Boyu (cm)

Gilineydogu Anadolu Bolgesi ekolojik kosullarinda iki y1l (2011-12, 2012-13
yetistirme sezonlar1) ve ili¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanliurfa, Adiyaman)
yetistirilen 15 kirmizi mercimek genotipinin genotip x ¢evre interaksiyonlarinin bitki
boyuna etkisi dnemli bulunmustur. Bu nedenle stabilite durumlarini belirlemek i¢in

saptanan stabilite parametreleri Cizelge 4.63. ve Sekil 4.5, Sekil 4.6 ‘da verilmistir.

Cizelge 4.63. Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Bitki Boyu I¢in
Saptanan Stabilite Parametreleri

Regresyon  Reg.Ayrilis Sabit Determinasyon

Genotipler Ortalama Katsayisi Kareler Ort.  Katsayi Katsayisi
X b S%d a R?
FLIP 2004-3L 25.58 ** 0.82 ** 0.26 2.9 0.98
FLIP 2004-46L 26.20 ** 1.02 0.87 -2.07 0.96
FLIP 2005-10L 27.29 0.94 * 1.01 1.20 0.95
FLIP 2005-13L 27.73 1.10 ** 1.11 -2.76 0.96
FLIP 2005-15L 27.54 1.16 ** 1.45 -4.74 0.96
FLIP 2005-25L 27.95 0.90 ** 0.23 3.09 0.99
FLIP 2005-53L 26.67 ** 0.95* 1.33 0.26 0.94
FLIP 2006-29L 26.93 * 1.03 1.01 -1.70 0.96
FLIP 2006-97L 27.51 0.89 ** 0.21 2.81 0.99
FLIP 2007-65L 28.02 0.94* 0.01 1.98 1.00
FLIP 2007-73L 27.51 0.91 * 1.69~ 2.33 0.92
FLIP 2007-134L 28.40 1.16 ** 0.66 -3.72 0.98
Firat-87 29.56 ** 1.07 ** 211°* -0.16 0.93
Cagil 29.11 ** 1.08 ** 1.55 -0.95 0.95
Yerli Kirmizi 30.50 ** 1.04 10.37 ** 1.51 0.71
Ortalama 27.77 1.00
Guven Siniri (0.05) 0.70 0.05
Gulven Siniri (0.01) 0.98 0.06

*p=0.05 **p=0.01 diizeyinde 6nemli

Cizelge 4.63.'te goriildiigii gibi, genotiplerin ortalama bitki boyu degerleri
25.58 cm ile 30.50 cm arasinda degismistir. Incelenen mercimek genotipleri arasinda
en yiiksek bitki boyu 30.50 cm ile Yerli Kirmizi, en diisiik bitki boyu 25.58 cm ile
FLIP2004-3L genotipinden elde edildigi goriilmektedir.

Genotiplerin bitki boyu ortalamalari, genel bitki boyu ortalamasiyla (27.77
cm) ‘t testi’ ile karsilastirildiginda; Yerli Kirmizi (30.50 cm), Firat-87 (29.56 cm),
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Cagil (29.11 cm) genotiplerinin bitki boyu ortalamasi 0.01 diizeyinde genel
ortalamadan farkli ve genel ortalamadan daha yiiksek bitki boyuna sahip olmuslardir.
FLIP2005-53L (26.67 cm), FLIP2004-46L (26.20 cm), FLIP2004-3L (25.58 cm)
genotipleri bitki boyu ortalamasi 0.01 diizeyinde, FLIP2006-29L (26.93 cm)
genotipleri ise 0.05 diizeyinde genel ortalamadan farkli ve genel ortalamadan daha
diisiik bitki boyuna sahip olmuslardir. FLIP2007-134L (28.40 cm), FLIP2007-65L
(28.02 cm), FLIP2005-25L (27.95 cm), FLIP2005-13L (27.73 c¢m), FLIP2005-15L
(27.54 cm), FLIP2006-97L (27.51 cm), FLIP2007-73L (27.51 cm) ve FLIP2005-10L
(27.29 cm) genotiplerinin bitki boyu ortalamasi istatistiki olarak Onemsiz (genel
ortalamadan farksiz) olup FLIP2007-134L (28.40 cm), FLIP2007-65L (28.02 cm) ve
FLIP2005-25L (27.95 cm) genotipleri genel ortalamanin iistiinde FLIP2005-13L
(27.73 cm), FLIP2005-15L (27.54 cm), FLIP2006-97L (27.51 c¢m), FLIP2007-73L
(27.51 cm), FLIP2005-10L (27.29 cm) ise genel ortalamanin altinda bitki boyuna
sahip olduklar1 saptanmistir.

Bitki boyu degerlerinin regresyon katsayilar1 (b) incelendiginde genotiplere
ait regresyon katsayilari 0.82-1.16 arasinda dagilim gostermistir. En yiiksek
regresyon katsayis1 FLIP2005-15L ve FLIP2007-134L (b=1.16) genotipinden
saglanirken en diisikk deger FLIP2004-3L (b=0.82) genotipinden elde edilmistir.
Genotiplere ait regresyon katsayilar1 ile regresyon ortalama katsayist (b=1)
karsilastirildiginda; FLIP2005-15L (b=1.16), FLIP2007-134L (b=1.16), FLIP2005-
13L  (b=1.10), Cagil (b=1.08), Frat-87 (b=1.07), FLIP2007-73L (b=0.91),
FLIP2005-25L (b=0.90), FLIP2006-97L (b=0.89) ve FLIP2004-3L (b=0.82)
genotiplerinin regresyon katsayilar1 istatistiki olarak 0.01 diizeyinde Onemli
bulunmustur. FLIP2005-53L (b=0.95), FLIP2005-10L (b=0.94), FLIP2007-65L
(b=0.94) genotiplerinin ise 0.05 diizeyinde farkli oldugu tespit edilmistir. Yerli
Kirmiz1 (b=1.04), FLIP2006-29L (b=1.03) ve FLIP2004-46L (b=1.02) genotipleri
regresyon katsayilar1 bakimindan ortalama regresyon katsayisindan istatistiki olarak
farksiz ve ortalama bir stabiliteye sahip genotipler olduklar1 saptanmustir.

Mercimek genotiplerinin bitki boyu i¢in belirlenen adaptasyon kriterleri

incelendiginde (Cizelge 4.63, Sekil 4.5 ve Sekil 4.6); ortalama bitki boyu genel

120



4. BULGULAR VE TARTISMA Murat KOC

ortalamadan diisiik ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den farksiz olan FLIP2004-46L,
FLIP2006-29L genotipleri tiim ¢evre sartlarina kotli uyum gostermistir.

Ortalama bitki boyu genel ortalamadan diislik ve regresyon katsayisi (b) ‘1’
den kiiclik olan FLIP2004-3L, FLIP2005-53L genotipleri kotii ¢evre sartlarina koti
uyumlu bulunmustur.

Ortalama bitki boyu genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi (b) ‘1’
den biiylik olan FLIP2005-13L, FLIP2005-15L ve FLIP2007-134L genotipleri iyi
¢evrelere orta uyumlu bulunmustur.

Ortalama bitki boyu genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi (b) ‘1’
den kii¢iik olan FLIP2005-10L, FLIP2005-25L, FLIP2006-97L, FLIP2007-65L,
FLIP2007-73L genotipleri kotii ¢evre sartlarina orta uyumlu bulunmustur.

Ortalama bitki boyu genel ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayisi (b) ‘1’
den biiyiik olan Firat-87, Cagil ¢esitleri iyi ¢cevre sartlarina iyi uyum gostermistir.

Ortalama bitki boyu genel ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayis1 (b) ‘1’
den farksiz olan Yerli Kirmizi ¢esidi tiim ¢evre sartlarina iyi uyum gostermistir.

Bitki boyu degerlerinin regresyondan ayrilis kareler ortalamalar (S*d)
incelendiginde; bu degerlerin 0.01 - 10.37 arasinda degistigi Cizelge 4.63’°te
goriilmektedir. En yliksek deger Yerli Kirmizi ¢esidinden elde edilirken en diisiik
deger FLIP2007-65L genotipinden elde edilmistir.

Eberhard ve Russel (1966) regresyon katsayisinin yaninda regresyondan
sapmalarin1 da diger bir stabilite parametresi olarak ele almiglar ve regresyon
katsayis1 1.0', regresyondan sapmalar1 0.0'a yakin olan ve yiiksek verim degerine
sahip genotipleri stabil olarak degerlendirmislerdir. Bir genotipin regresyondan
ayrilis kareler ortalamasi ne kadar kiiciikkse genotipin ayni 6zelligi tekrar gosterme
olasilig1 o kadar yiiksektir.

Bitki boyuna ait regresyondan ayrilis kareler ortalamalarma (Sd)
bakildiginda Yerli Kirmizi ¢esidi 0.01 diizeyinde, Firat-87, FLIP2007-73L
genotiplerinin 0.05 diizeyinde istatistiki olarak farkli (sifirdan farkli) bulunmustur.
FLIP2004-3L, FLIP2004-46L, FLIP2005-10L, FLIP2005-13L, FLIP2005-15L,
FLIP2005-25L, FLIP2005-53L, FLIP2006-29L, FLIP2006-97L, FLIP2007-65L,
FLIP2007-134L ve Cagil genotiplerinin istatistiki olarak farksiz (sifirdan farksiz) ve
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bitki boyu bakimindan bu genotiplerin ayni performanst tekrar gosterme
olasiliklarinin yiiksek oldugu belirtilebilir.

Bitki boyuna ait regresyon denklemi sabit katsayisi (a) bakimindan mercimek
genotipleri farkliliklar gostermistir. FLIP2005-15L (-4.74), FLIP2007-134L (-3.72),
FLIP2005-13L (-2.76), FLIP2004-46L (-2.07), FLIP2006-29L (-1.70), Cagil (-0.95),
Firat-87 (-0.16) genotipleri negatif (-) sabit katsay1 (a) degerine sahip olmustur.
Sézkonusu bu genotiplerin kotli kosullarda ortalamanin altinda bitki boyuna sahip
olabilecekleri tahmin edilmektedir.

Ote yandan FLIP2005-25L (3.09), FLIP2004-3L (2.91), FLIP2006-97L
(2.81), FLIP2007-73L (2.33), FLIP2007-65L (1.98), Yerli Kirmiz1 (1.51), FLIP2005-
10L (1.20), FLIP2005-53L (0.26) genotipleri pozitif (+) sabit katsay1 (a) degerine
sahip olmakla kotii kosullarda ortalamanin iistiinde bitki boyu performansina sahip
olabilecekleri sdylenebilir.

Regresyon dogrusunun goézlemlere uyumlulugunu gosteren determinasyon
(belirlilik) katsayisidir. Bu katsay1 bagimli degiskendeki degisimlerin yiizde kaginin
bagimsiz degisken ya da degiskenler tarafindan agiklandigin1i  gosterir.
Determinasyon katsayisinin 1’e yakinligi o genotipin stabil oldugunun gostergesidir.
Calismda yer alan mercimek genotiplerinin bitki boyuna ait determinasyon katsayisi
(R?) degerleri 0.71 — 1.00 arasinda degismistir. En diisik determinasyon katsayisi
degeri Yerli Kirmiz1 (0.71) ¢esidinden elde edilirken, en yliksek deger FLIP 2007-
65L (1.00) genotipinden elde edilmistir.

Bu calismada; incelenen 6zellikler bakimindan ortalamasi genel ortalamadan
(x) yiiksek, regresyon katsayisi (b) bire esit veya yakin, regresyondan ayrilis kareler
ortalamas1 “0” a yakin, determinasyon katsayis1 (R?) yiiksek olan, determinasyon
sabit katsayisi (a) pozitif ve yiiksek olan genotip stabil olarak kabul edilmistir.

Bitki boyuna ait incelenen stabilite parametreleri birlikte degerlendirildiginde;
ortalama bitki boyu genel ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den
farksiz olan Yerli Kirmizi ¢esidi tiim ¢evre sartlarina iyi uyum gostermesine ragmen
regresyondan ayrilis kareler ortalamasi en yiiksek ve determinasyon katsayis1 (R?) da
en diislik oldugundan stabil oldugu sdylenemez. Bunun yanisira ortalama bitki boyu

genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayist (b) ‘1’ den kii¢iik olan FLIP2005-
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10L, FLIP2005-25L, FLIP2006-97L ve FLIP2007-65L genotipleri kotii ¢evre
sartlarina orta uyum gdstermelerine ragmen regresyondan ayrilig kareler ortalamasi
“0” a yakin, determinasyon katsayisi (R?) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a)

pozitif ve yliksek genotip olduklarindan stabil olarak kabul edilmistir.
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Murat KOC
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Sekil 4.5. Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Bitki Boyu Igin
Belirlenen Adaptasyon Siniflari
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4.15.4 Sap Uzunlugu (cm)

Gilineydogu Anadolu Bélgesi ekolojik kosullarinda iki y1l (2011-12, 2012-13
yetistirme sezonlar1) ve ili¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanliurfa, Adiyaman)
yetistirilen 15 kirmiz1 mercimek genotipinin genotip x ¢evre interaksiyonlarinin sap
uzunluguna etkisi 6nemli bulunmustur. Bu nedenle stabilite durumlarini belirlemek
icin saptanan stabilite parametreleri Cizelge 4.64. ve Sekil 4.7, Sekil 4.8 ‘de

verilmigtir.

Cizelge 4.64. Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Sap Uzunlugu
Icin Saptanan Stabilite Parametreleri

Ortalama  egresyon Reg.Ayriis  Sabit  Determinasyon

Genotipler Katsayisi  Kareler Ort.  Katsayi Katsayisi
X b S%d a R?
FLIP 2004-3L 31.23 ** 0.88 ** 0.83 1.68 0.96
FLIP 2004-46L 31.51* 1.02 0.31 -2.65 0.99
FLIP 2005-10L 32.92 0.90 ** 0.40 2.75 0.98
FLIP 2005-13L 32.88 1.07 ** 1.88 -2.88 0.94
FLIP 2005-15L 33.17 1.13** 1.06 -4.69 0.97
FLIP 2005-25L 33.53 * 0.93 ** 0.61 2.27 0.97
FLIP 2005-53L 31.96 ** 1.00 1.49 -1.52 0.94
FLIP 2006-29L 3241~ 1.05 1.15 -2.89 0.96
FLIP 2006-97L 33.37 0.92 ** 0.74 2.47 0.97
FLIP 2007-65L 33.79 0.95* 0.34 1.94 0.99
FLIP 2007-73L 33.18 0.90 ** 3.04* 3.13 0.87
FLIP 2007-134L 34.27 1.17 ** 1.13 -5.03 0.97
Firat-87 35.91 ** 0.98 1.68 3.17 0.93
Cagil 34.92 ** 1.04 1.46 0.12 0.95
Yerli Kirmizi 37.54 ** 1.06 ** 12.15 ** 2.1 0.70
Ortalama 33.50 1.00
Guliven Siniri (0.05) 0.92 0.04
Given Siniri (0.01) 1.28 0.05

*p=0.05 **p=0.01 diizeyinde 6nemli

Cizelge 4.64.’te goriildiigii gibi, genotiplerin ortalama sap uzunlugu degerleri
31.23 cm — 37.54 cm arasinda degismistir. Incelenen mercimek genotipleri arasinda
en yliksek sap uzunlugu 37.54 cm ile Yerli Kirmizi, en diisiik sap uzunlugu 31.23 cm

ile FLIP2004-3L genotipinden elde edildigi goriilmektedir.
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Genotiplerin sap uzunlugu ortalamalari, genel sap uzunlugu ortalamasiyla
(33.50 cm) ‘t testi’ ile karsilastirildiginda; Yerli Kirmizi (37.54 cm), Firat-87 (35.91
cm), Cagil (34.92 cm) genotiplerinin sap uzunlugu ortalamasi 0.01 diizeyinde,
FLIP2005-25L (33.53 cm) genotipinin 0.05 diizeyinde genel ortalamadan farkli ve
genel ortalamadan daha yiiksek sap uzunluguna sahip olmuslardir. FLIP2005-53L
(31.96 cm), FLIP2004-46L (31.51 cm), FLIP2004-3L (31.23 cm) genotiplerinin sap
uzunlugu ortalamas1 0.01 diizeyinde, FLIP2006-29L (32.41 cm) genotipinin ise 0.05
diizeyinde genel ortalamadan farkli ve genel ortalamadan daha diisiik sap uzunluguna
sahip olmuslardir. FLIP2007-134L (34.27 cm), FLIP2007-65L (33.79 cm),
FLIP2006-97L (33.37 cm), FLIP2007-73L (33.18 cm), FLIP2005-15L (33.17 cm),
FLIP2005-10L (32.92 cm), FLIP2005-13L (32.88 cm) genotiplerinin sap uzunlugu
ortalamasi istatistiki olarak Onemsiz bulunmustur (genel ortalamadan farksiz).
FLIP2007-134L (34.27 cm), FLIP2007-65L (33.79 cm) genotipleri genel
ortalamanin {istiinde FLIP2006-97L (33.37 cm), FLIP2007-73L (33.18 cm),
FLIP2005-15L (33.17 c¢m), FLIP2005-10L (32.92 cm), FLIP2005-13L (32.88 cm)
ise genel ortalamanin altinda sap uzunluguna sahip olduklari saptanmustir.

Sap uzunlugu degerlerinin regresyon katsayilar1 (b) incelendiginde
genotiplere ait regresyon katsayilar1 0.88 - 1.17 arasinda dagilim gostermistir. En
yiiksek regresyon katsayis1 FLIP2007-134L (b=1.17) genotipinden saglanirken en
diisiik deger FLIP2004-3L (b=0.88) genotipinden elde edilmistir. Genotiplere ait
regresyon katsayilart ile regresyon ortalama katsayisi (b=1) karsilastirildiginda;
FLIP2007-134L (b=1.17), FLIP2005-15L (b=1.13), FLIP2005-13L (b=1.07), Yerli
Kirmizi (b=1.06), FLIP2005-25L (b=0.93), FLIP2006-97L (b=0.92), FLIP2005-10L
(b=0.90), FLIP2007-73L (b=0.90), FLIP2004-3L (b=0.88) genotiplerinin regresyon
katsayilar istatistiki olarak 0.01 diizeyinde, FLIP2007-65L (b=0.95) genotipinin ise
0.05 diizeyinde farkli oldugu tespit edilmistir. FLIP2006-29L (b=1.05), Cagil
(b=1.04), FLIP2004-46L (b=1.02), FLIP2005-53L (b=1.00), Firat-87 (b=0.98)
genotipleri regresyon katsayilart1 bakimindan ortalama regresyon katsayisindan
istatistiki olarak farksiz ve ortalama bir stabiliteye sahip genotip olduklar

saptanmistir.

127



4. BULGULAR VE TARTISMA Murat KOC

Mercimek genotiplerinin sap uzunlugu i¢in belirlenen adaptasyon kriterleri
incelenistir (Cizelge 4.64, Sekil 4.7 ve Sekil 4.8). Ortalama sap uzunlugu genel
ortalamadan diisiik ve regresyon katsayist (b) ‘1’ den farksiz olan FLIP2004-46L,
FLIP2005-53L, FLIP2006-29L genotipleri tiim ¢evre sartlarina kot uyum
gostermistir.

Ortalama sap uzunlugu genel ortalamadan diisiik ve regresyon katsayis1 (b)
‘1 den kiigiik olan FLIP2004-3L genotipi kotli ¢evre sartlarina kotii uyumlu
bulunmustur.

Ortalama sap uzunlugu genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi (b)
‘1’ den biiyiik olan FLIP2005-13L, FLIP2005-15L genotipleri iyi ¢evre sartlarina
orta uyum gostermistir.

Ortalama sap uzunlugu genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi (b)
‘1’ den kiigiik olan FLIP2005-10L, FLIP2005-25L, FLIP2006-97L, FLIP2007-65L,
FLIP2007-73L genotipleri kotii ¢evre sartlarina orta uyumlu bulunmustur.

Ortalama sap uzunlugu genel ortalamadan yliksek ve regresyon katsayisi (b)
‘1’ den biiyiik olan Yerli Kirmizi, FLIP2007-134L genotipleri iyi ¢cevre sartlarina iyi
uyumlu bulunmustur.

Ortalama sap uzunlugu genel ortalamadan yliksek ve regresyon katsayisi (b)
‘1’ den farksiz olan Firat-87 ve Cagil cesitleri tiim ¢evre sartlarina iyi uyum
gostermistir.

Sap uzunlugu degerlerinin regresyondan ayrilis kareler ortalamalar (S*d)
incelendiginde bu degerlerin 0.31 — 12.15 arasinda degistigi Cizelge 4.61°de
goriilmektedir. En yliksek deger Yerli Kirmizi ¢esidinden elde edilirken en diisiik
deger FLIP2004-46L genotipinden elde edilmistir.

Eberhard ve Russel (1966) regresyon katsayisinin yaninda regresyondan
sapmalarin1 da diger bir stabilite parametresi olarak ele almiglar ve regresyon
katsayist 1.0', regresyondan sapmalar1 0.0'a yakin olan ve yiiksek verim degerine
sahip genotipleri stabil olarak degerlendirmislerdir. Bir genotipin regresyondan
ayrilis kareler ortalamasi ne kadar kii¢iikse genotipin ayni 6zelligi tekrar gosterme

olasilig1 o kadar yiiksektir.
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Sap uzunluguna ait regresyondan ayrilis kareler ortalamalarina (S*d)
bakildiginda Yerli Kirmiz1 ¢esidinden 0.01 diizeyinde, FLIP2007-73L genotipinden
0.05 diizeyinde istatistiki olarak farkli (sifirdan farkl1) bulundugu goriilmektedir. Ote
yandan FLIP2004-3L, FLIP2004-46L, FLIP2005-10L, FLIP2005-13L, FLIP2005-
15L, FLIP2005-25L, FLIP2005-53L, FLIP2006-29L, FLIP2006-97L, FLIP2007-
65L, FLIP2007-134L, Firat-87, Cagil genotiplerinin istatistiki olarak farksiz (sifirdan
farksiz) ve sap uzunlugu bakimindan bu genotiplerin ayni performansi tekrar
gosterme olasiliklarinin yiiksek oldugu belirtilebilir.

Sap uzunluguna ait regresyon denklemi sabit katsayis1 (a) bakimindan
mercimek genotipleri farkliliklar gostermistir. FLIP2007-134L (-5.03), FLIP2005-
15L (-4.69), FLIP2006-29L (-2.89), FLIP2005-13L (-2.88), FLIP2004-46L (-2.65),
FLIP2005-53L (-1.52) genotipleri negatif (-) sabit katsayr (a) degerine sahip
olmustur. S6zkonusu bu genotiplerin kotii kosullarda ortalamanin altinda sap
uzunluguna sahip olabilecekleri tahmin edilmektedir. Firat-87 (3.17), FLIP2007-73L
(3.13), FLIP2005-10L (2.75), FLIP2006-97L (2.47), FLIP2005-25L (2.27), Yerli
Kirmizi (2.11), FLIP2007-65L (1.94), FLIP2004-3L (1.68), Cagil (0.12) genotipleri
pozitif (+) sabit katsay1 (a) degerine sahip olmakla kotii kosullarda ortalamanin
istiinde sap uzunlugu performansina sahip olabilecekleri soylenebilir.

Regresyon dogrusunun goézlemlere uyumlulugunu gosteren determinasyon
(belirlilik) katsayisidir. Bu katsay1 bagimli degiskendeki degisimlerin yiizde kacinin
bagimsiz degisken ya da degiskenler tarafindan agiklandigin1  gosterir.
Determinasyon katsayisinin 1’e yakinlig1 o genotipin stabil oldugunun gostergesidir.
Calismda yer alan mercimek genotiplerinin sap uzunluguna ait determinasyon
katsayisi (R?) degerleri 0.70 — 0.99 arasinda degismistir. En diisiik determinasyon
katsayist degeri Yerli Kirmizi (0.70) ¢esidinden elde edilirken, en yiliksek deger
FLIP2004-46L (0.99) genotipinden elde edilmistir.

Bu calismada; incelenen 6zellikler bakimindan ortalamasi genel ortalamadan
(x) yiiksek, regresyon katsayisi (b) bire esit veya yakin, regresyondan ayrilis kareler
ortalamas1 “0” a yakin, determinasyon katsayisi (R?) yiiksek olan, determinasyon

sabit katsayisi (a) pozitif ve yiiksek olan genotip stabil olarak kabul edilmistir.
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Sap  uzunluguna ait incelenen  stabilite  parametreleri  birlikte
degerlendirildiginde; regresyondan ayrilis kareler ortalamast “0”a yakin,
determinasyon katsayisi (R?) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a) pozitif,
ortalama sap uzunlugu genel ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den
farksiz olan Firat-87 ve Cagil cesitleri tiim ¢evre sartlarina iyl uyum gosteren stabil
genotip olduklar1 sOylenebilir. Bunun yanisara ortalama sap uzunlugu genel
ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den kii¢iik olan FLIP2005-10L,
FLIP2005-25L, FLIP2006-97L, FLIP2007-65L, FLIP2007-73L genotipleri kotii
cevre sartlarma orta uyum gostermelerine ragmen regresyondan ayrilis kareler
ortalamas1 “0” a yakin, determinasyon katsayisi (R?) yiiksek, determinasyon sabit

katsayis1 (a) pozitif genotip olduklarindan stabil olarak kabul edilebililer.
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Sekil 4.7. Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Sap Uzunlugu i¢in
Belirlenen Adaptasyon Siniflari
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Sekil 4.8. Sap Uzunlugu Degerlerinin Cevresel indekse Gore Regresyonu
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4.15.5 Bitkide Bakla Sayisi (adet)

Gilineydogu Anadolu Bélgesi ekolojik kosullarinda iki y1l (2011-12, 2012-13
yetistirme sezonlar1) ve ili¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanliurfa, Adiyaman)
yetistirilen 15 kirmizi mercimek genotipinin genotip x c¢evre interaksiyonlarinin
bitkide bakla sayisina etkisi dnemli bulunmustur. Bu nedenle stabilite durumlarini
belirlemek icin saptanan stabilite parametreleri Cizelge 4.65. ve Sekil 4.9, Sekil 4.10

‘da verilmistir.

Cizelge 4.65. Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Bitkide Bakla
Sayisi I¢in Saptanan Stabilite Parametreleri

Regresyon  Reg.Ayrilis Sabit Determinasyon

Genotipler Ortalama Katsayisi Kareler Ort. Katsayi Katsayisi
X b S%d a R?
FLIP 2004-3L 28.40 ** 0.47 ** 16.09 ** 13.56 0.43
FLIP 2004-46L 31.43 0.74 ** 7.18 8.45 0.80
FLIP 2005-10L 31.87 0.54 ** 36.20 ** 14.97 0.30
FLIP 2005-13L 30.86 1.32** 36.62 ** -10.45 0.72
FLIP 2005-15L 30.96 1.10 9.54 * -3.53 0.87
FLIP 2005-25L 34.24 ** 0.53 ** 17.95 ** 17.73 0.46
FLIP 2005-53L 27.50 ** 0.49 ** 14.92 ** 12.28 0.46
FLIP 2006-29L 33.39 ** 1.10 8.58 -1.09 0.88
FLIP 2006-97L 36.57 ** 1.73 ** 28.37 ** -17.42 0.85
FLIP 2007-65L 29.92 0.98 1043 * -0.66 0.83
FLIP 2007-73L 28.03 ** 0.79* 22.35** 3.24 0.60
FLIP 2007-134L 32.09 1.86 ** 25.96 ** -26.00 0.88
Firat-87 30.31 1.29 ** 1219 * -9.94 0.88
Cagil 34.37 ** 0.95 20.40 ** 4.61 0.71
Yerli Kirmizi 29.03 ** 1.11 37.75** -5.74 0.64
Ortalama 31.26 1.00
Glven Siniri (0.05) 1.43 0.19
Glven Siniri (0.01) 1.98 0.26

*p=0.05 **p=0.01 diizeyinde 6nemli

Cizelge 4.65.te gorildiigii gibi, genotiplerin ortalama bitkide bakla sayisi
degerleri 27.50 — 36.57 adet arasinda degismistir. Incelenen mercimek genotipleri

arasinda en yiiksek bitkide bakla sayisi 36.57 adet ile FLIP2006-97L, en diisiik
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bitkide bakla sayis1 27.50 adet ile FLIP2005-53L genotipinden elde edildigi
goriilmektedir.

Genotiplerin bitkide bakla sayisi ortalamalari, genel bitkide bakla sayisi
ortalamasiyla (31.68 adet) “t testi’ ile karsilastirildiginda FLIP2006-97L (36.57 adet),
Cagil (34.37 adet), FLIP2005-25L (34.24 adet), FLIP2006-29L (33.39 adet)
genotiplerinin bitkide bakla sayis1 ortalamasi 0.01 diizeyinde genel ortalamadan
farkli1 ve genel ortalamadan daha yiiksek bitkide bakla sayisina sahip olmuslardir.
Yerli Kirmizi (29.03 adet), FLIP2004-3L (28.40 adet), FLIP2007-73L (28.03 adet),
FLIP2005-53L (27.50 adet) genotiplerinin bitkide bakla sayisi ortalamasi 0.01
diizeyinde genel ortalamadan farkli ve genel ortalamadan daha diisiik bitkide bakla
sayisina sahip olmuslardir. FLIP2005-13L (30.16 adet), FLIP2004-46L (31.36 adet),
Firat-87 (31.43 adet), FLIP2005-10L (32.03 adet), Yerli Kirmiz1 (32.14 adet),
FLIP2006-29L (33.25 adet) genotiplerinin bitkide bakla sayis1 ortalamasi istatistiki
olarak Onemsiz c¢ikmis (genel ortalamadan farksiz) olup FLIP2007-134L (32.09
adet), FLIP2005-10L (/31.87 adet), FLIP2004-46L (31.43 adet) genotipleri genel
ortalamanin istiinde, FLIP2005-15L (30.96 adet), FLIP2005-13L (30.86 adet), Firat-
87 (30.31 adet), FLIP2007-65L (29.92 adet) genotipleri ise genel ortalamanin
altinda bitkide bakla sayisina sahip olduklar1 saptanmustir.

Bitkide bakla sayisi degerlerinin regresyon katsayilar1 (b) incelendiginde
genotiplere ait regresyon katsayilart 0.47 - 1.86 arasinda dagilim gostermistir. En
yiiksek regresyon katsayist FLIP2007-134L (b=1.86) genotipinden saglanirken en
disiik deger FLIP2004-3L (b=0.47) genotipinden elde edilmistir. Genotiplere ait
regresyon katsayilar1 ile regresyon ortalama katsayisi (b=1) karsilastirildiginda;
FLIP2007-134L (b=1.86), FLIP2006-97L (b=1.73), FLIP2005-13L (b=1.32), Firat-
87 (b=1.29), FLIP2004-46L (b=0.74), FLIP2005-10L (b=0.54), FLIP2005-25L
(b=0.53), FLIP2005-53L (b=0.49), FLIP2004-3L (b=0.47) genotiplerinin regresyon
katsayilar istatistiki olarak 0.01 diizeyinde, FLIP2007-73L (b=0.79) genotipinin ise
0.05 diizeyinde farkli oldugu tespit edilmistir. Yerli Kirmizi (b=1.11), FLIP2005-15L
(b=1.10), FLIP2006-29L (b=1.10), FLIP2007-65L (b=0.98), Cagil (b=0.95)

genotipleri regresyon katsayilari bakimindan ortalama regresyon katsayisindan
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istatistiki olarak farksiz ve ortalama bir stabiliteye sahip genotip olduklar
saptanmigtir.

Mercimek genotiplerinin bitkide bakla sayist i¢in belirlenen adaptasyon
kriterleri incelenmistir (Cizelge 4.65, Sekil 4.9 ve Sekil 4.10). Ortalama bitkide bakla
sayis1 genel ortalamadan diisiik ve regresyon katsayist (b) ‘1’ den farksiz olan
FLIP2007-65L, Yerli Kirmizi genotipleri tiim c¢evre sartlarina koti uyumlu
bulunmustur.

Ortalama bitkide bakla sayis1 genel ortalamadan diisiik ve regresyon katsayisi
(b) ‘1’ den kiiciik olan FLIP2004-3L, FLIP2005-53L, FLIP2007-73L genotipleri
kotii cevre sartlarina kotli uyumlu bulunmustur.

Ortalama bitkide bakla sayis1 genel ortalamadan farksiz ve regresyon
katsayis1 (b) ‘1’ den biiyilk olan FLIP2005-13L, FLIP2007-134L, Firat-87
genotipleri 1yi ¢evre sartlarina orta uyum gostermistir.

Ortalama bitkide bakla sayis1 genel ortalamadan farksiz ve regresyon
katsayis1 (b) ‘1’ den farksiz olan FLIP2005-15L genotipi tiim g¢evre sartlarina orta
uyum gostermistir.

Ortalama bitkide bakla sayisi genel ortalamadan farksiz ve regresyon
katsayist (b) ‘1’ den kiigiik olan FLIP2004-46L, FLIP2005-10L genotipleri kotii
cevre sartlarina orta uyumlu bulunmustur.

Ortalama bitkide bakla sayisi genel ortalamadan yiliksek ve regresyon
katsayisi (b) ‘1’ den biiyiik olan FLIP2006-97L genotipi iyi ¢evre sartlarina iyi uyum
gostermistir.

Ortalama bitkide bakla sayis1 genel ortalamadan yiiksek ve regresyon
katsayist (b) ‘1’ den farksiz olan FLIP2006-29L, Cagil genotipleri tim c¢evre
sartlarina iyi uyum gostermistir.

Ortalama bitkide bakla sayisi genel ortalamadan yiliksek ve regresyon
katsayist (b) ‘1’ den kiiciik olan FLIP2005-25L genotipi kotii ¢evre sartlarina iyi
uyum gostermistir.

Bitkide bakla sayis1 degerlerinin regresyondan ayrilis kareler ortalamalari

(S?d) incelendiginde bu degerlerin 7.18 — 37.75 arasinda degistigi Cizelge 4.65’te
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goriilmektedir. En yiiksek deger Yerli Kirmiz1 ¢esidinden elde edilirken en diisiik
deger FLIP2004-46L genotipinden elde edilmistir.

Eberhard ve Russel (1966) regresyon katsayisinin yaninda regresyondan
sapmalarin1 da diger bir stabilite parametresi olarak ele almiglar ve regresyon
katsayis1 1.0', regresyondan sapmalar1 0.0'a yakin olan ve yiiksek verim degerine
sahip genotipleri stabil olarak degerlendirmislerdir. Bir genotipin regresyondan
ayrilis kareler ortalamasi ne kadar kiiciikkse genotipin ayni1 6zelligi tekrar gosterme
olasilig1 o kadar yiiksektir.

Bitkide bakla sayisina ait regresyondan ayrilis kareler ortalamalarma (S*d)
bakildiginda FLIP2004-3L, FLIP2005-10L, FLIP2005-13L, FLIP2005-25L,
FLIP2005-53L, FLIP2006-97L, FLIP2007-73L, FLIP2007-134L, Cagil, Yerli
Kirmiz1 genotiplerinin 0.01 diizeyinde, FLIP2005-15L, FLIP2007-65L, Firat-87
genotiplerinin 0.05 diizeyinde istatistiki olarak farkli (sifirdan farkli) bulundugu
goriilmektedir. FLIP2004-46L, FLIP2006-29L genotiplerinin istatistiki olarak farksiz
(sifirdan farksiz) ve bitkide bakla sayis1 bakimindan bu genotiplerin ayni performansi
tekrar gosterme olasiliklarinin yiliksek oldugu belirtilebilir.

Bitkide bakla sayisina ait regresyon denklemi sabit katsayisi (a) bakimindan
mercimek genotipleri farkliliklar gostermistir. FLIP2007-134L (-26.00), FLIP2006-
97L (-17.42), FLIP2005-13L (-10.45), Firat-87 (-9.94), Yerli Kirmiz1 (-5.74),
FLIP2005-15L (-3.53), FLIP2006-29L (-1.09), FLIP2007-65L (-0.66) genotipleri
negatif (-) sabit katsay1 (a) degerine sahip olmustur. S6zkonusu bu genotiplerin kotii
kosullarda ortalamanin altinda bitkide bakla sayisina sahip olabilecekleri tahmin
edilmektedir. FLIP2005-25L (17.73), FLIP2005-10L (14.97), FLIP2004-3L (13.56),
FLIP2005-53L (12.28), FLIP2004-46L (8.45), Cagil (4.61), FLIP2007-73L (3.24)
genotipleri pozitif (+) sabit katsay1 (a) degerine sahip olmakla kotii kosullarda
ortalamanin istiinde bitkide bakla sayis1 performansina sahip olabilecekleri
sOylenebilir.

Regresyon dogrusunun gozlemlere uyumlulugunu gosteren determinasyon
(belirlilik) katsayisidir. Bu katsay1 bagimli degiskendeki degisimlerin ylizde kaginin
bagimsiz degisken ya da degiskenler tarafindan aciklandigimi = gdsterir.

Determinasyon katsayisinin 1’e yakinlig1 o genotipin stabil oldugunun gostergesidir.
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Calismda yer alan mercimek genotiplerinin bitkide bakla sayisina ait determinasyon
katsayisi (R?) degerleri 0.30 — 0.88 arasinda degismistir. En diisiik determinasyon
katsayist degeri FLIP2005-10L (0.30) genotipinden elde edilirken, en yiiksek deger
FLIP2006-29L (0.88), FLIP2007-134L (0.88) ve Firat-87 (0.88) genotiplerinden
elde edilmistir.

Bu calismada; incelenen 6zellikler bakimindan ortalamasi genel ortalamadan
(x) yiiksek, regresyon katsayisi (b) bire esit veya yakin, regresyondan ayrilis kareler
ortalamasi “0” a yakin, determinasyon katsayisi (R?) yiiksek olan, determinasyon
sabit katsayisi (a) pozitif ve yiiksek olan genotip stabil olarak kabul edilmistir.

Bitkide bakla sayisina ait incelenen stabilite parametreleri birlikte
degerlendirildiginde; regresyondan ayrilis kareler ortalamasi yiiksek olmasina
ragmen determinasyon katsayisi (R”) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a)
pozitif, ortalama bitkide bakla sayis1 genel ortalamadan yiiksek ve regresyon
katsayist (b) ‘1’ den farksiz olan Cagil ¢esidi tiim ¢evre sartlarina iyi uyum gosteren
stabil genotip oldugu sdylenebilir. Ayrica determinasyon sabit katsayisi (a) negatif
olmasina ragmen regresyondan ayrilis kareler ortalamasi “0”a yakin, determinasyon
katsayist (R?) yiiksek, ortalama bitkide bakla sayisi genel ortalamadan yiiksek ve
regresyon katsayist (b) ‘1’ den farksiz olan FLIP2006-29L genotipi tiim c¢evre
sartlarina iyi uyum gosteren stabil genotip oldugu sdylenebilir.

Bunun yanisara incelenen tiim stabilite parametrelerinde en kotii degerlere
sahip olan Yerli Kirmizi ¢esidi tiim ¢evre sartlarina kotii uyum gosteren stabilitesi en

diisiik cesit olarak degerlendirilmistir.
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Sekil 4.9. Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Bitkide Bakla
Sayis1 I¢in Belirlenen Adaptasyon Siniflart
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Sekil 4.10. Bitkide Bakla Sayis1 Degerlerinin Cevresel indekse Gére Regresyonu
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4.15.6 Bitkide Tane Sayisi (adet)

Gilineydogu Anadolu Bolgesi ekolojik kosullarinda iki y1l (2011-12, 2012-13
yetistirme sezonlar1) ve ili¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanliurfa, Adiyaman)
yetistirilen 15 kirmizi mercimek genotipinin genotip x c¢evre interaksiyonlarinin
bitkide tane sayisina etkisi 6nemli bulunmustur. Bu nedenle stabilite durumlarim
belirlemek i¢in saptanan stabilite parametreleri Cizelge 4.66. ve Sekil 4.11, Sekil
4.12 “de verilmisgtir.

Cizelge 4.66. Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Bitkide Tane
Sayisi I¢in Saptanan Stabilite Parametreleri

Ortalama R€9resyon Reg.Ayrilis  Sabit  Determinasyon

Genotipler Katsayisi  Kareler Ort. Katsay! Katsayisi
X b s%d a R?
FLIP 2004-3L 28.66 ** 0.39 ** 34.92 ** 16.18 0.24
FLIP 2004-46L 31.36 0.59 ** 12.36 * 12.78 0.66
FLIP 2005-10L 32.03 0.37 ** 34.56 ** 20.15 0.22
FLIP 2005-13L 30.16 1.53 ** 18.66 ** -18.20 0.90
FLIP 2005-15L 29.65* 0.94 8.26 -0.20 0.88
FLIP 2005-25L 34.40 ** 0.64 ** 21.01 ** 14.22 0.58
FLIP 2005-53L 27.07 ** 0.48 ** 25.58 ** 11.89 0.39
FLIP 2006-29L 33.25 0.97 9.06 2.67 0.88
FLIP 2006-97L 36.21 ** 1.70 ** 1349~ -17.52 0.94
FLIP 2007-65L 29.32 ** 0.92 18.97 ** 0.24 0.76
FLIP 2007-73L 28.36 ** 0.83 25.47 ** 2.18 0.65
FLIP 2007-134L 34.87 ** 1.99 ** 29.52 ** -28.10 0.90
Firat-87 31.43 1.40 ** 15.93 * -12.84 0.90
CGaail 36.33 ** 1.01 19.77 ** 4.33 0.78
Yerli Kirmizi 32.14 1.26* 83.25 ** -1.77 0.57
Ortalama 31.68 1.00
Guliven Siniri (0.05) 1.60 0.22
Given Siniri (0.01) 2.21 0.30

*p=0.05 **p=0.01 diizeyinde 6nemli

Cizelge 4.66.’da goriildiigii gibi genotiplerin ortalama bitkide tane sayisi
degerleri 27.07 — 36.33 adet arasinda degismistir. Incelenen mercimek genotipleri
arasinda en yiiksek bitkide tane sayis1i 36.33 adet ile Cagil, en diisiik bitkide tane
sayist 27.07 adet ile FLIP2005-53L genotipinden elde edildigi goriilmektedir.
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Genotiplerin bitkide tane sayisi ortalamalari, genel tane sayis1 ortalamasiyla
(31.68 adet) ‘t testi’ ile karsilastirildiginda FLIP2005-25L (34.40 adet), FLIP2007-
134L (34.87 adet), FLIP2006-97L (36.21 adet), Cagil (36.33 adet) genotiplerinin
bitkide tane sayisi ortalamasit 0.01 diizeyinde genel ortalamadan farkli ve genel
ortalamadan daha yiiksek bitkide tane sayisina sahip olmuslardir.

FLIP2005-53L (27.07 adet), FLIP2007-73L (28.36 adet), FLIP2004-3L
(28.66 adet), FLIP2007-65L (29.32 adet) genotiplerinin bitkide tane sayisi
ortalamast 0.01 diizeyinde, FLIP2005-15L (29.65 adet) genotipinin ise 0.05
diizeyinde genel ortalamadan farkli ve genel ortalamadan daha diisiik bitkide tane
sayisina sahip olmuslardir.

FLIP2005-13L (30.16 adet), FLIP2004-46L (31.36 adet), Firat-87 (31.43
adet), FLIP2005-10L (32.03 adet), Yerli Kirmizi (32.14 adet), FLIP2006-29L (33.25
adet) genotiplerinin bitkide tane sayisi ortalamasi istatistiki olarak 6nemsiz ¢ikmis
(genel ortalamadan farksiz) olup FLIP2005-10L (32.03 adet), Yerli Kirmiz1 (32.14
adet), FLIP2006-29L (33.25 adet), genotipleri genel ortalamanin iistiinde FLIP2005-
13L (30.16 adet), FLIP2004-46L (31.36 adet), Firat-87 (31.43 adet) genotipleri ise
genel ortalamanin altinda bitkide tane sayisina sahip olduklar1 saptanmustir.

Bitkide tane sayisi degerlerinin regresyon katsayilari (b) incelendiginde
genotiplere ait regresyon katsayilart 0.37 - 1.99 arasinda dagilim gostermistir. En
yiiksek regresyon katsayist FLIP2007-134L (b=1.99) genotipinden saglanirken en
diisiik deger FLIP2005-10L (b=0.37) genotipinden elde edilmistir. Genotiplere ait
regresyon katsayilar1 ile regresyon ortalama katsayisi (b=1) karsilastirildiginda;
FLIP2005-10L  (b=0.37), FLIP2004-3L (b=0.39), FLIP2005-53L (b=0.48),
FLIP2004-46L (b=0.59), FLIP2005-25L (b=0.64), Firat-87 (b=1.40), FLIP2005-13L
(b=1.53), FLIP2006-97L (b=1.70), FLIP2007-134L (b=1.99) genotiplerinin
regresyon katsayilar1 istatistiki olarak 0.01 diizeyinde, Yerli Kirmiz1 (b=1.26)
genotipinin ise 0.05 diizeyinde farkli oldugu tespit edilmistir.

FLIP2007-73L (b=0.83), FLIP2007-65L (b=0.92), FLIP2005-15L (b=0.94),
FLIP2006-29L (b=0.97), Cagil (b=1.01) genotipleri regresyon katsayilari
bakimindan ortalama regresyon katsayisindan istatistiki olarak farksiz ve ortalama

bir stabiliteye sahip genotip olduklar1 saptanmustir.
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Mercimek genotiplerinin bitkide tane sayisi i¢in belirlenen adaptasyon
kriterleri incelenmistir (Cizelge 4.66, Sekil 4.11 ve Sekil 4.12). Ortalama bitkide tane
sayist genel ortalamadan diisiikk ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den farksiz olan
FLIP2005-15L, FLIP2007-65L, FLIP2007-73L genotipleri tiim ¢evre sartlarina kotii
uyum gostermistir.

Ortalama bitkide tane sayis1 genel ortalamadan diisiik ve regresyon katsayisi
(b) ‘1’ den kiigiik olan FLIP2004-3L, FLIP2005-53L genotipleri kotii ¢evre sartlarina
kot uyum gostermislerdir.

Ortalama bitkide tane sayis1 genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi
(b) ‘1’ den biiyilik olan FLIP2005-13L, Firat-87, Yerli Kirmiz1 genotipleri iyi ¢evre
sartlarina orta uyumlu bulunmustur.

Ortalama bitkide tane sayis1 genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi
(b) ‘1’ den farksiz olan FLIP2006-29L genotipi tiim ¢evre sartlarina orta uyumlu
bulunmustur.

Ortalama bitkide tane sayis1 genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi
(b) ‘1’ den kiigiik olan FLIP2004-46L, FLIP2005-10L genotipleri kotii g¢evre
sartlarina orta uyumlu bulunmustur.

Ortalama bitkide tane sayis1 genel ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayisi
(b) ‘1’ den biiyiik olan FLIP2006-97L, FLIP2007-134L genotipleri iyi g¢evre
sartlarina iyi uyumgdstermiglerdir.

Ortalama bitkide tane sayis1 genel ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayisi
(b) ‘1’ den farksiz olan Cagil ¢esidi tiim ¢evre sartlarina iyi uyum gostermistir.

Ortalama bitkide tane sayis1 genel ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayisi
(b) ‘I’ den kiiciik olan FLIP2005-25L genotipi kotii c¢evre sartlarina iyi uyum
gostermistir.

Bitkide tane sayisi degerlerinin regresyondan ayrilis kareler ortalamalari (S*d)
incelendiginde bu degerlerin 8.26 — 83.25 arasinda degistigi Cizelge 4.66’da
goriilmektedir. En yliksek deger Yerli Kirmizi ¢esidinden elde edilirken en diisiik
deger FLIP2005-15L genotipinden elde edilmistir.

Eberhard ve Russel (1966) regresyon katsayisinin yaninda regresyondan

sapmalarin1 da diger bir stabilite parametresi olarak ele almislar ve regresyon
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katsayis1 1.0', regresyondan sapmalar1 0.0'a yakin olan ve yiiksek verim degerine
sahip genotipleri stabil olarak degerlendirmislerdir. Bir genotipin regresyondan
ayrilis kareler ortalamasi ne kadar kiiciikkse genotipin ayni 6zelligi tekrar gosterme
olasilig1 o kadar yiiksektir.

Bitkide tane sayisina ait regresyondan ayrilis kareler ortalamalarma (S*d)
bakildiginda FLIP2004-3L, FLIP2005-10L, FLIP2005-13L, FLIP2005-25L,
FLIP2005-53L, FLIP2007-65L, FLIP2007-73L, FLIP2007-134L, Cagil, Yerli
Kirmiz1 genotiplerinin 0.01 diizeyinde, FLIP2004-46L, FLIP2006-97L, Firat-87
genotiplerinin 0.05 diizeyinde istatistiki olarak farkli (sifirdan farkli) bulundugu
goriilmektedir.

FLIP2005-15L, FLIP2006-29L genotiplerinin istatistiki olarak farksiz
(sifirdan farksiz) ve bitkide tane sayis1 bakimindan bu genotiplerin ayni performansi
tekrar gosterme olasiliklarinin yiiksek oldugu belirtilebilir.

Bitkide tane sayisina ait regresyon denklemi sabit katsayisi (a) bakimindan
mercimek genotipleri farkliliklar gdstermistir. FLIP2007-134L (-28.10), FLIP2005-
13L (-18.20), FLIP2006-97L (-17.52), Firat-87 (-12.84), Yerli Kirmiz1 (-7.77),
FLIP2005-15L (-0.20) genotipleri negatif (-) sabit katsayr (a) degerine sahip
olmustur. S6zkonusu bu genotiplerin kotii kosullarda ortalamanin altinda bitkide tane
sayisina sahip olabilecekleri tahmin edilmektedir.

FLIP2005-10L (20.15), FLIP2004-3L (16.18), FLIP2005-25L (14.22),
FLIP2004-46L (12.78), FLIP2005-53L (11.89), Cagil (4.33), FLIP2006-29L (2.67),
FLIP2007-73L (2.18), FLIP2007-65L (0.24) genotipleri pozitif (+) sabit katsay1 (a)
degerine sahip olmakla kotli kosullarda ortalamanin {istiinde bitkide tane sayisi
performansina sahip olabilecekleri soylenebilir.

Regresyon dogrusunun gozlemlere uyumlulugunu gosteren determinasyon
(belirlilik) katsayisidir. Bu katsay1 bagimli degiskendeki degisimlerin ylizde kacinin
bagimsiz degisken ya da degiskenler tarafindan agiklandigin1  gosterir.
Determinasyon katsayisinin 1°e yakinlig1 o genotipin stabil oldugunun gostergesidir.
Calismda yer alan mercimek genotiplerinin bitkide tane sayisina ait determinasyon

katsayist (R?) degerleri 0.22 — 0.94 arasinda degismistir. En diisiik determinasyon
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katsayis1 degeri FLIP2005-10L (0.22) genotipinden elde edilirken, en yiiksek deger
FLIP2006-97L (0.94) genotipinden elde edilmistir.

Bu calismada; incelenen 6zellikler bakimindan ortalamasi genel ortalamadan
(x) yiiksek, regresyon katsayisi (b) bire esit veya yakin, regresyondan ayrilis kareler
ortalamasi “0” a yakin, determinasyon katsayisi (R?) yiiksek olan, determinasyon
sabit katsayisi (a) pozitif ve yliksek olan genotip stabil olarak kabul edilmistir.

Bitkide tane sayisina ait incelenen stabilite parametreleri birlikte
degerlendirildiginde; regresyondan ayrilis kareler ortalamasi yliksek olmasina
ragmen determinasyon Kkatsayisi (R”) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a)
pozitif, ortalama bitkide bakla sayis1 genel ortalamadan yiiksek ve regresyon
katsayist (b) ‘1’ den farksiz olan Cagil ¢esidi tiim ¢evre sartlarina iyi uyum gosteren
stabil genotip oldugu sodylenebilir. Ayrica determinasyon sabit katsayisi (a) pozitif,
regresyondan ayrilis kareler ortalamasi “0”a yakin, determinasyon katsayisi (R?)
yiiksek, ortalama bitkide tane sayis1 genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi
(b) ‘1’ den farksiz olan FLIP2006-29L genotipi tim c¢evre sartlarina orta uyum

gosteren stabil genotip oldugu sdylenebilir.
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Sayisi I¢in Belirlenen Adaptasyon Siniflar:
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Sekil 4.11. Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Bitkide Tane
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Sekil 4.12. Bitkide Tane Sayis1 Degerlerinin Cevresel indekse Gore Regresyonu
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4.15.7 1000 Tane Agirhg: (g)

Gilineydogu Anadolu Bélgesi ekolojik kosullarinda iki y1l (2011-12, 2012-13

yetistirme sezonlar1) ve ii¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanliurfa, Adiyaman)

yetistirilen 15 kirmizi mercimek genotipinin genotip x ¢evre interaksiyonlarinin 1000

tane agirhigina etkisi Onemli bulunmustur. Bu nedenle stabilite durumlarini

belirlemek i¢in saptanan stabilite parametreleri Cizelge 4.67. ve Sekil 4.13, Sekil

4.14 “te verilmistir.

Cizelge 4.67. Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin 1000 Tane

Agirligi Icin Saptanan Stabilite Parametreleri

Ortalama Regresyon Reg.Ayrilis Sabit Determinasyon

Genotipler Katsayisi  Kareler Ort.  Katsayi Katsayisi

X b s%d a R?
FLIP 2004-3L 36.94 ** 1.56 ** 1.32 -27.62 0.96
FLIP 2004-46L 4427 * 1.05 1.23 0.85 0.93
FLIP 2005-10L 45.4 ** 0.99 1.48 4.25 0.90
FLIP 2005-13L 44 .4 * 119~ 0.52 -4.78 0.97
FLIP 2005-15L 42.55 0.99 2.36 * 1.45 0.85
FLIP 2005-25L 45.48 ** 0.98 1.47 4.95 0.90
FLIP 2005-53L 42.85 118 * 3.75* -6.19 0.84
FLIP 2006-29L 42.85 118 * 0.13 -6.18 0.99
FLIP 2006-97L 45.04 ** 0.85* 1.16 9.67 0.90
FLIP 2007-65L 44.88 ** 1.00 1.46 3.40 0.90
FLIP 2007-73L 43.27 1.08 9.05 ** -1.41 0.64
FLIP 2007-134L 34.34 ** 1.12 1.24 -12.17 0.93
Firat-87 38.45* 0.26 ** 7.32** 27.88 0.1
Cagil 34.38 ** 117~ 1.65 -13.96 0.92
Yerli Kirmizi 36.35 ** 0.40 ** 1.22 19.87 0.64
Ortalama 41.43 1.00
Gulven Siniri (0.05) 2.28 0.14
Given Siniri (0.01) 3.17 0.19

*p=0.05 **p=0.01 diizeyinde 6nemli

Cizelge 4.67.’de gorildigi gibi, genotiplerin ortalama bin tane agirhig

degerleri 34.34 — 45.48 g arasinda degismistir. Incelenen mercimek genotipleri

arasinda en yliksek bin tane agirligr 45.48 g ile FLIP2005-25L, en diisiik bin tane
agirhig 34.34 g ile FLIP2007-134L genotipinden elde edildigi goriilmektedir.
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Genotiplerin bin tane agirligi ortalamalari, genel bin tane agirlhigi
ortalamasiyla (41.43 g) ‘t testi’ ile karsilastirilmistir. FLIP2005-25L (45.48 g),
FLIP2005-10L (45.4 g), FLIP2006-97L (45.04 g), FLIP2007-65L (44.88 g)
genotiplerinin bin tane agirlig1 ortalamasi 0.01 diizeyinde, FLIP2005-13L (44.4 g),
FLIP2004-46L (44.27 g) genotiplerinin ise 0.05 diizeyinde genel ortalamadan farkli
ve genel ortalamadan daha yiiksek bin tane agirligina sahip olmuslardir.

FLIP2004-3L (36.94 g), Yerli Kirmiz1 (36.35 g), Cagil (34.38 g), FLIP2007-
134L (34.34 g) genotiplerinin bin tane agirlig1 ortalamasi 0.01 diizeyinde, Firat-87
(38.45 g) genotipinin ise 0.05 diizeyinde genel ortalamadan farkli ve genel
ortalamadan daha diisiik bin tane agirligina sahip olmuslardir.

FLIP2007-73L (43.27 g), FLIP2005-53L (42.85 g), FLIP2006-29L (42.85 g),
FLIP2005-15L (42.55 g) genotiplerinin bin tane agirlig1 ortalamas: istatistiki olarak
Onemsiz (genel ortalamadan farksiz) ve genel ortalamanin {istiinde bin tane agirligina
sahip olduklar1 saptanmistir.

Bin tane agirligt degerlerinin regresyon katsayilar1 (b) incelendiginde
genotiplere ait regresyon katsayilart 0.26 - 1.56 arasinda dagilim gostermistir. En
yiksek regresyon katsayist FLIP2004-3L (b=1.56) genotipinden saglanirken en
diisiik deger Firat-87 (b=0.26) genotipinden elde edilmistir. Genotiplere ait regresyon
katsayilar1 ile regresyon ortalama katsayist (b=1) karsilastirlldiginda; Firat-87
(b=0.26), Yerli Kirmiz1 (b=0.40), FLIP2004-3L (b=1.56) genotiplerinin regresyon
katsayilari istatistiki olarak 0.01 diizeyinde, FLIP2006-97L (b=0.85), Cagil (b=1.17),
FLIP2005-53L (b=1.18), FLIP2006-29L (b=1.18), FLIP2005-13L (b=1.19)
genotiplerinin ise 0.05 diizeyinde farkli oldugu tespit edilmistir.

FLIP2005-25L (b=0.98), FLIP2005-10L (b=0.99), FLIP2005-15L (b=0.99),
FLIP2007-65L (b=1.00), FLIP2004-46L (b=1.05), FLIP2007-73L (b=1.08),
FLIP2007-134L (b=1.12) genotipleri regresyon katsayilar1 bakimindan ortalama
regresyon katsayisindan istatistiki olarak farksiz ve ortalama bir stabiliteye sahip
genotip olduklart saptanmustir.

Mercimek genotiplerinin bin tane agirligi icin belirlenen adaptasyon kriterleri

incelenmistir (Cizelge 4.67, Sekil 4.13 ve Sekil 4.14). Ortalama bin tane agirhgi
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genel ortalamadan diisiik ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den biiylik olan FLIP2004-
3L, Cagil genotipleri iyi ¢evrelere kotli uyumlu bulunmustur.

Ortalama bin tane agirlig1 genel ortalamadan diisiik ve regresyon katsayisi (b)
‘1’ den farksiz olan FLIP2007-134L genotipi tiim c¢evre sartlarina koti uyum
gostermistir.

Ortalama bin tane agirlig1 genel ortalamadan diisiik ve regresyon katsayisi (b)
‘1’ den kiigiik olan Firat-87, Yerli Kirmiz1 ¢esitleri kotii ¢evre sartlarina kotii uyumlu
bulunmustur.

Ortalama bin tane agirligi genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi
(b) ‘1’ den biiyiik olan FLIP2005-53L, FLIP2006-29L genotipleri iyi ¢cevre sartlarina
orta uyumlu bulunmustur.

Ortalama bin tane agirligi genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi
(b) ‘I’ den farksiz olan FLIP2005-15L, FLIP2007-73L genotipleri tiim c¢evre
sartlarina orta uyumlu bulunmustur.

Ortalama bin tane agirlig1 genel ortalamadan yliksek ve regresyon katsayisi
(b) ‘1’ den biiyiik olan FLIP2005-13L genotipi iyi ¢evre sartlarina iyi uyum
gostermistir.

Ortalama bin tane agirlig1 genel ortalamadan yliksek ve regresyon katsayisi
(b) ‘1’ den farksiz olan FLIP2004-46L, FLIP2005-10L, FLIP2005-25L, FLIP2007-
65L genotipleri tiim ¢evre sartlarina iyi uyum gostermistir.

Ortalama bin tane agirligi genel ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayisi
(b) ‘I’ den kiiciik olan FLIP2006-97L genotipi kotii ¢evre sartlarina iyi uyum
gostermistir.

Bin tane agirligi degerlerinin regresyondan ayrilis kareler ortalamalari (S*d)
incelendiginde bu degerlerin 0.13- 9.05 arasinda degistigi Cizelge 4.67°de
goriilmektedir. En yiiksek deger FLIP2007-73L genotipinden elde edilirken en diisiik
deger FLIP2006-29L genotipinden elde edilmistir.

Eberhard ve Russel (1966) regresyon katsayisinin yaninda regresyondan
sapmalarin1 da diger bir stabilite parametresi olarak ele almiglar ve regresyon
katsayis1 1.0', regresyondan sapmalar1 0.0'a yakin olan ve yiiksek verim degerine

sahip genotipleri stabil olarak degerlendirmislerdir. Bir genotipin regresyondan
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ayrilis kareler ortalamasi ne kadar kiiglikse genotipin ayni 6zelligi tekrar gosterme
olasilig1 o kadar ytiiksektir.

Bin tane agirhigna ait regresyondan ayrilis kareler ortalamalarina (S*d)
bakildiginda FLIP2005-53L, FLIP2007-73L, Firat-87 genotiplerinin 0.01 diizeyinde,
FLIP2005-15L genotipinin 0.05 diizeyinde istatistiki olarak farkli (sifirdan farkli)
bulundugu goriilmektedir. Ote yandan FLIP2004-3L, FLIP2004-46L, FLIP2005-
10L, FLIP2005-13L, FLIP2005-25L, FLIP2006-29L, FLIP2006-97L, FLIP2007-
65L, FLIP2007-134L, Cagil, Yerli Kirmiz1 genotiplerinin istatistiki olarak farksiz
(sifirdan farksiz) ve bin tane agirligi bakimindan bu genotiplerin aynmi performansi
tekrar gdsterme olasiliklarinin yiiksek oldugu belirtilebilir.

Bin tane agirligina ait regresyon denklemi sabit katsayist (a) bakimindan
mercimek genotipleri farkliliklar gostermistir. FLIP2004-3L (-27.62), Cagil (-13.96),
FLIP2007-134L (-12.17), FLIP2005-53L (-6.19), FLIP2006-29L (-6.18), FLIP2005-
13L (-4.78), FLIP2007-73L (-1.41) genotipleri negatif (-) sabit katsay1 (a) degerine
sahip olmustur. S6zkonusu bu genotiplerin kotii kosullarda ortalamanin altinda bin
tane agirligina sahip olabilecekleri tahmin edilmektedir.

Ote yandan Firat-87 (27.88), Yerli Kirmiz1 (19.87), FLIP2006-97L (9.67),
FLIP2005-25L (4.95), FLIP2005-10L (4.25), FLIP2007-65L (3.40), FLIP2005-15L
(1.45), FLIP2004-46L (0.85) genotipleri pozitif (+) sabit katsay1 (a) degerine sahip
olmakla kotii kosullarda ortalamanin {istiinde bin tane agirligi performansina sahip
olabilecekleri sdylenebilir.

Regresyon dogrusunun goézlemlere uyumlulugunu gosteren determinasyon
(belirlilik) katsayisidir. Bu katsay1 bagimli degiskendeki degisimlerin yiizde kaginin
bagimsiz degisken ya da degiskenler tarafindan aciklandigini  gosterir.
Determinasyon katsayisinin 1’e yakinlig1 o genotipin stabil oldugunun gostergesidir.
Calismda yer alan mercimek genotiplerinin bin tane agirhgi ait determinasyon
katsayisi (R?) degerleri 0.11 — 0.99 arasinda degismistir. En diisiik determinasyon
katsayist degeri Firat-87 (0.11) ¢esidinden elde edilirken, en yiiksek deger
FLIP2006-29L (0.99) genotipinden elde edilmistir.

Bu calismada; incelenen 6zellikler bakimindan ortalamasi genel ortalamadan

(x) yiiksek, regresyon katsayisi (b) bire esit veya yakin, regresyondan ayrilis kareler
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ortalamasi “0” a yakin, determinasyon katsayisi (R?) yiiksek olan, determinasyon
sabit katsayisi (a) pozitif ve yliksek olan genotip stabil olarak kabul edilmistir.

Bin tane agirligma ait incelenen stabilite parametreleri  birlikte
degerlendirildiginde; regresyondan ayrilis kareler ortalamast “0”a yakin,
determinasyon katsayis1 (R?) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a) pozitif,
ortalama bin tane agirlig1 genel ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayist (b) ‘1’
den farksiz olan FLIP2004-46L, FLIP2005-10L, FLIP2005-25L, FLIP2007-65L
genotipleri tim ¢evre sartlarina iyi uyum goOsteren stabil genotip olduklar
sOylenebilir. Altinbas ve Tanyolag (1999) stabilite analizleri sonucunda; iri taneli
genotiplerde yiiksek verimlilikle birlikte stabilitede bir azalma olacagini, ancak
kiigiik daneli genotiplerde ise verim ile stabilite arasinda belirgin bir iliski olmamasi
nedeniyle, arzulanan genotipleri se¢me olanagmin daha fazla olabilecegini

bildirmislerdir.
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Sekil 4.13. Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin 1000 Tane
Agirhigi icin Belirlenen Adaptasyon Siniflari
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Sekil 4.14. 1000 Tane Agirlig1 Degerlerinin Cevresel Indekse Gore Regresyonu
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4.15.8 Biyolojik Verim (kg/da)

Gilineydogu Anadolu Bolgesi ekolojik kosullarinda iki y1l (2011-12, 2012-13
yetistirme sezonlar1) ve ili¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanliurfa, Adiyaman)
yetistirilen 15 kirmizi mercimek genotipinin genotip x c¢evre interaksiyonlarinin
biyolojik verime etkisi Oonemli bulunmustur. Bu nedenle stabilite durumlarim
belirlemek i¢in saptanan stabilite parametreleri Cizelge 4.68. ve Sekil 4.15, Sekil

4.16 ‘da verilmisgtir.

Cizelge 4.68. Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Biyolojik
Verim I¢in Saptanan Stabilite Parametreleri

Ortalama  (edresyon Reg.Ayriis  Sabit  Determinasyon

Genotipler Katsayisi  Kareler Ort. Katsayi Katsayisi
X b s%d a R®
FLIP 2004-3L 556.92 ** 1.03 17466.57 ** -56.38 0.62
FLIP 2004-46L 626.63 * 0.91 ** 14686.54 ** 82.32 0.60
FLIP 2005-10L 632.46 ** 1.02 4952.97 ** 24.77 0.85
FLIP 2005-13L 609.96 1.26 ** 3755.84 * -141.81 0.92
FLIP 2005-15L 557.38 ** 1.18 ** 4632.57 * -149.01 0.89
FLIP 2005-25L 652.29 ** 0.95 2493.52 87.00 0.91
FLIP 2005-53L 508.08 ** 1.01 10061.53 ** -95.12 0.73
FLIP 2006-29L 604.75 1.06 1788.74 -25.70 0.94
FLIP 2006-97L 656.67 ** 1.03 2749.21 38.80 0.91
FLIP 2007-65L 644.17 ** 1.14 ** 2191.20 -35.18 0.94
FLIP 2007-73L 552.13 ** 0.90 ** 6088.86 ** 14.61 0.78
FLIP 2007-134L 548.00 ** 0.96 13349.99 ** -24.62 0.65
Firat-87 606.96 1.00 26768.35 ** 12.18 0.50
CGaail 590.38 0.86 ** 7260.39 ** 74.01 0.73
Yerli Kirmizi 616.42 0.71 ** 29111.21 ** 194.13 0.31
Ortalama 597.54 1.00
Guliven Siniri (0.05) 24 .44 0.06
Given Siniri (0.01) 33.92 0.08

*p=0.05 **p=0.01 diizeyinde 6nemli

Cizelge 4.68.’de goriildiigii gibi, genotiplerin ortalama biyolojik verim
degerleri 508.08 — 656.67 kg/da arasinda degismistir. Incelenen mercimek
genotipleri arasinda en yiiksek biyolojik verim 656.67 kg/da ile FLIP2006-97L, en
diisiik biyolojik verim 508.08 kg/da ile FLIP2005-53L genotipinden elde edildigi

goriilmektedir.
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Genotiplerin  biyolojik verim ortalamalari, genel biyolojik verim
ortalamasiyla (597.54 kg/da) ‘t testi’ ile karsilastirilmistir. FLIP2006-97L (656.67
kg/da), FLIP2005-25L (652.29 kg/da), FLIP2007-65L (644.17 kg/da), FLIP2005-
10L (632.46 kg/da) genotiplerinin biyolojik verim ortalamasi 0.01 diizeyinde,
FLIP2004-46L (626.63 kg/da) genotipinin ise 0.05 diizeyinde genel ortalamadan
farkli ve genel ortalamadan daha yiiksek biyolojik verim degerlerine sahip olmustur.

FLIP2005-53L (508.08 kg/da), FLIP2007-134L (548.00 kg/da), FLIP2007-
73L (552.13 kg/da), FLIP2004-3L (556.92 kg/da), FLIP2005-15L (557.38 kg/da)
genotiplerinin biyolojik verim ortalamasi1 0.01 diizeyinde genel ortalamadan farkli ve
genel ortalamadan daha diisiik biyolojik verim degerlerine sahip olmuslardir.

Yerli Kirmiz1 (616.42 kg/da), FLIP2005-13L (609.96 kg/da), Firat-87 (606.96
kg/da), FLIP2006-29L (604.75 kg/da), Cagil (590.38 kg/da) genotiplerinin biyolojik
verim ortalamasi istatistiki olarak 6nemsiz ¢ikmis (genel ortalamadan farksiz) olup,
Yerli Kirmiz1 (616.42 kg/da), FLIP2005-13L (609.96 kg/da), Firat-87 (606.96
kg/da), FLIP2006-29L (604.75 kg/da) genotipleri genel ortalamanin iistiinde Cagil
(590.38 kg/da) ise genel ortalamanin altinda biyolojik verim degerlerine sahip
olmustur.

Biyolojik verim degerlerinin regresyon katsayilar1 (b) incelendiginde
genotiplere ait regresyon katsayilart 0.71 - 1.26 arasinda dagilim gostermistir. En
yiiksek regresyon katsayist FLIP2005-13L (b=1.26) genotipinden saglanirken en
diistik deger Yerli Kirmizi (b=0.71) genotipinden elde edilmistir.

Genotiplere ait regresyon katsayilar1 ile regresyon ortalama katsayisi (b=1)
karsilastirildiginda; FLIP2005-13L (b=1.26), FLIP2005-15L (b=1.18), FLIP2007-
65L (b=1.14), FLIP2004-46L (b=0.91), FLIP2007-73L (b=0.90), Cagil (b=0.86)
genotiplerinin regresyon katsayilari istatistiki olarak 0.01 diizeyinde farkli oldugu
tespit edilmistir.

Ote yandan FLIP2006-29L (b=1.06), FLIP2004-3L (b=1.03), FLIP2006-97L
(b=1.03), FLIP2005-10L (b=1.02), FLIP2005-53L (b=1.01), Firat-87 (b=1.00),
FLIP2007-134L (b=0.96), FLIP2005-25L (b=0.95), Yerli Kirmiz1 (b=0.71)

genotipleri regresyon katsayilari bakimindan ortalama regresyon katsayisindan
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istatistiki olarak farksiz ve ortalama bir stabiliteye sahip genotip olduklar
saptanmigtir.

Mercimek genotiplerinin biyolojik verim i¢in belirlenen adaptasyon kriterleri
incelenmistir (Cizelge 4.68, Sekil 4.15 ve Sekil 4.16).

Ortalama biyolojik verimi genel ortalamadan diisiik ve regresyon katsayis1 (b)
‘1’ den biiyiik olan FLIP2005-15L genotipi iyi ¢evrelere kotii uyumlu bulunmustur.

Ortalama biyolojik verimi genel ortalamadan diisiik ve regresyon katsayisi (b)
‘1’ den farksiz olan FLIP2004-3L, FLIP2005-53L, FLIP2007-134L genotipleri tim
cevre sartlarina kotli uyum gostermistir.

Ortalama biyolojik verimi genel ortalamadan diisiik ve regresyon katsayisi (b)
‘1’ den kiiciik olan FLIP2007-73L genotipleri kotii ¢evre sartlarina kotii uyumlu
bulunmustur.

Ortalama biyolojik verimi genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi
(b) ‘1’ den biiyiik olan FLIP2005-13L genotipi iyi ¢evre sartlarina orta uyum
gdstermistir.

Ortalama biyolojik verimi genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi
(b) ‘1’ den farksiz olan FLIP2006-29L, Firat-87 genotipleri tiim ¢evre sartlarina orta
uyumlu bulunmustur.

Ortalama biyolojik verimi genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi
(b) ‘1’ den kiigiik olan Cagil, Yerli Kirmizi ¢esitleri kotii ¢evre sartlarina orta uyumlu
bulunmustur.

Ortalama biyolojik verimi genel ortalamadan yliksek ve regresyon katsayisi
(b) ‘1’ den biiyiikk olan FLIP2007-65L genotipi iyi g¢evre sartlarna iyi uyumlu
bulunmustur.

Ortalama biyolojik verimi genel ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayisi
(b) ‘1° den farksiz olan FLIP2005-10L, FLIP2005-25L, FLIP2006-97L genotipleri
tiim ¢evre sartlarina iyi uyum gostermislerdir.

Ortalama biyolojik verimi genel ortalamadan yliksek ve regresyon katsayisi
(b) ‘1’ den kiigiik olan FLIP2004-46L genotipi kotli ¢evre sartlarina iyi uyum

gostermistir.
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Biyolojik verim degerlerinin regresyondan ayrilis kareler ortalamalari (Sd)
incelendiginde bu degerlerin 1788.74 — 29111.21 arasinda degistigi Cizelge 4.68’de
goriilmektedir. En yliksek deger Yerli Kirmizi ¢esidinden elde edilirken en diisiik
deger FLIP2006-29L genotipinden elde edilmistir.

Eberhard ve Russel (1966) regresyon katsayisinin yaninda regresyondan
sapmalarin1 da diger bir stabilite parametresi olarak ele almislar ve regresyon
katsayis1 1.0', regresyondan sapmalar1 0.0'a yakin olan ve yiiksek verim degerine
sahip genotipleri stabil olarak degerlendirmislerdir. Bir genotipin regresyondan
ayrilis kareler ortalamasi ne kadar kiiglikse genotipin ayni 6zelligi tekrar gosterme
olasilig1 o kadar ytiiksektir.

Biyolojik verime ait regresyondan ayrihs kareler ortalamalarma (S*d)
bakildiginda FLIP2004-3L, FLIP2004-46L, FLIP2005-10L, FLIP2005-53L,
FLIP2007-73L, FLIP2007-134L, Firat-87, Cagil, Yerli Kirmiz1 genotiplerinin 0.01
diizeyinde, FLIP2005-13L, FLIP2005-15L genotiplerinin 0.05 diizeyinde istatistiki
olarak farkli (sifirdan farkli) bulundugu goriilmektedir. Ote yandan FLIP2005-25L,
FLIP2006-29L, FLIP2006-97L, FLIP2007-65L genotiplerinin istatistiki olarak
farksiz (sifirdan farksiz) ve biyolojik verim bakimindan bu genotiplerin ayni
performansi tekrar gosterme olasiliklarinin yiliksek oldugu belirtilebilir.

Biyolojik verime ait regresyon denklemi sabit katsayisi (a) bakimindan
mercimek genotipleri farkliliklar gdstermistir. FLIP2005-15L (-149.01), FLIP2005-
13L (-141.81), FLIP2005-53L (-95.12), FLIP2004-3L (-56.38), FLIP2007-65L (-
35.18), FLIP2006-29L (-25.70), FLIP2007-134L (-24.62) genotipleri negatif (-) sabit
katsayr (a) degerine sahip olmustur. S6zkonusu bu genotiplerin kotii kosullarda
ortalamanin altinda biyolojik verime sahip olabilecekleri tahmin edilmektedir. Ote
yandan Yerli Kirmizi (194.13), FLIP2005-25L (87.00), FLIP2004-46L (82.32), Cagil
(74.01), FLIP2006-97L (38.80), FLIP2005-10L (24.77), FLIP2007-73L (14.61),
Firat-87 (12.18) genotipleri pozitif (+) sabit katsay1 (a) degerine sahip olmakla kdtii
kosullarda ortalamanin {iistiinde biyolojik verim performansina sahip olabilecekleri
sOylenebilir.

Regresyon dogrusunun goézlemlere uyumlulugunu gosteren determinasyon

(belirlilik) katsayisidir. Bu katsay1 bagimli degiskendeki degisimlerin yiizde kaginin
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bagimsiz degisken ya da degiskenler tarafindan aciklandigim1i = gdsterir.
Determinasyon katsayisinin 1’e yakinlig1 o genotipin stabil oldugunun gostergesidir.
Caligmda yer alan mercimek genotiplerinin biyolojik verimine ait determinasyon
katsayist (R”) degerleri 0.31 — 0.94 arasinda degismistir. En diisiik determinasyon
katsayis1 degeri Yerli Kirmizi (0.31) cesidinden elde edilirken, en yiiksek deger
FLIP2006-29L (0.94) ve FLIP2007-65L (0.94) genotiplerinden elde edilmistir.

Bu calismada; incelenen 6zellikler bakimindan ortalamasi genel ortalamadan
(x) yiiksek, regresyon katsayisi (b) bire esit veya yakin, regresyondan ayrilis kareler
ortalamasi “0” a yakin, determinasyon katsayisi (R?) yiiksek olan, determinasyon
sabit katsayisi (a) pozitif ve yliksek olan genotip stabil olarak kabul edilmistir.

Biyolojik  verime ait incelenen stabilite = parametreleri  birlikte
degerlendirildiginde; regresyondan ayrilis kareler ortalamast “0”a yakin,
determinasyon katsayis1 (R?) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a) pozitif,
ortalama biyolojik verimi genel ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayisi (b) ‘1’
den farksiz olan FLIP2005-25L, FLIP2006-97L genotipleri tiim ¢evre sartlarina iyi
uyum gosteren stabil genotip olduklar1 soylenebilir. Ayrica regresyondan ayrilis
kareler ortalamasi yiiksek olmasma ragmen determinasyon katsayist (R?) yiiksek,
determinasyon sabit katsayist (a) pozitif, ortalama biyolojik verimi genel
ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den farksiz olan FLIP2005-10L

genotipi tiim ¢evre sartlarina iyi uyum gosteren stabil genotip oldugu soylenebilir.
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Sekil 4.15. Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Biyolojik Verim
I¢in Belirlenen Adaptasyon Siniflar:
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4.15.9 Tane Verimi (kg/da)

Gilineydogu Anadolu Bolgesi ekolojik kosullarinda iki y1l (2011-12, 2012-13
yetistirme sezonlar1) ve ili¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanliurfa, Adiyaman)
yetistirilen 15 kirmizi mercimek genotipinin genotip x ¢evre interaksiyonlarinin tane
verimine etkisi onemli bulunmustur. Bu nedenle stabilite durumlarini belirlemek icin
saptanan stabilite parametreleri Cizelge 4.69. ve Sekil 4.17, Sekil 4.18°de verilmistir.
Sabaghnia ve ark. (2012) tane veriminde; genotip, ¢evre ve genotip X cevre
interaksiyonunun etkisi yiiksek derecede Onemli, genotipin ana etkisinin ise 0.05

diizeyinde 6nemli oldugunu bildirmistir.

Cizelge 4.69. Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Tane Verimi
I¢in Saptanan Stabilite Parametreleri

Regresyon  Reg.Ayrilis Sabit Determinasyon

Genotipler Ortalama Katsayisi Kareler Ort.  Katsayi Katsayisi
X b S%d a R?
FLIP 2004-3L 153.95 ** 0.93 1975.85 ** -6.61 0.46
FLIP 2004-46L 183.29 ** 0.92 1834.27 ** 23.27 0.47
FLIP 2005-10L 179.75 0.97 957.23 ** 11.25 0.66
FLIP 2005-13L 164.39 * 1.31** 460.33 ** -62.00 0.88
FLIP 2005-15L 157.93 ** 1.35* 402.27 * -75.25 0.90
FLIP 2005-25L 182.60 ** 0.80 ** 499.46 ** 43.59 0.71
FLIP 2005-53L 163.03 ** 1.33** 655.53 ** -67.86 0.84
FLIP 2006-29L 176.12 1.19** 197.47 -29.23 0.93
FLIP 2006-97L 190.08 ** 1.09 371.26 * 0.67 0.86
FLIP 2007-65L 192.91 ** 1.11 362.01 * 0.23 0.87
FLIP 2007-73L 168.61 0.91 947.02 ** 10.57 0.63
FLIP 2007-134L 176.57 1.09 1168.84 **  -11.66 0.66
Firat-87 166.56 0.76 ** 2174.51 ** 34.66 0.34
Cagil 180.71 * 0.77 ** 178.67 47.10 0.87
Yerli Kirmizi 160.71 ** 0.46 ** 1981.61 ** 81.28 0.17
Ortalama 173.14 1.00
Guven Siniri (0.05) 6.61 0.1
Gulven Siniri (0.01) 9.17 0.15

*p=0.05 **p=0.01 diizeyinde 6nemli

Cizelge 4.69.’da gorildiigii gibi, genotiplerin ortalama tane verimi degerleri

153.95 -192.91 kg/da arasinda degismistir. incelenen mercimek genotipleri arasinda
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en yiiksek tane verimi 192.91 kg/da ile FLIP2007-65L, en diisiik tane verimi 153.95
kg/da ile FLIP2004-3L genotipinden elde edildigi goriilmektedir.

Genotiplerin tane verimi ortalamalari, genel tane verimi ortalamasiyla
(173.14 kg/da) ‘t testi’ ile karsilagtinnldiginda; FLIP2007-65L (192.91 kg/da),
FLIP2006-97L (190.08 kg/da), FLIP2004-46L (183.29 kg/da), FLIP2005-25L (182.6
kg/da) genotiplerinin tane verimi ortalamasi 0.01 diizeyinde, Cagil (180.71 kg/da)
genotipinin ise 0.05 diizeyinde genel ortalamadan farkli ve genel ortalamadan daha
yiiksek tane verimine sahip oldugu goriilmektedir.

FLIP2005-53L (163.03 kg/da), Yerli Kirmiz1 (160.71 kg/da), FLIP2005-15L
(157.93 kg/da), FLIP2004-3L (153.95 kg/da) genotiplerinin tane verimi ortalamasi
0.01 diizeyinde, FLIP2005-13L (164.39 kg/da) genotipinin ise 0.05 diizeyinde genel
ortalamadan farkli ve genel ortalamadan daha diisiik tane verimine sahip oldugu
belirlenmistir.

FLIP2005-10L (179.75 kg/da), FLIP2007-134L (176.57 kg/da), FLIP2006-
29L (176.12 kg/da), FLIP2007-73L (168.61 kg/da), Firat-87 (166.56 kg/da)
genotiplerinin tane verimi ortalamasi istatistiki olarak 6nemsiz bulunmustur (genel
ortalamadan farksiz). FLIP2005-10L (179.75 kg/da), FLIP2007-134L (176.57
kg/da), FLIP2006-29L (176.12 kg/da) genotipleri genel ortalamanin {istiinde
FLIP2007-73L (168.61 kg/da), Firat-87 (166.56 kg/da) ise genel ortalamanin altinda
tane verimine sahip olarak belirlenmistir.

Tane verimi degerlerinin regresyon katsayilar1 (b) incelendiginde genotiplere
ait regresyon katsayilar1 0.46 - 1.35 arasinda dagilim gostermistir. En yiiksek
regresyon katsayist FLIP2005-15L (b=1.35) genotipinden saglanirken en diisiik
deger Yerli Kirmiz1 (b=0.46) genotipinden elde edilmistir. Genotiplere ait regresyon
katsayilar1 ile regresyon ortalama katsayisi (b=1) karsilastirildiginda; Yerli Kirmizi
(b=0.46), Firat-87 (b=0.76), Cagil (b=0.77), FLIP2005-25L (b=0.80), FLIP2006-29L
(b=1.19), FLIP2005-13L (b=1.31), FLIP2005-53L (b=1.33), FLIP2005-15L (b=1.35)
genotipleri regresyon katsayilarinin istatistiki olarak 0.01 diizeyinde farkli oldugu
tespit edilmisgtir.

Ote yandan FLIP2007-73L (b=0.91), FLIP2004-46L (b=0.92), FLIP2004-3L
(b=0.93), FLIP2005-10L (b=0.97), FLIP2006-97L (b=1.09), FLIP2007-134L
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(b=1.09), FLIP2007-65L (b=1.11) genotipleri regresyon katsayilari bakimindan
ortalama regresyon katsayisindan istatistiki olarak farksiz ve ortalama stabiliteye
sahip genotip olarak saptanmustir.

Mercimek genotiplerinin tane verimi ic¢in belirlenen adaptasyon kriterleri
incelenmistir (Cizelge 4.69, Sekil 4.17 ve Sekil 4.18).

Ortalama tane verimi genel ortalamadan diisiik ve regresyon katsayist (b) ‘1’
den biiyiikk olan FLIP2005-13L, FLIP2005-15L, FLIP2005-53L genotipleri iyi
cevrelere kotli uyum gostermistir.

Ortalama tane verimi genel ortalamadan diisiik ve regresyon katsayisi (b) ‘1’
den farksiz olan FLIP2004-3L genotipi tiim c¢evre sartlarima koti uyumlu
bulunmustur.

Ortalama tane verimi genel ortalamadan diisiik ve regresyon katsayisi (b) ‘1’
den kii¢iik olan Yerli Kirmiz1 ¢esidi kotii ¢evre sartlarina kotii uyum gostermistir.

Ortalama tane verimi genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayis1 (b) ‘1’
den biiyilk olan FLIP2006-29L genotipi iyi c¢evre sartlarina orta uyumlu
bulunmustur.

Ortalama tane verimi genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi (b) ‘1’
den farksiz olan FLIP2005-10L, FLIP2007-73L, FLIP2007-134L genotipleri tiim
cevre sartlarina orta uyum gostermistir.

Ortalama tane verimi genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi (b) ‘1’
den kiiciik olan Firat-87 cesidi kotii ¢evre sartlarina orta uyum gostermistir. Biger
Sakar (2006), bi degerine gore Firat-87 ¢esidini stabil ¢esit olarak bildirmistir. Sakar
ve Biger (2003), Firat-87 ¢esidinin tane veriminin genel ortalamadan biiyiik ve
regresyon katsayisinin ‘1’den biiyiik olmasi nedeniyle iyi ¢evre kosullarna o6zel
adaptasyon gosteren ¢esit oldugunu elverisli ¢evrelerde iistiin verim verebilen gesit
oldugunu bildirmislerdir. Tiirk ve Atikyilmaz (1999), aymi c¢esidin tiim c¢evre
sartlarina iyi uyum gosteren ¢esit oldugunu bildirmislerdir. Aydogan ve ark. (2005),
Firat-87 ve Ozbek cesidinin tiim cevrelere iyi uyum gésterdigini, Seyran-96 ¢esidinin
kotii gevrelere kotii uyum gosterdigini bildirmislerdir. Sonuglarin farkli olmasi ¢evre
faktorii disinda kullanlan istatistiki metotun farkliligindan da kaynaklanabilir.

Dehghani ve ark. (2008), genotip x ¢evre interaksiyonunu tanimlamak ve stabil
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genotipleri ve onlarin verimle iligkilerini belirlemek i¢in birkag istatistik metodu ve
teknik  kullanmiglar ve kullanilan farkli stabilite metotlarinin  sonuglari
degistirebilecegini bildirmislerdir.

Ortalama tane verimi genel ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayisi (b) ‘1’
den farksiz olan FLIP2004-46L, FLIP2006-97L, FLIP2007-65L genotipleri tiim
cevre sartlarina iyi uyumlu bulunmustur. Bu bulgumuz disinda; Abo-Elwafa (1999),
57 genotip cevre interaksiyonunun linear komponentleri calisilan tiim 6zelliklerde
onemli oldugunu, stabilite analizinde; yiiksek verimli hatlarin stabil olmadiginm
bildirmistir.

Ortalama tane verimi genel ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayisi (b) ‘1’
den kiiciik olan Cagil ve FLIP2005-25L genotipleri kotli ¢evre sartlarina iyi uyum
gostermistir.

Altinbag ve Tanyolag (1999) regresyon katsayinin (b), stabiliteden ziyade
genotiplerin farkli c¢evre kosullarina olan tepki diizeylerini ve buna bagl olarak
belirli ¢evrelere uyum yeteneklerini belirledigini 6ne slirmiiglerdir. Ortalama verim
ile b parametresi arasindaki orta diizeye yakin negatif ve onemli korelasyon (-
0.478*) degerinin popiilasyonda olumsuz yada elverissiz ¢evre kosullarinda yiiksek
verim saglayabilecek bazi genotiplerin bulundugu izlenimini verdigi ifade edilebilir.
Daha diisiik regresyon katsayina sahip genotiplerin kotii kosullarin  bulundugu
cevrelere 0zel uyum gosterdigi i¢in Cagil ¢esidinin elverissiz kosullarda iyi uyum
sagladigini sdyleyebiliriz.

Tane verimi degerlerinin regresyondan ayrilis kareler ortalamalari (Sd)
incelendiginde bu degerlerin 178.67 — 2174.51 arasinda degistigi Cizelge 4.69°da
goriilmektedir. En yiiksek deger Firat-87 cesidinden elde edilirken en diisiik deger
Cagil cesidinden elde edilmistir.

Singh ve ark. (1975), Uttar yaptiklar1 denemelerinde; yiiksek ortalama verimli
regresyon katsayilarimin 1’e yakin, regresyondan sapmalarinin en az olan
genotiplerin yiiksek derecede stabil oldugunu belirlemislerdir. Yiiksek ortalama
verime sahip, regresyon katsayisinin 1’den biiylik, regresyondan sapmalarinin da

daha yiiksek olan cesitlerin en i1yi ¢evrelere adapte olabileceklerini bildirmislerdir.
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Diisiik verimli, regresyon katsayilarinin 1’in altinda ve regresyondan sapmalarinin
daha yiiksek olan ¢esitlerin kotii cevrelere uyumlu olacagini bildirmislerdir.

Tane verimine ait regresyondan ayrilis kareler ortalamalarma (S°d)
bakildiginda FLIP2004-3L, FLIP2004-46L, FLIP2005-10L, FLIP2005-13L,
FLIP2005-25L, FLIP2005-53L, FLIP2007-73L, FLIP2007-134L, Firat-87, Yerli
Kirmiz1 genotipleri 0.01 diizeyinde, FLIP2005-15L, FLIP2006-97L, FLIP2007-65L
genotiplerinin 0.05 diizeyinde istatistiki olarak farkli bulundugu (sifirdan farkli)
goriilmektedir. Ote yandan Cagil ve FLIP2006-29L genotiplerinin istatistiki olarak
farksiz (sifirdan farksiz) ve tane verimi bakimindan bu genotiplerin ayni performansi
tekrar gdsterme olasiliklariin yiiksek oldugu belirtilebilir. Sabaghnia ve ark. (2008)
tane verimi icin ¢ok fazla genotip ¢evre etkilesimi saptamislar ve hem yliksek
ortalama verim hem de ¢evrelerdeki performans stabilitesi yiiksek olan genotiplerin
stabil olduguna karar vermislerdir. Bir lokasyondaki en iyi genotipin diger
lokasyonda her zaman en iyi olmadigini bildirmislerdir.

Tane verimine ait regresyon denklemi sabit katsayis1 (a) bakimindan
mercimek genotipleri farkliliklar gostermistir. FLIP2005-15L (-75.25), FLIP2005-
53L (-67.86), FLIP2005-13L (-62.00), FLIP2006-29L (-29.23), FLIP2007-134L (-
11.66), FLIP2004-3L (-6.61) genotipleri negatif (-) sabit katsay1 (a) degerine sahip
olmustur. S6zkonusu bu genotiplerin kotii kosullarda ortalamanin altinda verime
sahip olabilecekleri tahmin edilmektedir. Ote yandan FLIP2004-46L (23.27),
FLIP2005-10L (11.25), FLIP2005-25L (43.59), FLIP2006-97L (0.67), FLIP2007-
65L (0.23), FLIP2007-73L (10.57), Firat-87 (34.66), Cagil (47.10), Yerli Kirmizi
(81.28) genotipleri pozitif (+) sabit katsayr (a) degerine sahip olmakla koti
kosullarda ortalamanin istiinde verim performansina sahip olabilecekleri
sOylenebilir.

Regresyon dogrusunun goézlemlere uyumlulugunu gosteren determinasyon
(belirlilik) katsayisidir. Bu katsay1 bagimli degiskendeki degisimlerin yiizde kaginin
bagimsiz degisken ya da degiskenler tarafindan agiklandigini  gosterir.
Determinasyon katsayisinin 1’e yakinlig1 o genotipin stabil oldugunun gostergesidir.
Genotiplerin determinasyon katsayisinin 1’e yakinligi sirasiyla FLIP2006-291.(0.93),
FLIP2005-15L(0.90), FLIP2005-13L(0.88), FLIP2007-65L(0.87), Cagil(0.87),
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FLIP2006-97L(0.86), FLIP2005-53L(0.84), FLIP2005-25L(0.71), FLIP2005-
10L(0.66), FLIP2007-134L(0.66), FLIP2007-73L(0.63), FLIP2004-46L(0.47),
FLIP2004-3L(0.46), Firat-87(0.34), Yerli Kirmiz1 (0.17) olmustur.

Calismda yer alan mercimek genotiplerinin tane verimine ait determinasyon
katsayist (R?) degerleri 0.17-0.93 arasinda degismistir. En diisiik determinasyon
katsayist degeri Yerli Kirmizi (0.17) c¢esidinden elde edilirken, en yiliksek deger
FLIP2006-29L (0.93) genotipinden elde edilmistir.

Bu c¢alismada; incelenen 6zellikler bakimindan ortalamasi genel ortalamadan
(x) yliksek, regresyon katsayisi (b) bire esit veya yakin, regresyondan ayrilis kareler
ortalamas1 “0” a yakin, determinasyon katsayisi (R?) yiiksek olan, determinasyon
sabit katsayis1 (a) pozitif ve yiiksek olan genotip stabil olarak kabul edilmistir.

Asghar ve Ark. (2012), stabilite dlgiimlerinde yliksek ortalama verim, 1’e
yakin regresyon egimi ve yiiksek R? degerlerine sahip genotiplerinin genis
adaptasyon kabiliyeti gosterdigini bildirmislerdir.

Tane  verimine ait incelenen  stabilite  parametreleri  birlikte
degerlendirildiginde; regresyondan ayrilis kareler ortalamast “0”a yakin,
determinasyon katsayis1 (R?) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a) pozitif,
ortalama tane verimi genel ortalamadan yliksek ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den
farksiz olan FLIP2006-97L, FLIP2007-65L genotipleri tiim ¢evre sartlarina iyi uyum
gosteren en stabil genotip olduklari sdylenebilir.

Ayrica regresyondan ayrilis kareler ortalamasi “0”a en yakin, determinasyon
katsayist (R?) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a) pozitif ve yiiksek, ortalama
tane verimi genel ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den kiigiik olan
Cagil cesidi kotii ¢evre sartlarina iyi uyum gosteren stabil bir c¢esit oldugu
sOylenebilir.

Bunun yanisara determinasyon sabit katsayisi (a) hari¢ incelenen tiim stabilite
parametrelerinde en kotli degerlere sahip olan Yerli Kirmizi ¢esidi stabilitesi diisiik
cesit olarak degerlendirilmistir.

Karimizadeh ve ark. (2011), bi= 1°den kiigiik olan genotipleri en stabil, bi =
1.02 degeri ile 1°e yakin genotipleri ortalama stabiliteye sahip ve iyi tane verimi ile

iyl adapte kabiliyetli genotipler olarak degerlendirmislerdir. Ali ve ark. (2012),
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Pakistan’da NARC-06-1 genotipinde yliksek verim, 1’e yakin regresyon egimi (1.09)
ve yiiksek R? degeri ile (diger stabilite parametrelerinin dikkate almadan) bu ¢esidin

en iyi ¢esit oldugunu bildirmistir.
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Sekil 4.17. Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Tane Verimi I¢gin
Belirlenen Adaptasyon Siniflari
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Sekil 4.18. Tane Verimi Degerlerinin Cevresel Indekse Gore Regresyonu
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4.15.10 Hasat indeksi (%)

Gilineydogu Anadolu Bélgesi ekolojik kosullarinda iki y1l (2011-12, 2012-13
yetistirme sezonlar1) ve ili¢ farkli lokasyonda (Diyarbakir, Sanliurfa, Adiyaman)
yetistirilen 15 kirmizi mercimek genotipinin genotip x ¢evre interaksiyonlarinin hasat
indeksine etkisi 6nemli bulunmustur. Bu nedenle stabilite durumlarim1 belirlemek
icin saptanan stabilite parametreleri Cizelge 4.70. ve Sekil 4.19, Sekil 4.20°de

verilmigtir.

Cizelge 4.70. Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Hasat Indeksi
I¢in Saptanan Stabilite Parametreleri

Ortalama  Regresyon  Reg.Ayriis  Sabit  Determinasyon

Genotipler Katsayisi Kareler Ort.  Katsayi Katsayisi
X b s%d a R?
FLIP 2004-3L 28.68 ** 0.49 ** 543~ 13.77 0.51
FLIP 2004-46L 30.33 0.92 419~ 2.25 0.83
FLIP 2005-10L 29.30 0.29 ** 499~ 20.36 0.29
FLIP 2005-13L 28.24 ** 1.00 3.51 -2.29 0.87
FLIP 2005-15L 29.83 1.29 ** 0.80 -9.42 0.98
FLIP 2005-25L 29.16 * 0.72 ** 3.70 7.16 0.77
FLIP 2005-53L 33.71 * 1.30 ** 3.20 -5.75 0.92
FLIP 2006-29L 30.25 0.90 2.33 2.88 0.89
FLIP 2006-97L 30.17 0.57 ** 3.83 12.71 0.67
FLIP 2007-65L 31.18 0.79 * 0.76 7.26 0.95
FLIP 2007-73L 31.89* 1.14 451* -2.66 0.87
FLIP 2007-134L 34.39 ** 1.80 ** 3.68 -20.22 0.95
Firat-87 28.92 * 1.34 ** 4.27* -11.92 0.91
Cagil 32.76 ** 1.55 ** 2.89 -14.46 0.95
Yerli Kirmizi 27.22 ** 0.88 247 0.33 0.88
Ortalama 30.40 1.00
Glven Siniri (0.05) 1.13 0.18
Gulven Siniri (0.01) 1.57 0.25

*p=0.05 **p=0.01 diizeyinde 6nemli

Cizelge 4.70.’te goriildiigli gibi, genotiplerin ortalama hasat indeksi degerleri
% 27.22 — % 34.39 kg/da arasinda degismistir. incelenen mercimek genotipleri
arasinda en yliksek hasat indeksi % 34.39 ile FLIP2007-134L, en diisiik hasat indeksi
% 27.22 ile Yerli Kirmiz1 genotipinden elde edildigi goriilmektedir.
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Genotiplerin hasat indeksi ortalamalari, genel hasat indeksi ortalamasiyla (%
30.40) ‘t testi’ ile karsilastirildiginda FLIP2007-134L (% 34.39), FLIP2005-53L (%
33.71), Cagil (% 32.76) genotiplerinin hasat indeksi ortalamasi 0.01 diizeyinde,
FLIP2007-73L (% 31.89) genotipinin ise 0.05 diizeyinde genel ortalamadan farkli ve
genel ortalamadan daha yiiksek hasat indeksine sahip olmuslardir. FLIP2004-3L (%
28.68), FLIP2005-13L (% 28.24), Yerli Kirmiz1 (% 27.22) genotiplerinin hasat
indeksi ortalamasi 0.01 diizeyinde, FLIP2005-25L (% 29.16), Firat-87 (% 28.92)
genotiplerinin ise 0.05 diizeyinde genel ortalamadan farkli ve genel ortalamadan
daha diisiik hasat indeksine sahip olmuslardir. FLIP2007-65L (% 31.18), FLIP2004-
46L (% 30.33), FLIP2006-29L (% 30.25), FLIP2006-97L (% 30.17), FLIP2005-15L
(% 29.83), FLIP2005-10L (% 29.30) genotiplerinin hasat indeksi ortalamasi
istatistiki olarak onemsiz ¢ikmis (genel ortalamadan farksiz) olup FLIP2007-65L (%
31.18) genotipi genel ortalamanin tistiinde FLIP2004-46L (% 30.33), FLIP2006-29L
(% 30.25), FLIP2006-97L (% 30.17), FLIP2005-15L (% 29.83), FLIP2005-10L (%
29.30) ise genel ortalamanin altinda hasat indeksine sahip olduklart saptanmustir.

Hasat indeksi degerlerinin regresyon katsayilart (b) incelendiginde
genotiplere ait regresyon katsayilari 0.29 - 1.80 arasinda dagilim gostermistir. En
yiiksek regresyon katsayis1 FLIP2007-134L (b=1.80) genotipinden saglanirken en
diisiik deger FLIP2005-10L (b=0.29) genotipinden elde edilmistir. Genotiplere ait
regresyon katsayilar1 ile regresyon ortalama katsayisi (b=1) karsilastirildiginda;
FLIP2007-134L (b=1.80), Cagil (b=1.55), Fwrat-87 (b=1.34), FLIP2005-53L
(b=1.30), FLIP2005-15L (b=1.29), FLIP2005-25L (b=0.72), FLIP2006-97L
(b=0.57), FLIP2004-3L (b=0.49), FLIP2005-10L (b=0.29) genotiplerinin regresyon
katsayilari istatistiki olarak 0.01 diizeyinde, FLIP2007-65L (b=0.79) genotipinin ise
0.05 diizeyinde farkl1 oldugu tespit edilmistir. Ote yandan FLIP2007-73L (b=1.14),
FLIP2005-13L (b=1.00), FLIP2004-46L (b=0.92), FLIP2006-29L (b=0.90), Yerli
Kirmiz1 (b=0.88) genotipleri regresyon katsayilar1 bakimindan ortalama regresyon
katsayisindan istatistiki olarak farksiz ve ortalama bir stabiliteye sahip genotip
olduklar1 saptanmuistir.

Mercimek genotiplerinin hasat indeksi i¢in belirlenen adaptasyon kriterleri

incelendiginde (Cizelge 4.70, Sekil 4.19 ve Sekil 4.20); ortalama hasat indeksi genel
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ortalamadan diisiik ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den biiyiik olan Firat-87 ¢esidi iyi
cevrelere kotli uyum; ortalama hasat indeksi genel ortalamadan diisiik ve regresyon
katsayist (b) ‘1’ den farksiz olan FLIP2005-13L, Yerli Kirmizi1 genotipleri tiim ¢evre
sartlarina kotli uyum; ortalama hasat indeksi genel ortalamadan diisiik ve regresyon
katsayis1 (b) ‘1’ den kiiclik olan FLIP2004-3L, FLIP2005-25L Genotipler kotii ¢evre
sartlarina kotli uyum; ortalama hasat indeksi genel ortalamadan farksiz ve regresyon
katsayis1 (b) ‘1’ den biiyiik olan FLIP2005-15L genotipi iyi ¢evre sartlarina orta
uyum; ortalama hasat indeksi genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi (b)
‘1’ den farksiz olan FLIP2004-46L, FLIP2006-29L genotipleri tiim ¢evre sartlarina
orta uyum; ortalama hasat indeksi genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi
(b) ‘1’ den kiigiik olan FLIP2005-10L, FLIP2006-97L, FLIP2007-65L genotipleri
kotii gevre sartlarina orta uyum; ortalama hasat indeksi genel ortalamadan yiiksek ve
regresyon katsayist (b) ‘1’ den biiyiik olan FLIP2005-53L, FLIP2007-134L, Cagil
genotipleri iyi ¢evre sartlarina iyi uyum; ortalama hasat indeksi genel ortalamadan
yiiksek ve regresyon katsayist (b) ‘1’ den farksiz olan FLIP2007-73L genotipi tim
cevre sartlarina iyl uyum gostermistir.

Hasat indeksi degerlerinin regresyondan ayrilis kareler ortalamalari (Sd)
incelendiginde bu degerlerin 0.76 — 5.43 arasinda degistigi Cizelge 4.70’te
goriilmektedir. En yiiksek deger FLIP2004-3L genotipinden elde edilirken en diisiik
deger FLIP2007-65L genotipinden elde edilmistir.

Eberhard ve Russel (1966) regresyon katsayisinin yaninda regresyondan
sapmalarin1 da diger bir stabilite parametresi olarak ele almiglar ve regresyon
katsayist 1.0', regresyondan sapmalar1 0.0'a yakin olan ve yiiksek verim degerine
sahip genotipleri stabil olarak degerlendirmislerdir. Bir genotipin regresyondan
ayrilis kareler ortalamasi ne kadar kii¢iikse genotipin ayni 6zelligi tekrar gosterme
olasilig1 o kadar yiiksektir.

Hasat indeksine ait regresyondan ayrihis kareler ortalamalarma  (S*d)
bakildiginda FLIP2004-3L, FLIP2004-46L, FLIP2005-10L, FLIP2007-73L, Firat-87
genotiplerinin 0.05 diizeyinde istatistiki olarak farkli bulundugu (sifirdan farklr)
goriilmektedir. Ote yandan FLIP2005-13L, FLIP2005-15L, FLIP2005-25L,
FLIP2005-53L, FLIP2006-29L, FLIP2006-97L, FLIP2007-65L, FLIP2007-134L,
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Cagil, Yerli Kirmiz1 genotiplerinin istatistiki olarak farksiz (sifirdan farksiz) ve hasat
indeksi bakimindan bu genotiplerin ayn1 performansi tekrar gosterme olasiliklarinin
yiiksek oldugu belirtilebilir.

Hasat indeksine ait regresyon denklemi sabit katsayist (a) bakimindan
mercimek genotipleri farkliliklar gostermistir. FLIP2007-134L (-20.22), Cagil (-
14.46), Firat-87 (-11.92), FLIP2005-15L (-9.42), FLIP2005-53L (-5.75), FLIP2007-
73L (-2.66), FLIP2005-13L (-2.29) genotipleri negatif (-) sabit katsay1 (a) degerine
sahip olmustur. S6zkonusu bu genotiplerin kotii kosullarda ortalamanin altinda hasat
indeksine sahip olabilecekleri tahmin edilmektedir. Ote yandan FLIP2005-10L
(20.36), FLIP2004-3L (13.77), FLIP2006-97L (12.71), FLIP2007-65L (7.26),
FLIP2005-25L (7.16), FLIP2006-29L (2.88), FLIP2004-46L (2.25), Yerli Kirmiz1
(0.33) genotipleri pozitif (+) sabit katsay1 (a) degerine sahip olmakla kétii kosullarda
ortalamanin Uistiinde hasat indeksi performansina sahip olabilecekleri sdylenebilir.

Regresyon dogrusunun goézlemlere uyumlulugunu gosteren determinasyon
(belirlilik) katsayisidir. Bu katsay1 bagimli degiskendeki degisimlerin yiizde kaginin
bagimsiz degisken ya da degiskenler tarafindan agiklandigini  gosterir.
Determinasyon katsayisinin 1’e yakinlig1 o genotipin stabil oldugunun gostergesidir.
Calismda yer alan mercimek genotiplerinin hasat indeksine ait determinasyon
katsayisi (R?) degerleri 0.29 — 0.98 arasinda degismistir. En diisiik determinasyon
katsayist degeri FLIP2005-10L (0.29) genotipinden elde edilirken, en yiiksek deger
FLIP2005-15L (0.98) genotipinden elde edilmistir.

Bu calismada; incelenen 6zellikler bakimindan ortalamasi genel ortalamadan
(x) yiiksek, regresyon katsayisi (b) bire esit veya yakin, regresyondan ayrilis kareler
ortalamas1 “0” a yakin, determinasyon katsayis1 (R?) yiiksek olan, determinasyon
sabit katsayisi (a) pozitif ve yiiksek olan genotip stabil olarak kabul edilmistir.

Hasat indeksine ait incelenen  stabilite  parametreleri  birlikte
degerlendirildiginde; regresyondan ayrilis kareler ortalamast “0”a yakin,
determinasyon katsayisi (R?) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a) pozitif,
ortalama hasat indeksi genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den
farksiz olan FLIP2004-46L, FLIP2006-29L genotipleri tiim c¢evre sartlarina orta

uyum gosteren en stabil genotip olduklar1 s6ylenebilir.
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Sekil 4.19. Farkli Cevrelerde Yetistirilen Mercimek Genotiplerinin Hasat Indeksi
I¢in Belirlenen Adaptasyon Siniflar:
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Sekil 4.20. Hasat Indeksi Degerlerinin Cevresel Indekse Gore Regresyonu
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5. SONUCLAR VE ONERILER

Bu caligma ile iilkemizde mercimek yetistiriciliginin en ¢ok yapildig
Glineydogu Anadolu bolgemizin ii¢ farkli lokasyonunda (Diyarbakir, Sanlurfa ve
Adiyaman) iki yil siireyle (2011-12, 2012-13 yetistirme sezonlarinda) onbes
mercimek genotipinin bazi dnemli tarimsal 6zellikleri ve bu o6zellikler acgisindan
genotip X ¢evre interaksiyonlari ile stabiliteleri incelenmis olup elde edilen bulgulara
gore sonuglar asagida verilmistir.

Cikis Siiresi (glin): Varyans analiz sonuglarina gore ¢ikis stireleri bakimindan
yillar, lokasyonlar, y1l x lokasyon ve genotiplerin interaksiyonlarina ait varyasyon
kaynaklart 0.01 seviyesinde istatistiki olarak Onemli bulunurken, yi1l x genotip,
lokasyon x genotip ve yil x lokasyon x genotip interaksiyonlar: istatistiki olarak
Onemsiz bulunmustur.

2011-12 yetistirme sezonunda ¢ikis siiresi Diyarbakir’da 34.5 - 35.8 giin,
Adiyaman’da 27.5 - 28.5 giin, Sanlurfa’da 31.3 - 32.3 giin arasinda degismistir. En
erken ¢ikis Diyarbakir’da FLIP2004-3L, Adiyaman’da FLIP2004-46L, FLIP2007-
65L ve FLIP2007-134L, Sanlwrfa’da FLIP2004-3L ve FLIP2005-13L
genotiplerinden, en geg ¢ikis Diyarbakir’da FLIP2005-25L, Adiyaman’da FLIP2006-
97L, Sanlurfa’da FLIP2005-53L, FLIP2007-73L ve Firat-87 genotiplerinden elde
edilmistir.

2012-13 yetistirme sezonunda ¢ikig siiresi Diyarbakir’da 20.3 - 21.5 giin,
Adiyaman’da 24.0 - 25.8 giin, Sanlhurfa’da 19.3 - 20.8 giin arasinda degismistir. En
ertken c¢ikis Diyarbakir’da FLIP2004-3L, FLIP2004-46L ve FLIP2005-15L,
Adiyaman’da FLIP2006-29L, Sanlrfa’da FLIP2004-3L ve Cagil genotiplerinden,
en ge¢c c¢ikis Diyarbakir’da FLIP2005-13L, Adiyaman’da FLIP2005-25L,
Sanlurfa’da FLIP2007-65L genotiplerinden elde edilmistir.

Y1l x lokasyon x genotip interaksiyonunda en erken ¢ikis FLIP2004-3L ve
Cagil (19.3 giin) genotipleri ile Sanlwrfa lokasyonunun 2012-13 yetistirme
sezonundan, en ge¢ c¢ikis FLIP2005-25L (35.8 giin) genotipi ile Diyarbakir

lokasyonunun 2011-12 yetistirme sezonundan elde edilmistir. Y1l x lokasyon x
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genotip interaksiyonunda en kisa ve en uzun c¢ikis siiresi arasinda 16.5 giin fark
bulunmustur.

Metrekarede Bitki Sayisi (adet): Varyans analiz sonuglarina gore metrekarede
bitki sayilar1 bakimindan yillar, lokasyonlar, yi1l x lokasyon ve yil x lokasyon x
genotip interaksiyonlarina ait varyasyon kaynaklar1 0.01 seviyesinde istatistiki olarak
onemli bulunurken, genotipler, yil x genotip ve lokasyon x genotip interaksiyonlari
istatistiki olarak 6nemsiz bulunmustur.

2011-12 yetistirme sezonunda metrekarede bitki sayis1 Diyarbakir’da 250.8 -
260.3 adet, Adiyaman’da 241.8 - 251.8 adet, Sanliurfa’da 238.8 - 248.3 adet arasinda
degismistir. En fazla metrekarede bitki sayist1 Diyarbakir’da FLIP2004-46L,
Adiyaman’da FLIP2007-134L, Sanlwrfa’da Firat-87 genotiplerinden, en az
metrekarede bitki sayisi Diyarbakir’da Yerli Kirmizi, Adiyaman’da FLIP2004-3L,
Sanlurfa’da FLIP2007-134L genotiplerinden elde edilmistir.

2012-13 yetistirme sezonunda metrekarede bitki sayisi Diyarbakir’da 248 -
259.5adet, Adiyaman’da 240.0 - 250.0 adet, Sanliurfa’da 238.3 - 247.8 adet arasinda
degismistir. En fazla metrekarede bitki sayist Diyarbakir’da Yerli Kirmizi,
Adiyaman’da FLIP2005-10L, Sanlurfa’da FLIP2004-3L genotiplerinden, en az
metrekarede bitki sayis1 Diyarbakir’da FLIP2004-46L, Adiyaman’da FLIP2007-
134L, Sanhurfa’da FLIP2005-13L genotiplerinden elde edilmistir.

Y1l x lokasyon x genotip interaksiyonunda en fazla metrekarede bitki sayisi
FLIP2004-46L (260.3 adet) genotipi ile Diyarbakir lokasyonunun 2011-12 yetistirme
sezonundan, en az metrekarede bitki sayist FLIP2005-13L (238.3 adet) genotipi ile
Sanliurfa lokasyonunun 2012-13 yetistirme sezonundan elde edilmistir. Yil x
lokasyon x genotip interaksiyonunda en fazla ve en az metrekarede bitki sayisi
arasinda 22 adet fark bulunmustur.

Ciceklenme Giin Sayisi (giin): Varyans analiz sonuglarina gore ¢iceklenme
giin sayis1 bakimindan yillar, lokasyonlar, y1l x lokasyon, genotipler, yil x genotip,
lokasyon x genotip ve yil x lokasyon x genotip interaksiyonlarna ait varyasyon
kaynaklar1 0.01 seviyesinde istatistiki olarak énemli bulunmustur.

2011-12 yetistirme sezonunda ¢iceklenme giin sayis1 Diyarbakir’da 129.0 -
134.0 giin, Adiyaman’da 111.5 - 122.8 giin, Sanliurfa’da 110.3 - 114.5 giin arasinda
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degismistir. En erken c¢iceklenme Diyarbakir’da FLIP2004-46L, Adiyaman’da
FLIP2004-3L, Sanlurfa’da FLIP2006-29L genotiplerinden, en ge¢ ¢igeklenme her
tic lokasyonda da Yerli Kirmizi ¢esidinden elde edilmistir.

2012-13 yetistirme sezonunda ¢igceklenme giin sayis1 Diyarbakir’da 120.5 -
125.5 giin, Adiyaman’da 109.3 - 114.8 giin, Sanlurfa’da 108.0 - 112.8 giin arasinda
degismistir. En erken ¢i¢ceklenme Diyarbakir’da Cagil, Adiyaman’da FLIP2004-46L,
Sanlurfa’da FLIP2006-29L, FLIP2007-65L genotiplerinden, en ge¢ ¢igeklenme
Diyarbakir ve Sanlurfa’da Firat-87, Adiyaman’da Yerli Kirmizi ¢esitlerinden elde
edilmistir.

Genotiplerin c¢iceklenme gilin sayis1 i¢in belirlenen adaptasyon kriterleri
incelendiginde FLIP2006-29L genotipi iyi ¢evrelere kotii uyum; FLIP2004-46L
genotipi tim ¢evre sartlarina kotii uyum; FLIP2004-3L, FLIP2007-73L genotipleri
kotii cevre sartlarina kot uyum; FLIP2005-25L, FLIP2007-65L, FLIP2007-134L
genotipleri iyi ¢evre sartlarina orta uyum; FLIP2005-15L, FLIP2006-97L genotipleri
tim cevre sartlarina orta uyum; FLIP2005-10L, FLIP2005-13L, FLIP2005-53L
genotipleri kotli ¢evre sartlarina orta uyum; Firat-87, Yerli Kirmiz1 ¢esitleri tiim
cevre sartlarina iyi uyum; Cagil ¢esidi kotli ¢evre sartlarina iyi uyum gostermistir.

Ciceklenme giin sayisina ait incelenen stabilite parametreleri birlikte
degerlendirildiginde; regresyondan ayrilis kareler ortalamast “0”a yakin,
determinasyon katsayisi (R?) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a) pozitif,
ortalama ¢igeklenme giin sayisi1 genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi (b)
‘1’ den farksiz olan FLIP2006-97L genotipi tiim ¢evre sartlarina orta uyum gdsteren
en stabil genotip oldugu sdylenebilir.

Ayrica determinasyon katsayis1 (R”) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a)
pozitif ve yiiksek, ortalama ¢igeklenme giin sayisi genel ortalamadan yiiksek (daha
gec ciceklenen) ve regresyon katsayisi (b) ‘1” den farksiz olan Firat-87, Yerli Kirmizi
cesitleri tiim ¢evre sartlarina iyi uyum gosteren ¢esitler oldugu sdylenebilir.

Fizyolojik Olgunlagsma Giin Sayis1 (glin): Varyans analiz sonuglarina gore
fizyolojik olgunlasma giin sayilar1 bakimindan lokasyonlar, yil x lokasyon,

genotipler, yi1l x genotip, lokasyon x genotip ve yil x lokasyon x genotip
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interaksiyonlarina ait varyasyon kaynaklar1 0.01 seviyesinde, yillarin interaksiyonu
ise 0.05 seviyesinde istatistiki olarak 6nemli bulunmustur.

2011-12 yetistirme sezonunda fizyolojik olgunlagsma giin sayis1 Diyarbakir’da
169.3 - 173.3 giin, Adiyaman’da 155.8 - 167.0 giin, Sanliurfa’da 148.8 - 152.3 giin
arasinda degismistir. En erken olgunlasma Diyarbakir’da FLIP2004-46L,
Adiyaman’da  FLIP2004-3L, Sanlwurfa’da  FLIP2004-46L, FLIP2005-10L,
FLIP2006-29L genotiplerinden, en ge¢ olgunlasma Diyarbakir, Adiyaman ve
Sanliurfa’da Yerli Kirmizi ¢esidinden elde edilmistir.

2012-13 yetistirme sezonunda fizyolojik olgunlasma giin sayis1 Diyarbakir’da
166.3 — 171.8 giin, Adiyaman’da 157.5 — 163.8 giin, Sanlurfa’da 152.5 — 157.3 giin
arasinda degismistir. En erken olgunlasma Diyarbakir’da Cagil, Adiyaman’da
FLIP2004-46L, Sanlurfa’da FLIP2005-13L genotiplerinden, en ge¢ olgunlagma her
tic lokasyonda da ayni gruba giren Firat-87 ve Yerli Kirmiz1 ¢esitlerinden elde
edilmistir.

Genotiplerin fizyolojik olgunlagsma giin sayisi icin belirlenen adaptasyon
kriterleri incelendiginde FLIP2006-29L genotipi iyi ¢evrelere kotii uyum; FLIP2004-
46L genotipi tiim c¢evre sartlarma kot uyum; FLIP2004-3L, FLIP2007-73L
genotipleri kotii ¢evre sartlarina kotii uyum; FLIP2007-65L, FLIP2007-134L
genotipleri iyi c¢evre sartlarina orta uyum; FLIP2005-10L, FLIP2005-15L,
FLIP2005-25L,  FLIP2006-97L genotipleri tiim c¢evre sartlarina orta uyum;
FLIP2005-13L, FLIP2005-53L genotipleri kotii ¢cevre sartlarina orta uyum; Firat-87,
Yerli Kirmizi gesitleri iyi ¢evre sartlarina iyi uyum; Cagil ¢esidi kotii ¢evre sartlarina
1yl uyum gostermistir.

Fizyolojik olgunlasma giin sayisina ait incelenen stabilite parametreleri
birlikte degerlendirildiginde; regresyondan ayrilis kareler ortalamasi “0”a yakin,
determinasyon katsayis1 (R?) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a) pozitif,
ortalama ¢igeklenme giin sayis1 genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi (b)
‘1’ den farksiz olan FLIP2005-10L ve FLIP2005-15L genotipleri tiim c¢evre
sartlarina orta uyum gdsteren en stabil genotip olduklar1 sdylenebilir. Bunun yaninda
determinasyon sabit katsayisi (a) negatif ama regresyondan ayrilis kareler ortalamasi

“0”a en yakin, determinasyon katsayis1 (R?) yiiksek, ortalama fizyolojik olgunlasma
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giin sayis1 genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den farksiz olan,
FLIP2005-25L, FLIP2006-97L genotipleri tiim ¢evre sartlarina orta uyum gosteren
stabil genotip olduklar1 sylenebilir.

Ayrica determinasyon katsayisi (R?) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a)
negatif, ortalama fizyolojik olgunlagsma giin sayisi genel ortalamadan yiiksek (daha
gec olgunlasan) ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den biiyiik olan Firat-87, Yerli Kirmizi
cesitleri iyi ¢evre sartlarina iyi uyum gosteren ¢esit olduklari sdylenebilir.

Beklendigi gibi ¢ok erken olgunlasan cesitler ozellikle diigiik verimli
cevrelere adapte olurlar. (Tiim diisiik verimli ¢evrelere adapte olan gesitlerin erken
olgunlasmamasina ragmen). Benzer sekilde gec¢ olgunlasan cesitler yiiksek verimli
cevrelere adapte olurlar (Finlay ve Wilkinson 1963).

Bitki Boyu (cm): Varyans analiz sonuglarina gore bitki boylar1 bakimindan
yillar, lokasyonlar, yil x lokasyon, genotipler, lokasyon x genotip ve yil x lokasyon x
genotip interaksiyonlarina ait varyasyon kaynaklar1 0.01 seviyesinde istatistiki olarak
onemli bulunurken yil x genotip interaksiyonu istatistiki olarak Onemsiz
bulunmustur.

2011-12 yetistirme sezonunda bitki boylar1 Diyarbakir’da 28.6 - 36.8 cm,
Adiyaman’da 20.9 - 23.3 cm, Sanlrfa’da 21.4 - 25.5 cm arasinda degismistir. En
uzun bitki boyu Diyarbakir ve Adiyaman’da Yerli Kirmizi, Sanlurfa’da Firat-87
cesitlerinden, en kisa bitki boyu Diyarbakir’da FLIP2004-46L ve FLIP2006-29L,
Adiyaman’da FLIP2004-3L, Sanlwurfa’da FLIP2004-46L genotiplerinden elde
edilmistir.

2012-13 yetistirme sezonunda bitki boylar1 Diyarbakir’da 24.5 - 32.8 cm,
Adiyaman’da 27.3 - 34.3 cm, Sanhrfa’da 29.5 - 34.3 cm arasinda degismistir. En
uzun bitki boyu Diyarbakir ve Adiyaman’da Yerli Kirmizi, Sanlurfa’da FLIP2005-
15L, FLIP2007-134L ve Firat-87 genotiplerinden, en kisa bitki boyu Diyarbakir’da
FLIP2005-53L, Adiyaman ve Sanlurfa’da FLIP2004-3L genotiplerinden elde
edilmistir.

Genotiplerin bitki boyu i¢in belirlenen adaptasyon kriterleri incelendiginde
FLIP2004-46L, FLIP2006-29L genotipleri tiim ¢evre sartlarina kotii uyum;
FLIP2004-3L, FLIP2005-53L genotipleri kotii cevre sartlarina kot uyum;
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FLIP2005-13L, FLIP2005-15L, FLIP2007-134L genotipleri 1yi ¢evre sartlarina orta
uyum; FLIP2005-10L, FLIP2005-25L, FLIP2006-97L, FLIP2007-65L, FLIP2007-
73L genotipleri kotii ¢evre sartlarina orta uyum; Firat-87, Cagil ¢esitleri iyi g¢evre
sartlarina iyi uyum; Yerli Kirmizi ¢esidi tiim ¢evre sartlarina iyi uyum gostermistir.

Bitki boyuna ait incelenen stabilite parametreleri birlikte degerlendirildiginde;
ortalama bitki boyu genel ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den
farksiz olan Yerli Kirmizi ¢esidi tiim ¢evre sartlarina iyi uyum gostermesine ragmen
regresyondan ayrilis kareler ortalamas en yiiksek ve determinasyon katsayis1 (R?) da
en diisiik oldogundan stabil oldugu sdylenemez. Bunun yanisara ortalama bitki boyu
genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayist (b) ‘1’ den kiigiik olan FLIP2005-
10L, FLIP2005-25L, FLIP2006-97L, FLIP2007-65L genotipleri kotii ¢evre sartlarina
orta uyum gostermelerine ragmen regresyondan ayrilis kareler ortalamasi “0” a
yakin, determinasyon katsayis1 (R?) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a) pozitif
ve yliksek genotip olduklarindan stabil olarak kabul edilmistir.

Sap Uzunlugu (cm): Varyans analiz sonuglarina goére sap uzunluklari
bakimindan yillar, lokasyonlar, yi1l x lokasyon, genotipler, lokasyon x genotip
interaksiyonlarina ait varyasyon kaynaklari 0.01 seviyesinde, yi1l x lokasyon x
genotip interaksiyonu ise 0.05 seviyesinde istatistiki olarak 6nemli bulunurken yil x
genotip interaksiyonu istatistiki olarak 6nemsiz bulunmustur.

2011-12 yetistirme sezonunda sap uzunlugu Diyarbakir’da 32.8 - 42.0 cm,
Adiyaman’da 26.3 -30.3 cm, Sanlurfa’da 26.2 - 31.2 cm arasinda degismistir. En
uzun sap Diyarbakir ve Adiyaman’da Yerli Kirmizi, Sanlurfa’da Firat-87
cesitlerinden, en kisa sap Diyarbakir’da FLIP2006-29L, Adiyaman’da FLIP2004-3L,
Sanlurfa’da FLIP2004-46L genotiplerinden elde edilmistir.

2012-13 yetistirme sezonunda sap uzunlugu Diyarbakir’da 29.8 - 40.0 cm,
Adiyaman’da 33.0 - 43.5 cm Sanlurfa’da 36.3 - 41.3 cm arasinda degismistir. En
uzun sap Diyarbakir ve Adiyaman’da Yerli Kirmizi, Sanlhurfa’da FLIP2007-134L
genotiplerinden, en kisa sap Diyarbakir’da FLIP2005-53L, Adiyaman ve
Sanlurfa’da FLIP2004-3L genotiplerinden elde edilmistir.

Genotiplerin sap uzunlugu i¢in belirlenen adaptasyon kriterleri incelendiginde

FLIP2004-46L, FLIP2005-53L, FLIP2006-29L genotipleri tiim ¢evre sartlaria kotii
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uyum; FLIP2004-3L genotipi kotli ¢evre sartlarina kotii uyum; FLIP2005-13L,
FLIP2005-15L genotipleri iyi ¢evre sartlarina orta uyum; FLIP2005-10L, FLIP2005-
25L, FLIP2006-97L, FLIP2007-65L, FLIP2007-73L genotipleri kotii ¢evre sartlarina
orta uyum; Yerli Kirmizi, FLIP2007-134L genotipleri iyi ¢evre sartlarina iyi uyum;
Firat-87 ve Cagil ¢esitleri tim ¢evre sartlarina iyi uyum gostermistir.

Sap  uzunluguna ait incelenen  stabilite = parametreleri  birlikte
degerlendirildiginde; regresyondan ayrilis kareler ortalamast “0”a  yakin,
determinasyon katsayis1 (R?) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a) pozitif,
ortalama sap uzunlugu genel ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den
farksiz olan Firat-87 ve Cagil cesitleri tiim cevre sartlarina iyi uyum gosteren stabil
genotip olduklart sdylenebilir. Bunun yanisara ortalama sap uzunlugu genel
ortalamadan farksiz ve regresyon katsayist (b) ‘1’ den kiigiik olan FLIP2005-10L,
FLIP2005-25L, FLIP2006-97L, FLIP2007-65L, FLIP2007-73L genotipleri kotii
cevre sartlarina orta uyum gostermelerine ragmen regresyondan ayrilis kareler
ortalamas1 “0” a yakn, determinasyon katsayis1 (R?) yiiksek, determinasyon sabit
katsayis1 (a) pozitif genotip olduklarindan stabil olarak kabul edilebililer.

[lk Bakla Yiiksekligi (cm): Varyans analiz sonuglarina gore ilk bakla
yiikseklikleri bakimindan yillar, lokasyonlar, yi1l x lokasyon ve genotiplerin
interaksiyonlarina ait varyasyon kaynaklar1 0.01 seviyesinde istatistiki olarak 6nemli
bulunurken yil x genotip, lokasyon x genotip ve yil x lokasyon x genotip
interaksiyonlari istatistiki olarak 6nemsiz bulunmustur.

2011-12 yetistirme sezonunda ilk bakla yiiksekligi Diyarbakir’da 12.9 - 17.4
cm, Adiyaman’da 10.0 - 12.6 cm, Sanlhurfa’da 11.2 - 15.4 cm arasinda degismistir.
En uzun ilk bakla yiiksekligi Diyarbakir’da Yerli Kirmizi, Adiyaman’da FLIP2007-
65L, Sanlurfa’da FLIP2007-134L genotiplerinden, en kisa ilk bakla yiiksekligi
Diyarbakir’da  FLIP2006-29L, Adiyaman ve  Sanlwurfa’da  FLIP2004-3L
genotiplerinden elde edilmistir.

2012-13 yetistirme sezonunda ilk bakla yiiksekligi Diyarbakir’da 12.3 - 16.8
cm, Adiyaman’da 13.5 - 19.5 cm, Sanlrfa’da 19.5 - 24.8 cm arasinda degismistir.
En uzun ilk bakla yiiksekligi Diyarbakir ve Adiyaman’da Yerli Kirmizi, Sanlurfa’da
Firat-87 genotiplerinden, en kisa ilk bakla yiiksekligi Diyarbakir’da FLIP2004-3L,
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FLIP2005-15L, Adiyaman’da  FLIP2004-3L, Sanlwrfa’da  FLIP2007-73L
genotiplerinden elde edilmistir.

Y1l x lokasyon x genotip interaksiyonunda en uzun ilk bakla yiiksekligi Firat-
87 (24.8 cm) ¢esidi ile Sanlurfa lokasyonunun 2012-13 yetistirme sezonundan, en
kisa ilk bakla yiiksekligi FLIP2004-3L (10.0 cm) genotipi ile Adiyaman
lokasyonunun 2011-12 yetistirme sezonundan elde edilmistir. Y1l x lokasyon x
genotip interaksiyonunda en uzun ve en kisa ilk bakla yiiksekligi arasinda 14.8 cm
fark bulunmustur.

Bitkide Ana Dal Sayisi (adet): Varyans analiz sonuglarina gore bitkide ana
dal sayilar1 bakimindan yillar, lokasyonlar, yil x lokasyon ve genotiplerin
interaksiyonlarina ait varyasyon kaynaklart 0.01 seviyesinde istatistiki olarak dnemli
bulunurken yil x genotip, lokasyon x genotip ve yil x lokasyon x genotip
interaksiyonlari istatistiki olarak 6nemsiz bulunmustur.

2011-12 yetistirme sezonunda bitkide ana dal sayist Diyarbakir’da 2.1-2.9
adet, Adiyaman’da 2.1-2.5 adet, Sanliurfa’da 2.1-2.7 adet arasinda degismistir.

2012-13 yetistirme sezonunda bitkide ana dal sayis1 Diyarbakir’da 2.0-2.5
adet, Adiyaman’da 2.0-2.3 adet, Sanlurfa’da 2.0-2.5 adet arasinda degismistir.

Bitkide Bakla Sayis1 (adet): Varyans analiz sonuglarina gore bitkide bakla
sayilar1 bakimindan yillar, lokasyonlar, y1l x lokasyon, genotipler, yil x genotip,
lokasyon x genotip ve yil x lokasyon x genotip interaksiyonlarna ait varyasyon
kaynaklar1 0.01 seviyesinde istatistiki olarak énemli bulunmustur.

2011-12 yetistirme sezonunda bitkide bakla sayis1 Diyarbakir’da 25.8 - 51.7
adet, Adiyaman’da 29.9 - 53.8 adet, Sanlwurfa’da 15.9 - 34.6 adet arasinda
degismistir. En fazla bitkide bakla sayis1 Diyarbakir’da FLIP2006-97L,
Adiyaman’da FLIP2007-134L, Sanlrfa’da FLIP2005-25L genotiplerinden, en az
bitkide bakla sayis1 Diyarbakir’da Yerli Kirmizi, Adiyaman’da FLIP2005-53L,
Sanliurfa’da FLIP2007-134L, genotiplerinden elde edilmistir.

2012-13 yetistirme sezonunda bitkide bakla sayis1 Diyarbakir’da 23.3 - 38.5
adet, Adiyaman’da 23.0 - 37.5 adet, Sanlurfa’da 20.5 - 29.8 adet arasinda
degismistir. En fazla bitkide bakla sayis1i Diyarbakir’da FLIP2005-10L,
Adiyaman’da FLIP2006-97L, Sanlrfa’da FLIP2007-134L genotiplerinden, en az
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bitkide bakla sayis1 Diyarbakir’da FLIP2005-53L, Adiyaman’da FLIP2007-134L,
Sanliurfa’da Firat-87 genotiplerinden elde edilmistir.

Genotiplerin bitkide bakla sayisi1 igin belirlenen adaptasyon kriterleri
incelendiginde FLIP2007-65L, Yerli Kirmizi genotipleri tiim ¢evre sartlarina kotii
uyum; FLIP2004-3L, FLIP2005-53L, FLIP2007-73L genotipleri kotii c¢evre
sartlarina kotli uyum; FLIP2005-13L, FLIP2007-134L, Firat-87 genotipleri iyi ¢evre
sartlarina orta uyum; FLIP2005-15L genotipi tiim c¢evre sartlarina orta uyum;
FLIP2004-46L, FLIP2005-10L genotipleri kotii ¢evre sartlarina orta uyum;
FLIP2006-97L genotipi 1yi ¢evre sartlarina iyi uyum; FLIP2006-29L, Cagil
genotipleri tiim ¢evre sartlarmma iyi uyum; FLIP2005-25L genotipi kotlii ¢evre
sartlarina iyl uyum gostermistir.

Bitkide bakla sayisina ait incelenen stabilite parametreleri birlikte
degerlendirildiginde; regresyondan ayrilis kareler ortalamasi yiliksek olmasina
ragmen determinasyon katsayisi (R?) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a)
pozitif, ortalama bitkide bakla sayis1 genel ortalamadan yiliksek ve regresyon
katsayist (b) ‘1’ den farksiz olan Cagil ¢esidi tiim ¢evre sartlarina iyi uyum gosteren
stabil genotip oldugu sdylenebilir. Ayrica determinasyon sabit katsayisi (a) negatif
olmasina ragmen regresyondan ayrilis kareler ortalamasi “0”a yakin, determinasyon
katsayisi (R?) yiiksek, ortalama bitkide bakla sayis1 genel ortalamadan yiiksek ve
regresyon katsayist (b) ‘1’ den farksiz olan FLIP2006-29L genotipi tiim c¢evre
sartlarina iyi uyum gosteren stabil genotip oldugu sdylenebilir.

Bunun yanisara incelenen tiim stabilite parametrelerinde en kotii degerlere
sahip olan Yerli Kirmizi ¢esidi tiim ¢evre sartlarina kotii uyum gosteren stabilitesi en
diisiik ¢esit olarak degerlendirilmistir.

Bitkide Tane Sayisi (adet): Varyans analiz sonuglarma gore bitkide tane
sayilar1 bakimindan yillar, lokasyonlar, yil x lokasyon, genotipler, y1l x genotip,
lokasyon x genotip ve yil x lokasyon x genotip interaksiyonlarina ait varyasyon
kaynaklar1 0.01 seviyesinde istatistiki olarak énemli bulunmustur.

2011-12 yetistirme sezonunda bitkide tane sayisi Diyarbakir’da 31.2 - 52.9
adet, Adiyaman’da 25.0 - 57.1 adet, Sanlwurfa’da 14.2 - 32.2 adet arasinda
degismistir. En fazla bitkide tane sayis1 Diyarbakir’da FLIP2006-97L, Adiyaman’da
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FLIP2007-134L, Sanlwurfa’da FLIP2005-25L genotiplerinden, en az bitkide tane
sayist Diyarbakir’da FLIP2005-10L, Adiyaman’da FLIP2005-53L, Sanliurfa’da
FLIP2005-13L genotiplerinden elde edilmistir.

2012-13 yetistirme sezonunda bitkide tane sayisi Diyarbakir’da 24.8 - 39.0
adet, Adiyaman’da 22.5 - 37.8 adet, Sanlwurfa’da 18.8 - 30.8 adet arasinda
degismistir. En fazla bitkide tane sayis1 Diyarbakir ve Adiyaman’da FLIP2005-10L,
Sanliurfa’da FLIP2007-134L genotiplerinden, en az bitkide tane sayis1 Diyarbakir’da
FLIP2005-53L, Adiyaman’da FLIP2004-3L, Sanlrfa’da Firat-87 genotiplerinden
elde edilmistir.

Genotiplerin bitkide tane sayisi ic¢in belirlenen adaptasyon kriterleri
incelendiginde FLIP2005-15L, FLIP2007-65L, FLIP2007-73L genotipleri tim ¢evre
sartlarina kotii uyum; FLIP2004-3L, FLIP2005-53L genotipleri kotii ¢evre sartlarina
kotli uyum; FLIP2005-13L, Firat-87, Yerli Kirmiz1 genotipleri iyi ¢evre sartlarina
orta uyum; FLIP2006-29L genotipi tiim cevre sartlarina orta uyum; FLIP2004-46L,
FLIP2005-10L genotipleri kotii cevre sartlarina orta uyum; FLIP2006-97L,
FLIP2007-134L genotipleri iyi ¢evre sartlarina iyi uyum; Cagil ¢esidi tiim cevre
sartlarima iyi uyum; FLIP2005-25L genotipi kotii cevre sartlarina iyi uyum
gostermistir.

Bitkide tane sayisina ait incelenen stabilite parametreleri birlikte
degerlendirildiginde; regresyondan ayrilis kareler ortalamasi yiiksek olmasina
ragmen determinasyon katsayisi (R”) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a)
pozitif, ortalama bitkide bakla sayisi genel ortalamadan yiiksek ve regresyon
katsayist (b) ‘1’ den farksiz olan Cagil ¢esidi tiim ¢evre sartlarina iyi uyum gosteren
stabil genotip oldugu sodylenebilir. Ayrica determinasyon sabit katsayisi (a) pozitif,
regresyondan ayrilis kareler ortalamasi “0”a yakin, determinasyon katsayisi (R?)
yuksek, ortalama bitkide tane sayisi genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi
(b) ‘I’ den farksiz olan FLIP2006-29L genotipi tiim ¢evre sartlarina orta uyum
gosteren stabil genotip oldugu sdylenebilir.

1000 Tane Agirlig1 (g): Varyans analiz sonuglarina gore bin tane agirliklar

bakimindan yillar, lokasyonlar, yil x lokasyon, genotipler, yil x genotip, lokasyon x
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genotip ve yil x lokasyon x genotip interaksiyonlarina ait varyasyon kaynaklar1 0.01
seviyesinde istatistiki olarak 6nemli bulunmustur.

2011-12 yetistirme sezonunda bin tane agirligr Diyarbakir’da 36.3 - 49.9 g,
Adiyaman’da 36.5 - 46.9 g, Sanlurfa’da 39.2 - 50.8 g arasinda degismistir. En
ylksek bin tane agirligr Diyarbakir’da FLIP2007-73L, Adiyaman’da FLIP2005-10L,
Sanliurfa’da FLIP2005-25L genotiplerinden, en diisiik bin tane agirligi Diyarbakir’da
Cagil, Adiyaman’da Yerli Kirmizi, Sanlurfa’da FLIP2007-134L genotiplerinden
elde edilmistir.

2012-13 yetistirme sezonunda bin tane agirlig1r Diyarbakir’da 29.4 - 43.5 g,
Adiyaman’da 31.3 - 43.3 g, Sanhwurfa’da 31.0 - 42.5 g arasinda degismistir. En
yiiksek bin tane agirligi Diyarbakir’da FLIP2005-10L, Adiyaman’da FLIP2005-25L,
Sanliurfa’da FLIP2007-73L genotiplerinden, en diisiik bin tane agirligi Diyarbakir ve
Adryaman’da FLIP2007-134L, Sanlurfa’da Cagil genotiplerinden elde edilmistir.

Genotiplerin bin tane agirligi icin belirlenen adaptasyon kriterleri
incelendiginde FLIP2004-3L, Cagil genotipleri iyi ¢evrelere kotii uyum; FLIP2007-
134L genotipi tiim ¢evre sartlarina kotii uyum; Firat-87, Yerli Kirmiz1 gesitleri kotii
cevre sartlarma kotii uyum; FLIP2005-53L, FLIP2006-29L genotipleri iyi g¢evre
sartlarina orta uyum; FLIP2005-15L, FLIP2007-73L genotipleri tiim ¢evre sartlarina
orta uyum; FLIP2005-13L genotipi iyi ¢evre sartlarina iyi uyum; FLIP2004-46L,
FLIP2005-10L, FLIP2005-25L, FLIP2007-65L genotipleri tiim c¢evre sartlarina iyi
uyum; FLIP2006-97L genotipi kotii ¢cevre sartlarina iyi uyum gostermistir.

Bin tane agirhigina ait incelenen stabilite parametreleri  birlikte
degerlendirildiginde; regresyondan ayrilis kareler ortalamast “0”a yakin,
determinasyon katsayisi (R?) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a) pozitif,
ortalama bin tane agirlig1 genel ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayisi (b) ‘1’
den farksiz olan FLIP2004-46L, FLIP2005-10L, FLIP2005-25L, FLIP2007-65L
genotipleri tim ¢evre sartlarina iyi uyum gosteren stabil genotip olduklar
sOylenebilir.

Biyolojik Verim (kg/da): Varyans analiz sonuglarina gore biyolojik verim

bakimindan yillar, lokasyonlar, yil x lokasyon, genotipler, yil x genotip, lokasyon x
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genotip ve yil x lokasyon x genotip interaksiyonlarina ait varyasyon kaynaklar1 0.01
seviyesinde istatistiki olarak 6nemli bulunmustur.

2011-12 yetistirme sezonunda biyolojik verim Diyarbakir’da 618.3 - 944.8
kg/da, Adiyaman’da 343.8 - 632.0 kg/da, Sanlurfa’da 230.8 - 531.3 kg/da arasinda
degismistir. En yliksek biyolojik verim Diyarbakir’da FLIP2005-13L, Adiyaman’da
FLIP2006-97L, Sanliurfa’da Yerli Kirmizi genotiplerinden, en diisiik biyolojik verim
Diyarbakir ve Sanlwrfa’da FLIP2007-134L, Adiyaman’da FLIP2005-53L
genotiplerinden elde edilmistir.

2012-13 yetistirme sezonunda biyolojik verim Diyarbakir’da 477.8 - 955.0
kg/da, Adiyaman’da 376.8 - 696.8 kg/da, Sanlurfa’da 423.8 - 718.0 kg/da arasinda
degismistir. En yiiksek biyolojik verim Diyarbakir’da Firat-87, Adiyaman’da
FLIP2005-10L, Sanlurfa’da FLIP2004-46L genotiplerinden, en diisiik biyolojik
verim Diyarbakir’da FLIP2005-53L, Adiyaman’da FLIP2004-3L, Sanliurfa’da Firat-
87 genotiplerinden elde edilmistir.

Genotiplerin  biyolojik verim i¢in belirlenen adaptasyon kriterleri
incelendiginde FLIP2005-15L genotipi iyi c¢evrelere kot uyum; FLIP2004-3L,
FLIP2005-53L, FLIP2007-134L genotipleri tiim c¢evre sartlarina koti uyum;
FLIP2007-73L genotipi kotii cevre sartlarina kotii uyum; FLIP2005-13L genotipi 1yi
cevre sartlarina orta uyum; FLIP2006-29L, Firat-87 genotipleri tiim ¢evre sartlarina
orta uyum; Cagil, Yerli Kirmizi ¢esitleri kotli ¢cevre sartlarina orta uyum; FLIP2007-
65L genotipi 1iyi c¢evre sartlarina iyi uyum; FLIP2005-10L, FLIP2005-25L,
FLIP2006-97L genotipleri tiim cevre sartlarina iyi uyum; FLIP2004-46L genotipi
kotii cevre sartlarina iyi uyum gostermistir.

Biyolojik  verime ait incelenen stabilite = parametreleri  birlikte
degerlendirildiginde; regresyondan ayrilis kareler ortalamast “0”a yakin,
determinasyon katsayis1 (R?) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a) pozitif,
ortalama biyolojik verimi genel ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayisi (b) ‘1’
den farksiz olan FLIP2005-25L, FLIP2006-97L genotipleri tiim ¢evre sartlarina iyi
uyum gosteren stabil genotip olduklar1 soylenebilir. Ayrica regresyondan ayrilis
kareler ortalamasi yiiksek olmasma ragmen determinasyon katsayist (R?) yiiksek,

determinasyon sabit katsayist (a) pozitif, ortalama biyolojik verimi genel
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ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den farksiz olan FLIP2005-10L
genotipi tiim ¢evre sartlarina iyi uyum gosteren stabil genotip oldugu sdylenebilir.

Tane Verimi (kg/da): Varyans analiz sonuglarina gdre tane verimleri
bakimindan yillar, lokasyonlar, yil x lokasyon, genotipler, yil x genotip, lokasyon x
genotip ve yil x lokasyon x genotip interaksiyonlarina ait varyasyon kaynaklar1 0.01
seviyesinde istatistiki olarak 6nemli bulunmustur.

2011-12 yetistirme sezonunda tane verimi Diyarbakir’da 183.3 - 276.3 kg/da,
Adiyaman’da 134.0 - 217.3 kg/da, Sanhurfa’da 85.3 - 171.8 kg/da arasinda
degismistir. En yiiksek tane verimi Diyarbakir’da FLIP2004-46L, Adiyaman’da
FLIP2007-134L, Sanlurfa’da Firat-87 genotiplerinden, en diisik tane verimi
Diyarbakir’da Yerli Kirmizi, Adiyaman’da FLIP2004-3L, Sanlurfa’da FLIP2007-
134L genotiplerinden elde edilmistir.

2012-13 yetistirme sezonunda tane verimi Diyarbakir’da 125.5 - 224.8 kg/da,
Adiyaman’da 93.5 - 220.0 kg/da, Sanlwrfa’da 87.5 - 207.5 kg/da arasinda
degismistir. En yiiksek tane verimi Diyarbakir’da Firat-87, Adiyaman’da FLIP2005-
10L, Sanlurfa’da FLIP2004-46L genotiplerinden, en diisik tane verimi
Diyarbakir’da FLIP2004-46L, Adiyaman’da FLIP2004-3L, Sanlwrfa’da Firat-87
genotiplerinden elde edilmistir.

Genotiplerin tane verimi i¢in belirlenen adaptasyon kriterleri incelendiginde
FLIP2005-13L, FLIP2005-15L, FLIP2005-53L genotipleri iyi gevrelere kotli uyum;
FLIP2004-3L genotipi tim ¢evre sartlarina kotii uyum; Yerli Kirmizi ¢esidi kotii
cevre sartlarma kotii uyum; FLIP2006-29L genotipi 1yi ¢evre sartlarina orta uyum,;
FLIP2005-10L, FLIP2007-73L, FLIP2007-134L genotipleri tim ¢evre sartlarina orta
uyum; Firat-87 c¢esidi kotii ¢evre sartlarina orta uyum; FLIP2004-46L, FLIP2006-
97L, FLIP2007-65L genotipleri tiim ¢evre sartlarina iyi uyum; Cagil ve FLIP2005-
25L genotipleri kotii gevre sartlarina iyi uyum gostermistir.

Tane  verimine ait incelenen  stabilite  parametreleri  birlikte
degerlendirildiginde; regresyondan ayrilis kareler ortalamast “0”a yakin,
determinasyon katsayis1 (R?) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a) pozitif,

ortalama tane verimi genel ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den
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farksiz olan FLIP2006-97L, FLIP2007-65L genotipleri tiim ¢evre sartlarina iyi uyum
gbsteren en stabil genotip olduklari sdylenebilir.

Ayrica regresyondan ayrilis kareler ortalamasi “0”a en yakin, determinasyon
katsayis1 (R?) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a) pozitif ve yiiksek, ortalama
tane verimi genel ortalamadan yiiksek ve regresyon katsayisi (b) ‘1° den kiiciik olan
Cagil cesidi kotii ¢evre sartlarina iyi uyum gosteren stabil bir c¢esit oldugu
sOylenebilir.

Bunun yanisara determinasyon sabit katsayisi (a) hari¢ incelenen tiim stabilite
parametrelerinde en kotii degerlere sahip olan Yerli Kirmiz1 ¢esidi stabilitesi diistik
cesit olarak degerlendirilmistir.

Hasat Indeksi (%): Varyans analiz sonuglarma gore hasat indeksleri
bakimindan yillar, lokasyonlar, yil x lokasyon, genotipler, yil x genotip, ve yil x
lokasyon x genotip interaksiyonlarna ait varyasyon kaynaklar1 0.01 seviyesinde,
lokasyon x genotip interaksiyonu ise 0.05 seviyesinde istatistiki olarak Onemli
bulunmustur.

2011-12 yetistirme sezonunda hasat indeksi Diyarbakir’da % 31.4 - % 45.2
Adryaman’da % 29.1 - % 41.7 Sanhurfa’da % 27.4 - % 38.3 arasinda degismistir. En
yiiksek hasat indeksi Diyarbakir ve Adiyaman’da FLIP007-134L, Sanlurfa’da Cagil
genotiplerinden, en diisiik hasat indeksi Diyarbakir’da Yerli Kirmizi, Adiyaman ve
Sanlurfa’da FLIP2005-10L genotiplerinden elde edilmistir.

2012-13 yetistirme sezonunda hasat indeksi Diyarbakir’da % 20.9 - % 29.9
Adryaman’da % 24.6 - % 31.6 Sanlurfa’da % 20.6 - % 29.6 arasinda degismistir. En
yiiksek hasat indeksi Diyarbakir’da FLIP2006-97L, Adiyaman’da FLIP2005-10L,
Sanliurfa’da FLIP2004-3L genotiplerinden, en diisiik hasat indeksi Diyarbakir’da
FLIP2005-13L, Adiyaman’da FLIP2004-3L, Sanlrfa’da Firat-87 genotiplerinden
elde edilmistir.

Genotiplerin hasat indeksi i¢in belirlenen adaptasyon kriterleri incelendiginde
Firat-87 cesidi iyi ¢evrelere kotii uyum; FLIP2005-13L, Yerli Kirmiz1 genotipleri
tiim ¢evre sartlarina kotii uyum; FLIP2004-3L, FLIP2005-25L Genotipler kotii ¢cevre
sartlarina kotii uyum; FLIP2005-15L genotipi i1yl ¢evre sartlarina orta uyum;
FLIP2004-46L, FLIP2006-29L genotipleri tiim c¢evre sartlarina orta uyum;
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FLIP2005-10L, FLIP2006-97L, FLIP2007-65L genotipleri kotii ¢evre sartlarina orta
uyum; FLIP2005-53L, FLIP2007-134L, Cagil genotipleri iyi ¢evre sartlarina iyi
uyum; FLIP2007-73L genotipi tiim ¢evre sartlarina iyi uyum gostermistir.

Hasat indeksine ait incelenen  stabilite  parametreleri  birlikte
degerlendirildiginde; regresyondan ayrilis kareler ortalamasi “0”a yakin,
determinasyon katsayisi (R?) yiiksek, determinasyon sabit katsayisi (a) pozitif,
ortalama hasat indeksi genel ortalamadan farksiz ve regresyon katsayisi (b) ‘1’ den
farksiz olan FLIP2004-46L, FLIP2006-29L genotipleri tiim ¢evre sartlarina orta
uyum gosteren en stabil genotip olduklar1 sdylenebilir.

Ug farkli lokasyonda iki yil siireyle vyiiriitilen bu arastirma sonucunda;
olgunlasma giin sayisi, bin tane agirligi, biyolojik verim yéniinden FLIP2005-10L ve
FLIP2005-25L genotipleri, bin tane agirligi ve hasat indeksi yoniinden FLIP2004-
46L genotipi, olgunlagma giin sayis1 yoniinden FLIP2005-15L genotipi, bitkide bakla
sayist, bitkide tane sayis1t ve hasat indeksi yoniinden FLIP2006-29L genotipi, sap
uzunlugu yoniinden Firat-87 ¢esidi, sap uzunlugu, bitkide bakla sayisi, bitkide tane
sayist yoniinden Cagil ¢esidi, bin tane agirligi, tane verimi yoniinden FLIP2007-65L
genotipi stabil bulunmustur. Ayrica ¢iceklenme giin sayisi, olgunlasma giin sayisi,
biyolojik verim ve tane verimi yoniinden FLIP2006-97L genotipi stabil bulunmus
olup bu genotip tescile sunulacaktir. Bunun yanisara Yerli Kirmizi ¢esidi stabilitesi
diisiik ¢esit olarak degerlendirilmistir. Caligmada kullanilan genotiplerin stabil
bulunan 6zellikleri yoniinden mercimek 1slah programlarinda kullanilmalar1 yararl

olacaktir.
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