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OZET

Yiiksek Lisans Tezi

bHLH T}{ANSKRiPsIYON FAKTORU GENLERININ GOKKUSAGI
ALABALIGI (Oncorhynchus mykiss) GENOMUNDA TANIMLANMASI VE
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Giilsiim DEDEELI
Kastamonu Universitesi
Fen Bilimleri Enstitiisii
Genetik ve Biyomiihendislik Ana Bilim Dal1

Danisman: Dog. Dr. Yasemin CELIK ALTUNOGLU

Temel sarmal dongii sarmal (bHLH) proteinleri, dkaryotik tranksipsiyon faktorleri
icerisinde biiyiik bir aileyi temsil etmektedir. Hiicresel ve gelisimsel ¢ogu siirecte yer
almalar1 nedeniyle, bitkiler, hayvanlar, mantarlar gibi bir¢ok tiirde arastirma konusu
olmustur.

Gokkusagr alabaligt (Oncorhynchus mykiss), c¢evre kosullarina kolay uyum
saglamasi, sicaklik toleransina sahip olmasi, yemlenmesinin kolay olmasi ve buna
bagli olarak iyi bir biliylime gostermesi sebeplerinden otiirii, yetistiriciligi en fazla
yapilan tiirler arasindadir. Genom dizisi yayinlanmis olmasina ragmen, bu baliga ait
bHLH protein karakterizasyonu daha once yapilmamustir.

Bu calismada, Gokkusagi alabaligina ait bHLH gen ailesi, biyoinformatik araglar
kullanilarak belirlenmistir. Yapilan analizler sonucunda, Gokkusagi alabalig
genomunda kodlanan 441 adet OmybHLH geni tanimlanmistir. Bunun yaninda, bu
genlere ait kromozomal yerlesimler, korunmus motifler, olas1 ii¢ boyutlu gen yapisi
tahmini, gen ontolojisi, filogenetik iliskiler ve farkli tiirler arasindaki evrimsel
iligkiler gibi bir¢cok 6zellik, calisma kapsaminda incelenmistir.

Calisma, hiicre yenilenmesi, farklilagmasi, kok hiicre olusumu, sinir hiicreleri
olusumu gibi birgok gelisimsel siirecte yer alan bHLH gen ailesine ait tyelerin,
yapilariin, islevlerinin ve evrimsel iliskilerinin anlasilabilmesi agisindan 6nem
arzetmektedir. Bunun yaninda, farkli tiirlerdeki bHLH genlerini analiz eden diger
calismalar i¢in iyi bir kaynak sunmaktadir.

Anahtar Kelimeler: Oncorhynchus mykiss, bHLH, Gen Ifade Analizi, Molekiiler
Karakterizasyon

2020, 208 sayfa
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ABSTRACT

MSc. Thesis

IDENTIFICATION OF bHLH TRANSCRIPTION FACTOR GENES IN GENOME
OF RAINBOW TROUT (Oncorhynchus mykiss) AND ANALYSIS BY
BIOINFORMATICS TOOLS
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Basic helix-loop-helix (bHLH) proteins represent a large family of eukaryotic
transcription factors. It has been the subject of the research in many species such as
plants, animals, fungi, as they are involved in many of cellular and developmental
processes.

Rainbow trout (Oncorhynchus mykiss) is one of the most cultivated species due to its
easy adaptation to environmental conditions, tolerance to temperature, easy to feed,
and consequently good growth. Although its genome sequence has been published,
bHLH protein characterization of this fish has not been performed before.

In this study, bHLH gene family of rainbow trout were determined using
bioinformatic tools. As a result of the analysis, 441 OmybHLH genes encoded in the
rainbow trout genome were identified. Besides, chromosomal localizations,
conserved motifs, predication of three-dimensional protein structure, gene ontology,
phylogenetic relations and evolutionary relationships with different species have
been examined for these proteins in the study.

The current study is important in terms of understanding the structure, functions and
evolutionary relationships of the members of bHLH gene family, which are involved
in many developmental processes such as cell renewal, differentiation, stem cell
formation and nerve cells formation. Besides, it presents a good resource for other
studies analysing bHLH genes in different species.

Key Words: Oncorhynchus mykiss, bHLH, Genome Wide Analysis, Molecular
Characterization.
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1. GIRIS

Glinlimiizde uzun yasamak kadar 6nemli bir konu da yasam kalitesini artirarak
yasamaktir. Ilerleyen yaslarda olusacak saglik risklerini en aza indirmek igin temel
faktorler, beslenme ve fiziksel aktivitedir (Akyol vd., 2008). Saglhigin korunmasi
denildigi zaman akla ilk olarak hemsireler, doktorlar gelse de, bu durumun insanlarin
yasam bigimlerine bagl oldugu gercegi zamanla ortaya ¢ikmistir (Bozhiiyiik vd.,
2012).

Kiiresel 1sinma, tarim arazilerinin gittikge verimsizlesmesi, iklim degisiklikleri,
erozyon gibi nedenlerin ortaya ¢iktig1 giiniimiizde, diinya niifusunun artmasina bagl
olarak gida tiretimi yeterli seviyede olamamaktadir. Diinyada birgok insan aglik ve
yetersiz beslenmeden dolayr hayatin1 kaybetmektedir. Dengeli beslenmenin
sartlarindan biri olan hayvansal proteinlerin yeterli miktarda alinamamasi yiiziinden,
bu agigin kapatilmasinda su lriinleri liretimi biiyiik rol oynamakta ve su iiriinleri
tilketimi bu asamada biiyiik bir 6nem kazanmaktadir (Kocaman ve Sayili, 2014).
Protein igerigi bakimindan zengin olan su {riinleri, hem ucuz hem de diinya besin
gereksiniminin 6nemli bir kismini karsilayan temel bir endiistri koludur (Dagtekin ve

Ak, 2007).

Diinyadaki beslenme anlayisinin degismesiyle beraber su {iriinlerinin beslenmedeki
yeri de daha iyi anlasilmaya baglanmistir. Niifus miktarinin artmasiyla birlikte
hayvansal protein gereksinimi de artmis, bu sayede balik yetistiriciligi Onem
kazanmaya baglamistir (Dogan ve Giiven, 2005). Baslarda, yetistiriciliginin kolay
olmas1 bakimindan sazan yetistiriciligine yonelinmis, zamanla ekonomik degeri fazla
olan levrek, cipura ve alabalik tiirlerinin yetistiriciligi giindeme gelmistir (Kocaman

ve Sayili, 2014).

Ozellikle etinin lezzetli olusuyla bilinen alabalik, yasam ortami bakimindan duru,
serin, temiz ve oksijence zengin sulari tercih etmektedir (Aydin, 2009). Ayni
zamanda “A”, “D” vitaminleri, iyot ve fosfor bakimindan olduk¢a zengin bir icerige
sahiptir. Karin boslugunun kii¢lik olmasi, kil¢iginin az ve derisinin ince olmasi onu

bol etli bir balik sinifina dahil etmistir. Balik eti, besin degeri oldukga yiiksek bir



gidadir ve tiim besin bilesenleri yeterli oranda bulunmaktadir. Metiyonin, lizin gibi
temel aminoasitleri bulundurmasinin yani sira hem protein hem de doymamis yag
asitleri bakimindan zengin bir gidadir (izci vd., 2009). Balik eti besin degerinin
yiiksek olmasi nedeniyle diyetetik besin maddesi olarak siklikla kullanilmaktadir.
Balik etinde bulunan ®-3 yag asidi, insan viicudunda biyolojik ve fizyolojik olaylar
gibi bir¢ok silirecte gorev almaktadir. Bu yaglar, farkli hayvansal yaglardaki
kolesterolii metabolik olarak yok etmektedir. Balik etinde temel aminoasitler fazla,
karbonhidrat miktar1 oldukga diisiiktiir. Buna bagli olarak, balik etindeki protein
miktar1 %15-20, karbonhidrat miktar1 ise %1-2 olarak karsimiza c¢ikmaktadir
(Korkmaz ve Kirkagag, 2008).

Diinyada (Artemis vd., 2000; Rafflenbeul, 2001; Sheeska ve Murkin, 2002; Sidhu,
2003; Ruxton vd., 2007) ve iilkemizde (Tatar, 1995; Baygar, 2004; Turan vd., 2006;
Ozkan ve Koca, 2006; Fidanbas vd., 2016) birgok arastirmaci balik etinin insan

sagligina olumlu etkilerine ait ve besin degeriyle ilgili ¢esitli ¢alismalar yapmislardir.

Diinyada yetistiriciligi en yaygin olan tiirlerden biri, gokkusagi alabalig
(Oncorhynchus mykiss)’dir. Bu sebepten dolayi, Avrupa marketlerinde de tercih
edilen tatli su baliklar1 arasinda yer almaktadir. Ayni zamanda Tiirkiye’de de
ekonomik degerinin fazla olmasi nedeniyle 6n plana ¢ikan gokkusagi alabaligi,
calisma yapilan tiirler arasinda ilk siralarda yer almaktadir (Cankirihigil ve Berik,

2017).

Denizlerimizde ve karada yapilan yetistiricilik, 20 yildir gittik¢ce artmaktadir fakat
alabalik yetistiriciliginin tarihi 40 yildan azdir. 1969 yilinda Zonguldak- Yedi Goller
Dogal Parki’na asilanan alabaligin yetistiriciligine ilk olarak 1970 yilinda
baslanmistir (Uysal ve Alpbaz, 2002; Korkmaz vd., 2008). Resmi kayitlara bakilirsa,
tilkemizde ekonomik ag¢idan kurulan ilk isletmenin onay tarihi 01.01.1971°dir. Bu
isletme Bilecik (Bozodyiik)’te Gokkusagi alabalig1 yetistiriciligi tizerine kurulmustur
(Dogan ve Giiven, 2005).



1.1. Diinyada Su Uriinleri Yetistiriciligi

Diinya niifusunun yilda ortalama olarak 78 milyon arttigi, 2050°1i yillara
gelindiginde ise 12-13 milyara ulasacagi, buna bagl olarak Oniimiizdeki 20 yil
icerisinde hayvansal protein ihtiyacinin 2 kat artacagi ve insanlarin bu
gereksiniminin % 20’sini baliklardan karsiladiklari, Birlesmis Milletler tarafindan

hazirlanan raporda belirtilmistir (FAO, 2014).

Diinya’da, 1970-2015 yillar1 arasindaki su tirlinleri yetistiricili§inde yillik ortalama
bliyime hizi 8,3 iken, bu donemde diinya niifusunun artist da 1,6 oldugu
bildirilmistir. Bu gelismeye paralel olarak diinya yetistiriciliginde kisi basina diisen
balik tiiketimi % 0,7 kg’dan 10 kat artarak, 2008 yilinda 7,8 kg’a ulasmistir (FAO,
2010).

Kiiltiir balik¢iligr tiretiminin % 71’ini ve iiretici toplam tiretim miktarinin % 36’si1
tek basina karsilayan iilke Cin’dir. Ayn1 zamanda diinyada deniz iiretiminin % 61’1
Biiytik Okyanus, % 28.3’1i Atlantik Okyanus’u, % 6’s1 Hint Okyanus’u ve % 2.5’u
Karadeniz ve Akdeniz’den karsilanmaktadir (Sahinoz vd., 2017).

1.2. Tiirkiye’de Su Uriinleri Yetistiriciligi

Ulkemizin 30 yillik gecmisi géz oniine alindiginda, 1985 yili oncesi su iiriinleri
yetistiriciligine dair herhangi bir veri bulunmadig: goriilmektedir. Bu alanda yapilan
caligmalar 1960’11 yillarin sonlarinda Sazan ve Gokkusagi Alabaligi ile baslamis,
1980’li yillarin ortalarina dogru Cipura, Levrek yetistiriciligi ile devam etmistir

(Demir, 2008; Sahinoz vd., 2017).



Tablo 1.1. Tirkiye su tiriinleri tiretimi (ton) (Kaynak: Anonim, 2019a)

vl AVCILIK (ton) YETISTIRICILIK (ton) TOPLAM
ar Deniz icsu Toplam Deniz icsu Toplam (ton)
2000 460.521 42.824 503.345 35.646 43.385 79.031 582.376
2001 484.410 43.323 527.733 29.730 37.514 67.244 594.977
2002 522.744 43.938 566.682 26.868 34.297 61.165 627.847
2003 463.074 44,698 507.772 39.726 40.217 79.943 587.715
2004 504.897 45.585 550.482 49.895 44,115 94.010 644.492
2005 380.381 46.115 426.496 69.673 48.604 118.277 544.773
2006 438.966 44,082 533.048 72.249 56.694 128.943 661.991
2007 589.129 43.321 632.450 80.840 59.033 139.873 772.323
2008 453.113 41.011 494.124 85.629 66.557 152.186 646.310
2009 425.275 39.187 464.462 82.481 76.248 158.729 623.191
2010 445,680 40.259 485,939 88.573 78.568 167.141 653.080
2011 477.658 37.097 514.755 88.344 100.446 188.790 703.545
2012 396.322 36.120 432.442 100.853 111.557 212.410 644.852
2013 339.047 35.074 374.121 110.375 123.019 233.394 607.515
2014 266.078 36.134 302.212 126.894 108.239 235.133 537.345
2015 397.731 34.176 431.907 138.879 101.455 240.334 672.241
2016 301.464 33.856 335.320 151.794 101.601 253.385 588.715
2017 322.173 32.145 354.318 172.492 104.010 276.502 630.820

Tablo 1.2. Tiirkiye’de en ¢ok yetistirilen balik tiirleri ve bu tiirlerin iiretim miktarlar
(ton) (Kaynak: Anonim, 2019a)

Yillar : Ala balll k Cipura Levrek
lgsu Deniz Toplam

2000 42,572 1.961 44,533 15.460 17.877
2001 36.827 1.240 38.067 12.939 15.546
2002 33.707 846 34.553 11.681 14.339
2003 39.674 1.194 40.868 16.735 20.982
2004 43.432 1.650 45.082 20.435 26.297
2005 43.033 1.249 49,282 27.634 37.290
2006 56.026 1.633 57.659 28.463 38.408
2007 53.433 2.740 61.173 33.500 41.900
2008 65.928 2.721 68.649 31.670 49.270
2009 75.657 5.229 80.886 28.362 46.554
2010 78.165 7.079 85.244 28.157 50.796
2011 100.239 7.697 107.936 32.187 47.013
2012 111.335 3.234 114.569 30.743 65.512
2013 122.873 5.186 128.059 35.701 67.913
2014 107.983 5.610 113.593 41.873 74.653
2015 101.166 6.872 108.033 51.844 75.164
2016 101.297 5.716 107.013 58.254 80.847
2017 103.705 5.952 109.657 61.090 99.971




Tablo 1.1.’de 2000-2017 yillar1 arasinda iilkemizde yapilan su driinleri iiretimi,
Tablo 1.2.°de {iilkemizde yetistiricilikte en ¢ok paya sahip olan balik tiirlerinin

dagilimi ve {iriin miktarlar1 verilmistir.

Tablolar incelendiginde, avcilikta yillara gore dalgalanmalar s6z konusu olmus,
yetistiricilikte siirekli bir artis gozlenmistir. 2017 yilinda toplam su iiriinleri
tiretiminin %43,84 {inii yetistiricilik olusturmaktadir. Alabalik iiretimine bakildiginda
ise yine yillar i¢erisinde dalgalanmalar gézlenmekte, diger baliklara nazaran alabalik,

en ¢ok tliretimi yapilan tiir olarak karsimiza ¢ikmaktadir.
1.3. Gokkusagi Alabahg ile Tlgili Genel Bilgiler
1.3.1. Gokkusag1 Alabahgi (Oncorhynchus mykiss)

Ug alt familyaya ayrilan Salmonidae familyasi, Salmoniformes takiminin tek
familyasidir. Bu familyalardan Thymallinae 11 tiir, Coregoninae 82 tiir, Salmanidae
ise 109 tiirden olugmaktadir (Eschmeyer ve Fong, 2010; Polat vd., 2011). Gokkusagi
alabaligi (Oncorhynchus mykiss) ise, bu familyalar igerisinde Salmonidae
familyasinin iiyesi olup, diinyada ve Tiirkiye’de yaygin olarak yetistirilen tiirlerden

biridir (Korkmaz ve Kirkagag, 2008).

1.3.2. Gokkusag1 Alabahgi’nin Ortaya Cikisi

1836 yilinda ilk defa Colombia irmaginda Richardson tarafindan saptanan Gokkusagi
Alabaligi’na, Salmo gairdneri adi verilmistir (Celikkale, 1982; Akbulut vd., 1999).
1988 yilinda Pasifik alabaligi ve salmonu, Atlantik alabaligi ve salmonundan ayirt
edilebilmesi amaciyla Oncorhynchus cins adi verilmis, ayn1 zamanda Kamchatka
alabalig1 (Salmo mykiss) ile ayn1 biyolojik tiir oldugu kanitlandigindan, tiir ad1 olarak
gairdneri yerine mykiss adinin kullanilmasi Amerika Balik¢ilik Dernegi Balik
Isimleri Komitesi tarafindan kabul edilmistir (Gall, 1992; Akbulut vd., 1999).

Gokkusagr Alabaligi’nin ilk nakli 1874 yilinda Mr. S. Green tarafindan Kuzey
Kaliforniya’daki McCloud nehrinden Kaledonya (New York)’daki 06zel

kulugkahanesine olmustur. ilk olarak Kuzey Amerika disina transferi ise Mr. J. B.



Campbell tarafindan 1877 yilinda Tokyo'ya gotiiriilmesi ile gergeklesmistir. 1885
yilinda Buckinghamshire (Ingiltere)’de iver yakimindaki Delaford kulugkahanesi ve
Stirling (Iskogya) yakinindaki Howietown kuluckahanesine yapilan nakiller
Tokyo'ya yapilan nakli takip etmistir (Gall, 1992; Akbulut vd., 1999). Kiiltiir
ortaminda yetistirmeye alinmasi, 1912 yilinda Norveg'te gerceklesmistir (Edwards,
1978; Akbulut vd., 1999). Ulkemizde Gokkusag1 Alabalig: kiiltiiriine baslanmasi ise
1969 yilinda i¢ sulardaki havuzlarda, 1980’11 yillarin basinda kafeslerde (Celikkale,
1982) 1990 yilinda da deniz kafeslerinde yapilan faaliyetlerle hayata gegirilmistir
(Anonim, 1992; Akbulut vd., 1999).

1.3.3. Gokkusag Alabahgr’nin Siniflandirmadaki Yeri

Alem: Animalia

Sube: Chordata

Sinif: Actinopterygii
Takim: Salmoniformes
Aile: Salmonidae

Tiir: Oncorhynchus mykiss (Cetinkaya, 2017).

1.3.4. Gokkusag1 Alabaliginin Morfolojik Ozellikleri

Sekil 1.1. Gokkusagi alabaligi (Oncorhynchus mykiss) (URL-1)



Lateral olarak yassilasan viicut, kisa ve kalin yapidadir. Agiz at nali
goriiniimiindedir. Dil iizerinde, damakta ve ¢enelerde; sivri, dikene benzeyen ince ve
ayni zamanda kuvvetli disler bulunmaktadir. Deriye gémiilmiis vaziyette bulunan ve
deriyi Orten sikloit sekilli pullar kiigiiktlir. Yanal ¢izgi baligin viicudunun ortasinda
yer alir ve tamdir. Ozellikle sirt ve kuyruk yiizgeglerinde olmakla beraber basta,
viicudun dorsal ve lateral bolgesinde, solunga¢ kapagi lizerinde fazla sayida kiiciik,

yuvarlak kahverengi-siyah ve yesilimsi benekler yer alir (Ugurlu ve Polat, 2007).

Bas kisminin {ist tarafi ve arka kismi mavi- yesil, ¢elik mavisine yakindir. Viicudun
kenar boliimleri glimiisi, soluk sari-yesilden griye donen bir renktedir. Karmn kismi
giimiisii andiran beyaz veya saridir. Yine viicut kenarlar1t mavimsi ya da acik pembe
bir serit ile c¢ok sayida kiiciik lekeler bulundurmaktadir. Yumurtlama zamani
geldiginde anaglarda renk koyulasir ve yanal ¢izgi ise belirgin kirmizi renk alir.
Renklenme yasam alani, boyut ve cinsiyete bagli olarak farkliliklar gdstermektedir.
Akarsuda yasayan ve lreyen Gokkusagi Alabaliklarinda daha koyu ve yogun
renklenmeler goriilmekle beraber, golde yasayanlarinda ise daha acik, parlak renkler
mevcuttur. Ciftlesme tiiberkiilii goriilmez, fakat tiremeyi gerceklestiren erkeklerde
ag1z ve bas kisimlarinda ufak renk degisiklikleri olusabilir (Cetinkaya, 2017).

Karin bolgesi parlak giimiisi renktedir. Viicudun tam ortasinda yer alan yanal ¢izgi
boyunca parlak, gdkkusagi renginde seritler yer alir ve iireme doneminde bu seritler
erkeklerde daha dikkat ¢ekici olur. Baligin isminin Gokkusagi Alabaligi olmasinin
nedeni, sahip oldugu bu 6zelliginden kaynaklanmaktadir (Ugurlu ve Polat, 2007).

1.3.4.1. Sperm morfolojisi

[k defa 1677 yilinda Johann Ham tarafindan goriilen ve spermium ad: verilen erkek
germ hiicresinin bag, orta par¢a ve kuyruk olmak iizere ii¢ kisimdan olustugu

saptanmigtir. Spermium canli haldeyken ¢ok hareketlidir (Yavuz, 2013).



Akrozom
Bas

Kromozomlan iceren Cekirdek

Orta Parca

Sekil 1.2. Gokkusagi alabaligi (Oncorhynchus mykiss)’na ait olgun bir spermium
(Davies ve Bromage, 2001; Yavuz, 2013)

Bas: Onden bakildiginda ovalimsi, yandan bakildiginda ise ampule benzeyen bir
sekle sahiptir. Preparatlarda 1s1k kiricilig1 fazladir, bundan 6tiirii parlak bir gériinlime
sahiptirler. Boyanmig preparatlarda, basin arka boliimii niive boyalar ile ¢ok yogun
olarak boyanmaktadir. Bunun nedeni, basin bu boliimiinde c¢ok sayida DNA
bulunmasidir. Ayn1 zamanda basin bu boliimii, spermiumun olgunlasmasi sirasinda
ortaya c¢ikan enzimleri tasimakta ve bu nedenle fertilizasyonda 6nemli bir rol

oynamaktadir (Biiyiikhatipoglu ve Holtz, 1984; Yavuz, 2013).

Kuyruk: Spermium’un uzunlugu en fazla ve ayn1 zamanda en ince boliimidiir. Bir
uzun parga (Pars principalis) ile bir de kisa par¢adan (Pars terminalis) meydana
gelir. Kuyrugun baslangicindan sonuna kadar eksen iplik¢igi bulunur. Kuyruk, yilana
benzeyen hareketler yaparak spermiumun ileriye dogru hareket etmesini
saglamaktadir (Biiyiikhatipoglu ve Holtz, 1984; Munkittrick ve Moccia, 1987;
Yavuz, 2013).



1.3.4.2. Yumurta Morfolojisi

Perivitellin
zar

= Yumurta
51v1s1

[Perivitellin

SIV1S1 Yag

damlas:

Sekil 1.3. Olgun bir Gokkusagi alabaligi yumurtasi (Yavuz, 2013)

Doéllenmis yumurta, ikinci mayoz bdoliinme sonunda olusan oosittir. Bu oosit,
oogenetik siirecin son lriiniidiir ve sonugta ovaryumu meydana getirir. Yumurtanin
esglidiimlii birlesimi bazi tiirler icin uzun siirebilmektedir. Bu baglamda, oogenetik
stirecte yumurtanin dollenmesine kadar olan ve déllenme sonras1 normal bir embriyo
olusumuna kadar devam eden siire¢ ¢ok Onemlidir. Bunun yani sira yumurta
hacminin artmasiyla birlikte olusan yumurta saris1 proteinlerinin olusumu iizerinde
calisilmis, (Wallace ve Selman, 1985; Patino ve Sullivan, 2002) yumurta sarisi
proteinlerinin ayn1 zamanda, mRNA, protein, vitamin, hormonlar gibi bir¢ok bilesen
icerdigi tespit edilmistir. Déllenmemis yumurtalarin hormonal igerikleri hakkindaki
bilgiler yeterli diizeyde degildir. Tiroit hormonlar1t (Tagawa ve Hirano, 1987),
cinsiyet steroitleri (Feist vd., 1995), (Hwang vd., 1992) gibi konularda birden fazla
calisma yapilmistir. Yumurtanin bilesimindeki hormonal durum ile alakali ¢ok
sayida calisma yapilmis fakat yumurtadaki hormonal fonksiyonlarin islevleriyle ilgili

yapilan ¢alismalar yetersiz kalmistir (Tata, 1986; Pelegri, 2003; Yavuz, 2013).

1.3.5. Gokkusag Alabahiginin Yetistirilme Durumu ve Ekonomik Onemi

Diinyada yetistiriciligi en fazla yapilan balik tiirleri arasinda yer alan Gokkusagi
Alabaligi, diinya genelinde yetistirilen balik tiirleri arasinda 11. sirada bulunmakta,
ayni zamanda Salmonidae familyasina {iye olan Atlantik salmonundan sonra 2. sirada

yer almaktadir (Oz, 2016).



On dokuzuncu yy’da dogadan yakalanan baliklardan yumurta alinmasi ve alinan
yumurtalarin yapay dollenmesiyle birlikte alabaliklarda yapay yetistiricilik stireci
baglamistir. En onemli tathh su baliklarindan olan alabalik, hem iiretim miktarinin
artmasi hem de tercih sebebi olmas1 bakimindan pazarlarda deniz baliklarina oranla

onemli bir secenek haline gelmistir (Yigit ve Aral, 1999; Korkmaz vd., 2008).

1.3.6. Yetistiricilikte Gokkusagi Alabaliginin Tercih Edilme Sebepleri

Salmonidae familyasinda yetistiricilik i¢in Onem tasiyan alabaliklar ii¢ cinsin

tiirleridir. Bu cinsler;

e Oncorhychus
e Salmo

e Salvelinus

Diinyada en ¢ok taninan alabalik tiirleri (Bruno ve Poppe, 1996);

e Oncorhynchus mykiss Walbaum (Gokkusagi alabaligr)
e Salmo salar Linnaeus (Atlantik Salmonu)

e Salmo trutta f.fario Linnaeus (Dere alabaligi)

e Salmo trutta f.trutta Linnaeus (Deniz alabalig1)

e Salvelinus alpinus Linnaeus (Alp alabalig)

o Salvelinus fontinalis Mitchill (Kaynak alabaligi)

e Salvelinus namaycush Walbaum (G61 alabaligr)

Ulkemizde yetistirilen alabalik tiirleri ise (Celikkale, 1994);

e Salmo trutta abanticus Tortonese (Abant alabaligi)
e Salmo trutta caspius Kessler (Aras alabaligi)

e Salmo trutta f.lacustris Linnaeus (Gol alabaligi)

e Salmo trutta labrax Pallas (Karadeniz alabaligi)

e Salmo trutta macrostigma Dumeril (Anadolu dag alabaligi)
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Kuzey Amerika kokenli Gokkusagi alabaligi, yetistiriciligi en fazla yapilan tiirlerden
biridir. Gokkusag alabaligi, Kaynak alabaligi ile birlikte Kuzey Amerika’dan
Avrupa’ya getirilmis fakat Gokkusagi alabaligi yetistiriciligi, Kaynak alabalig
yetistiriciligine oranla daha hizli bir artis gostermistir. Bunun sebebi Gokkusagi
alabaliginin kiiltiir kosullarina daha kolay uyum saglamasindan kaynaklanmuistir.
Gokkusagr alabaliginin kiiltiir kosullarina uyum saglamasini kolaylastiran faktorler

sunlardir:

e Yiiksek sicakliklara dayanikli olmasi ve ¢evre kosullarina iyi uyum
gostermesi

¢ Yemlenmesinin kolay olmast ve buna bagli olarak iyi bir biiylime
gostermesi

e [Kaynak alabalig1 ve Dere alabalig1 gibi diger alabalik tiirlerine gore yiliksek

sicakliklarda daha kisa siireli kulugcka donemi gecirmesi

Gokkusagr alabaligi istiin yetistirme avantajlarindan dolayr diinyadaki kiiltiir
balik¢iligryla paralel olarak iilkemizde de biiyiik ilerleme gdstermistir. Uretimi ilk
baslarda kiiciik isletmeler tarafindan gergeklestirilen Gokkusagi alabaligi, 1990’
yillardan sonra biiyiik iiretim tesislerine doniigsmiistiir. Bunun yan1 sira Gokkusagi
alabalig tiireticileri Avrupa’ya iglenmis {irtin gonderir duruma gelmislerdir (Aydin,
2009).

1.4. bHLH Protein Ailesi

Transkripsiyon faktorleri, DNA baglanmasi, aktivasyon, fosforilasyon, protein
oligomerizasyonu gibi ¢esitli faaliyetlerin gergeklesmesi ic¢in farkli fonksiyonel
bilesenler igeren protein gruplaridir. Islevsel olarak farkli dzellikler gdsteren bu
proteinler, yiiksek oranda korunmus aminoasit alanlarina gore siniflandirilmaktadir.
Buna bagli olarak transkripsiyon faktorleri, sarmal dongii sarmal, ¢cinko parmaklar ve

bazik 16sin fermuarlar seklinde gruplandirilmistir (Murre, 2019).

bHLH proteinleri, protein- protein etkilesimi (Murre, McCaw ve Baltimore, 1989;
Atchley vd., 1999) ve DNA baglanmasi igin yiiksek oranda korunan alanlar ile

karakterize edilirler. Korunmus sarmal-dongii-sarmal alanimi igeren proteinler,
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gelisim siirecindeki transkripsiyonel olaylarda 6nemli rol oynamaktadirlar (Murre
vd., 1994). Bitkilerden memelilere kadar degisen organizmalarda norogenez,
miyogenez, hiicre soyunun tespiti, cinsiyet tespiti, hiicre cogalmasi ve farklilagsmasi
gibi bircok olayda bu transkripsiyon faktorlerinin etkileri goriiliir (Atchley vd.,
1999). Bugiine kadar, Maya Saccharomyces cerevisiae’dan insanlara kadar degisen
organizmalarda 400’den fazla bHLH proteini saptanmistir (Ledent vd., 2002).

1.5. bHLH Proteinlerinin Tarihc¢esi

1989 Yilinda, Murre ve arkadaslari, farkli bHLH proteinlerinin dimerlerinin E kutusu
olarak isimlendirilen bir DNA motifine baglandigini gostermislerdir (Murre vd.,
1989). Bu E kutusu CANNTG DNA dizisinden olusur ve burada N herhangi bir
niikleotit olabilir (Chaudhary ve Skinner, 1999).

1994 Yilinda, E kutularina bagli bHLH proteinleri analiz edilmis ve bu proteinlerde
bulunan sarmal motif dongiisiinilin, E kutusundaki niikleotitlerle etkilesime girmeleri

icin bazi dizileri yonlendirdigi gosterilmistir (Ellenberger vd., 1994; Ma vd., 1994).

1994 Yilinda, Wbarton ve arkadaslar1 tarafindan Single-minded ve aromatik
hidrokarbon reseptoriiniin de dahil oldugu, PAS (Per-Arnt-Sim) alanina sahip bHLH
proteinleriyle baglanmis E kutularini tanimlamiglardir (Wharton vd., 1994).

1995 Yilinda, Semenza ve arkadaslar ilgili asimetrik E-kutuyu baglayan bHLH-PAS
heterodimeri olarak hipoksi uyarilabilir faktorii (HIF) tanimlamiglardir (Wang vd.,
1995).

2009 Yilinda, Grove De Masi ve arkadaslar1 ise "E-kutu benzeri diziler" olarak
tanimlanan bHLH proteinlerinin bir alt kiimesiyle baglanan yeni kisa DNA
motiflerini tespit etmislerdir. Bunlar CAYRMK formundadir, burada Y, C veya
T'dir, R, A veya G'dir, M, A veya C'dir ve K, G veya T'dir (Grove vd., 2009).

bHLH motifi ilk olarak 1989 yilinda Murre ve arkadaslar1 tarafindan E12 ve E47
ismini tastyan iki transkripsiyon faktoriinde gozlenmistir (Jones, 2004). Yapilan

farkli arastirmalar, bu proteinlerin DNA baglanma alanim1 kodlayan, birbirinden
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farkli ekzonlarin eklenmesiyle iiretildigini ortaya koymustur (Murre vd., 1989;
Yamazaki vd., 2018; Murre, 2019). Buna bagli olarak E12, DNA’ya zayif baglanmas,
E47 DNA’ya yiiksek afinite ile baglanmistir (Murre vd., 1989; Sun ve Baltimore,
1991). Her iki DNA baglanma alaninin sarmal dongii analizi incelendiginde, yiliksek
oranda korunmus ve birbirinden bir dongii alani ile ayrilan amfipatik o heliksleri
gozlenmistir. Gozlenen bu helikslerin korunmasi, HLH motifinin dimerizasyon alani
olarak islev gordiigiine dair kanit olusturmustur. Aynm1 zamanda basit karistirma,
baglama deneylerinde, HLH bdlgesinin homodimerizasyon ve heterodimerizasyon
olayma yardimci oldugu goriilmiistiir. Yine yapilan diger analizlerde, bir grup
korunmus bazik aminoasitin, HLH bolgesine bitisik sekilde DNA baglanmasina
yardimei oldugu goriilmiistiir (Davis vd., 1990). Boylece bu proteinler temel HLH
(bHLH) proteinleri olarak isimlendirilmistir. ilerleyen zamanlarda, bircok farkli
bHLH proteininin tanimlanmasiyla, DNA baglama 06zellikleri, dimerizasyon
potansiyeli, doku dagilimlar1 gibi faktorler g6z Oniine alinarak yeni bir siniflandirma

modeli ortaya konmustur (Jones, 2004).

1.6. bHLH Proteinlerinin Yapisi

Sekil 1.4. bHLH proteinlerinin yapisi (URL-2)

bHLH alani, bir DNA baglayici bazik bolge ve degisken dongii bolgesi HLH ile

ayrilmis iki helezon igerir ve ~60 aminaosit uzunlugundadir (Ferre-D’Amare vd.,
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1993; Ledent ve Vervoort, 2001). Bu bolgenin amino-terminal ucu, transkripsiyon
faktorlerini konsensiis heksaniikleotit sekansinda DNA’ya baglar ve bu temel alan E
kutusu olarak bilinir. Birbirinden farkli bHLH proteinleri, farkli konsensiis dizilerine
baglanir. Bolgenin karboksi-terminal ucunda ise HLH alan1 bulunmakta ve bu alan
homo ve hetero dimerik kompleksler olusturarak diger protein alt birimleriyle
etkilesimi kolaylastirmaktadir. Bu durum farkli baglanma egilimlerine sahip olan
bircok farkli dimerik yapi1 kombinasyonu ortaya ¢ikarmaktadir. Dimerizasyon
bileseni, degisken uzunluktaki bir ilmek (L) ile ayrilmis iki amfipatik a-heliksi (H1,
H2) iretmekte ve yaklasik 50 hidrofobik kalinti igermektedir (Atchley vd., 1999).
Farkli bHLH proteinleri tarafindan olusturulan dimer yapilar1 ve E kutusu
dizilerindeki farklilik,  ¢esitli gelisimsel fonksiyonlarin diizenlenmesinde rol
oynamakta ve bu fonksiyonlarin nasil kontrol edildigini ortaya ¢ikarmaktadir

(Fairman vd., 1993; Jones, 2004).

1.7. bHLH Proteinlerinin Siniflandirilmasi

bHLH proteinleri baslangigta E kutusu baglanmasi, ilave alanlarin varligi ya da
yoklugu, kalibin diger kisimlarindaki kalintilarin korunmasi gibi faktorlere bakilarak,
evrimsel iligkileri kullanan bir yaklagimla dort ana gruba (A-D) siiflandirilmastir.
Yeni genomlarin siralanmasiyla beraber ek bHLH protein aileleri tanimlanmis ve bu
siniflandirmaya iki tane ek grup (E-F) ilave edilmistir (Ledent vd., 2002; Jones,
2004).
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Tablo 1.3. bHLH proteinlerinin dizilerine gére siniflandirilmasi (Jones,2004)

bHLH Proteinlerinin Dizilerine Gore Siniflandirilmasi

Filogenetik  Agiklama
Grup

Murre vd. Gore
Smiflandirma

Siniflandirilmis
Protein Ornekleri

A CAGCTG’ye veya

CACCTG’ye baglanir
B CACGTG’ ye veya

CATGTTG’ye baglanir
C ACGTG’ye veya
GCGTG’ye baglanir
PAS alani igerir
D Bazik alandan yoksundur,

", v

bu yiizden DNA’y1 baglayamaz

A grubu proteinlerinin
Antagonistleri olarak islev
Goren protein- protein
dimerlerini olusturur

E Tercihen N-kutusu dizileri

CACGCG veya CACGAG’ a

baglanir. Turuncu bir alan ve

WRPW peptidi igerir
F Dimerizasyon ve DNA
baglanmasinda rol oynayan

ek bir COE alan1 igerir

VI

MyoD, Twist

Mad, Max, Myc

Single-minded,
Arnt, HIF, Clock

ID

Hairy

Coe (Col/Olf- I/EBF)

Tablo 1.3’teki evrimsel siniflandirma igin temel nokta, ek alanlarin varligi veya

yoklugudur. En ¢ok kullanilanlar; PAS (Per- Arnt- Sim), Portakal Bolgesi ve Losin

Fermuar alanlaridir (Jones, 2004).
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Portakal Bolgesi; karboksi terminal ucundan ayrilmis, 30 aa’ten olusan bir dizilimdir.
Bu alana sahip transkripsiyon faktorleri, fare ve insanlarda HEY1, HEY2 ve HEYL
olarak adlandirilan filogenetik E grubunun bir kismini olusturan  proteinleri
icermektedir. Portakalin molekiiler fonksiyonunun hala belirsiz olmasinin yan sira,
transkripsiyonel baskiya ve 0Ozgiillige aracilik ettigi Dbelirtilmistir. Fakat

dimerizasyonda rol alabilecegine iliskin kanitlar da mevcuttur (Jones, 2004).

Pas; PAS alan1 260-310 aa uzunlugundadir, dimerizasyon motifi olarak islev goriir

ve PAS olmayan proteinlerle etkilesime izin verirler.

bHLH-PAS proteinleri néron olusumu, tiikriik ve trake kanali olusumu, zehirli atik
metabolizmasi, biyolojik ritimler ve hipoksiye yanit da dahil olmak iizere, cesitli

gelisimsel, fizyolojik olaylar1 kontrol eder (Ledent ve Vervoort, 2001).

Fermuar Dizisi; bHLH transkripsiyon faktorlerinin merkezini olusturan Max proteini,
16sin fermuar dizisine sahip (bHLH-LZ olarak adlandirilan) bir bHLH proteinidir.
Max’in B grubu proteinlerinden olan Myc, Mad, Mnt ve Mga ile homodimerler ve
heterodimerler olusturdugu bilinmektedir ve bu komplekslerin her biri diziye 6zgi

DNA baglama ve kopyalama islevlerine sahiptir (Jones, 2004).

Grup A, her yerde dagitilan E grubu proteinleriyle beraber birka¢ dokuya 6zgii
bHLH proteinini (MyoD, Twist, Achaete- Soute) icerir (Murre vd., 1989; Ledent ve
Vervoort, 2001). Sinif | HLH proteinleri, bol miktarda eksprese edilmekte, DNA’y1
homo veya heterodimer olarak baglamakta ve E proteinleri olarak adlandirilmaktadir.
Sif 1l HLH proteinleri, MyoD, NeuroD1, NeuroD2, Ashaete, Scl ve Miyogenin
tiyelerini igerir. Bu alt kiime, DNA’y1 homodimer ya da E proteinli heterodimer

olarak baglamaktadir (Murre, 2019).

MyoD

Biiyiik bir DNA baglayic1 alana sahip olan bHLH protein ailesi liyelerindendir
(Berkes ve Tapscott, 2005). MyoD, miyojenik diizenleyici genler arasinda
tanimlanan ilk gendir. Myoblastlarda ve iskelet kas1 dokusunda ifade edilen MyoD,
kalp kasi, diiz kas veya kas dis1 dokularda ifade edilmemektedir (Olson, 1990). Kas
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farklilagmasinin diizenlenmesinde kilit proteinlerden biridir. Embriyoda definin
miyogenezini indiiklemekte, bunun yani sira yetiskin iskelet kaslarinda ise esnekligin
belirlenmesi gibi asamalarda rol oynamaktadir. Iskelet kasinda mekanik veya néral
uyaranlara cevap verilmesi sirasinda kasin plastisitesi, dokudaki mekanik veya noral
etkilere bagli olarak bilesiminin degistirilmesini saglar. MyoD, elektriksel aktivitenin
varlig1 veya yokluguna ayni zamanda artirilmis ya da azaltilmis strese kars1 oldukca
duyarl bir proteindir. MyoD, miyojenik uydu hiicresi ¢ogalmasi ve farklilagsmasini
indiiklemekte, kas atrofilerini denervasyonla gii¢lendirdigi goriilmektedir. MyoD
ekspresyonundaki artig, kas atrofilerini 6nlemeye yonelik bir eylemdir (Voytik vd.,
1993; Walters vd., 2000; Ishido vd., 2004; Legerlotz ve Smith, 2008). MyoD
proteinine ek olarak bHLH proteinlerinden olan Myf5, Mrf4 ve Myogenin (Myog)
proteinleri de iskelet kasinda ifade edilmekte ve yine MyoD proteini gibi kas hiicresi
spesifikasyonu ve farklilagmasinda biiyiik bir rol oynamaktadir (Molkentin ve Olson,
1996; Puri ve Sartorelli, 2000; Perry vd., 2001; Pownall vd., 2002; Buckingham vd.,
2003; Tapscott, 2005).

Ashaete- Scute

Ashaete-Scute genleri, 6 m’lik bir transkripsiyonel regiilator ailesinin, bHLH
karakteristigini iceren 1ilgili proteinleri kodlamaktadir. Ayn1 zamanda baska bir
bHLH proteini ile birlikte, maya (Saccharomyces cerevisiae) sinir sisteminde
transkripsiyonel aktivator gorevi gormektedir (Villares ve Cabrera, 1987; Garrell ve

Campuzano, 1991; Campuzano ve Modolell, 1992).

Drosophila ve omurgalilarda bulunan temel sarmal dongii sarmal transkripsiyon
faktorlerinin ashaete-scute ailesi, noronal gelisim ve farklilagmada biiyiik bir rol

oynamaktadir (Campuzano, 1985; Guillemot vd., 1993; Borges vd., 1997).

NeuroD1

Temel sarmal dongii sarmal (bHLH) genleri, birbirinden farkli baskilayict
proteinlerle (Id, Hes vb. ) etkilesime girerek ve NeuroD1, Neurog2 gibi proteinlerle
isbirligi yaparak (Kageyama vd., 2007), hiicre cogalmasi, farklilagsmasi, ndron ve glia

hiicre tiplerinin olusumuna katkida bulunmaktadir (Guillemot, 2007; Ohsawa ve
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Kageyama, 2008; Jahan vd., 2010). Bu genlerin yoklugu, farklilasmada eksikliklere
(Bermingham, 1999), fenotipte degisikliklere (Ma vd., 1999) veya daha ileriki
asamalarda hiicre 6liimlerine (Chen vd., 2002; Jahan vd., 2010) sebep olabilmektedir.
Hiicresel kimligin kazanilmasi, pronoral bHLH genleri sayesinde ger¢eklesmektedir.
Bunun yaninda burada gorev alan inhibitorler (Id, Hes), tanimlanmamis proliferatif
asamada bulunan hiicreleri tutmakta ve bu hiicrelerin farklilagsmasini saglamaktadir

(Jahan vd., 2010).

NeuroD veya Beta2 NeuroD1, gelisim asamasindaki sinir sisteminde ifade edilmekte
ve hiicrelerin terminal farklilagmasi, noronal olgunlasmasi ile iliskilidir (Lee vd.,
1995; Pleasure vd., 2000; Jahan vd., 2010). Bununla birlikte endokrin pankreas
gelisimi icin diizenleyici bir islev gordiigii yapilan calismalarla ortaya konmustur

(Malecki vd., 1999).

NeuroD2

Hiicresel farklilasma, dokulara 06zel baz1 transkripsiyon faktorleri ile
diizenlenmektedir. Norospesifik transkripsiyon faktorlerinden biri olan NeuroD?2,
diger norospesifik transkripsiyon faktorleri NeuroD, Neurogenin ile benzer islevlere
sahiptir. Bu transkripsiyon faktorleri, amfipatik bir sarmalin bulundugu bazik bir
bolge, bir ilmek ve yine sinir hiicreleri gelisiminde dnemli bir rol oynayan baska bir
amfipatik sarmal bulunduran temel sarmal dongii sarmal (bHLH) yapisina sahiptir

(Lee, 1997; Massari ve Murre, 2000; Noda vd., 2006).

Norojenik bHLH transkripsiyon faktorleri, periferik sinir sistemi ve beyinde olduk¢a
fazla néron ¢esidi gelisimine katkida bulunmaktadir (Jan ve Jan, 1993; Guillemot,
1995). Bu ailedeki norojenin iiyeleri, progenitdrlerde néronal gelisim siirecinde yer
alan genlerin transkripsiyonunu indiikleyen faktorler olarak karsimiza ¢ikmaktadirlar
(Ma vd., 1996; McCormick vd., 1996; Olson vd., 2001). Yine bu genler, ¢entik
ligandin indiiklenmesini saglayan proliferatif progenitorlerde gecici olarak ifade

edilmektedirler (Olson vd., 2001).

NeuroD2 de NeuroD gibi yetiskin beynindeki noronal hiicrelerde ve postmitotik
serebellar noronlarda ifade edilir (Yasunami vd., 1996; Kume vd., 1998; Schwab vd.,

18



1998; Miyata vd., 1999; Olson vd., 2001). Ayrica, memeli P19 embriyonal karsinom
hiicrelerinde diger norojenik bHLH faktorlerinden daha fazla derecede noronal

farklilasmaya neden olur.

NeuroD2 eksikligi olan farelerle yapilan calismalarda, kiigiik beyin gelisimi,
azaltilmig nobet esigi, ataksi, biiyiime yetmezligi ve Olim gibi durumlarla

karsilagilmistir (Olson vd., 2001).

NeuroD2’nin memeli sinir hiicrelerinde sebep oldugu farklilasma tespit edilmis
(Farah vd., 2000) fakat beyinde gelisen bu néronlarin farklilasmasi ve hayatlarini
devam ettirebilmeleri konusundaki rolii aciklanmamistir. Yine NeuroD2
koordinasyon, hafiza, 6grenme, kranial sinir fonksiyonunda goérev alan néronlarin
olusumuna katilmakta ve bu ylizden genin merkezi sinir sistemindeki islevinin

yapilacak yeni ¢alismalarla ortaya ¢ikarilmasi gerekmektedir (Olson vd., 2001).

Scl

[k olarak bir T-hiicresi onkojeni olarak tanimlanan SCL geni, TAL-1 olarak da
bilinmektedir (Begley vd., 1989a, 1989b; Finger vd., 1989; Chen vd., 1990). Kanda,
beyinde ve endotel tabakasinda ifade edilen temel sarmal dongii sarmal (bHLH)
proteinini kodlamaktadir (Green vd., 1992; Hwang vd., 1993; Kallianpur vd., 1994;
Drake vd., 1997). Yapilan antisens ve asir1 ekspresyon g¢alismalari, SCL geninin
hematopoetik hiicrelerin proliferasyonunda rol oynadigim1i ve bu hiicrelerin
kendilerini yenilemelerine Onciilik ettigini (Green vd., 1991) ayrica eritroid
farklilasmasinda pozitif bir regiilator olarak gorev aldigini gdstermektedir (Aplan

vd., 1992; Gering vd., 1998).

SCL geninde meydana gelen bozulmalar, T hiicreli akut lenfoblastik 16semi (ALL)
hastalarimin %30’unda goriilen kromozomal anormalliklerin ortaya ¢ikmasina neden
olmaktadir. Bunun yaninda, SCL geninin isleyisinin bozulmasi, 16semogeneze
katkida bulunmakta fakat SCL’nin fizyolojik rolii belirsizligini korumaktadir (Brown

vd., 1990; Aplan vd., 1990; Robb ve Begley, 1996).
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Grup B, ¢esitli hiicresel ve gelisimsel diizeyde yer alan islevsel proteinleri (Myec,
Max, Usf, Mitf, Srebp) icerir (Henriksson ve Liischer, 1996; Facchini ve Penn, 1998;
Goding, 2000; Ledent ve Vervoort, 2001). Smf III proteinleri, HLH alanindan ayr1
bir ek alan olan 16sin fermuar alanini igerirler ve transkripsiyonda aktivatorler ya da
baskilayicilar olarak islev goriirler (Carroll vd., 2018). Bu HLH protein sinifi maya
ve bitki bHLH proteinlerinin ¢ogunu icermektedir. Sinif IV HLH proteinleri, Max,
Mad, Mxi’yi igerir. Daha sonra Drosophila Hairy ve Enhancer proteinleri bu gruba
dahil edilmistir (Dang vd., 1992; Atchley ve Fitch, 1997). Bu proteinler, alanin bazik
kisminda arginin yerine prolin varligi ile karakterize edilmektedir. Yapilan in vivo ve
DNA baglanma bolgesi se¢imi ¢aligmalari, bu proteinlerin E kutulari i¢in diisiik bir
afiniteye sahip olduklarini, tercihen N kutular1 (CACGCG veya CACGAG) olarak
adlandirilan dizilere baglandiklarini géstermistir (Ohsako vd., 1994; Van Doren vd.,
1994; Ledent ve Vervoort, 2001).

Myc

Myc proteini karakteristik iki transkripsiyonel alan igermektedir. Bunlardan biri
amino-terminal alani, diger dimerizasyona ve DNA baglanmasina aracilik ettigi
bilinen 16sin fermuar motifidir (Amati ve Land, 1994). Myc, zorunlu homo veya
heterodimerler olusturan bHLH- LZ proteinleri ailesine aittir. Myc homodimerleri in
vitro kosullarda yiiksek konsantrasyonlarda olusmakta, in vivo kosullarda ise Max
proteini ile heterodimer olarak bulunmaktadir. Hem Max homodimerleri hem de
Myc-Max heterodimerleri CACGTG DNA dizilerine baglanmaktadirlar. Myc/ Max
heterodimerleri diziye 0zel transkripsiyonel diizenleyiciler olarak karsimiza

cikmaktadir (Adhikary ve Eilers, 2005).

Mitf

Mikroftalmi ile iligkili bir transkripsiyon faktorii olan MITF, DNA baglanmasi igin
gerekli olan temel sarmal dongli sarmal 16sin fermuar (bHLH- LZ) yapisini igeren

dimerik transkripsiyon faktoriidiir (Levy vd., 2006).

Farelerde ve insanlarda {i¢ tanesi kodlanmayan ekzonlara, alti tanesi de farkh

kodlama ekzonlarina bagli dokuz ayr1 promotor icermektedir (Hallsson vd., 2000;
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Steingrimsson vd., 2004; Hershey ve Fisher, 2005; Hallsson vd., 2007). MITF nin ilk
olarak optik vezikiil boyunca farelerde eksprese edildigi goriilmiis, bunun sonrasinda
retina pigment epiteli (RPE), siliyer cisim ve iriste tutuldugu fakat ilerleyen
zamanlarda regiilasyonunu azaldigi gorilmiistir (Bora vd., 1998; Nguyen ve
Arnheiter, 2000; Bharti vd., 2008). Farclerde MITF lokusu tarafindan kodlanan bu
gen, mutasyona ugradiginda retinal pigment epitelinde (RPE), melanositlerde, mast
hiicrelerinde ve osteoklastlarda kusurlara yol agmaktadir (Hodgkinson vd., 1993;

Steingrimsson vd., 2004; Levy vd., 2006).

Srebp

SREBP, endoplazmik retikuluma bagli bir sekilde, yaklagik 1150 amino asitlik
inaktif Onciiler olarak sentezlenen temel sarmal dongili sarmal-16sin fermuar (bHLH-
LZ) transkripsiyon faktoriidiir (Hua vd., 1995; Eberle vd., 2004). Bu 1150 amino
asidin SREBP prekiirsorii {i¢ alandan olusmaktadir. Bunlardan birincisi DNA
baglamak icin gerekli olan ve yaklasik 480 amino asitlik bir NH2- terminal alani,
ikincisi endoplazmik retikulumun i¢ bosluk kismina ¢ikan yaklasik 30 amino asitlik
transmembran alani ve sonuncusu da diizenleme fonksiyonunda gorevli yaklasik 590
amino asitlik bir COOH terminal alanidir (Horton vd., 2002). SREBP’ler, yag
asitleri, kolesterol, trigliseritler ve fosfolipitlerin sentezinde rol oynayan 30’u askin
genin ekspresyonunu diizenlemekte ve bu molekiillerin sentezlenmesi igin gerekli
olan NADPH kofaktoriinii aktiflestirmektedir (Brown ve Goldstein, 1997; Sakakura
vd., 2001; Horton vd., 2001). Bu islevlerinden o6tiirii sterol diizenleyici element
baglayic1 proteinler olarak adlandirilan SREBP’ler, yag asitleri, kolesterol ve
trigliseritlerin sentezini kontrol ederek, hiicresel metabolizmanin diizenlenmesinde
¢ok Onemli bir rol istlenmektedirler (Goldstein vd., 2006; Shao ve Espenshade,
2012).

Grup C, bHLH alanina ek olarak PAS alani igerirler ve bHLH-PAS proteinleri olarak
adlandirilirlar. ACGTG veya GCGTG dizilerine baglanirlar (Ledent vd., 2002).
bHLH-PAS proteinlerine bu ismin verilmesinin sebebi ilk ii¢ protein igin (Drosophila
Donemi Per, Arnt ve Drosophila Single-minded Sim) tanimlanan PAS alanidir

(Ledent ve Vervoort, 2001). bHLH bolgesine karboksi terminal ucundan baglanan
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PAS alanlari, 260-310 aminoasit uzunlugundadir ve dimerizasyon motifi olarak islev
goriirler (Jones, 2004; Kewley vd., 2004). Bu proteinler disinda kalan PAS
proteinleri ise, PAS olmayan proteinler ve dioksin gibi kiiciik molekiiller ile
baglanirlar. bHLH-PAS proteinleri, sirkadiyen ritimler, norogenez, trakeal ve
tiikiiriik kanali olusumu, hipoksiye cevap, toksin metabolizmasi gibi gesitli fizyolojik
ve gelisimsel olaylar1 kontrol etmektedirler (Crews, 1998; Ledent ve Vervoort,

2001).

Arnt

ARNT transkripsiyon faktorli, viicudun tiim dokular1 olmasa da cogunda ifade
edilmektedir ve bu transkripsiyon faktorii (bHLH-PAS) ailesinin bir iiyesidir
(Hankinson, 2005). PAS bolgeleri, embriyonik merkezi sinir sistemi hiicrelerinin
gelisimi i¢in gerekli olan bHLH Drosophila Sim faktorii (Nambu vd., 1991; Lindebro
vd., 1995) ve sirkadyen kalp pilinin diizenlenmesi i¢in gerekli olan Drosophila Per
faktoriinti icermektedir (Lindebro vd., 1995). ARNT homodimerinin, bazik bolge ve
CAGGTG tanima bolgesi bilesimi dikkate alindiginda, siniflandirmada B grubunun
bir liyesi oldugu goriilmektedir (Swanson, 2002). Son zamanlarda yapilan ¢aligsmalar
dikkate alindiginda ARNT’nin Gstrojene yanit veren genlerdeki elemanlardan biri
olan ER ile gen regiilasyonunda dogrudan bir rol oynadig1 gosterilmistir (Ohtake vd.,

2003; Brunnberg vd., 2003; Hankinson, 2005).

Drosophila Single-minded (Sim)

Hem omurgalilarin hem de omurgasizlarin orta hat hiicreleri, merkezi sinir sistemi
(CNS) gelisiminde 6nemli bir rol oynamaktadir (Jessell vd., 1989; Klambt vd.,
1991). Embriyonik gelisimin ilk asamalarinda bu hiicreler cesitli sekilde go¢ etmekte
ve birbirinden farkli morfolojik 6zellikler kazanmaktadir (Muralidhar vd., 1993).

Single e-minded (Sim) geni, orta hat hiicreleri gelisimi ve merkezi sinir sistemi
(CNS) olusumunda 6nemli bir rol oynamaktadir. Sim geni, embriyogenez sirasinda
uzmanlasmis orta hat hiicrelerinde ifade edilen bir proteini kodlamaktadir (Crews,

1988; Nambu vd., 1991). Yapilan hiicre biyolojisi ve genetik calismalar, gen
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ekspresyonu ve dogru orta hat hiicre farklilagsmasi i¢in Sim geninin gerekli oldugunu

gostermistir (Nambu vd., 1990; Nambu vd., 1991).

Grup D, bazik bir alan1 olmadigi i¢in DNA’ya baglanamayan HLH proteinlerine
karsilik gelmektedir (Ledent ve Vervoort, 2001). HLH alan1 igeren smif V HLH
proteinleri, temel bolgeden yoksundurlar. Bu grupta bulunan proteinler diger bHLH
proteinleriyle etkilesime girdiklerinde, onlarin  DNA baglanma aktivitesini
engellemektedirler (Benezra vd., 1990). Bu grubun onde gelen iiyeleri, D.

melanogaster gen tiriinii Extramacrochaete (Emc) ve Id proteinleridir (Murre, 2019).

Id

Omurgalilarda ID ailesinin bilinen dort iiyesi (ID1, ID2, ID3, ID4), HLH ailesine
aittir.  HLH ailesindeki transkripsiyon faktorleri DNA’yr homodimer veya
heterodimer olarak baglayarak transkripsiyon olayinin diizenlenmesini saglar. Buna
bagli olarak, DNA baglanma bdélgesinden yoksun olan ID proteinleri, bHLH
ailesindeki diger transkripsiyon faktorleriyle birleserek bunlarin DNA’ya

baglanmasini ve heterodimerler olusturmasini engeller (Perk vd., 2005).

Her yerde eksprese edilebilen ID proteinleri ailesi, hiicre soyunda ve metazoada
gelisimsel farklilasmayr tesvik eden temel dongii sarmal dongii (bHLH)
transkripsiyon faktorlerinin, baskin negatif regiilatorleri olarak islev gérmektedirler.
Hiicresel alanda yapilan in vivo ¢alismalardan elde edilen son verilere gore, ID
proteinleri sadece hiicre farklilasmasinin negatif olarak diizenlenmesinde degil, ayni
zamanda diger hiicresel islevlerde de rol oynamaktadir. ID proteinleri hiicresel
farklilasmada, proteinlerin soy taahhiidiiniin diizenlenmesinde, lenfopeni, nérojenez
ve neovaskiilarizasyon sirasindaki farklilagsmanin ayarlanmasinda ¢ok o6nemli rol
oynamaktadir. Hiicre dongiisiiniin devami1 ve embriyogenez i¢in gereklidirler ve
hiicre ¢cogalmasinda pozitif diizenleyici olarak karsimiza ¢ikarlar. ID proteinleri ayni
zamanda bazi hiicrelerde pro-apoptotik 6zelliklere sahiptir. Buna bagh olarak, Id-
transgenik farelerde tiimoriin baskilanmasinda onkojen protein olarak islev gérmekte,
insan ve kemirgen hiicrelerinin 6liimsiizlestirilmesinde biiyiik etki gdstermektedir.

Yine yapilan yeni biyokimyasal ¢alismalar ID proteinlerinin, bHLH proteinlerinin
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regiilator ailesi ile birlikte dogrudan etkilesime girip transkripsiyonel diizenlemede

rol aldigin1 gdstermistir (Norton, 2000).

Grup E, bazik boélgelerinde bir prolin kalintisinin varligi ile ifade edilen simif VI
HLH proteinleridir. Hes ve Enhancer proteinleri bu grubun tiyeleridir (Murre, 2019).
Tercihen N kutular1 (CACGCG veya CACGAG) olarak adlandirilan dizilere
baglanirlar. Bu grupta bulunan proteinler ayrica karboksiterminal kisimlarinda

WRPW peptiti ve Orange etki alan1 gibi iki karakteristik alan igermektedirler.

Hes

Embriyogenezin gerceklesmesi, progenitdr hiicrelerin zamaninda ¢ogalmasia ve
bunun devaminda c¢oklu hiicre tiplerine farklilasmasina baglidir. Hiicre
farklilasmasinin zamani, dogru boyut ve sekilde hiicresel organlarin olusumu i¢in
onem arz etmektedir. Hiicre ¢ogalmasi ve farklilasmasi, viicutta bulunan birgok
organda, temel sarmal dongii sarmal (bHLH) transkripsiyon ailesinin aktivator ve
baskilayic1 genleri ile antagonistik olarak diizenlenmektedir. Ozellikle HES bHLH
baskilayict genleri, progenitor hiicrelerin korunmasinda ve bir¢ok organin
gelisiminde bilyiik bir rol oynamaktadir. Ornegin, gelisim siirecindeki fare
embriyolarinin sinir sistemlerinde progenitor hiicreler ¢cogalir ve farkli hiicre tipleri
ortaya cikar. Fakat HES1 gibi HES genlerinin olmadigi durumlarda, progenitor
hiicreler baz1 belirli néron tiplerine ayrilir, yeterince cogalamaz ve tiim glial, néronal
hiicre cesitlerini iiretemeden tiikenirler. Bu da, kiiciik ve zarar gormiis beyin
olusumuna sebep olur. Ayni zamanda HES genleri, somit segmentasyonu gibi
gelisimsel stlireglerde zamani kontrol eden biyolojik saatler olarak da rol

oynamaktadirlar (Kageyama vd., 2007).

Grup F, COE sahasinda yer alan ilave bir alan olan COE ailesine karsilik gelmekte,
hem dimerizasyonda hem de DNA baglamada rol oynamaktadirlar (Ledent vd.,
2002). Smif VII HLH proteinleri, 151k ve oksijene kars1 sinyal sensorleri olarak islev
gortirler. Bunlar hipoksiye hipoksi-indiiklenebilir faktor (HIF-o), aril hidrokarbon
niikleer translokatoriine (ARNT) verilen yanit yolunu ve sirkadyen saati (BMAL ve

CLOCK) kontrol eden HLH proteinlerini icermektedirler (Wang vd., 1995; Lowrey
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ve Takahashi, 2004; Huang vd., 2012). Bu smifta bulunan proteinler ACGTG veya
GCGTG dizilerini baglamakta ve transkripsiyonel baskilayicilar olarak islev
gormektedirler (Murre, 2019).

Bmal ve Clock

Sirkadyen saatler, bircok Okaryotik doku ve organizmada transkripsiyonel ritmik
ifadeyi yoOnlendirerek, yasam icin gerekli olan biyokimyasal, davranigsal ve
fizyolojik olaylar1 diizenlerler. Sirkadyen gen ekspresyonu, bir dizi ¢ekirdek saat
geni tarafindan, transkripsiyonel geri besleme dongiisiinde iiretilir. Memelilerde
BMALI ve CLOCK olmak iizere iki heterodimerik transkripsiyon faktorii
bulunmaktadir. Bu heterodimerler, transkripsiyonel baskilayicilart Kriptokrom (Cryl
ve Cry2), Periyodun (Perl ve Per2) ekspresyonunu ritmik olarak aktive etmektedirler
(Mohawk vd., 2012; Menet vd., 2014). Memeliler ve diger omurgalilarin
retinalarinda gece ve giindliz kosullar1 arasindaki gecisleri Ongoren ritimleri
diizenleyen bir sirkadyen saat de mevcuttur (Besharse ve Tuvone, 1983; Gekakis vd.,
1998). Yapilan son caligmalarda bu proteinlerin ve diger sirkadyen saat bilesenlerinin
Iyi tanimlanmig oldugu goriilmekte fakat genom bazinda ritmik gen ekspresyonunun
nasil diizenlendigi tam olarak bilinmemektedir (Rey vd., 2011; Menet vd., 2012;
Menet vd., 2014).

1.4.1. Hayvanlarda bHLH Proteinlerinin Rolii

Hayvanlarda bHLH proteinleri; c¢evresel sinyal olusturmaya, hiicre dongiisiinii ve
biyolojik ritimleri kontrol etmeye, sinir hiicrelerinin olusumu, kas dokusu olusumu,
cinsiyet ve hiicre soyunun belirlenmesi, proliferasyonu ve farklilasmasi gibi gelisim
stireglerinin diizenlenmesine katkida bulunurlar. Ayrica, tomurcuklanan maya gibi
tek hiicreli oOkaryotlarda, kromozom ayrimi, genel transkripsiyonel iyilestirme
calismalar1 ve metabolizmanin diizenlenmesi gibi siireclerdeki islevleri belirtilmistir

(Yang vd., 2017).

Gokkusagr alabaligi  (Oncorhychus mykiss) genomundaki bHLH gen ailesi
biyoinformatik araglar kullanilarak ilk defa bu tez c¢alismasiyla tanimlanmistir.

Bunun yaninda Gokkusagi alabaliginda bulunan bHLH proteinlerinin sahip oldugu
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ozelliklerin,  kromozomal yerlesimlerinin, motif  bdlgelerinin, homoloji
modellemelerinin, gen yapisi ontolojilerinin, Atlantik somon (Salmo salar) balig: ile
olan ortolog iliskilerinin tespit edilmesi amag¢lanmis ve bHLH proteinlerinin
biyolojik siiregclerde oynadiklar1 roller ve molekiiler fonksiyonlarinin ortaya

cikarilmasi hedeflenmistir.
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2. KURAMSAL TEMELLER

Atonal proteinler, bHLH protein ailesine ait Drosophila (Drosophila melanogaster)
proneural genlerinden biridir. Bu proteinler, fotoreseptor hiicrelerde ve kondotonal
organlarda (isitme organlar1) ifade edilmekte ve bu proteinleri bulundurmayan
sinekler ataksik veya kor olarak karsimiza ¢ikmaktadir. Kirmizi un bocegi (Tribolium
castaneum), kirpi balig1 (Tetraodon nigroviridis), fare (Mus musculus), tavuk (Gallus
gallus domesticus) ve insanlardaki (Homo sapiens) atonal proteinlerin homologlari
karsilastirilmistir. Karsilastirma sonuglarina bakilirsa, bHLH alaninin evrimsel
stirecte korundugu, kodlama bolgelerinin tamaminin, memeli canlilarda birbirine ¢ok
benzedigi sonuclarina ulasilmigtir. Memeli sinifindaki fare ve tavuk gibi canlilarin
homologlari, arka beyinde embriyogenezinde ve beyincigin dis graniiler tabakasini
olusturan hiicrelerde ifade edilmektedir. Ayrica bu genler omuriligin sirt kismi
boyunca bulunan diger genlerden farkli desenlere sahiptir. Atonal proteinlerin
evrimsel siliregte korundugu ve omurgalilarda merkezi sinir sisteminin gelisiminde

biiyiik bir 6neme sahip oldugu ulasilan sonuglar arasindadir (Ben Arie, 1996).

Okaryotik organizmalarda bitki ve hayvanlarin béliinmesinden daha énce evrimlesen
bHLH proteinleri, bitki ve hayvanlara 0zgii bazi1 olaylarda yer almaktadir.
Hayvanlarda birbirinden farkli gelisimsel siirecte yer alan bu proteinlerin bitkilerde
(antosiyanin biyosentezi, globiilin ekspresyonu, karpel ve epidermal gelisim,
fitokrom sinyalleme vb.) pek fazla calisilmadigi goriilmektedir. Fare kulag: teresi
(Arabidopsis thaliana)’nde 118, piring (Oryza sativa) genomunda 131 bHLH
proteini tanimlanmistir. Yapilan filogenetik analizde, farkli bitki tiirlerinden alinan
46 bHLH geni ve bu bHLH genlerinin 15 farkli bitki tiiriiyle karsilastirilarak
siiflandirilmas: yapilmigtir. Buna gore, hiicre soylarinda goriilen genislemelerin
buna bagli olarak gelisen fonksiyonlarin, bitkilere 6zgii islevsel proteinleri

olusturdugu diistinilmiistiir (Buck ve Atchley, 2003).

bHLH proteinleri, model organizmalardan biri olan iplik kurdu (Caenorhabditis
elegans)’in genomunda yapilan dizi analizi ile tanimlanmis ve giinimiize kadar

karakterize edilen 37 bHLH proteinin oldugu sonucuna varilmistir. Bu proteinler,
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model organizmada sinir soylarinin belirlenmesini ve kas dokusundan gelisen
soylarin farklilasmasini saglamaktadir. Bunun yaninda somatik gonadogenezde de
farkli islevlere sahip oldugu goriilmiistiir. Memeli bHLH proteinleri olarak bilinen
BETA3 ve bHLHB5 proteinleri ile homolog HLH-17 proteininin islevselligi
karsilagtirtlmistir. HLH-17 proteininin embrigenezde tiim gelisim asamalarinda aktif
olarak rol aldigi goriilmiis ve C. elegans’in gelisimi ve {iremesi esnasinda insiilin

sinyalleme genlerine etki ettigi distiniilmiistiir (McMiller ve Johnson, 2005).

Arabidopsis  thaliana’da  stereotipik  hiicre  boliinmelerinin  arka  arkaya
gerceklesmesiyle stomalar gelismekte ve stoma olusumu ig¢in 3 bHLH geninin

organize galistig1 gortilmektedir (Serna, 2007).

Ipek bocegi (Bombyx mori) genomunda kodlanan 52 adet bHLH geni tanimlanmis,
bu genlerin 6 gruba ayrildigi goriilmiis ve en fazla bHLH geninin A grubunda yer
aldig1 belirlenmistir. Ayn1 zamanda, NeuroD, MyoRb, Mad, Oligo gibi genler ipek
bocegi genomunda bulunamamustir. Ipek bdcegi, bocek gelisim asamalarinin
incelenmesi acisindan model bir sistem olarak kullanilmakta ve gelecekte yapilacak

caligmalar i¢in 6nemli bilgiler sunmaktadir (Wang vd., 2007).

Bal aris1 (Apis mellifera), bocek galismalari igin kullanilan model organizmalardan
birisidir. Calismada Apis mellifera genomunda kodlanan 54 bHLH geni
tanimlanmistir. Buna gore, bu genlerin NeuroD, Oligo, Figa, Mad gibi genleri

kodlamadigi goriilmiistiir (Wang vd., 2008).

bHLH alt familyalarinin ¢ogu, tohumlu bitkilerden olan Arabidopsis thaliana, Oryza
sativa gibi bitkilerin yaninda erken farklilagma gosteren kara bitkilerinde de
goriilmistir. Fakat, klorofitlerden olan yesil ve kirmizi alglerde, bHLH protein
cesitliliginin, caligma yapilan diger bitkilere nazaran daha diisiik oldugu tespit
edilmistir. Tiim bunlara bakilarak, bHLH ailesinin, ilk kara bitkilerinin ortaya
¢ikmasindan ¢ok az bir siire sonra biiyiime gosterdigi, daha sonraki kara bitkilerinde

ise bu aile {iyelerinin korundugu sonuglarina ulasilmistir (Pires ve Dolan, 2009).

Sigan genomunda kodlanan 114 bHLH geni tanimlanirken, fare genomunda buna

ilateven 14 bHLH geni daha tamimlanmistir. Filogenetik analiz sonucu, sican ve
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farelerde bulunan bHLH genleri 6 gruba ayrilmustir. Ilgil ¢aligmada, sicanda bulunan
Mxil geninin 2 adet kopyasi bulundugu, diger tiim sican ve fare bHLH genlerinin ise
tek kopyasi oldugu goriilmektedir. Ayrica, fare, sigan ve insanda bulunan bHLH
genlerinin kromozomal dagilimlar incelendiginde, bHLH genlerinden bazilarinin,
omurgalilarin, omurgasiz ayrimindan 6nce meydana gelen gen c¢ogalmasi yoluyla

olustugunu gostermistir (Zheng vd., 2009).

Zebra balig1 (Brachydanio rerio), baliklarda gelisimsel siireglerin incelenmesi igin
kullanilan model organizmalardan biridir. Zebra baligi genomunda kodlanan 139
PHLH geni tanimlanmis ve bu genlerin 6 gruba ayrildigi goriilmiistiir. Tanimlanan
bHLH genlerinden 8 tanesinin ¢oklu kodlama bolgesine sahip oldugu bulunmus, ayni
zamanda bu genlerden 2 tanesinin (Bmall ve Mitf), baliklara 6zgii tiim genom

¢ogaltma islemleri i¢in temel genler oldugu goriilmiistiir (Wang vd., 2009).

Arabidopsis thaliana ve Oryza sativa bitkilerinin genom dizilerinde bulunan bHLH
proteinlerinin  siniflandirilmasiyla, ¢icekli  bitkilerdeki protein  ¢esitliliginin
tanimlanmasina katki saglanilmistir. Fakat farkli bitkilerde bulunan gesitli bHLH
proteinlerinin evrimsel iliskileri tam olarak bilinmemektedir. Bu ¢esitlilige katki
saglayabilmek icin algler ve 9 tiir kara bitkisinin genom dizileri kullanilmistir. Buna
gore, 5’ten daha az bHLH proteinin kirmizi alg genomunda ve klorofitlerde
kodlandigi, 100-170 bHLH proteinin ise, kara bitkilerinin genomlarinda kodlandigi
goriilmistiir. Filogenetik analiz sonuglar1 bitkide bulunan bHLH proteinlerinin ortak
bir atadan geldigini ve 26 alt aileye ayrildigin1 gostermistir. Bu alt familyalarin 20
tanesinin damarli bitkiler ve yosunlardan, 6 tanesinin ise damarli bitkilerde alt aile
olarak gelistigi karsimiza ¢ikmaktadir. Korunmus bHLH alanlarindan ayri olarak,
birgok alt ailenin aminoasitlerin varlig1 ile karakterize edildigi ve bu proteinlerin
cesitliliginin 440 milyon yildan daha once bir zamanda kara bitkileriyle ortaya

atildig1 diistiniilmektedir (Pires ve Dolan, 2010).

Yerli kopek tiirlerinden biri olan Canis lupus familiaris genomunda kodlanan 115
PHLH geni tanimlanmistir. Buna goére, bu bHLH genlerinden 4 tanesinin herhangi bir
gruba dahil olmadig1 goriilmiistiir. Filogenetik analiz sonucglarindan elde edilen

evrimsel iliskilerin, korunmus motif bolgelerinin, ekzon ve intron yapilarinin diger
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omurgali canlilarla tutarli oldugu goriilmiistiir. Ilgili calisma, kdpekler ve kurtlar
arasindaki davramigsal ve gelisimsel farkliliklarin  anlasilabilmesi ve bu

mekanizmalarin isleyislerinin ortaya ¢ikarilabilmesi agisindan 6nemli veriler

sunmaktadir (Wang vd., 2010).

Zebra ispinozu (Taeniopygia guttata), davramigsal, gelisimsel ve norolojik
aragtirmalarda kullanilan bir organizmadir. Taeniopygia guttata genomunda
kodlanan 86 bHLH geni tanimlanmis, bu genler 38 aileye siniflandirilmis, bu
genlerden sadece bir tanesinin bu siniflardan hi¢ birisine ait olmadig1 goriilmiistiir.
Bu tiire ait bHLH gen aileleri tavuk ve insanda bulunan bHLH gen aileleriyle
kiyaslandiginda, hem kuslarda hem de insanlarda soya o6zgii bHLH genlerinin
bulundugu goriilmiistiir. Ayrica yapilan filogenetik analizler ve kromozom
dagilimlar1 incelendiginde, zebra ispinozunda bulunan bHLH genlerinin, gen

cogalmasityla ortaya ¢iktig1 goriilmiistiir (Liu ve Zhao, 2010)

Bezelye yaprak biti (Acyrthosiphon pisum) genomunda kodlanan 54 bHLH geni
tanimlanmis ve tanimlanan genlerin tamami 6 gruba dagilmistir. Bu genlerden 5
tanesinin, Drosophila melanogaster ile ortolog iliski gosterdigi goriilmistiir. Yine
yapilan kodlama bolgeleri g¢aligmalari, Acyrthosiphon pisum’a ait bHLH
motiflerindeki intron sayisinin ve intron uzunlugunun, diger boceklere nazaran daha

fazla oldugu goriilmistiir (Dang vd., 2011).

Tehlike altinda bulunan memeli tiirlerinden olan dev pandalar (Ailuropoda
melanoleuca) iizerinde yapilan ¢alismalar bu organizmalarin davraniglarinin
anlagilabilmesini kolaylastirmaktadir. Dev panda genomunda 107 adet bHLH geni
tanimlanmistir ve bu genlerin alt1 gruba ayrildig1 goriilmistiir. Bunun yaninda, dev
pandalarin fare genomunda kodlanan Beta3a, Sclerax, S-Myc, EBF-4, Hes5 gibi

genleri kodlamadigi sonucuna ulagilmigtir (Dang vd., 2011).

bHLH alan1 bitkilerde ve hayvanlarda c¢alisilmis fakat mantarlarda heniiz
tanimlanmamistir. 6 Basidiomycota (bazitli mantarlar), 49 Ascomycota (askili
mantarlar) mantarlarina ait 55 genom dizisinden, 490 bHLH proteini tespit edilmistir.

Tespit edilen proteinler 12 ana gruba ayrilmistir. Bu gruplarin birbirinden ayirt
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edilebilmesi i¢in ¢esitli siniflandirma modelleri olusturulmustur. Bitki bHLH
proteinlerinde oldugu gibi, motiflerin, aa dizilerinin, filogenetik analizlerin
korunmasi, mantar bHLH proteinlerinin de hayvanlarda B grubuna dahil edilen

bHLH proteinleri ile iliskili oldugunu gostermistir (Sailsbery vd., 2012).

Karinca (Harpegnathos saltator) genomunda kodlanan 57 bHLH geni tanimlanmis
ve bu genler 38 alt bHLH ailesine siniflandirilmistir. Harpegnathos saltator’a ait
olan bHLH genlerinin intron sayilarinin diger bocek tiirlerine nazaran fazla oldugu,
bazi intron uzunluklarinin ise bezelye yaprak bitine ait bHLH genlerinin intron

uzunluklarindan kisa oldugu goriilmistiir (Liu vd., 2012).

Insan viicudu biti (Pediculus humanus corporis) genomunda kodlanan 55 bHLH geni
tanimlanmis, bu genlerden 12 tanesinin hipotetik protein olmadigi, 6 tanesinin ise
GenBank’ta bulunmadigi tespit edilmistir. Bu bdcekle diger bocekler arasinda
yapilan bir karsilastirmada, Pediculus humanus corporis’in diger bocek tiirlerinden
daha fazla killi oldugu ve onlardan farkli olarak Hairy/E(Spl) genine sahip oldugu
goriilmistiir. Hairy/E(Spl) geninin, bdceklerde yumurtlama oncesi hiicrelerin
farklilagsmasini olumsuz yonde etkiledigi goriilmiis, bu genin Pediculus humanus
corporis’te bulunmasinin ise, bu tiirlin adaptasyonunun bir sonucu oldugu

belirlenmistir (Wang vd., 2014).

Esek aris1 (Nasonia vitripennis), gelisimsel ve evrimsel siirecleri inceleme agisindan
yapilan ¢alismalar i¢in iyi bir model bdcek organizmadir. Esek aris1 genomunda
kodlanan 48 bHLH geni tanimlanmis, tanimlanan bu genler 36 aileye
smiflandirilmistir.  Diger bocek tiirleri ile yapilan kiyaslamada, Nasonia
vitripennis’in en az bHLH genine sahip oldugu tespit edilmistir. Ayrica, diger bocek
tirlerinin bHLH gen ailelerinde, MyoRa, PTFa genlerinden en az bir tane
bulunurken, calismaya konu olan Nasonia vitripennis’te bu gen ailelerinden iiye

bulunamamistir (Liu vd., 2014).

Soya fasulyesi (Glycine max) genom dizisi, diizenleyici genlerin fonksiyonel
islevlerini anlamak i¢in 6nemli bir avantaj sunmaktadir. Soya fasulyesi genomunda

kodlanan 319 bHLH geni tanimlanmig ve bu genlerin biiyiik bir kismmin mRNA
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seviyesinde eksprese edildigine iligkin kanitlar bulunmustur. Ayrica, bu genlerin
%67’sinin iki ya da ikiden daha fazla homolog kopyalarinin bulundugu sonucuna

ulagilmigtir (Hudson ve Hudson, 2015).

bHLH proteinleri (temel-sarmal-dongii-sarmal), transkripsiyon faktorleri iginde
biiyiik bir aileyi temsil eder. Domates genom dizisi yayinlanan fakat bHLH gen ailesi
tanimlanmamis olan 6nemli bir bitkisel tiriindiir. Domates (Solanum lycopersicum)
genomunda 159 bHLH proteini (SIbHLH) tanimlanmistir, tanimlanan bu SIbHLH
genlerinin dagilimlar1 ve intron dizileri, Arabidopsis’e bakilarak farklilik
gostermistir. Filogenetik aga¢ analizinde SIbHLH genleri 21 alt aileye ayrilmus,
Arabidopsis  bitkisinde bulunan bHLH genleri ile Kkarsilagtirilarak olas1
mekanizmalarin  tahmini saglanmistir. Bunun yaninda tanimlanan SIbHLH
genlerinden 21 tanesinin dokuya 6zgii olarak ifade edildigi, 11 tanesinin ise meyve
gelisimi (8 tane) ve olgunlagsmasi (3 tane) ile iliskili oldugu tespit edilmistir.
Evrimsel analiz sonuglarina bakildiginda, SIbHLH genlerinin %8’inin yosunlardan,
%92’sinin ise erken toprak bitkilerinin atalarindan evrimlestigi sonuclarma

ulasilmistir (Sun vd., 2015).

Yaban domuzu (Sus scrofa) genomunda kodlanan 109 bHLH geni tanimlanmis ve bu
genler 6 gruba ayrilmistir. Tanimlanan bu genler ile insan genomunda ve daha
kapsamli arastirmalardan elde edilen veriler arasinda énemli 6l¢lide zenginlestirilmis
biyolojik aglar tanimlanmistir. Buna bagl olarak, bu etkilesim aginda birbirlerine

yiiksek oranda baglanmis olan proteinler oldugu tespit edilmistir (Liu, 2015).

Geleneksel tipta kullanilan model bitkilerden biri olan Salvia miltiorrhiza ile yapilan
caligmada, 127 bHLH geni tamimlanmig ve bu genlerin 25 alt aileye ayrildigi
goriilmiistiir. Tanimlanan bu bHLH genlerinden 7 tanesinin tanshion biyosentezini

diizenlemesinde rol oynadigi goriilmiistiir (Zhang vd., 2015).

Transkripsiyon faktorleri igerisinde oldukga biiyiik bir yer teskil eden ve ¢ok ¢esitli
fonksiyonel 6zelliklere sahip oldugu bilinen bHLH proteinleri hakkinda ¢ok yillik
agag tiirlerinde yapilmis olan ¢ok fazla ¢alisma bulunmamaktadir. Elma (Malus

pumila) genomunda toplamda 175 tane bHLH proteini tanimlanmis ve elma bHLH
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transkripsiyon faktorleri ailesinin evrimi ve yapilari belirlenmeye calisiimistir.
Yapilan analizde, Elma ve Arabidopsis bHLH gen aileleri karsilastirilmis ve bu
karsilastirma ile elma ve Arabidopsis thaliana ortologlarinin filogenetik analiz
sonucu, 23 alt gruba ayrilabildiklerini gostermistir. Yapilan bu calisma sonucu,
bitkilerde bulunan bHLH gen ailesi iiyelerinin, bitkiye 6zgiin organlarin gelisiminde
ve karasal ¢evreye uyumu diizenlemede 6nemli roller oynadigi sonucuna ulagilmistir

(Yang vd., 2017).

bHLH gen ailesi, bitkilerde sayilar1 oldukg¢a fazla olan protein gruplarindan biridir.
Okaryotik canlilarin ¢ogunda bulunur ve biiyiime gelismenin diizenlenmesinde
onemli bir rol oynar. Elma ‘golden delicious’ (Malus domestica) adi altinda 18
grupta simiflandirilabilecek, 188 MdbHLH proteini tanimlanmis ve bu proteinlerde
12 tane korunmus motif yapisi tespit edilmistir. Tanimlanan MdbHLH proteinlerinin
ifade analizleri ve protein etkilesim aglar1 incelendiginde, abiyotik stres kosullarina

sebebiyet verebilecek birkac genin var oldugu ortaya koyulmustur (Mao vd., 2017).

bHLH gen ailesiyle ilgili yapilan galismalara bakildiginda, yer fistigindaki bHLH gen
ailesinin sistematik olarak tanimlanmadig1 goriilmistiir. Tetraploit yer fistiginin gen
kaynagi olarak gosterilen Arachis duranensis (AA), Arachis ipaensis (BB) tiirlerinde
sirasiyla 132 ve 129 bHLH proteini tanimlanmistir. Bu bHLH genlerinin 19 alt aileye
siiflandirilabilecegi yapilan filogenetik analizle ortaya koyulmustur. Filogenetik
analize bakilarak, yer fistiginda bu bHLH proteinlerinin Arachis durasensis ve
Arachis ipaensis’te bulunan 10 kromozom iginde rastgele dagildigi goriilmistiir.
Yine, ilgili ¢alismada bu canlilarda 120 bHLH gen ¢iftinin ortolog oldugu
gorilmistiir. Ek olarak, dokulara 6zgili ekspresyon gosteren 22, farkli dokularda da
ifade edilebilen 184 bHLH geni tanimlanmistir. Gao ve arkadaslari tarafindan yapilan
bu c¢alismanin, yer fistigina ait bHLH proteinlerinin mekanizmalarinin

anlasilabilmesi igin bir 6n ayak olacag: disiiniilmektedir (Gao vd., 2017).

Bitki tiirlerinden biri olan Brachypodium distachyon genomunda kodlanan 146 adet
PHLH geni tanimlanmis ve bu genler 24 alt aileye siiflandirilmistir. Benzer protein
motiflerini ve gen yapilarin1 paylasan genlerin ayni ailede yer aldigi goriilmiistir.

Yapisal analizler incelendiginde Brachypodium distachyon’un misir, sorgum ve
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piring ile yakin bir iligski gosterdigi ve bu durumun gen ailesi genislemesinde rol

oynayacagi diisiiniilmektedir (Niu vd., 2017).

Sigir (Bos taurus), saglik arastirmalarinda kullanilan 6nemli model organizmalar
arasinda yer almaktadir. Ilgili ¢alismada, si§ir genomunda 116 bHLH geni
tanimlanmis, bu genlerin 44 aileye ve 6 gruba ayrildigr goriilmiistiir. Bu genlerin
kromozomlardaki yerlesimleri, dagilimlarinin esit olmadigint gdstermis ve bazi

genlerin, gen ¢ogalmasindan kaynaklanabilecegi sonucunu dogurmustur (Zhang vd.,
2017).

Bitkilerde en biiyiik ikinci gen ailesi olarak karsimiza ¢ikan bHLH proteinlerinin,
cilekte sistematik olarak tanimlanmadigi gériilmiistiir. 113 bHLH proteini ihtiva eden
Fragaria vesca (dag ¢ilegi)’da bulunan bu proteinlerin kromozomal yerlesimleri ve
biyoinformatik analizleri yapilmistir. Buna gére, RT-PCR sonuglarinda 7 FabHLH
geninin antosiyanin biyosentezinde goérev aldigi goriilmiis, protein etkilesim aglar
incelendiginde ise, bu genlerden 4 tanesinin meyve antosiyanin biyosentezi ve

hormon sinyal iletimi ile iligkili oldugu sonuglarina ulagilmistir (Zhao vd., 2018).

Gecgmiste yapilan ¢aligmalar incelendiginde, otsu ve odunsu bitkilerde birgok bHLH
gen ailesi tamimlanmustir. Seftali (Prunus persica) i¢cindeki bHLH gen ailesiyle ilgili
caligmalar yapilmis fakat yapilan bu ¢alismalar detaylandirilmamistir. Seftali
genomuna ait 95 tiye tanimlanmis ve tanimlanan bu genler Arabidopsis thaliana’ya
ait bHLH proteinleri ile karsilagtirilarak, 19 alt aileye ayrilmigtir. Bu alt aileler
icindeki iiyelerin her birinde ekzon intron durumlar1 ve motif yapilarinin korundugu
goriilmiistiir. Seftaliye ait 95 bHLH geninin 1 ve 8. kromozomlar arasinda dagildigi
gozlemlenmis, Arabidopsis thaliana ile ortolog olan 57 ¢ift bHLH {iyesi tespit
edilmistir. Bunun yaninda, seftali genomuna ait 48 c¢ift paralog bHLH geni
belirlenmistir. Seftali genomunda bulunan bu bHLH gen ailesi iiyelerinin ekspresyon
analizi incelendiginde, antosiyanin biyosentezi ve meyve gelisimi ile alakali
olabilecek birka¢c bHLH geni tespit edilmistir. Tespit edilen bu genlerin, seftali
meyvesinde biyokimyasal mekanizmalarda rol oynadigir goriilmiistiir (Zhang vd.,
2018).
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Patatese (Solanum tuberosum) ait 124 StbHLH geni tanimlanmistir ve kromozomal
lokasyonlarina bakilarak adlandirmalar gergeklestirilmistir. Filogenetik agag
analizine gore, Arabidopsis thaliana ve patatesten elde edilen 259 bHLH proteini 15
gruba ayrilmis, patateste bulunan StbHLH genleri 12 kromozom iizerinde dagilim
gostermistir. Gen ontoloji sonuglart ise bu proteinlerin DNA baglanmasinda islev
gordiigiinii ortaya koymustur. StbHLH proteinlerinin ¢esitli dokularda ifade edildigi,
bunun yaninda kuraklik, abiyotik stres, 1s1, tuzluluk gibi degisimlere cevap verdigi
saptanmistir. StbHLH proteinlerinden biri olan StbHLH1’in ¢i¢ek dokularinda
yiilksek miktarda ifade edildigi ve buna bagli olarak c¢icek gelisimine katildigi,
StbHLH45’in ise abiyotik stres kosullarinda Onemli islevler gordiigii ulasilan
sonuglar arasindadir (Wang vd., 2018).

Farkli taneli bitkilerde bHLH gen ailesi {iyeleri Kkarsilastirmali olarak
tanimlanmamustir. Piringte (Oryza sativa) 183, misirda (Zea mays) 231, bugdayda
(Triticum aestivum) 571 bHLH proteini tanimlanmig ve bu ¢ tiire ek olarak
Arabidopsis bHLH proteinleri de eklenmis, toplamda 1154 bHLH geni (kokte,
yaprakta, ¢i¢ceklenme asamasinda) ekspresyon gdstermistir. Gen ontoloji analizlerine
bakildiginda ise bazi TabHLH’lerin demir emilimi, yag metabolizmasi, sinyal
diizenleme ve stres kosullarina yanit verme gibi ¢esitli biyolojik olaylarda rol aldig:

goriilmiistiir (Wei ve Chen, 2018).

Drosophila (Drosophila melanogaster)’da bHLH-PAS protein alt ailesinin
ozellikleri, gen transkripsiyonu ve bu genlerin Drosophila’nin gelisimini nasil
kontrol ettigi aciklanmistir. Ayn1 zamanda bHLH-PAS proteinlerinin (gelisimsel
diizenleyici proteinler) omurgali ve omurgasizlarda hiicre soyu olusumundaki

rollerine deginilmistir (Crews, 2018).

Lahana yaprak giivesi (Plutella xylostella) genomunda kodlanan 52 bHLH geni
tanimlanmistir ve bu genler diger bocek tiirleri ve meyve sinegiyle ortolog olan
bHLH ailelerine siniflandirilmistir. Bu siniflandirmalar igerisinde bulunan genlerden
bazilarinin (MyoR, Mitf, Scl) Plutella xylostella nin biiyiime ve gelismesinde etkili
oldugu goriilmiistiir (Zeng vd., 2018).
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Nelumbo nucifera, ekonomik agidan biiyiikk 6neme sahip su bitkilerinden biridir. Bu
bitkide kodlanan bHLH transkripsiyon faktorii {iyeleri, bitkinin metabolik diizenleme
islemlerinde ve bitkinin biliylimesi ya da gelisiminde 6nemli roller oynamaktadir.
Hint lotusu genomunda 115 NnbHLH geni tanimlanmis ve bu genler 19 alt aileye
ayrilmistir. Buna gore, NnbHLH genlerinin tahmin edildigi gibi, bitki gelisiminde,
metabolik diizenleme islemlerinde ve ayni zamanda stres kosullarinda verilen

tepkilerle iliskili oldugu sonucuna ulasilmistir (Mao vd., 2019).
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3. MATERYAL VE YONTEM

3.1. Gokkusag Alabahg Genomunda bHLH Genlerinin Belirlenmesi

Ilk olarak gokkusagi alabaligma ait olan bHLH genlerinin belirlenmesi icin CLC
(Genomics Workbench 11) programi kullanilmistir. Elde edilen protein dizileri igin
NCBI (National Center for Biotechnology Information) veri tabaninda, BLASTp
(Protein blast sekans karsilagtirma) sorgusu yapilmis ve gokkusagi alabaliginda
bulunan tiim proteinler ile karsilagtirlmistir. Gokkusagi alabaligi genomunda
kodlanan tiim proteinler, Hidden Markov Model (HMM) ile taranarak, korunmus
bolgeleri se¢ilmis, segilen korunmus bolgeler Pfam (URL-3) veri tabaninda kontrol
edilmistir. Kontrol edilen diziler igerisinde, tekrar eden diziler ¢ikartilarak,
gokkusagr alabaligima ait bHLH proteinleri belirlenmistir. Belirlenen bu bHLH
proteinlerinin, molekiiler agirliklari, izoelektronik etki degerleri (pl), aminoasit
uzunluklari, degiskenlik durumlar1 gibi karakteristik 6zellikleri EXPASyY (ProtParam
tool) (URL-4; Gasteiger vd., 2005) veri tabani kullanilarak elde edilmistir.

3.2. bHLH Genlerinin Gokkusag1 Alabahgi’nda Kromozomal Yerlesimlerinin

Belirlenmesi

Temel sarmal dongii sarmal (bHLH) proteinlerinin gen yapilariin belirlenmesi igin
ekzon ve intron yapilart degerlendirilmis, bunun i¢in kodlanan diziler GSDS (Gene
Structure Display Server, (URL-5; Guo vd., 2007) yazilimi yardimiyla belirlenmistir.
Gokkusagr Alabaligi’'nda bu proteinlerin kodlanmasinda goérev alan genlerin,
kromozomlardaki dagiliminin saptanabilmesi i¢in genomik diziler NCBI’da (URL-6)
taranmugtir. Bu tarama sonucunda elde edilen veriler, MapChart (URL-7; Voorrips,

2002) yazilimi kullanilarak gorsellestirilmistir (Sekil 4.2.).
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3.3. Dizi Hizalanmasi ve Filogenetik Analizler

Gokkusagr Alabaligi’'nda bulunan bHLH proteinlerinin dizi hizalamasi, MEGA7
(URL-8; Kumar vd., 2016) programi araciligiyla, ClustalW (Larkin vd., 2007)
algoritmas1 kullanilarak yapilmistir. Ortaya ¢ikan dizi hizalamasi filogenetik agac
¢izimi i¢in kullanilmistir. Hizalanan diziler kullanilarak filogenetik agag
olusturulmustur. Bu agacin ¢izimi i¢in Maximum Likehood (Felsenstein, 1981)
metodu kullanilarak 1000 tekrarli ‘bootstrap’ analizleri ile filogenetik agag
olusturulmus ve c¢izilen filogenetik aga¢c 1TOL veri tabani yardimiyla

gorsellestirilmistir.

3.4. Korunmus Motiflerin ve Ekzon-Intron Yapilarinin Belirlenmesi

DNA’da biyolojik fonksiyona sahip oldugu varsayilan, kisa ve tekrar eden kaliplara
sahip dizi motiflerinin tanimlanmasi i¢in, motif belirleme araglarindan biri olan
MEME- Suite (URL-9; Bailey vd., 2015) veri taban1 kullanilmistir. Bu tanimlamada
yiiksek oranda temsil edilen dizilerdeki motif uzunlugu, 4-20 motif olacak sekilde

secilmistir.

Gokkusagi alabaligi genomunda kodlanan bHLH genlerinin yapilarinin daha iyi
anlagilabilmesi i¢in Gene Structure Display Server (Hu vd., 2014) kullanilarak

ekzon-intron yapilari belirlenmistir.

3.5. Gen Ontoloji Analizleri

Gokkusagr Alabaligi’na ait bHLH proteinlerinin islevsel veri analizi Blast2Go
programi (Conesa vd., 2005) kullanilarak gergeklestirilmistir. Bu program yardimiyla
analizler ii¢ basamakta gergeklestirilmistir. Birinci basamakta programda yiiklii olan
sekanslar ile eslestirme yapilmis (BLASTp), ikinci basamakta BLAST sonuglari ile
baglantili haritalamalar diizenlenmis (MAPPING), tigiincii basamakta ise sekanslarla
ilgili Dbilgi dosyast hazirlanmistir (ANNOTATION). Bu program ile GO
simiflandirmasi sonucunda, molekiiler fonksiyonlar, hiicresel yerlesimler ve biyolojik

islevlerin belirlenmesi seklinde ii¢ kategori olusturulmustur.
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3.6. Gokkusag1 Alabahg ile Atlantik Somon Bah@ (Salmo salar)’mmm Ortolog

Genlerinin Belirlenmesi

BLASTDp algoritmas1 yardimiyla Gokkusagi Alabaligi’nda bulunan bHLH proteinleri
ile Atlantik somon baliginda bulunan bHLH proteinlerinin amino asit dizileri
karsilastirilmistir. Yapilan BLAST sorgusu sonucunda >50 benzerlik sartini ve e
beklenti degerini saglayan genler secilmistir. Gokkusagi alabaliginda bulunan bHLH
genleri ile Atlantik somon baliginda bulunan bHLH genleri karsilastirilarak, bHLH

genleri arasindaki ortolog iligkiler belirlenmistir.

Gokkusagi Alabaligi’ndaki bHLH genleri ile Atlantik Somon baligindaki bHLH
genlerinin ortologlari, ClustalW (URL-10; Li, 2003) programi kullanilarak hizalama
yapilmustir. ClustalW  programi  kullanilarak hizalanan ortologlarin, protein
dizilerinin homolog (Ks) ve homolog olmayan (Ka) degisim oranlar1 hesaplanmis ve
bu hesaplama PAL2NAL (URL-11; Suyama vd., 2006) veri tabani ile
gerceklestirilmistir. Buna bagli olarak, bHLH ortologlarinin birbirlerinden ayrilma
zamanlari, MYO (milyon yil dnce) birimine dayanarak T= Ks/2\ (X=6,5X10'g)
denklemi yardimiyla hesaplanmigstir (Lynch ve Conery, 2000).

3.7. bHLH Proteinlerinin Homoloji Modellemesi

Gokkusagi Alabaligi’'ndaki bHLH genlerinin {i¢ boyutlu (3D) yapilarinin
modellenmesi icin PHYRE2 (URL-12; Kelley vd., 2015) veri taban1 kullanilmistir.
Uc boyutlu yapiya sahip olan en uygun amino asit dizilerinin belirlenmesi i¢in PDB
(Protein Data Bank) veri tabaninda taramalar yapilmig ve bunun sonucunda
gokkusag1 alabaligi genomundaki bHLH proteinlerinin olas1 ii¢ boyutlu yapilari
tespit edilmistir.
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4. BULGULAR

4.1. Gokkusagr Alabahgi’nda bHLH Gen Dizilerinin  Belirlenmesi,

Adlandirilmasi ve Karakterizasyonu

Eldeki veriler kullanilarak yapilan analizler sonucunda, Goékkusagi alabaligi
genomunda kodlanan 441 tane bHLH geni tanimlanmistir. Bu genlerin
adlandirilmasinda, oncelikle genlerin kromozomlardaki yerlesim siralamasi dikkate
alimmig, calisilan organizma olan Gokkusagi Alabaligi’'nin  Latince adinin
(Oncorhynchus mykiss) bas harfleri ile bHLH protein ailesinin adi1 birlestirilerek
adlandirma islemi gergeklestirilmistir. Bulunan genlerin protein uzunluklari,
molekiiler agirliklart ve izoelektronik etki degerleri (pI) gibi Ozellikleri
belirlenmistir. Buna gbre; bHLH protein uzunluklarinin 79 aa ile 2435 aa arasinda,
molekiiler agirhgin  9051,53- 259871,6 kDa arasinda ve izoelektronik etki
degerlerinin 4,49 ile 11,02 arasinda degistigi saptanmistir. 257 OmybHLH proteinin
asidik, 184 OmybHLH proteinin bazik ozellik gosterdigi, %58,28 oranla asidik
karaktere sahip olan OmybHLH proteinlerinin daha fazla paya sahip oldugu
goriilmiistiir. Gokkusagi alabaligina ait bHLH genlerinin sahip oldugu genel

Ozellikler Tablo 4.1°de verilmig, tanimlanan bu genlerin tamami Tablo 4.2°de

gosterilmistir.
Tablo 4.1. OmybHLH proteinlerinin genel 6zellikleri
Gokkusagr  Minimum  Maksimum .. Asidik-
= : : Molekiil .
Aile Alabahigi Peptit Peptit Agirhs Bazik  Kararhhk
Genomunda  Uzunlugu Uzunlugu (kDA) Karakter (%)
Kodlanan (aa) (aa) (%)
79 2435 -
9051,53- Asidik
bHLH 441 (Omy5b2HLH— (Om)z/télg LH- 2598716 kDa (%58,28) 97,96
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Tablo 4.2. Gokkusagi Alabaligi (Oncorhynchus mykiss)’nda Tanimlanan OmybHLH Genleri

Gokkusag1 Alabaligi Genomunda

Fiziksel Pozisyon Protein Molekiiler Kararsizhk Kararh

Protein Adi1 | NCBI Ad1 Bas_langlg: B_itis Uzunlugu | pl Agirhk Endeksi veya
Kromozom| Pozisyonu | Pozisyonu (aa) (Da) Kararsiz

(bp) (bp)

OmybHLH-01 | XP_021474448.1 1 8,042,006 8,044,510 267 9,54 | 28898,03 52,57 kararsiz
OmybHLH-02 | XP_021412095.1 1 9,749,115 9,754,854 356 6.24 | 39340.01 52.20 kararsiz
OmybHLH-03 | XP_021471388.1 1 19,339,744 19,340,654 252 598 | 2838197 71,27 kararsiz
OmybHLH-04 | XP_021456198.1 1 33,317,170 33,319,340 203 7,66 | 2272744 71,95 kararsiz
OmybHLH-05 |XP_021456816.1 1 37,276,550 37,281,431 429 5,35 | 47697,92 43,42 kararsiz
OmybHLH-06 |XP_021458242.1 1 41,767,514 41,801,252 619 6,41 | 68304,34 48,38 kararsiz
OmybHLH-07 |XP_021458252.1 1 41,767,514 41,801,252 619 6,41 | 68304,34 48,38 kararsiz
OmybHLH-08 | XP_021458261.1 1 41,767,514 41,801,252 619 6,41 | 68304,34 48,38 kararsiz
OmybHLH-09 | XP_021458270.1 1 41,767,514 41,801,252 619 6,41 | 6830434 48,38 kararsiz
OmybHLH-10 | XP_021455009.1 1 57,717,699 57,719,531 149 914 | 1712812 77,19 kararsiz
OmybHLH-11 | XP_021466996.1 1 70,152,347 70,167,126 268 5,75 | 3061579 57,2 kararsiz
OmybHLH-12 | NP_001118182.1 2 3,907,992 3,923,190 723 5.71 | 79047.38 56.80 kararsiz
OmybHLH-13 | XP_021475131.1 2 10,490,464 10,525,660 727 6,70 | 80200,97 49,62 kararsiz
OmybHLH-14 | XP_021416676.1 2 20,597,054 20,618,168 308 5,05 | 33877.40 51.10 kararsiz
OmybHLH-15 | XP_021416684.1 2 20,597,054 20,618,168 307 5,05 | 33820.35 51.86 kararsiz
OmybHLH-16 |XP_021416689.1 2 20,597,054 20,618,168 304 4,98 | 33466.97 51.00 kararsiz
OmybHLH-17 |XP_021416698.1 2 20,597,054 20,618,168 303 4,98 | 33409,92 51.77 kararsiz
OmybHLH-18 | XP_021423067.1 2 45,734,705 45,737,052 272 5,68 | 3035962 68,11 kararsiz
OmybHLH-19 | XP_021435296.1 2 49,086,145 49,087,539 254 851 | 2863338 76,5 kararsiz
OmybHLH-20 | XP_021435308.1 2 49,101,515 49,102,842 267 6,25 | 29525,71 70,88 kararsiz
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Tablo 4.2.’nin devama.

OmybHLH-21 | XP_021428736.1 2 62,889,966 | 62,893,092 203 7,69 | 22809,56 | 67,74 kararsiz
OmybHLH-22 | XP_021429630.1 2 66,720,114 | 66,725,165 433 520 | 48261,73 | 46,74 kararsiz
OmybHLH-23 | XP_021429821.1 2 67,153,604 | 67,153,604 644 5,64 | 71087,26 | 48,22 kararsiz
OmybHLH-24 | XP_021429831.1 2 67,153,604 | 67,194,791 607 571 | 6733521 | 47,65 kararsiz
OmybHLH-25 | XP_021431009.1 2 71,175,702 | 71,203,204 712 7,16 | 78634,14 | 49,03 kararsiz
OmybHLH-26 |XP_021431011.1 2 71,175,702 | 71,203,204 712 7,16 | 78634,14 | 49,03 kararsiz
OmybHLH-27 |XP_021431012.1 2 71,175,702 | 71,203,204 700 7,47 | 77241,64 | 49,55 kararsiz
OmybHLH-28 | XP_021431014.1 2 71,175,702 | 71,203,204 636 6,01 | 7030642 | 4841 kararsiz
OmybHLH-29 | XP_021431019.1 2 71,175,702 | 71,203,204 636 6,01 | 7030642 | 4841 kararsiz
OmybHLH-30 |XP_021431025.1 2 71,175,702 | 71,203,204 636 6,01 | 7030642 | 48,41 kararsiz
OmybHLH-31 | XP_021431028.1 2 71,175,702 | 71,175,702 624 6,10 | 6891391 | 48,98 kararsiz
OmybHLH-32 | XP_021436392.1 2 82,673,527 | 82,705,657 448 6,62 | 49364,84 | 53,18 kararsiz
OmybHLH-33 | XP_021440563.1 3 196,551 200,661 321 9,09 | 3482298 | 73,16 kararsiz
OmybHLH-34 |XP_021453775.1 3 204,804 210,494 168 9,15 | 19363,83 | 78,97 kararsiz
OmybHLH-35 | XP_021441976.1 3 4,383,253 | 4,423,153 950 6,20 | 104990,17 | 53,13 kararsiz
OmybHLH-36 |NP_001118149.1 3 4,649,498 | 4,651,289 163 9.33 | 18222.31 | 62.74 kararsiz
OmybHLH-37 | XP_021437320.1 3 4,649,498 | 4,651,289 167 8,90 | 18698,81 | 67,22 kararsiz
OmybHLH-38 | XP_021441992.1 3 4,740,952 | 4,742,677 172 594 | 19054,03 | 66,34 kararsiz
OmybHLH-39 | XP_021442000.1 3 4,740,952 | 4,742,677 167 8,90 | 18698,81 | 67,22 kararsiz
OmybHLH-40 |XP_021442374.1 3 5,609,292 | 5,622,876 207 10,03 | 22683,64 | 58,28 kararsiz
OmybHLH-41 | XP_021448315.1 3 21,455,483 | 21,482,550 788 746 | 871529 | 53,63 kararsiz
OmybHLH-42 | XP_021448318.1 3 21,455,483 | 21,482,550 781 7,45 | 86418,04 53 kararsiz
OmybHLH-43 | XP_021450797.1 3 30,623,313 | 30,651,771 321 4,89 | 35419,01 | 50,46 kararsiz
OmybHLH-44 | XP_021450803.1 3 30,623,313 | 30,651,771 320 4,89 | 3536196 | 51,19 kararsiz
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Tablo 4.2.’nin devamu.

OmybHLH-45 | XP_021450810.1 3 30,623,313 | 30,651,771 317 4,84 | 3500858 | 50,36 kararsiz
OmybHLH-46 |XP_021450814.1 3 30,623,313 | 30,651,771 316 4,84 | 3495153 | 51,1 kararsiz
OmybHLH-47 | XP_021450818.1 3 30,623,313 | 30,651,771 308 5,04 | 33849,34 | 50,2 kararsiz
OmybHLH-48 | XP_021450821.1 3 30,623,313 | 30,651,771 304 4,98 | 3343891 | 50,09 kararsiz
OmybHLH-49 | XP_021452614.1 3 47,364,029 | 47,368,695 162 9,32 | 18561,82 | 78,36 kararsiz
OmybHLH-50 |XP_021452616.1 3 47,432,677 | 47,436,515 205 535 | 23567,56 | 536 kararsiz
OmybHLH-51 |XP_021452617.1 3 47,432,677 | 47,436,515 205 535 | 23567,56 | 53,6 kararsiz
OmybHLH-52 | XP_021452976.1 3 54,825,873 | 54,828,534 79 11,02 | 9051,53 | 58,54 kararsiz
OmybHLH-53 | XP_021453224.1 3 64,776,635 | 64,782,038 354 539 | 39866,39 | 6394 kararsiz
OmybHLH-54 | XP_021453435.1 3 70,149,477 | 70,153,115 119 9,64 | 13458,72 | 76,54 kararsiz
OmybHLH-55 | XP_021453744.1 3 82,145,351 | 82,147,147 255 9,99 | 27422,79 | 629 kararsiz
OmybHLH-56 |XP_021453745.1 3 82,167,099 | 82,169,711 266 8,92 | 28738,95 54 kararsiz
OmybHLH-57 | XP_021456860.1 4 3,592,557 | 3,608,959 373 6,23 | 41308,27 | 5547 kararsiz
OmybHLH-58 | NP_001118200.1 4 10,520,245 | 10,522,777 275 5.36 | 30507.49 | 74.74 kararsiz
OmybHLH-59 | XP_021454648.1 4 14,092,259 | 14,128,545 682 6,01 | 72399,29 | 58,67 kararsiz
OmybHLH-60 |XP_021454649.1 4 14,092,259 | 14,128,545 681 6,01 | 72271,15 | 58,26 kararsiz
OmybHLH-61 | XP_021454650.1 4 14,092,259 | 14,128,545 675 592 | 7154432 | 5852 kararsiz
OmybHLH-62 | XP_021454651.1 4 14,092,259 | 14,128,545 672 590 | 71253,92 | 57,11 kararsiz
OmybHLH-63 | XP_021454652.1 4 14,092,259 | 14,128,545 665 582 | 7039895 | 56,94 kararsiz
OmybHLH-64 | XP_021454653.1 4 14,092,259 | 14,092,259 661 6,11 | 70218,84 | 59,72 kararsiz
OmybHLH-65 | XP_021454654.1 4 14,092,259 | 14,128,545 655 6,17 | 69366,94 | 59,64 kararsiz
OmybHLH-66 |XP_021454655.1 4 14,092,259 | 14,128,545 654 6,03 | 69363,88 | 59,58 kararsiz
OmybHLH-67 |XP_021455092.1 4 25,513,172 | 25,588,154 932 7,39 | 10516041 | 73,97 kararsiz
OmybHLH-68 | XP_021455093.1 4 25,513,172 | 25,588,154 932 7,39 | 10516041 | 73,97 kararsiz
OmybHLH-69 | XP_021455720.1 4 50,140,138 | 50,166,834 793 6,57 | 87300,84 | 47,52 kararsiz

43




Tablo 4.2.’nin devamu.

OmybHLH-70 | XP_021455721.1 4 50,140,138 | 50,166,834 786 6,56 | 8656599 | 46,84 kararsiz
OmybHLH-71 |XP_021456023.1 4 58,765,117 | 58,767,884 333 8,55 | 35724,13 | 52,58 kararsiz
OmybHLH-72 | XP_021456217.1 4 63,123,612 | 63,127,031 128 6,97 | 13979,89 | 44,67 kararsiz
OmybHLH-73 | XP_021454101.1 4 68,680,259 | 68,681,902 159 6,21 | 18070,42 | 64,46 kararsiz
OmybHLH-74 |XP_021456719.1 4 79,941,790 | 79,959,522 194 6,17 | 21440,42 | 66,29 kararsiz
OmybHLH-75 |XP_021456720.1 4 79,941,790 | 79,959,522 190 6,16 | 20998,93 | 67,92 kararsiz
OmybHLH-76 |XP_021456721.1 4 79,941,790 | 79,959,522 185 6,31 | 20342,28 | 63,43 kararsiz
OmybHLH-77 | XP_021456722.1 4 79,941,790 | 79,959,522 181 6,31 | 19900,79 | 65,08 kararsiz
OmybHLH-78 |XP_021456723.1 4 79,941,790 | 79,959,522 170 6,17 | 191879 74,24 kararsiz
OmybHLH-79 | XP_021456724.1 4 79,941,790 | 79,959,522 166 6,16 | 1874642 | 77,07 kararsiz
OmybHLH-80 |XP_021456725.1 4 79,941,790 | 79,959,522 161 6,31 | 18089,76 714 kararsiz
OmybHLH-81 |XP_021456726.1 4 79,941,790 | 79,959,522 157 6,30 | 17648,28 | 74,33 kararsiz
OmybHLH-82 | XP_021457202.1 5 3,236,195 | 3,242,542 729 6,65 | 78598,32 | 57,23 kararsiz
OmybHLH-83 | XP_021458602.1 5 38,398,702 | 38,440,823 102 9,72 | 11118,88 | 24,65 kararli
OmybHLH-84 |XP_021458997.1 5 50,156,984 | 50,159,427 278 9,44 | 30030,29 | 55,22 kararsiz
OmybHLH-85 |XP_021459063.1 5 51,806,445 | 51,812,709 355 6,61 | 39203,07 | 47,67 kararsiz
OmybHLH-86 |XP_021459473.1 5 59,701,299 | 59,759,687 687 6,00 | 72961,96 | 57,27 kararsiz
OmybHLH-87 | XP_021459474.1 5 59,701,299 | 59,759,687 687 6,00 | 72961,96 | 57,27 kararsiz
OmybHLH-88 | XP_021459475.1 5 59,701,299 | 59,759,687 687 6,00 | 72961,96 | 57,27 kararsiz
OmybHLH-89 | XP_021459476.1 5 59,701,299 | 59,759,687 686 6,00 | 72833,83 | 56,86 kararsiz
OmybHLH-90 |XP_021459477.1 5 59,701,299 | 59,759,687 682 6,00 | 72386,34 | 57,26 kararsiz
OmybHLH-91 | XP_021459478.1 5 59,701,299 | 59,759,687 680 595 | 72146,03 | 573 kararsiz
OmybHLH-92 | XP_021459479.1 5 59,701,299 | 59,759,687 677 5,90 | 71816,59 55,7 kararsiz
OmybHLH-93 | XP_021459480.1 5 59,701,299 | 59,759,687 675 5,95 | 71570,41 | 57,29 kararsiz
OmybHLH-94 | XP_021459481.1 5 59,701,299 | 59,759,687 670 585 | 71000,66 | 55,71 kararsiz
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Tablo 4.2.’nin devamu.

OmybHLH-95 | XP_021459482.1 5 59,701,299 | 59,759,687 666 6,11 | 70781,51 | 58,64 kararsiz
OmybHLH-96 | XP_021459484.1 5 59,701,299 | 59,759,687 665 5,85 | 70425,04 | 55,69 kararsiz
OmybHLH-97 | XP_021459485.1 5 59,701,299 | 59,759,687 660 6,17 | 69868,57 | 58,4 kararsiz
OmybHLH-98 | XP_021459486.1 5 59,701,299 | 59,759,687 665 6,11 | 70653,38 | 58,22 kararsiz
OmybHLH-99 | XP_021459487.1 5 70,794,410 | 70,854,338 654 6,06 | 69389,96 | 58,69 kararsiz
OmybHLH-100 |XP_021460014.1 5 70,794,410 | 70,854,338 906 6,41 |101888,87 | 68,86 kararsiz
OmybHLH-101 | XP_021460015.1 5 70,794,410 | 70,854,338 906 6,41 |101888,87 | 68,86 kararsiz
OmybHLH-102 |XP_021460016.1 5 70,794,410 | 70,854,338 902 6,41 | 1014333 | 68,99 kararsiz
OmybHLH-103 | XP_021460017.1 5 70,794,410 | 70,854,338 899 6,41 |101141,01 | 68,89 kararsiz
OmybHLH-104 |XP_021460018.1 5 70,794,410 | 70,854,338 896 6,41 | 100790,67 | 68,52 kararsiz
OmybHLH-105 |XP_021460019.1 5 70,794,410 | 70,854,338 885 6,41 | 99587,24 | 68,68 kararsiz
OmybHLH-106 | XP_021460021.1 5 70,794,410 | 70,854,338 889 6,41 |100042,81 | 68,55 kararsiz
OmybHLH-107 | XP_021460647.1 6 7,794,716 | 7,796,790 297 6,16 | 3269315 | 74,87 kararsiz
OmybHLH-108 | XP_021461194.1 6 17,259,502 | 17,261,759 112 9,73 | 1273443 | 5171 kararsiz
OmybHLH-109 |XP_021461715.1 6 26,399,776 | 26,451,483 864 8,44 | 96611,23 | 66,96 kararsiz
OmybHLH-110 |XP_021461716.1 6 26,399,776 | 26,451,483 862 8,44 | 96369,94 | 66,72 kararsiz
OmybHLH-111 |XP_021461717.1 6 26,399,776 | 26,451,483 841 8,72 | 93950,31 | 67,55 kararsiz
OmybHLH-112 |XP_021461719.1 6 26,399,776 | 26,451,483 839 8,72 | 93709,02 | 67,3 kararsiz
OmybHLH-113 |XP_021462013.1 6 33,203,114 | 33,203,114 225 6,03 | 25849,72 | 58,29 kararsiz
OmybHLH-114 | XP_021462966.1 6 61,347,335 | 61,366,562 625 5,97 | 6908817 | 47,14 kararsiz
OmybHLH-115 | XP_021463059.1 6 63,438,788 | 63,557,357 719 6,49 | 7668554 | 57,34 kararsiz
OmybHLH-116 |XP_021463554.1 6 76,274,883 | 76,340,598 433 8,53 | 4823501 | 4938 kararsiz
OmybHLH-117 |NP_001118192.1 6 80,667,566 | 80,669,085 276 599 | 30707.12 | 70.39 kararsiz
OmybHLH-118 |XP_021463691.1 6 80,785,783 | 80,797,145 276 599 | 30693,09 | 70,39 kararsiz
OmybHLH-119 | XP_021463693.1 6 80,794,624 | 80,787,655 276 599 | 30693,09 | 70,39 kararsiz
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OmybHLH-120 | XP_021464323.1 7 11,066,710 | 11,070,272 127 9,55 | 145148 | 63,19 kararsiz
OmybHLH-121 | XP_021464546.1 7 16,634,531 | 16,719,563 1025 598 | 11275258 | 53,69 kararsiz
OmybHLH-122 | XP_021464547.1 7 16,634,531 | 16,719,563 1018 598 | 11192563 | 53,91 kararsiz
OmybHLH-123 | XP_021464559.1 7 17,098,960 | 17,100,783 177 8,52 | 19231,37 | 67,72 kararsiz
OmybHLH-124 | XP_021463939.1 7 21,946,341 | 21,948,495 331 5,87 | 37441,73 | 54,03 kararsiz
OmybHLH-125 | XP_021464737.1 7 24,774,348 | 24,779,364 381 5,29 | 4336356 | 90,52 kararsiz
OmybHLH-126 | XP_021465098.1 7 35,967,668 | 35,970,777 184 10,01 | 21497,71 | 81,44 kararsiz
OmybHLH-127 | XP_021465099.1 7 35,971,884 | 35,973,942 183 9,90 | 21233,37 | 80,09 kararsiz
OmybHLH-128 | XP_021465100.1 7 35,978,892 | 35,980,738 181 9,79 | 20907,03 | 78,38 kararsiz
OmybHLH-129 | XP_021465101.1 7 35,982,100 | 35,984,250 184 9,96 | 2134152 | 83,79 kararsiz
OmybHLH-130 | XP_021465102.1 7 35,983,958 | 35,985,588 164 9,79 | 18949,65 | 87,79 kararsiz
OmybHLH-131 | XP_021463947.1 7 35,991,990 | 35,993,599 184 9,96 | 2137554 | 83,79 kararsiz
OmybHLH-132 | XP_021465135.1 7 37,701,585 | 37,707,286 403 6,15 | 44650,17 63,4 kararsiz
OmybHLH-133 | XP_021465145.1 7 38,181,107 | 38,185,918 409 6,53 | 45574,79 | 59,13 kararsiz
OmybHLH-134 | XP_021465171.1 7 38,808,132 | 38,825,251 448 5,56 | 49229,79 | 68,96 kararsiz
OmybHLH-135 | XP_021465172.1 7 38,808,132 | 38,825,251 448 556 | 49229,79 | 68,96 kararsiz
OmybHLH-136 | XP_021465209.1 7 39,442,031 | 39,443,561 130 542 | 1454488 | 419 kararsiz
OmybHLH-137 | XP_021465462.1 7 46,527,714 | 46,529,383 166 9,48 | 18941,79 | 70,45 kararsiz
OmybHLH-138 | XP_021466808.1 7 46,553,543 | 46,554,263 159 10,33 | 18233,85 | 91,56 kararsiz
OmybHLH-139 | XP_021465463.1 7 46,555,525 | 46,556,461 154 9,63 | 17960,59 | 61,65 kararsiz
OmybHLH-140 | XP_021466809.1 7 46,559,103 | 46,560,792 140 9,67 | 16361,92 | 6392 kararsiz
OmybHLH-141 | XP_021465465.1 7 46,560,416 | 46,561,888 154 9,63 | 17960,59 | 61,65 kararsiz
OmybHLH-142 | XP_021463954.1 7 46,564,916 | 46,566,554 162 10,07 | 18440,19 | 55,96 kararsiz
OmybHLH-143 | XP_021465479.1 7 47,755,486 | 47,887,040 492 6,06 | 5531527 | 82,28 kararsiz
OmybHLH-144 | XP_021465602.1 7 50,562,128 | 50,567,371 343 6,02 | 37388,85 | 72,15 kararsiz
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OmybHLH-145 | XP_021465712.1 7 53,725,424 | 53,730,213 421 6,52 | 46566,55 | 67,3 kararsiz
OmybHLH-146 | XP_021466091.1 7 62,277,515 | 62,282,865 219 9,02 | 2422694 | 55,37 kararsiz
OmybHLH-147 | XP_021466278.1 7 67,170,487 | 67,171,770 201 9,21 | 2190585 | 57,13 kararsiz
OmybHLH-148 | XP_021466306.1 7 68,103,966 | 68,105,944 187 9,24 | 20522,27 | 59,89 kararsiz
OmybHLH-149 | XP_021467043.1 8 943,004 945,496 223 8,94 | 2433323 | 48,06 kararsiz
OmybHLH-150 | XP_021467099.1 8 4,747,485 | 4,771,882 275 9,55 | 304816 60,98 kararsiz
OmybHLH-151 | XP_021467100.1 8 4,747,485 | 4,771,882 271 9,55 | 30040,11 | 62,04 kararsiz
OmybHLH-152 | XP_021467101.1 8 4,747,485 | 4,771,882 251 9,55 | 28185,04 | 65,18 kararsiz
OmybHLH-153 | XP_021467102.1 8 4,747,485 | 4,771,882 247 9,55 | 2774355 | 66,94 kararsiz
OmybHLH-154 | XP_021466991.1 8 8,757,032 | 8,777,817 754 6,83 | 82852,94 | 47,37 kararsiz
OmybHLH-155 | XP_021467170.1 8 8,012,677 | 8,020,715 489 4,96 | 52512,64 | 73,04 kararsiz
OmybHLH-156 |XP_021467171.1 8 8,012,677 | 8,020,715 488 4,99 | 5238352 | 725 kararsiz
OmybHLH-157 | XP_021467286.1 8 11,387,126 | 11,389,876 145 591 | 16090,08 | 73,34 kararsiz
OmybHLH-158 | XP_021467517.1 8 16,987,201 | 17,006,398 335 8,62 | 35959,19 | 54,36 kararsiz
OmybHLH-159 |XP_021467518.1 8 16,987,201 | 17,006,398 335 8,62 | 35959,19 | 54,36 kararsiz
OmybHLH-160 |XP_021467740.1 8 21,415,391 | 21,418,231 187 9,95 | 20761,71 | 5832 kararsiz
OmybHLH-161 | XP_021468266.1 8 39,151,371 | 39,154,434 397 5,94 | 4523367 | 79,23 kararsiz
OmybHLH-162 | XP_021468267.1 8 39,151,371 | 39,154,434 396 6,05 | 45104,55 | 78,58 kararsiz
OmybHLH-163 | XP_021468268.1 8 39,151,371 | 39,154,434 394 6,29 | 44846,32 | 77,27 kararsiz
OmybHLH-164 | XP_021468540.1 8 47,630,128 | 47,642,794 267 9,80 | 28790,26 | 52,9 kararsiz
OmybHLH-165 |XP_021468541.1 8 47,630,128 | 47,642,794 126 10,56 | 14057,31 | 63,38 kararsiz
OmybHLH-166 | XP_021468681.1 8 50,529,276 | 50,536,506 361 8,27 | 39696,86 | 64,23 kararsiz
OmybHLH-167 |XP_021468682.1 8 50,529,276 | 50,536,506 351 6,79 | 38494,44 | 62,92 kararsiz
OmybHLH-168 | XP_021468796.1 8 53,119,676 | 53,121,728 236 4,62 | 26217,31 | 64,49 kararsiz
OmybHLH-169 |XP_021468886.1 8 56,557,065 | 56,558,673 234 7,13 | 25489,62 | 64,04 kararsiz
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OmybHLH-170 [ XP_021466942.1 8 60,781,530 | 60,783,086 266 4,97 | 30591,92 | 68,03 kararsiz
OmybHLH-171 | XP_021469051.1 8 61,571,618 | 61,599,113 662 8,73 | 7472111 | 49,49 kararsiz
OmybHLH-172 | XP_021469613.1 8 73,495,964 | 73,541,763 652 6,25 | 69017,82 | 58,16 kararsiz
OmybHLH-173 [ XP_021469810.1 8 81,302,910 | 81,305,838 264 5,92 | 29011,15 | 43,12 kararsiz
OmybHLH-174 | XP_021469876.1 8 83,578,946 | 83,581,323 415 5,21 | 46567,03 | 54,59 kararsiz
OmybHLH-175 XP_021470347.1 9 6,104,713 | 6,110,299 292 9,78 | 31338,52 | 54,08 kararsiz
OmybHLH-176 | XP_021470348.1 9 6,104,713 | 6,110,299 292 9,78 | 3133852 | 54,08 kararsiz
OmybHLH-177  |XP_021471402.1 9 6,104,713 | 6,110,299 284 8,39 | 31379,06 | 60,03 kararsiz
OmybHLH-178 | XP_021471408.1 9 34,888,899 | 34,890,425 172 943 | 19691,36 | 51,19 kararsiz
OmybHLH-179  [XP_021472819.1 9 34,898,999 | 34,900,662 160 9,59 | 18035,54 | 60,65 kararsiz
OmybHLH-180 | XP_021470094.1 9 36,526,912 | 36,528,346 415 521 | 46567,03 | 54,59 kararsiz
OmybHLH-181 XP_021471634.1 9 40,174,987 | 40,177,222 290 9,99 | 3098537 | 51,23 kararsiz
OmybHLH-182 | XP_021471635.1 9 40,174,987 | 40,177,222 289 9,59 | 30914,29 | 51,37 kararsiz
OmybHLH-183  [XP_021471712.1 9 41,988,295 | 41,989,794 126 538 | 13991,26 | 44,21 kararsiz
OmybHLH-184 | XP_021471951.1 9 47,702,651 | 47,712,259 193 8,67 | 21199,01 | 65,33 kararsiz
OmybHLH-185 | XP_021472025.1 9 49,679,296 | 49,714,272 527 6,35 | 58707,07 | 59,86 kararsiz
OmybHLH-186 | XP_021472026.1 9 49,679,296 | 49,714,272 526 6,43 | 58577,96 | 59,95 kararsiz
OmybHLH-187 XP_021472194.1 9 52,202,372 | 52,204,697 181 9,79 | 19946,69 | 54,31 kararsiz
OmybHLH-188  [XP_021472479.1 9 58,796,032 | 58,800,146 361 593 | 39242,09 | 69,57 kararsiz
OmybHLH-189  [XP_021470173.1 9 66,711,532 | 66,738,570 448 9,06 | 49890,77 | 73,24 kararsiz
OmybHLH-190 | XP_021473053.1 10 3,325,461 | 3,328,433 189 8,48 | 21745,34 52,6 kararsiz
OmybHLH-191 | XP_021475505.1 10 29,079,191 | 29,081,185 304 7,66 | 33442,49 | 68,04 kararsiz
OmybHLH-192 [ XP_021474085.1 10 34,922,129 | 35,011,182 869 6,50 | 99091,98 | 66,18 kararsiz
OmybHLH-193 | XP_021474086.1 10 34,922,129 | 35,011,182 869 6,50 | 99091,98 | 66,18 kararsiz
OmybHLH-194 [ XP_021474087.1 10 34,922,129 | 35,011,182 868 6,50 | 99020,9 66,24 kararsiz
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OmybHLH-195 | XP_021474088.1 10 34,922,129 | 35,011,182 838 6,44 | 95723,15 | 66,47 kararsiz
OmybHLH-196 |XP_021474089.1 10 34,922,129 | 35,011,182 737 6,51 | 83756,14 | 62,58 kararsiz
OmybHLH-197 |XP_021474634.1 10 46,831,885 | 46,861,887 299 4,73 | 32658,07 | 52,69 kararsiz
OmybHLH-198 | XP_021474635.1 10 46,831,885 | 46,861,887 299 4,73 | 32658,07 | 52,69 kararsiz
OmybHLH-199 | XP_021474636.1 10 46,831,885 | 46,861,887 295 4,73 | 32256,65 | 52,22 kararsiz
OmybHLH-200 |XP_021474637.1 10 46,831,885 | 46,861,887 289 4,77 | 31629,94 | 53,22 kararsiz
OmybHLH-201 |XP_021474638.1 10 46,831,885 | 46,861,887 287 5,23 | 31209,68 | 46,67 kararsiz
OmybHLH-202 | XP_021474639.1 10 46,831,885 | 46,861,887 285 4,77 | 3122852 | 52,74 kararsiz
OmybHLH-203 | XP_021474640.1 10 46,831,885 | 46,861,887 285 5,02 | 3124761 | 5319 kararsiz
OmybHLH-204 | XP_021474642.1 10 46,831,885 | 46,831,885 283 5,23 | 30808,26 | 46,09 kararsiz
OmybHLH-205 |XP_021474643.1 10 46,831,885 | 46,861,887 233 4,49 | 25263,66 | 51,68 kararsiz
OmybHLH-206 |XP_021474644.1 10 46,831,885 | 46,861,887 229 4,49 | 24862,24 | 51,06 kararsiz
OmybHLH-207 |XP_021474730.1 10 49,534,759 | 49,540,378 242 8,78 | 27570,28 | 62,27 kararsiz
OmybHLH-208 |XP_021474731.1 10 49,534,759 | 49,540,378 237 9,32 | 27008,5 65,02 kararsiz
OmybHLH-209 |XP_021475048.1 10 61,447,945 | 61,450,573 211 9,11 | 23372,32 | 53,56 kararsiz
OmybHLH-210 |XP_021475921.1 11 12,161,144 | 12,164,877 181 9,71 | 19787,24 | 64,91 kararsiz
OmybHLH-211 |XP_021475922.1 11 12,161,144 | 12,164,877 181 9,71 | 19787,24 | 64,91 kararsiz
OmybHLH-212 | XP_021475944.1 11 12,568,270 | 12,570,929 275 8,72 | 29253,04 | 56,77 kararsiz
OmybHLH-213 | XP_021475979.1 11 13,222,547 | 13,234,139 2314 9,74 | 24625392 | 66,87 kararsiz
OmybHLH-214 | XP_021475980.1 11 13,222,547 | 13,234,139 2314 9,74 | 24625392 | 66,87 kararsiz
OmybHLH-215 |XP_021476221.1 11 20,816,306 | 20,820,385 354 6,57 | 39607,37 | 65,73 kararsiz
OmybHLH-216 |XP_021476222.1 11 20,816,306 | 20,820,385 354 6,57 | 39607,37 | 65,73 kararsiz
OmybHLH-217 | XP_021476429.1 11 33,838,290 | 33,843,609 394 6,65 | 44834,15 | 69,05 kararsiz
OmybHLH-218 |XP_021478039.1 11 37,899,506 | 37,900,980 300 5,63 | 3285546 | 65,22 kararsiz
OmybHLH-219 |XP_021476802.1 11 46,401,107 | 46,404,057 112 9,89 | 1272041 | 56,87 kararsiz
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OmybHLH-220 |XP_021476803.1 11 46,401,107 | 46,404,057 112 9,89 | 12720,41 | 56,87 kararsiz
OmybHLH-221 |XP_021477246.1 11 55,463,839 | 55,514,380 839 7,68 | 92889,21 | 68,45 kararsiz
OmybHLH-222 | XP_021477605.1 11 62,839,593 | 62,890,913 223 6,27 | 2551342 | 60,84 kararsiz
OmybHLH-223 | XP_021477606.1 11 62,839,593 | 62,890,913 223 6,27 | 2551342 | 60,84 kararsiz
OmybHLH-224 | XP_021477607.1 11 62,839,593 | 62,890,913 222 6,47 | 253843 59,6 kararsiz
OmybHLH-225 | XP_021477608.1 11 62,839,593 | 62,890,913 222 6,47 | 253843 | 61,07 kararsiz
OmybHLH-226 |XP_021478049.1 11 62,803,735 | 62,808,150 225 6,97 | 25066,85 | 38,37 kararl:
OmybHLH-227 | XP_021478050.1 11 62,803,735 | 62,808,150 225 6,97 | 25066,85 | 38,37 kararli
OmybHLH-228 | XP_021478240.1 12 4,047,991 | 4,055,034 144 7,89 | 16314,39 | 55,44 kararsiz
OmybHLH-229 | XP_021478857.1 12 22,255,071 | 22,309,794 881 6,27 | 100741,18 | 65,49 kararsiz
OmybHLH-230 |XP_021478858.1 12 22,255,071 | 22,309,794 852 6,25 | 97534,5 65,5 kararsiz
OmybHLH-231 |XP_021481782.1 12 28,157,823 | 28,159,596 303 7,67 | 33062,88 | 65,58 kararsiz
OmybHLH-232 | XP_021479926.1 12 53,580,070 | 53,626,096 968 8,68 | 106693,15 | 55,36 kararsiz
OmybHLH-233 | XP_021479927.1 12 53,580,070 | 53,626,096 908 8,64 |100584,32 | 56,1 kararsiz
OmybHLH-234 | XP_021479949.1 12 54,721,286 | 54,723,936 188 8,69 | 2175761 | 49,16 kararsiz
OmybHLH-235 | XP_021480269.1 12 62,564,035 | 62,603,553 1173 8,47 | 12621929 | 56,26 kararsiz
OmybHLH-236 |XP_021480480.1 12 66,545,767 | 66,551,864 359 5,93 | 4014721 | 67,91 kararsiz
OmybHLH-237 | XP_021480557.1 12 67,988,509 | 67,999,196 246 6,25 | 28236,37 | 59,52 kararsiz
OmybHLH-238 |XP_021480770.1 12 71,693,351 | 71,711,277 1163 8,48 | 127689,07 | 56,34 kararsiz
OmybHLH-239 | XP_021480772.1 12 71,693,351 | 71,711,277 1161 8,48 |127492,82 | 56,32 kararsiz
OmybHLH-240 |XP_021480773.1 12 71,693,351 | 71,711,277 1161 8,48 |127492,82 | 56,32 kararsiz
OmybHLH-241 |XP_021412294.1 13 5,454,410 | 5,461,584 457 7,93 | 48876.56 | 70.53 kararsiz
OmybHLH-242 |XP_021412323.1 13 6,256,297 | 6,273,960 331 589 | 37575.11 | 80.74 kararsiz
OmybHLH-243 | XP_021411844.1 13 9,215,311 | 9,232,915 197 9,46 | 22988.79 | 56.30 kararsiz
OmybHLH-244 | XP_021413359.1 13 33,660,584 | 33,666,676 358 6,19 | 39978.08 | 68.67 kararsiz
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OmybHLH-245 | XP_021413360.1 13 33,660,584 | 33,666,676 358 6,19 | 39978.08 68.67 kararsiz
OmybHLH-246 | XP_021413425.1 13 35,118,053 | 35,128,565 246 6,25 | 28190.30 59.62 kararsiz
OmybHLH-247 | XP_021413726.1 13 39,870,914 | 39,889,753 1193 8,68 | 131047.10 | 56.59 kararsiz
OmybHLH-248 |XP_021413727.1 13 39,870,914 | 39,889,753 1192 8,68 | 130976.02 | 56.79 kararsiz
OmybHLH-249 | XP_021413728.1 13 39,870,914 | 39,889,753 1191 8,68 | 130850.85 | 56.57 kararsiz
OmybHLH-250 |XP_021414581.1 13 57,326,077 | 57,326,468 99 10,00 | 11191.74 57.60 kararsiz
OmybHLH-251 | XP_021414586.1 13 57,543,877 | 57,566,343 334 6,05 | 37425.10 72.22 kararsiz
OmybHLH-252 |XP_021415434.1 14 3,400,670 3,418,055 483 5,92 | 53108.81 63.46 kararsiz
OmybHLH-253 |XP_021415501.1 14 6,831,806 6,834,670 201 7,02 | 22716.11 67.94 kararsiz
OmybHLH-254 |XP_021415523.1 14 7,937,776 7,942,107 350 9,70 | 37607.24 74.38 kararsiz
OmybHLH-255 |XP_021415690.1 14 14,598,991 | 14,607,770 210 9,44 | 22786.41 52.85 kararsiz
OmybHLH-256 |XP_021416358.1 14 38,749,605 | 38,751,191 122 9,06 | 14161.91 66.36 kararsiz
OmybHLH-257 |XP_021416440.1 14 42,648,599 | 42,656,097 291 9,23 | 32765.83 59.97 kararsiz
OmybHLH-258 |XP_021417504.1 14 75,245,387 | 75,247,526 222 6,15 | 24368.83 | 87,35 kararsiz
OmybHLH-259 |XP_021417529.1 14 76,280,476 | 76,282,597 225 6,94 | 24770.25 89.08 kararsiz
OmybHLH-260 |XP_021417558.1 14 79,851,386 | 79,853,747 287 6,31 | 309914 65,65 kararsiz
OmybHLH-261 |XP_021419942.1 15 2,880,979 2,882,725 179 9,89 20172,6 50,84 kararsiz
OmybHLH-262 |XP_021418103.1 15 12,042,601 | 12,056,005 2435 9,58 | 259871,6 68,32 kararsiz
OmybHLH-263 | XP_021418104.1 15 12,042,601 | 12,056,005 2435 9,58 | 259871,6 68,32 kararsiz
OmybHLH-264 |XP_021418106.1 15 12,042,601 | 12,056,005 2435 9,58 | 259871,6 68,32 kararsiz
OmybHLH-265 |XP_021418107.1 15 12,042,601 | 12,056,005 2435 9,58 | 259871,6 68,32 kararsiz
OmybHLH-266 |XP_021418108.1 15 12,042,601 | 12,056,005 2409 9,57 | 2571176 68,18 kararsiz
OmybHLH-267 |XP_021418125.1 15 12,176,922 | 12,179,703 275 8,50 | 291449 57,13 kararsiz
OmybHLH-268 |XP_021418137.1 15 12,522,068 | 12,526,421 194 9,80 | 21115,8 65,3 kararsiz
OmybHLH-269 |XP_021418138.1 15 12,522,068 | 12,526,421 183 9,68 19840,3 63,07 kararsiz
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OmybHLH-270 |XP_021418412.1 15 19,565,047 | 19,639,993 678 8,75 | 749906 | 53,92 kararsiz
OmybHLH-271 |XP_021418956.1 15 39,459,193 | 39,477,779 596 7,89 | 647246 | 54,14 kararsiz
OmybHLH-272 |XP_021418957.1 15 39,459,193 | 39,477,779 593 7,57 | 643822 | 53,96 kararsiz
OmybHLH-273 |XP_021419178.1 15 45,758,221 | 45,778,451 401 554 | 445851 | 61,07 kararsiz
OmybHLH-274 |XP_021419494.1 15 53,407,750 | 53,409,896 194 8,93 | 21560,1 | 74,21 kararsiz
OmybHLH-275 | XP_021419542.1 15 54,561,201 | 54,562,939 238 6,07 | 269079 | 55,82 kararsiz
OmybHLH-276 |XP_021419543.1 15 54,569,118 | 54,572,288 239 581 | 260749 | 83,04 kararsiz
OmybHLH-277 |XP_021419594.1 15 56,115,147 | 56,152,305 664 6,08 | 73576,3 | 54,07 kararsiz
OmybHLH-278 |XP_021419595.1 15 56,115,147 | 56,152,305 663 6,08 | 735052 | 54,01 kararsiz
OmybHLH-279 |XP_021419596.1 15 56,115,147 | 56,152,305 663 6,15 | 73574,3 | 54,76 kararsiz
OmybHLH-280 |XP_021419597.1 15 56,115,147 | 56,152,305 659 6,01 | 73067,7 | 52,49 kararsiz
OmybHLH-281 |XP_021419598.1 15 56,115,147 | 56,152,305 658 6,01 | 72996,6 | 52,84 kararsiz
OmybHLH-282 |XP_021420524.1 16 12,240,688 | 12,241,681 216 9,09 | 24409,7 | 66,01 kararsiz
OmybHLH-283 |XP_021420979.1 16 20,994,552 | 20,999,075 438 6,21 | 48978,1 | 57,54 kararsiz
OmybHLH-284 | XP_021423038.1 16 33,921,333 | 33,922,984 207 9,98 | 23536,31 62,3 kararsiz
OmybHLH-285 | XP_021423039.1 16 33,930,974 | 33,932,664 241 10,13 | 26906,94 | 58,78 kararsiz
OmybHLH-286 |XP_021421306.1 16 34,285,033 | 30,287,370 290 9,54 | 311486 | 54,36 kararsiz
OmybHLH-287 | XP_021421529.1 16 37,003,250 | 37,007,300 367 580 | 3979131 | 63,32 kararsiz
OmybHLH-288 |XP_021421838.1 16 42,709,713 | 42,712,196 184 9,62 | 20360,17 | 56,06 kararsiz
OmybHLH-289 |XP_021421896.1 16 44,886,877 | 44,938,898 514 578 | 5722319 | 62,81 kararsiz
OmybHLH-290 |XP_021421897.1 16 44,886,877 | 44,938,898 513 585 | 57094,07 | 62,91 kararsiz
OmybHLH-291 |XP_021421898.1 16 44,886,877 | 44,938,898 512 5,85 | 57022,99 | 63,02 kararsiz
OmybHLH-292 | XP_021421899.1 16 44,886,877 | 44,938,898 500 585 | 5566345 | 65,08 kararsiz
OmybHLH-293 | XP_021421984.1 16 46,885,851 | 46,890,712 193 8,40 | 21217,05 | 63,61 kararsiz
OmybHLH-294 |XP_021422177.1 16 50,220,227 | 50,222,118 156 9,74 | 17645,02 | 67,69 kararsiz
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Tablo 4.2.’nin devami.

OmybHLH-295 |XP_021422178.1 16 50,224,779 | 50,226,336 164 962 | 187295 | 67,96 kararsiz
OmybHLH-296 |XP_021422330.1 16 53,337,903 | 53,343,795 495 7,11 | 5424584 | 5521 kararsiz
OmybHLH-297 | XP_021422567.1 16 58,576,147 | 58,578,357 225 8,73 | 24440,26 | 39,65 kararli
OmybHLH-298 | NP_001118194.1 16 64,703,816 | 64,705,250 126 5,12 | 14053.32 | 53.94 kararsiz
OmybHLH-299 | XP_021422834.1 16 69,010,418 | 69,040,167 569 5,29 | 61666,93 | 70,37 kararsiz
OmybHLH-300 |XP_021423253.1 17 439,024 440,414 237 6,01 | 26472,11 54,5 kararsiz
OmybHLH-301 |XP_021426117.1 17 6,544,348 | 6,552,835 268 6,57 | 30767,94 | 82,46 kararsiz
OmybHLH-302 | XP_021424098.1 17 23,890,519 | 23,895,094 383 555 | 43769,18 | 86,33 kararsiz
OmybHLH-303 |XP_021424191.1 17 28,119,168 | 28,124,962 187 9,44 | 20598,34 | 47,69 kararsiz
OmybHLH-304 | XP_021424244.1 17 29,703,061 | 29,704,556 201 9,30 | 22020,91 | 54,08 kararsiz
OmybHLH-305 |XP_021426011.1 17 35,190,222 | 35,197,872 221 6,86 | 23980,39 | 50,69 kararsiz
OmybHLH-306 |XP_021424850.1 17 44,059,006 | 44,063,813 425 6,91 | 47252,42 | 76,68 kararsiz
OmybHLH-307 |XP_021424962.1 17 47,361,594 | 47,366,954 330 591 | 3622154 | 7384 kararsiz
OmybHLH-308 |XP_021425127.1 17 50,990,031 | 50,991,854 162 10,25 | 18347,3 | 49,38 kararsiz
OmybHLH-309 |XP_021425129.1 17 51,003,528 | 51,005,770 154 9,12 | 1760507 | 64,67 kararsiz
OmybHLH-310 |XP_021425130.1 17 51,030,942 | 51,033,087 178 9,71 | 20471,38 | 63,27 kararsiz
OmybHLH-311 |XP_021425372.1 17 58,190,469 | 58,191,922 130 6,57 14615 37,57 kararli
OmybHLH-312 | XP_021425424.1 17 58,876,077 | 58,888,791 420 7,25 | 4631139 | 72,39 kararsiz
OmybHLH-313 |XP_021425474.1 17 60,012,285 | 60,018,192 412 5,80 | 45526,04 | 60,18 kararsiz
OmybHLH-314 |XP_021425511.1 17 61,968,475 | 61,970,922 96 8,55 | 10788,35 | 64,97 kararsiz
OmybHLH-315 |XP_021426864.1 18 12,901,146 | 12,903,497 127 9,55 | 14510,81 | 64,11 kararsiz
OmybHLH-316 |XP_021427123.1 18 18,981,259 | 18,985,717 177 8,59 | 19056,17 | 62,72 kararsiz
OmybHLH-317 |XP_021427432.1 18 28,076,490 | 28,083,603 164 9,97 | 18146,12 | 39,39 kararli
OmybHLH-318 |XP_021427433.1 18 28,076,490 | 28,083,603 164 9,97 | 18146,12 | 39,39 kararh
OmybHLH-319 |XP_021428623.1 18 45,962,587 | 45,964,098 158 9,81 | 18064,14 | 39,42 kararli
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OmybHLH-320 |XP_021428190.1 18 47,063,466 | 47,068,052 358 9,51 | 38236,69 | 74,75 kararsiz
OmybHLH-321 |XP_021428360.1 18 53,615,193 | 53,625,429 211 9,57 | 2290457 | 58,14 kararsiz
OmybHLH-322 | XP_021428591.1 18 59,364,280 | 59,373,162 446 6,13 | 48889,36 | 64,03 kararsiz
OmybHLH-323 | XP_021429145.1 19 10,387,021 | 10,389,640 211 9,11 | 23376,32 55 kararsiz
OmybHLH-324 | XP_021429298.1 19 17,690,027 | 17,691,623 199 6,78 | 2253218 | 61,99 kararsiz
OmybHLH-325 |XP_021430102.1 19 40,395,930 | 40,401,148 159 6,52 | 1788553 | 70,08 kararsiz
OmybHLH-326 |XP_021430103.1 19 40,395,930 | 40,401,148 156 6,21 | 17571,14 | 71,78 kararsiz
OmybHLH-327 |XP_021430104.1 19 40,395,930 | 40,401,148 154 6,21 | 17314,88 | 66,29 kararsiz
OmybHLH-328 |XP_021430105.1 19 40,395,930 | 40,401,148 151 596 | 170005 | 67,97 kararsiz
OmybHLH-329 |XP_021430196.1 19 42,303,965 | 42,308,352 389 5,40 | 43768,56 | 80,23 kararsiz
OmybHLH-330 |XP_021430910.1 19 42,589,151 | 42,590,690 252 9,48 | 270658 | 57,51 kararsiz
OmybHLH-331 |NP_001118195.1 19 49,335,341 | 49,338,219 135 7,01 | 15127.22 | 58.85 kararsiz
OmybHLH-332 |XP_021431123.1 20 2,059,193 | 2,070,139 434 6,47 | 48514,89 | 60,35 kararsiz
OmybHLH-333 |XP_021431124.1 20 2,059,193 | 2,070,139 356 5,67 | 39609,68 | 59,98 kararsiz
OmybHLH-334 | XP_021431494.1 20 13,062,921 | 13,064,603 220 8,30 | 24862,11 | 63,31 kararsiz
OmybHLH-335 |XP_021431837.1 20 20,762,002 | 20,790,114 193 8,71 | 21552,83 | 65,72 kararsiz
OmybHLH-336 |XP_021431838.1 20 20,762,002 | 20,790,114 193 8,72 | 21552,83 | 65,72 kararsiz
OmybHLH-337 |XP_021432001.1 20 25,210,196 | 25,212,290 248 9,54 | 2707599 | 57,84 kararsiz
OmybHLH-338 |XP_021432710.1 21 11,978,547 | 11,998,126 593 6,21 | 66362,25 | 57,52 kararsiz
OmybHLH-339 |XP_021432711.1 21 11,978,547 | 11,998,126 592 6,30 | 66360,28 58,3 kararsiz
OmybHLH-340 |XP_021432712.1 21 11,978,547 | 11,998,126 992 6,21 | 66291,17 | 57,46 kararsiz
OmybHLH-341 |XP_021432713.1 21 11,978,547 | 11,998,126 588 6,13 | 65853,67 | 55,78 kararsiz
OmybHLH-342 |XP_021432714.1 21 11,978,547 | 11,998,126 587 6,13 | 6578259 | 56,18 kararsiz
OmybHLH-343 | XP_021432715.1 21 11,978,547 | 11,998,126 638 6,17 | 70936,31 | 55,78 kararsiz
OmybHLH-344 |XP_021432716.1 21 11,978,547 | 11,998,126 593 6,21 | 66362,25 | 57,52 kararsiz
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Tablo 4.2.’nin devami.

OmybHLH-345 | NP_001118001.1 21 13,458,569 | 13,461,712 239 5.98 | 26209.02 | 82.69 kararsiz
OmybHLH-346 | XP_021432770.1 21 13,467,937 | 13,469,656 238 6,07 | 26920,94 | 557 kararsiz
OmybHLH-347 | XP_021433146.1 21 13,467,937 | 13,469,656 192 8,77 | 22287,23 | 61,35 kararsiz
OmybHLH-348 | XP_021432839.1 21 14,724,845 | 14,727,015 194 8,93 | 2157813 | 76,62 kararsiz
OmybHLH-349  [XP_021434214.1 21 16,993,595 | 17,008,981 652 5,58 | 7074583 | 52,12 kararsiz
OmybHLH-350 | XP_021433154.1 21 22,574,408 | 22,597,952 441 554 | 48899,81 | 55,56 kararsiz
OmybHLH-351 | XP_021433155.1 21 22,574,408 | 22,597,952 437 5,93 | 4845568 | 59,99 kararsiz
OmybHLH-352 | XP_021433156.1 21 22,574,408 | 22,597,952 436 561 | 48309,1 | 55,07 kararsiz
OmybHLH-353 | XP_021433157.1 21 22,574,408 | 22,597,952 432 547 | 47904,64 | 5532 kararsiz
OmybHLH-354  [XP_021433158.1 21 22,574,408 | 22,597,952 432 6,02 | 47864,97 | 59,54 kararsiz
OmybHLH-355 | XP_021433159.1 21 22,574,408 | 22,597,952 414 520 | 45962,38 | 57,17 kararsiz
OmybHLH-356 | XP_021433160.1 21 22,574,408 | 22,597,952 405 514 | 44967,22 | 56,95 kararsiz
OmybHLH-357 | XP_021433161.1 21 22,574,408 | 22,597,952 404 560 | 45010,48 | 57,65 kararsiz
OmybHLH-358 | XP_021433379.1 21 30,984,201 | 30,988,437 291 9,23 | 30687,61 | 66,6 kararsiz
OmybHLH-359 | XP_021435631.1 22 20,082,486 | 20,089,277 115 9,79 | 1367491 | 54,29 kararsiz
OmybHLH-360 | XP_021434929.1 22 20,107,183 | 20,112,366 161 9,42 | 1841659 | 80,13 kararsiz
OmybHLH-361 | XP_021435015.1 22 25,598,073 | 25,601,635 124 9,26 | 141074 | 68,12 kararsiz
OmybHLH-362 | XP_021435209.1 22 30,948,148 | 30,951,854 356 548 | 40173,71 | 67,06 kararsiz
OmybHLH-363 | XP_021435690.1 22 41,896,053 | 41,947,289 894 592 | 97304,08 | 40,48 kararsiz
OmybHLH-364 | XP_021435490.1 22 44,254,156 | 44,334,912 265 9,10 | 28597,81 | 52,82 kararsiz
OmybHLH-365 | XP_021435491.1 22 44,332,156 | 44,334,912 265 9,10 | 28597,81 | 52,82 kararsiz
OmybHLH-366 | XP_021435492.1 22 44,332,728 | 44,257,447 261 10,40 | 27608,84 | 66,54 kararsiz
OmybHLH-367 | XP_021436200.1 23 14,554,568 | 14,570,325 268 6,16 | 30463,84 | 57,18 kararsiz
OmybHLH-368 | XP_021437019.1 23 38,697,025 | 43,953,337 249 9,56 | 27018,87 | 51,53 kararsiz
OmybHLH-369 | XP_021437150.1 23 43,951,955 | 38,710,700 176 9,51 | 19811,09 | 531 kararsiz
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OmybHLH-370 | XP_021437939.1 24 11,614,476 | 11,622,151 318 5,25 | 34626,28 | 49,92 kararsiz
OmybHLH-371 |XP_021437940.1 24 11,614,476 | 11,622,151 318 525 | 34626,28 | 49,92 kararsiz
OmybHLH-372 | XP_021437941.1 24 11,614,476 | 11,622,151 318 5,25 | 34626,28 | 49,92 kararsiz
OmybHLH-373 | XP_021437942.1 24 11,614,476 | 11,622,151 318 5,25 | 34626,28 | 49,92 kararsiz
OmybHLH-374 | XP_021437943.1 24 11,614,476 | 11,622,151 312 5,35 | 3399662 | 51,72 kararsiz
OmybHLH-375 |XP_021437944.1 24 11,614,476 | 11,622,151 307 5,35 | 33450,98 | 50,06 kararsiz
OmybHLH-376 |XP_021437945.1 24 11,614,476 | 11,622,151 307 535 | 33450,98 | 50,06 kararsiz
OmybHLH-377 | XP_021437946.1 24 11,614,476 | 11,622,151 307 5,35 | 33450,98 | 50,06 kararsiz
OmybHLH-378 |XP_021437947.1 24 11,614,476 | 11,622,151 307 5,35 | 33450,98 | 50,06 kararsiz
OmybHLH-379 |XP_021437948.1 24 11,614,476 | 11,622,151 301 547 | 32821,31 | 51,93 kararsiz
OmybHLH-380 |XP_021437950.1 24 11,614,476 | 11,622,151 290 5,12 | 31489,85 | 54,24 kararsiz
OmybHLH-381 |XP_021438119.1 24 16,038,718 | 16,077,373 667 8,62 | 722088 | 62,17 kararsiz
OmybHLH-382 | XP_021437477.1 24 24,757,895 | 24,759,996 334 9,12 | 37277,79 | 87,34 kararsiz
OmybHLH-383 |XP_021438645.1 24 28,515,623 | 28,518,326 210 9,51 | 23671,16 | 58,15 kararsiz
OmybHLH-384 |XP_021438646.1 24 28,521,223 | 28,523,305 232 4,93 | 25582,6 51,31 kararsiz
OmybHLH-385 | XP_021438768.1 25 77,168 79,349 269 841 | 2899426 | 73,03 kararsiz
OmybHLH-386 | XP_021438835.1 25 14,269,265 | 14,270,624 207 9,51 | 23620,65 | 70,75 kararsiz
OmybHLH-387 |XP_021439212.1 25 15,265,390 | 15,274,221 292 9,40 | 32679,89 | 53,22 kararsiz
OmybHLH-388 |XP_021439213.1 25 15,265,390 | 15,274,221 292 9,40 | 32679,89 | 5322 kararsiz
OmybHLH-389 | XP_021440080.1 25 45,646,932 | 45,648,753 118 4,77 | 1309596 | 62,22 kararsiz
OmybHLH-390 |XP_021440155.1 25 49,021,255 | 49,023,883 135 6,96 | 15104,22 | 61,75 kararsiz
OmybHLH-391 | XP_021438779.1 25 55,714,680 | 55,716,357 256 9,13 | 27416,11 | 52,74 kararsiz
OmybHLH-392 | XP_021440353.1 25 55,981,427 | 55,986,983 389 5,72 | 4354447 | 80,33 kararsiz
OmybHLH-393 | XP_021440458.1 25 57,991,630 | 58,014,908 174 557 | 195513 | 70,31 kararsiz
OmybHLH-394 | XP_021440459.1 25 57,991,630 | 58,014,908 171 575 | 19235,97 71 kararsiz
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OmybHLH-395 | XP_021440460.1 25 57,991,630 | 58,014,908 166 5,55 | 1866532 | 67,51 kararsiz
OmybHLH-396 | XP_021440461.1 25 57,991,630 | 58,014,908 159 5,96 | 1799562 | 70,45 kararsiz
OmybHLH-397 | XP_021440462.1 25 57,991,630 | 58,014,908 156 6,21 | 17680,29 | 71,21 kararsiz
OmybHLH-398 | XP_021440464.1 25 57,991,630 | 58,014,908 151 5,96 | 17109,64 | 67,38 kararsiz
OmybHLH-399  [XP_021441799.1 26 16,116,640 | 16,143,293 620 6,21 | 6855553 | 436 kararsiz
OmybHLH-400 | XP_021441800.1 26 16,116,640 | 16,143,293 613 6,51 | 67701,64 44,1 kararsiz
OmybHLH-401 | XP_021441904.1 26 18,579,059 | 18,690,055 732 6,49 | 77823,72 | 56,88 kararsiz
OmybHLH-402 | XP_021441905.1 26 18,579,059 | 18,690,055 732 6,49 | 77823,72 | 56,88 kararsiz
OmybHLH-403 [ XP_021441906.1 26 18,579,059 | 18,690,055 732 6,49 | 77823,72 | 56,88 kararsiz
OmybHLH-404 | XP_021441907.1 26 18,579,059 | 18,690,055 732 6,49 | 77823,72 | 56,88 kararsiz
OmybHLH-405 | XP_021441908.1 26 18,579,059 | 18,690,055 731 6,49 | 77736,64 | 56,68 kararsiz
OmybHLH-406 | XP_021441909.1 26 18,579,059 | 18,690,055 719 6,42 | 76668,44 | 57,67 kararsiz
OmybHLH-407 | XP_021441910.1 26 18,579,059 | 18,690,055 708 6,51 | 7494845 | 56,92 kararsiz
OmybHLH-408 | XP_021441911.1 26 18,579,059 | 18,690,055 708 6,66 | 75207,78 | 58,32 kararsiz
OmybHLH-409  |XP_021441912.1 26 18,579,059 | 18,690,055 695 6,43 | 7379317 | 57,73 kararsiz
OmybHLH-410 | XP_021441258.1 26 33,904,511 | 33,949,357 358 8,86 | 39508,05 | 51,95 kararsiz
OmybHLH-411  |XP_021442737.1 27 14,600,392 | 14,605,984 330 5,27 | 36137,17 | 4887 kararsiz
OmybHLH-412 | XP_021442738.1 27 14,600,392 | 14,605,984 330 527 | 36137,17 | 48,87 kararsiz
OmybHLH-413 | XP_021442739.1 27 14,600,392 | 14,605,984 324 5,37 | 35507,5 50,58 kararsiz
OmybHLH-414 | XP_021442740.1 27 14,600,392 | 14,605,984 319 5,37 | 34961,87 | 48,96 kararsiz
OmybHLH-415 | XP_021442741.1 27 14,600,392 | 14,605,984 313 549 | 343322 50,74 kararsiz
OmybHLH-416  |XP_021443541.1 27 19,160,382 | 19,196,121 636 8,84 | 69271,46 | 60,65 kararsiz
OmybHLH-417 | XP_021443542.1 27 19,160,382 | 19,196,121 622 8,40 | 67637,63 | 60,52 kararsiz
OmybHLH-418 | XP_021444061.1 27 31,109,798 | 31,112,114 206 9,39 | 23139,61 55,7 kararsiz
OmybHLH-419 | XP_021444062.1 27 31,114,788 | 31,116,961 236 4,84 | 26188,19 | 4824 kararsiz
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OmybHLH-420 | XP_021444553.1 28 4,666,563 | 4,668,666 227 8,48 | 24704,7 44,71 kararsiz
OmybHLH-421 | XP_021444605.1 28 7,053,245 | 7,106,924 644 6,25 | 68168,67 | 55,47 kararsiz
OmybHLH-422 | XP_021444606.1 28 7,053,245 | 7,106,924 641 5,78 | 68159,6 53,81 kararsiz
OmybHLH-423 | XP_021444288.1 28 18,739,633 | 18,791,486 661 8,60 | 75002,9 47,7 kararsiz
OmybHLH-424 | XP_021444379.1 28 19,512,903 | 19,514,465 269 511 | 30803,22 | 6547 kararsiz
OmybHLH-425 | XP_021445219.1 28 22,873,885 | 22,875,830 226 8,76 | 24672,79 | 63,03 kararsiz
OmybHLH-426 | XP_021445302.1 28 26,302,042 | 26,304,701 236 4,74 | 26357,46 | 56,01 kararsiz
OmybHLH-427 | XP_021445415.1 28 28,740,128 | 28,751,062 352 5,85 | 38552,38 | 63,86 kararsiz
OmybHLH-428 | XP_021445585.1 28 31,483,451 | 31,485,485 263 9,54 | 28446,73 | 51,62 kararsiz
OmybHLH-429 | XP_021445979.1 29 29,957,455 | 29,958,709 217 9,54 | 2497519 | 66,34 kararsiz
OmybHLH-430 | XP_021445980.1 29 29,961,325 | 29,962,594 217 9,25 | 25006,35 | 63,89 kararsiz
OmybHLH-431 XP_021448405.1| scaffold 1 924 197 10,48 | 22040,28 | 88,89 kararsiz
OmybHLH-432 XP_021448393.1| scaffold 1 1,271 207 9,27 | 22334,19 | 56,01 kararsiz
OmybHLH-433 | XP_021451326.1| scaffold 61 908 103 10,02 | 11598,6 70,61 kararsiz
OmybHLH-434 | XP_021448805.1| scaffold 61 908 103 10,02 | 11598,6 70,61 kararsiz
OmybHLH-435 | XP_021451357.1| scaffold 879 2,021 125 9,41 | 14587,68 65,3 kararsiz
OmybHLH-436 | XP_021450010.1| scaffold 1,817 2,512 223 5,53 | 25466,16 | 63,08 kararsiz
OmybHLH-437 XP_021451435.1| scaffold 3,544 4,307 127 6,50 | 14298,25 72,2 kararsiz
OmybHLH-438 | XP_021450512.1| scaffold 7,682 10,017 177 9,66 | 19039,38 | 22,91 kararli
OmybHLH-439 | XP_021449745.1| scaffold 8,689 42,671 969 6,46 | 106594,04 | 51,57 kararsiz
OmybHLH-440 | XP_021451720.1| scaffold 25,95 26,738 141 8,38 | 15918,18 | 67,59 kararsiz
OmybHLH-441 XP_021449050.1 | scaffold 33,251 70,465 840 6,48 | 94548,03 | 61,99 kararsiz
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4.2. Gokkusag Alabahgi’nda bHLH Genlerinin Kromozomal Yerlesimleri

Gokkusagi Alabaligi’nda tanimlanan bHLH genlerinin, gokkusagi alabaliginin 1 ila
29 kromozomu tizerinde dagildig: tespit edilmistir (Sekil 4.1). OmybHLH ailesine ait
bu genlerin MapChart programi kullanilarak kromozomlar iizerindeki yerlesimi
incelendiginde, en fazla sayida genin 29 OmybHLH gen ile 7. kromozomda tasindigi

saptanmistir. En az sayida genin 2 OmybHLH gen ile 29. kromozomda yer aldigi
gorilmistiir (Sekil 4.2).
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Sekil 4.1. OmybHLH genlerinin Gokkusagi alabaligi kromozomlarina dagilimlar
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Sekil 4.2. OmybHLH genlerinin Gokkusagi alabaligi kromozomlari iizerindeki

yerlesimleri
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4.3. Gokkusag Alabahgi’nda bHLH Genlerinin Filogenetik Analizleri

Organizmalarin  evrimsel siireglerden faydalanilarak akrabalik iligkilerinin
degerlendirilmesi, siirecte degisime ugrayan topluluklarin goriilmesi ve tiirler
arasinda paylasilan ortak atalarin belirlenmesi i¢in ¢izilen filogenetik agaclar
incelendiginde, OmybHLH proteinlerinin 4 ana gruba ayrildigr (Smuf
I, Sinuf 11, Sinaf 111, Sinif 1V) gortilmistiir. Smif I’de 63, Smif 11’de 128, Sinuf I11'te
122 ve Smif IV’te 128 protein bulundugu tespit edilmistir. OmybHLH genini i¢eren

Sinif 1l ve Smuf [V’{in esit sayida gen i¢erdigi goriilmiistiir.

Smif 1l

Sinif IV Sinf

Sekil 4.3. bHLH gen ailesinin filogenetik siniflandirilmasi

61



4.4. Gokkusagi Alabahgi’nda bHLH Genlerinin Korunmus Motiflerinin

Belirlenmesi

Dizi motifleri, proteinlerin tanimlanmasi ve smiflandirilmasi, proteinlerdeki o6zel
baglanma bolgelerinin belirtilmesi ve yine proteinlerdeki fonksiyonel bolgelerin
bulunabilmesi i¢in genom arastirmalarinda siklikla kullanilir.  Gokkusagi
alabaligi’nda belirlenen OmybHLH proteinlerinde yer alan korunmus motif yapilari
belirlenmis ve detayli sonuglar EK 1’de gosterilmistir. Buna gére MEME Suite veri
tabanina yiiklenen 441 OmybHLH proteini i¢in, 12 korunmus motif kalib1

belirlenmistir.

4.5. Gokkusag Alabahgi’nda bHLH Genlerinin Ekzon ve Intron Yapilariin

Tanimlanmasi

Bilindigi gibi, ekzon bdlgeleri Okaryotlarda DNA’da kodlanan diziler olarak
bilinmekte, intron bdlgeleri ise, DNA’nin okunmadan atilan boliimleri olarak
karsimiza ¢ikmaktadir. OmybHLH protein ailesinin ekzon-intron bdlgeleri
incelendiginde, 38 adet OmybHLH geninin intron bdlgesinin bulunmadigi
goriilmistiir. Yine, en ¢ok intron bolgesi igeren genler, 12 adet (OmybHLH-26,
OmybHLH-100, OmybHLH-101, OmybHLH-102, OmybHLH-103, OmybHLH-104,
OmybHLH-105, OmybHLH-106, OmybHLH-229, OmybHLH-230, OmybHLH-421,
OmybHLH-422) olarak belirlenmistir. Tiim bHLH genleri i¢in daha agik ekzon-

intron yapist EK 2’de verilmistir.

4.6. Gokkusagi Alabahgi’nda bHLH Genlerinin Ontoloji Analizleri

bHLH protein ailesinin fonksiyonel islevinin anlagilabilmesi amaciyla gen ontoloji
analizi yapilmistir. Yapilan bu analiz sonucunda, bHLH genlerinin biyolojik
stiregleri, molekiiler fonksiyonlar1 ve hiicresel yerlesimleri ortaya cikarilmistir.
OmybHLH proteinlerinin, biyolojik siireclerin pozitif ve negatif diizenlenmesi,
uyarana cevap verilmesi, ¢ok hiicreli organizma islevleri, metabolik, hiicresel ve

gelisimsel siireclerin diizenlenmesi gibi biyolojik islevlerinin oldugu tespit edilmistir.
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Molekiiler fonksiyonunu baglanma aktivitesiyle gosterdigi, hiicresel yerlesimlerinin

ise ¢esitli hiicre kisimlarina dagildig: belirlenmistir (Sekil 4.4).

M Biyolojik sirecin pozitif
diizenlenmesi

B Uyarana cevap

Bi.YOLOJiK H Cok hicreli organizmal
SURECLER sire¢

[ Gelisimsel suireg

B Metabolik siireg

B Transkripsiyon diizenleme

MOLEKULER aktivitesi
FONKSIYON « Baglanma

i Protein iceren kompleks

HUCRESEL
'BILESENLER

= Hicre igi

Hiicresel anatomik varhk

Sekil 4.4. OmybHLH gen ailesinin ontoloji siniflandirmasi
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4.7. Gokkusag1 Alabahgi’nda bHLH Genlerinin Atlantik Somon bahg ile
Ortolog liskilerin Belirlenmesi

Farkli organizmalarda bulunmasina ragmen, atasal kokenleri ayn1 olan, buna bagh
olarak yapisal ve islevsel benzerligi bulunan fakat tiir olus siirecinde birbirinden
ayrilmis olan genler, ortolog genler olarak adlandirilmaktadir. Gokkusagi
alabaligi’na ait bHLH gen dizileri karsilagtirilarak ortolog analizi yapilmis ve bu
analiz sonucunda tiirlerin birbirlerinden ayrilma siireleri tespit edilmistir. Buna gore;
Gokkusagi Alabaligi’nda bulunan OmybHLH gen ailesiyle, Atlantik Somon
baliginda bulunan SsabHLH gen ailesi arasinda 95 ortolog iligkinin oldugu ve
benzerlik oranmin 0,26 oldugu goriilmiistiir. Bu ortolog genlerin birbirlerinden
ortalama ayrilma zamanlar;, 298 MYO olarak bulunmustur (Sekil 4.5). Detayh

tablolar EK 3’te verilmistir.

2500,00
2000,00
1500,00

1000,00

500,00

0,00
Gokkusagi Alabaligi- Atlantik Somon

Sekil 4.5.0mybHLH genlerinin Atlantik somon ile ortolog iliskisi ve degisim oranlari
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4.8. bHLH Proteinlerinin Homoloji Modellemesi ve U¢ Boyutlu Yapi Tahmini

Homoloji modellemesi kullanilarak, bHLH proteinlerinin olast 3 boyutlu yapilar
ortaya ¢ikarilmaya ¢alisilmistir. Bu modelleme %90 giivenirlik diizeyi baz alinarak
gerceklestirilmis, benzerlik seviyesinin %4 ile %100 arasinda degistigi ve %90 iizeri
benzerlik gosteren 12 adet OmybHLH proteininin oldugu tespit edilmistir. Bunun
sonucunda ise OmybHLH protein ailesi iiyelerinin hemen hemen hepsinde, 4 ila 50
amino asitin alfa karbon atomlarinin spiral seklinde donerek olusturduklari kararli bir

konformasyon olan a-sarmal motifin hakim oldugu belirlenmistir.

| omybHLH 45 | | omybHLH-58 | i | omybHLH-359 |

| omybHLH-373 |

| omybHLH-371 |

| omvbHLH-372 |

Sekil 4.6. OmybHLH proteinlerinin tahmini {i¢ boyutlu yapisi
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5. SONUC VE TARTISMA

Salmonidae familyasi tiyelerinden olan Gokkusagi alabaligi, tilkemizde ve diinyada
yetistiriciligi en fazla yapilan tlirlerden biri olarak karsimiza ¢ikmakta ve bu balik
tirtinde yapilan 1slah ¢alismalarinin artarak devam ettigi gortilmektedir (Akhan ve
Canyurt, 2005). Bu sebepten 6tiirii, Salmonidae {iyelerinden biri olan bu baligin
fizyolojisi, ekolojisi, sistematikteki yerinin tam olarak belirlenebilmesi igin, tiire
0zgli kokeninin, genotip ve fenotip farkliliklarinin, genlerinin fonksiyonel

iliskilerinin bilinmesi gerekmektedir (Ferguson vd., 1995).

bHLH transkripsiyon faktorleri, bitkilerde, mantarlarda ve hayvanlarda bulunan
biiyiilk ve ¢esitli protein gruplarmi temsil etmektedir (Skinner vd., 2010).
Hayvanlarda bHLH proteinleri, hiicre ¢ogalmasi ve farklilasmasi, hiicre soylarinin
tayini ve gelisimi, biyolojik ritimlerin kontrol edilmesi, miyogenez ve ndrogenez gibi
bircok biyolojik islemin diizenlenmesinde 6nemli bir gorev iistlenmektedir (Buck ve

Atchley, 2003).

Bu c¢alismada, Gokkusagr alabaligt genomunda kodlanan bHLH gen ailesi
tanimlanmis ve bu aileye ait {yelerin organizma iizerindeki islevleri ortaya
cikarilmigtir. Buna gore, Gokkusagi alabaligina ait 441 adet bHLH geni tespit
edilmistir. Biyoinformatik analizler kullanilarak Gokkusagi alabaligina ait bHLH
genlerinin sahip oldugu Ozellikler (kromozomlar {izerinde bulunduklart yerler,
protein  uzunluklari, molekiiler agirliklari, izoelektronik etki degerleri,
kararlilik/kararsizlik endeksleri) belirlenmistir. OmybHLH gen ailesine ait 441
proteinin aminoasit uzunluklar1 79 ile 2435 aa arasinda degistigi, en kisa aa dizisine
sahip olan proteinin OmybHLH-52 proteini, en uzun aa dizisine sahip olan proteinin
OmybHLH-262 oldugu goriilmiistiir. Bu proteinlerin izoelektronik etki degerlerine
bakildiginda, bu degerlerin 4,49 ile 11,02 arasinda degistigi; 257 OmybHLH
proteinin asidik, 184 OmybHLH proteinin bazik 6zellik gosterdigi, %58,28 oranla
asidik karaktere sahip olan OmybHLH proteinlerinin daha fazla paya sahip oldugu

goriilmistiir. Bu proteinlerin molekiiler agirliklari, 9051,53 kDa ile 259871,6 kDa
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arasinda degiskenlik gOstermistir. Son olarak, OmybHLH proteinlerinin

%97,96’s1n1n ise kararsiz durumda oldugu belirlenmistir.

Yapilan diger ¢alismalara bakildiginda, Arabidopsis thaliana genomunda 118, piring
(Oryza sativa) genomunda 183, elma (Malus domestica) genomunda 188, domates
(Solanum  lycopersicum) genomunda 159, seftali (Prunus persica) genomunda 95,
patates (Solanum tuberosum) genomunda 124, misir (Zea mays) genomunda 231, dag
cilegi (Fragaria vesca) genomunda 113, yer fistig1 tiirlerinden olan Arachis
duranensis genomunda 132, Arachis ipaensis genomunda 129, iplik kurdu
(Caenorhabditis elegans)’nda 37, ipek bocegi (Bombyx mori) genomunda 52, zebra
baligi (Brachydanio rerio) genomunda 139, kopek (Canis lupus familiaris)
genomunda 115, bezelye yaprak biti (Acyrthosiphon pisum ) genomunda 54, zebra
ispinozu (Taeniopygia guttata) genomunda 86, panda (Ailuropoda melanoleuca)
genomunda 107, karinca (Harpegnathos saltator) genomunda 57, insan viicut biti
(Pediculus humanus corporis) genomunda 55, esek arisi (Nasonia vitripennis)
genomunda 48, soya fasulyesi (Glycine max) genomunda 319, yaban domuzu (Sus
scrofa) genomunda 109, adacay1r (Salvia miltiorrhiza) genomunda 127,
Brachypodium distachyon genomunda 146, sigir (Bos taurus) genomunda 116,
lahana yaprak giivesi (Plutella xylostella) genomunda 52, hint lotusu (Nelumbo
nucifera) genomunda 115, bal aris1 (Apis mellifera) genomunda 54 bHLH geni tespit
edilmistir (Buck ve Atchley, 2003; McMiller ve Johnson, 2005; Wang vd., 2007
Wang vd., 2008; Wang vd., 2009; Wang vd., 2010; Liu ve Zhao, 2010; Dang vd.,
2011; Liu vd., 2012; Wang vd., 2014; Liu vd., 2014; Sun vd., 2015; Hudson ve
Hudson, 2015; Liu vd., 2015; Zhang vd., 2015; Mao vd., 2017; Gao vd., 2017; Niu
vd., 2017; Zhang vd., 2017; Wei ve Chen, 2018; Zhang vd., 2018; Wang vd., 2018;
Zhao vd., 2018; Zeng vd., 2018; Mao vd., 2019).

Farkli arastirmacilar tarafindan yapilan bu c¢alisma sonuglar1 karsilastirildiginda,
organizmalarda bulunan bHLH gen sayilarinin birbirine yakin oldugu, Gokkusagi
alabaligi genomunda bulunan bHLH gen sayisinin ise, diger organizmalara oranla
daha fazla oldugu goriilmektedir. Bu, Gokkusagr alabaliginda bulunan bHLH
proteinlerinin bir¢cok gelisimsel siirecin iginde yer alabilece§i ve bu siirecleri

diizenlemek i¢in fazla sayida bHLH proteinine ihtiyag gdstermesi ile agiklanabilir.
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2003 Yilinda yapilan bir ¢alismada Arabidopsis’te 118, piringte 131 bHLH geni
tanimlanmistir (Buck ve Atchley, 2003). 2018 yilina gelindiginde ise, Arabidopsis’te
169, piringte 183 bHLH geni tanimlanmistir (Wei ve Chen, 2018). Aradan gegen 15

yilda goriilen bu genisleme, kullanilan daha detayli analizler ile agiklanabilir.

Yiiksek oranda korunmus bHLH proteinlerinin, bitkilerde hayvanlara nazaran daha
hizli gelisim gosterdigi goriilmekte, bu proteinlerin bitkilerde ve hayvanlarda
istlendikleri roller farklilik gostermektedir. Bitkilerdeki bHLH proteinleri daha az
zorunluyken, hayvanlarin ¢ogunda bHLH proteinlerinin gelisimleri agisindan
olmazsa olmaz proteinler oldugu sonucuna ulasilmistir (Buck ve Atchley, 2003). Bu
durum, bitki ve hayvanlarda bulunan bHLH proteinlerine etki eden evrimsel

stireglerin de farkli oldugunu gostermektedir.

Gokkusagr alabaliginda, 441 adet OmybHLH proteininin kromozomlara dagilimi
incelendiginde, esit bir dagilim s6z konusu degildir. 29 OmybHLH geniyle, en fazla
sayida gen 7. kromozom iizerinde, 3 OmybHLH geniyle en az sayida gen 23.
kromozom iizerinde taginmistir. Buna ek olarak, kromozomlar {izerinde genomik

yerlesimi olmayan (scaffold) 11 adet OmybHLH gen tespit edilmistir.

Filogenetik iligkiler, tiirler arasindaki akrabaligi ve tiirlerin evrimsel siiregte
birbirlerinden ne kadar zaman sonra ayrildigini gosteren agag benzeri diyagramlardir.
Motifler, DNA’da biyolojik fonksiyona sahip oldugu varsayilan kisa, tekrar eden
kaliplardir. OmybHLH genleri igin olusturulan filogenetik agacin giivenirliginin
tespit edilmesi i¢in motif analizi kullanilmistir. 441 OmybHLH proteininin, 12 farkl
korunmus motif kalib1 icerdigi, bu proteinlerin filogenetik agacta 4 sinifa ayrildig
goriilmiistiir. Literatiirde bHLH gen ailesine ait {iyelerin, 4 ana siifa ve onlarinda alt
gruplara ayrildiklar1 goriilmektedir (Ledent vd., 2002; Jones, 2004). OmybHLH gen
ailesine baktigimizda ise, bu aileye ait {iyelerin de 4 ana sinifa ve onlarinda alt
gruplara ayrildiklar1  goriilmekte ve calismamiz literatiirdeki ¢alismalarla
desteklenmektedir. Calismamiza ek olarak, farkli organizmalarda bulunan bHLH
protein ailelerinin birbirleriyle olan akrabalik iliskileri ve evrimsel siiregleri ile ilgili
calismalara bakilirsa, memeliler smnifinda bulunan fare, tavuk, insan gibi

organizmalarda bulunan atonal bHLH protein homologlarinin, evrimsel siireg
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boyunca korundugu, kodlama bolgelerinin oldukga benzer oldugu (Ben Arie, 1996)
goriilmiistiir. Memeli bHLH proteinlerinin (Beta3, bHLHBS) karsilagtirilip, bu
proteinlerin embriyogenezde aktif olarak rol aldigi, (McMiller ve Johnson, 2005)
saptanmustir. 9 tiir kara bitkisiyle yapilan filogenetik analiz sonuglarina gore, bu
bitkilerde bulunan bHLH proteinlerinin ortak bir atadan geldigi (Pires ve Dolan,
2010) gorilmistir. Mantarlarda bulunan bHLH proteinlerinde, motiflerin, aa
dizilerinin korunmus oldugu, hayvanlarda B grubuna dahil edilen bHLH
proteinleriyle iligkili oldugu (Sailsbery vd., 2012) sonucuna ulasilmistir. Domates ve
Arabidopsiste bulunan bHLH genlerinin evrimsel analiz sonuglarina gore, domateste
bulunan bHLH genlerinin %8’inin yosunlardan, %92’sinin ise erken toprak
bitkilerinin atalarindan evrimlestigi (Sun vd., 2015) tespit edilmistir. 2 farkli yer
fistig1 tliri olan Arachis ipaensis ve Arachis duranensis’te bulunan bHLH proteinleri

arasinda 120 bHLH gen ¢iftinin ortak bir atadan geldigi goriilmistiir (Gao vd., 2017).

Ekzonlar, Okaryotlarda DNA’nin kodlanan dizileridir. Intronlar ise DNA’nin
okunmadan atilan yani kodlamaya katilmayan boliimleridir. OmybHLH genlerinin
yapisinin belirlenebilmesi amaciyla ekzon-intron organizasyonlarit belirlenmistir.
Ekzon-intron yap1 analizi incelendiginde, en ¢ok intron bdlgesi igeren genlerin, 21
adet intron bolgesiyle (OmybHLH-26, OmybHLH- 100, OmybHLH- 101, OmybHLH-
102, OmybHLH- 103, OmybHLH- 104, OmybHLH- 105, OmybHLH- 106,
OmybHLH- 229, OmybHLH- 230, OmybHLH- 421, OmybHLH- 422) genleri oldugu,
38 adet OmybHLH geninin intron bolgesinden yoksun oldugu gorilmiistiir. Yine
incelenen yap1 analizine gore, bazi genlerin birbirini takip eden kisa ekzon ve intron
bolgelerinden olustugu, bazi genlerin kisa tek parca ekzon bdlgelerinin arasinda
kalan uzun intron bdlgelerinden olustugu gozlenmistir. Genel yapi itibariyle uzun
intron bolgesi iceren genlerin birbiri ardinda siralanan genler oldugu ve bu genlerin
filogenetik agacgta aymi siniflandirma basamagi i¢inde yer aldigi belirlenmistir. Bu
sonuca bakilarak, ekzon-intron yapilar1 ile filogenetik aga¢ diyagrami
karsilastirildiginda, evrimsel ag¢idan korunmus iliskilerin var olabilecegi sonucu
ortaya ¢ikmaktadir. Seftali bitkisinde yapilan bir ¢alismada 8 adet PpbHLH geninin
intron bolgesi igermedigi, genel olarak ekzon sayilari/uzunluklarinin korundugu ve

bu alanda bHLH ailesi ile ilgili yapilan diger ¢alismalarla tutarli oldugu sonucuna
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ulagilmistir (Zhang vd., 2018). Yine, (Wang vd., 2008) tarafindan yapilan bir bagka
caligmada, gen dizilerinde bulunan intron sayisinin, hayvan evrimi seviyesi ile ters
orantili oldugu, hayvan evrimi seviyesi arttik¢a, intronlarin uzunlugunun azaldig
tespit edilmistir. Bu agidan bakildiginda, hayvanlarda bulunan bHLH gen yapilarinin

evrimi, intronlarin erken ortaya ¢iktig1 goriisiinii desteklemektedir.

Gen ontolojisi, biitiin tiirler kapsaminda gen iriinlerinin sahip oldugu 6zelliklerin,
islevselliklerinin ortaya ¢ikarilmasi i¢in kullanilan biyoinformatik araglardan biridir.
Buna bagli olarak, gen ailesinin molekiiler fonksiyonlar1 (gen ailesinde bulunan her
bir bireyin molekiiler seviyede baglanma faaliyeti), hiicresel bilesenleri (hiicrede
yerlesim gosterilen kisim) ve biyolojik siirecleri (hiicreden organizmaya kadar her bir
birimin isleyis mekanizmasi) belirlenmistir. OmybHLH iiyelerinin molekiiler
fonksiyonlarmin baglanma oldugu goriilmistiir. Literatiire bakildiginda, bHLH
protein ailesinde bulunan tyelerin molekiiler fonksiyonlarini baglanma seklinde
gosterdikleri yapilan ¢aligmalarla ortaya koyulmustur (Ohsako vd., 1994; Van Doren
vd., 1994; Crews, 1998; Ledent ve Vervoort, 2001; Ledent, 2002; Horton vd., 2002;
Berkes ve Tapscot, 2005; Kageyama vd., 2007; Murre, 2019). Hiicresel yerlesimleri
degerlendirildiginde, hiicrenin farkli boliimlerine dagildigi, bu dagilmanin hiicre ve
hiicre i¢i pargalarin1 kapsadigr gozlenmistir. Bu sonucu destekleyerek, bHLH
proteinlerinin embriyonik hiicrelerde (Nambu vd., 1991; Muralidhar vd., 1993;
Lindebro vd., 1995), sinir hiicrelerinde (Lee vd., 1995; Lee, 1997; Yasunami vd.,
1996; Kume vd., 1998; Miyata vd., 1999; Pleasure vd., 2000; Massari ve Murre.,
2000; Olson vd., 2001; Noda vd., 2006; Guillemot, 2007; Jahan vd., 2010) kas
hiicrelerinde (Olson, 1990; Molkentin ve Olson, 1996; Puri ve Sartorelli, 2000; Perry
vd., 2001; Tapscott, 2005), hematopoetik hiicrelerde (Green vd., 1991), kan
hiicrelerinde (Aplan, 1992; Green vd., 1992; Hwang vd., 1993; Kallianpur vd., 1994
Drake vd., 1997; Gering vd., 1998), melanosit ve mast hiicrelerinde (Hodgkinson
vd., 1993; Steingrimsson vd., 2004; Levy vd., 2006), embriyogenez sirasinda orta hat
hiicrelerinde (Crews, 1998; Nambu vd., 1991) ve karsinom hiicrelerinde (Olson vd.,
2001) bulunabilecegini gosteren c¢alismalar literatiirde bulunmaktadir. Biyolojik
siireclerde ise, farkli mekanizmalarda rol oynadigi belirlenmis, bu mekanizmalarin,

biyolojik siireglerin pozitif ve negatif olarak diizenlenmesi, metabolik, hiicresel ve
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gelisimsel siireglerde yer alma, biyolojik islemlerin diizenlenmesi, uyarana cevap
verme gibi islevler oldugu goriilmiistiir. Buradan yola ¢ikarak, bHLH proteinlerinin
biyolojik siire¢lerde pozitif diizenleyiciler olarak yer aldiklarini (Norton, 2000),
negatif diizenleyiciler olarak yer aldiklarini (Benezra vd., 1990; Norton, 2000; Perk
vd., 2005), miyojenik hiicre ¢ogalmasi ve farklilasmasmi desteklediklerini, kas
farklilagmasinin diizenlenmesinde kilit proteinler olduklarini, iskelet kaslarinda
esneklik belirlemede gorev aldiklarini, mekanik ya da noronal uyaranlara cevap
olusturduklarini (Voytik vd., 1993; Molkendin ve Olson, 1996; Puri ve Sartorelli,
2000; Walters vd., 2000; Perry vd., 2001; Pownall vd., 2002; Buckingham vd., 2003;
Ishido vd., 2004; Tapscott, 2005; Legerlotz ve Smith, 2008), sinir sistemi gelisim
asamalarinda yer aldiklarini, beyindeki noronal hiicre gelisimi ve farklilagsmasinda
islev gordiiklerini (Campuzano, 1985; Guillemot vd., 1993; Guillemot, 1995;
Yasunami vd., 1996; Borges vd., 1997; Miyata vd., 1999; Olson vd., 2001),
embriyonik gelisimde ve embriyonik hiicre farklilasmasinda 6nemli rol
oynadiklarini, birden fazla hiicresel ve gelisimsel siirecin diizenlenmesinde yer
aldiklarimi (Malecki vd., 1999; Norton, 2000) gosteren caligmalar literatiirde

mevcuttur.

Farkli organizmalarda bulunmasina ragmen, atasal kokenleri aynm1 olan, buna bagh
olarak yapisal ve islevsel benzerligi bulunan fakat tiir olus silirecinde birbirinden
ayrilmis olan genler, ortolog genler olarak adlandirilmaktadir. Gokkusagi alabaligina
ait olan OmybHLH genleri ile Atlantik somon (Salmo salar) baligina ait olan
SsabHLH genlerinin ortolog genleri (fonksiyonel olarak benzer genler), ortolog gen
cifti sayisi, Ks/Ka degisim oranlar1 (benzer/benzer olmayan degisim oranlari),
evrimsel siiregte birbirlerinden ayrilma zamanlar1 tespit edilmistir. Buna gore,
Gokkusagr alabaligr ile Atlantik somon baligi arasinda 95 adet ortolog gen cifti
bulundugu belirlenmistir. OmybHLH genleri ile SsabHLH genlerinin evrimsel
siiregte muhtemel ayrilma zamanlarinin 298 milyon yil 6nce oldugu belirlenmistir.
Bu sonuca bakilarak, iki tiir arasinda yiiksek oranda farklilasmanin oldugu tahmin

edilmektedir.

Homoloji, yapisi bilinen bir ya da daha fazla proteinin dizilim benzerligine

dayanmakta ve bu baglamda proteinlerin dizilim benzerliginin yiiksek olmasi, ayni
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soydan geldikleri hipotezini de desteklemektedir. Homoloji modellemesi yapilarak,
OmybHLH proteinlerinin {i¢ boyutlu yapilar1 ortaya ¢ikarilmaya calisilmistir.
Islevsel olarak farkli dzellikler gosteren bHLH proteinlerinin ii¢ boyutlu yapilari
incelendiginde, yiiksek oranda korunmus ve birbirlerinden bir dongii alami ile
ayrilmis olan amfipatik a-sarmal yapilar1 bulunmaktadir (Jones, 2004). Bu yap,
bazik bolge ve degisken dongii bolgesi igeren iki helezondan olusmaktadir. Yapida
bulunan amino terminal u¢ DNA baglanmasina izin verirken, karboksi terminal ug
ise, dimerizasyonu saglamaktadir. OmybHLH proteinlerinin modellenen {i¢ boyutlu
yapilart degerlendirildiginde, dimerizasyon bileseninin iirettigi, bu iki amfipatik a-
sarmallarinin (H1, H2), bu protein yapilarinin hemen hemen hepsinde yer aldigi
gortilmektedir (Atchley vd., 1999). Yapilan ¢aligmalarda elde edilen sonuglar (Kohn
vd., 1997; Jones 2004), calismamizda elde edilen sonuglarla benzerlik gostermekte

ve OmybHLH proteinlerinde de korunmus bir a- sarmal motifi géze ¢arpmaktadir.

Hayvanlarda bulunan bHLH genlerinin ¢ogu, normal gelisim igin gereklidir.
Literatlire baktigimizda, bu genlerin yoklugu ya da mutasyona ugramis olmalari
gelisim tizerinde ciddi etkiler birakmaktadir. NeuroD1’in yoklugu, farklilasmada
eksikliklere (Bermingham, 1999), fenotipte degisikliklere (Ma vd., 1999), daha
ileriki asamalarda hiicre Oliimlerine sebep olmaktadir. NeuroD2 eksikligi olan
farelerde beyin gelisiminde aksakliklar, ataksi, biiylime yetersizligi ve Olim gibi
durumlarla karsilagilmistir (Olson vd., 2001). Scl geninin isleyisinin bozulmasi,
losemogeneze sebebiyet verdigi gorilmistiir (Brown vd., 1990; Aplan vd., 1990;
Robb ve Begley, 1996). Hes genlerinin olmadigi durumlarda zarar gérmiis beyin
olusumu gerceklesmektedir (Kageyama vd., 2007). Mitf geninde meydana gelen
mutasyonlar ise, mast hiicreleri, melanosit hiicreleri ve osteoklastlarda ciddi
kusurlara neden olmaktadir (Hodgkinson vd., 1993; Steingrimsson vd., 2004; Levy
vd., 2006). Tiim bu ornekler géz 6niine alindiginda, hayvanlarda bulunan bHLH
proteinlerinin gelisimsel siirecleri diizenlemede ¢ok onemli roller oynadigi apagik

ortadadir.

Bu calismada, biyoinformatik yontemler kullanilarak, Gokkusagi alabaliginda
bulunan OmybHLH genlerinin karakterizasyonu incelenmistir. OmybHLH genlerinin

sahip oldugu ozellikler (kromozomal yerlesimlerin belirlenmesi, motif bdlgelerinin
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belirlenmesi, filogenetik analizler, gen ontoloji analizi, homolog ve homolog
olmayan degisim oranlarinin hesaplanmasi, farkli tiirlerde bulunan bHLH

proteinlerinin karsilastirilmasi) ¢esitli analizler ile belirlenmistir.

Gokkusagr alabaliginda bulunan bHLH gen ailesi tiyeleri (441 adet OmybHLH geni)
ilk defa bu ¢aligmayla belirlenmistir. Bu ¢alismadan elde edilen sonuglar, bHLH gen
ailesi tyelerinin birbirinden farkli fonksiyonel &zelliklere sahip oldugunu
gostermekte, bHLH gen ailelerinin smiflandirilmasi, koékenleri ile ilgili 6nemli
bilgiler sunmaktadir. Literatiire bakildiginda, hem bitki hem hayvan genomlarinda
evrimsel iliski agisindan yapilan karsilastirmalar oldukga azdir. Bununla birlikte,
giniimiizde bHLH genlerinin gesitliligi hakkinda ¢ok az sey bilinmektedir. Bu
genlerin hiicresel, metabolik ve gelisimsel Onemi dikkate alindiginda, hem
organizmalarda bulunan bHLH genlerinin biyolojik fonksiyonlarinin ortaya
¢ikarilmasi, hem de organizmalar arasindaki evrimsel iliskilerin anlagilmasi i¢in daha
fazla bHLH geninin tanimlanmasi gerekmektedir. Bu alanda yapilacak olan
caligmalarin artmasi ve yeni genomlarin tespiti ile birlikte, bu mekanizmalarin
isleyisi hakkinda daha fazla bilgi sahibi olunabilecektir. Ayrica bu bulgular

fonksiyonel genomik alaninda yapilan ¢alismalar igin yol gosterici olacaktir.
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EKLER

EK 1 OmybHLH Genlerinin Motif Kompozisyonlari
EK2 OmybHLH Genlerinin Ekzon-Intron Yapisi

EK 3 OmybHLH Genlerinin Atlantik Somon ile Ortolog iliskisi
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EK-1 OmybHLH genlerinin motif kompozisyonlar:

[l HNARERRRRDKINDAFKELRK [I] PHLPSDKKLSKLEILRLAVBYIKALQQQL [E] YPSDHNSNNFSSTPSTPVGSPQGIAGAASQWPRPSGQSALS
[[J MQKEKIKTCCYKFKTKGGSFIWLQSHWFSFYNPWTKEPEFIVSTNTVVSY [l SVYPGSFYMQEGLHPSSDPWASSGPLGQSGYSAMLGNSPHIGQPGSFSAIL
[l CEVEVKPTEFVSRHAIDGKFLFVDQRATPLIGYLPQELLGTSGYEYFHQD Il SMDEPGLSSLSNDEAAMAVIMSLLEADAGLGGAVDFDBLPW

[ FVYWGCDDGKIIYVSESVYKLLNYSQSDLIGQSLFDYLHPKDISKVKEQLS
[I] DDLKRQNALLEQQVRALEKVKGNTTLQASYSSSDSSLYTNPKGSAVSAFD
Il STETRQDYKPSFLSBDELKHLILEAADGF

[l TYRVIQVSDGQLEAQSDGATAVSVLTGFPAATQPVTQAVFSQSEGLEGDG

B VVQDIPVGAVRLCTGARRSFFCRMKHSRTVVKTEDKTFQSSSSKKKESQK
Bl FNQGRGYGDGSHYNEHEGLSSPFLSSGIGGKNERIPYSSFGGQPGFLPSD
B NYPLHGSEVNGSLPPSFHSGSGSYNHTPSINGADGIMANRGATAGSSGDE

[ RLGDDIKRLERLDMDNSLLRQEVEDEKSKNQLIRAQLRQ [:l RERNLNPKAACLKRREEEKVSGVVGDSPM
[[] TQDKELNDLLDFSAMFAPPVANGKNRPTTLASSQFGGSALDERNSSGSWG [ ] TAFPLQQQGAFASTQQQQQQQLQQQHQQQQQQLQQHQQQQQQHLQQQQQQ
[ VWQASDTHLSQSTPTGQLYVMMSPQDVLTGANQRSIAPRTQ |:'| AGKIGRMIAEEVMEIQRTRGSTPSSCGSSPLNISTPPPDCSPGSKRIQNG
Name p-value Motif Locations
OmybHLH-01 507e-10 SN
OmybHLH-02  1.27e-15 [
OmybHLH-03  9.19e-11 [
OmybHLH-04  1.29e-15 [
OmybHLH-05  2.90e-13 [
OmybHLH-06 0.00e+0 || | [ | ] .
OmybHLH-07 0.00e+0 || | [ | ] .
OmybHLH-08 0.00e+0 B . . ] /1 |
OmybHLH-09 0.00e+0 || | [ | ] .
OmybHLH-10 9.96e-13 W
OmybHLH-11 1.91e-9 [
OmybHLH-12 6.19e-111 — T [ |
OmybHLH-13  3.39e-40 HEIT [T I
OmybHLH-14  3.84e-77 0 e
OmybHLH-15 1.70e-76 0 s
OmybHLH-16  1.64e-76 T e
OmybHLH-17 6.51e-76 [0 .
OmybHLH-18  1.83e-13 ]
OmybHLH-19 5.19e-13 e ]
OmybHLH-20  1.71e-9 [
OmybHLH-21 3.35e-15 [
OmybHLH-22 9.42e-12 [
OmybHLH-23 1.05e245 — ] N [ [
OmybHLH-24 3.89e-246 B e aw | [ N ]
OmybHLH-25 000e+0 — ] | N ||
OmybHLH-26 000e+0 — T W | ||
OmybHLH-27 0.00e+0 N N T ] e
OmybHLH-28 0.00e+0 T e T T e
OmybHLH-29 0.00e+0 [ | N ] .
OmybHLH-30 0.00e+0 T e T T e
OmybHLH-31  0.00e+0 EC O e ] Em
OmybHLH-32  2.85e-34 [

OmybHLH-33  6.45e-1s T
OmybHLH-34 4.41e-13 T

OmybHLH-35 2.69e-35 [ —

OmybHLH-36 454e-14 — W
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EK-1’in Devami;

OmybHLH-37
OmybHLH-38
OmybHLH-39
OmybHLH-40
OmybHLH-41
OmybHLH-42
OmybHLH-43
OmybHLH-44
OmybHLH-45
OmybHLH-46
OmybHLH-47
OmybHLH-48

OmybHLH-49
OmybHLH-50

OmybHLH-51
OmybHLH-52
OmybHLH-53
OmybHLH-54
OmybHLH-55
OmybHLH-56
OmybHLH-57
OmybHLH-58
OmybHLH-59
OmybHLH-60
OmybHLH-61
OmybHLH-62
OmybHLH-63
OmybHLH-64
OmybHLH-65
OmybHLH-66
OmybHLH-67
OmybHLH-68
OmybHLH-69
OmybHLH-70
OmybHLH-71
OmybHLH-72
OmybHLH-73
OmybHLH-74
OmybHLH-75

OmybHLH-76
OmybHLH-77
OmybHLH-78
OmybHLH-79
OmybHLH-80
OmybHLH-81
OmybHLH-82
OmybHLH-83
OmybHLH-84
OmybHLH-85
OmybHLH-86

550e-14 W]
803e-15 T
550e-14 T
8.46e-17

1.04e-g1 HT
T

6.85e-82

|

/1

1
117e-77 |
6.08e-77 [
-
[
/7
/7

4.81e-77
2.61e-76

1.55e-77
6.07e-77

351e-14 W]
397e-39 71 W

397e-390 7] TN
495e5 [

479e-22 —  mmm T
1.69e-14 — AT

8.36e-13 m
23816 — =l
7.92e-21 [
8.64e-14 L
0.00e+0 [ 1 NN [ || [ |
0.00e+0 [ | N N T [ I
0.00e+0 [ 1N I e T I T
0.00e+0 [ | N I T T T
000e+0 [ 1HNNNN (SO T [ [
000e+0 [N [ N[ N T
467e277 — I 2 [N NN 20 [N W
000e+0 [ 1NN (D00 [T e T
3.56e-241 T [0 T 1
356e241 ] [T T 1
9.27e-32 W [ [
8.22e-g2 HIT [ [
9.10e-17 — HT
8.29¢-13 M o
1.98e9 — W
9.91e-67 M [T
122e-64 M [T
306067 M O
487e65 HA  COIEm
1.81e-62 WA [T
149063 _ AT
676063 M O
5o4e6qa  EACTIEEE
3.16e-57 L |B
1.54e-2 — [
13319 Wm0
133e10 . WA
0.00e+0 [ . s B s s IR s M | s
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EK-1’in Devamu;

OmybHLH-87
OmybHLH-88
OmybHLH-89
OmybHLH-90
OmybHLH-91
OmybHLH-92
OmybHLH-93
OmybHLH-94
OmybHLH-95
OmybHLH-96
OmybHLH-97
OmybHLH-98
OmybHLH-99
OmybHLH-100
OmybHLH-101
OmybHLH-102
OmybHLH-103
OmybHLH-104
OmybHLH-105
OmybHLH-1086
OmybHLH-107
OmybHLH-108
OmybHLH-109
OmybHLH-110
OmybHLH-111
OmybHLH-112
OmybHLH-113
OmybHLH-114
OmybHLH-115
OmybHLH-116
OmybHLH-117
OmybHLH-118
OmybHLH-119
OmybHLH-120
OmybHLH-121
OmybHLH-122
OmybHLH-123
OmybHLH-124
OmybHLH-125
OmybHLH-126
OmybHLH-127
OmybHLH-128
OmybHLH-129
OmybHLH-130
OmybHLH-131
OmybHLH-132
OmybHLH-133
OmybHLH-134
OmybHLH-135
OmybHLH-136
OmybHLH-137
OmybHLH-138
OmybHLH-139
OmybHLH-140
OmybHLH-141

0.00e+0
0.00e+0
0.00e+0
0.00e+0
0.00e+0
0.00e+0
0.00e+0
0.00e+0
0.00e+0
0.00e+0
1.75e-279
0.00e+0
0.00e+0
7.51e-247
7.51e-247
7.03e-247
3.71e-248
1.66e-252
7.52e-254
8.08e-254
4.39e-17
6.28e-16
3.33e-16
1.44e-16
2.44e-16
8.37e-17
6.95e-8
0.00e+0
8.58e-97
6.10e-74
4.54e-11
1.62e-11
1.62e-11
3.49e-17
1.84e-34
1.67e-34
4.91e-15
1.18e-18
1.18e-14
1.68e-13
1.08e-13
1.08e-13
3.02e-13
1.16e-13
3.02e-13
1.54e-23
1.37e-10
3.62e-18
3.62e-18
1.42e-10
1.53e-10
1.60e-9
8.60e-14
4.19e-14
8.60e-14
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EK-1’in Devamu;

OmybHLH-142
OmybHLH-143
OmybHLH-144
OmybHLH-145
OmybHLH-146
OmybHLH-147
OmybHLH-148
OmybHLH-149
OmybHLH-150
OmybHLH-151

OmybHLH-152

OmybHLH-153
OmybHLH-154
OmybHLH-155
OmybHLH-156
OmybHLH-157
OmybHLH-158
OmybHLH-159
OmybHLH-160
OmybHLH-161
OmybHLH-162
OmybHLH-163
OmybHLH-164
OmybHLH-165
OmybHLH-166
OmybHLH-167
OmybHLH-168
OmybHLH-169
OmybHLH-170
OmybHLH-171

OmybHLH-172
OmybHLH-173
OmybHLH-174
OmybHLH-175
OmybHLH-176
OmybHLH-177
OmybHLH-178
OmybHLH-179
OmybHLH-180
OmybHLH-181

OmybHLH-182
OmybHLH-183
OmybHLH-184
OmybHLH-185
OmybHLH-186
OmybHLH-187
OmybHLH-188
OmybHLH-189
OmybHLH-190
OmybHLH-191

OmybHLH-192
OmybHLH-193
OmybHLH-194
OmybHLH-195
OmybHLH-196

3.30e-13
8.14e-19

I

1.19e-14

1.94e-11

2.03e-12
8.47e-16
1.02e-17

1.52e-14
4. 54e-63 |
3.74e-62
7.96e-61

1.71e-61 I [
4.92e-70 AT

1.57e-14 |

1.37e-14

510e-5 — [
1.56e-18 [
1.56e-18 [
163e-11 — T s
5.14e-12 |
5.14e-12 [
1.45e-12 [
4.11e-18 —  ER[TT
1.89e-12 — ER[TT

1.49e-15 [— I [
2.11e-15 — I [
3.07e-8 — N
4.54e-16 I [
933e-18 _ Doewm W00
7.84e-29 [ | E—
22g9e-183 [ 1 | [ — —
1.13e-27 |
6.81e-16 L [
3.26e-10 — EEITT
3.26e-10 — [T
2.43e-10 [
2.38e-11 — HE T
3.17e-14 I @00
1.03e-17 — EE [T
4.98e-20 [ |
6.64e-20 I [ —)
1.19e-12 B [
6.10e-14 L B
9.54e-24 I [
7.97e-24 | I
7.52¢-14 W
1.52e-18 |
8.38e-21 [
2.54e-12 — BT
3.22e-7 [
176e-252 _ NN 100 N | | —
1.76e252 TN 100 HEE[ ] [ —
149e-252 TN 17 EEE[ | 1
9.79e-253 _ NN 1[0 [ [ 1
23de2qg — I [0 NN ||
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EK-1’in Devamu;

OmybHLH-197
OmybHLH-198
OmybHLH-199
OmybHLH-200
OmybHLH-201
OmybHLH-202
OmybHLH-203
OmybHLH-204
OmybHLH-205
OmybHLH-206
OmybHLH-207
OmybHLH-208
OmybHLH-209
OmybHLH-210
OmybHLH-211

OmybHLH-212
OmybHLH-213
OmybHLH-214
OmybHLH-215
OmybHLH-216
OmybHLH-217
OmybHLH-218
OmybHLH-219
OmybHLH-220
OmybHLH-221

OmybHLH-222
OmybHLH-223
OmybHLH-224
OmybHLH-225
OmybHLH-228
OmybHLH-227
OmybHLH-228
OmybHLH-229
OmybHLH-230
OmybHLH-231
OmybHLH-232
OmybHLH-233
OmybHLH-234
OmybHLH-235
OmybHLH-236
OmybHLH-237
OmybHLH-238
OmybHLH-239
OmybHLH-240
OmybHLH-241

OmybHLH-242
OmybHLH-243
OmybHLH-244
OmybHLH-245
OmybHLH-246
OmybHLH-247
OmybHLH-248
OmybHLH-249
OmybHLH-250
OmybHLH-251

3.53e-142
3.53e-142
1.37e-141
3.70e-142
4.36e-102
1.73e-141
2.74e-142
1.77e-102
1.86e-102
1.27e-102
1.68e-15
3.09e-15
6.27e-15
4.70e-11
4.70e-11
1.67e-18
8.69e-25
8.69e-25
6.76e-23
6.76e-23
3.76e-9
6.39e-18
5.36e-16
5.36e-16
4.76e-16
7.22e-8
7.22e-8
1.23e-7
2.20e-8
3.51e-14
2.64e-9
6.04e-38
2.23e-220
1.38e-220
4.34e-9
5.20e-14
2.28e-13
4.33e-14
4.35e-14
1.59e-18
8.28e-12
5.91e-16
5.80e-16
5.80e-16
1.48e-13
1.96e-15
4.43e-12
4.98e-18
4.98e-18
6.61e-12
2.28e-17
2.91e-17
2.16e-17
6.62e-5
1.46e-15

o
o [T s [
. SN [ — e -
_ I — [T
. N [ |
. I | I | [ -
_ N [T N s
. SN [T —
_ N [ .
. SN [T —
[ — |
mm
. m
|
-
__mn
[l
[l
_mi
_mi
IS
. m
[ —
[
[ [ [
[ [
[ [
[ [
[ |
e BT
= T )
_ e
_ T T [
_ T T |
[ |
= |
| | ..’_|
N
e
|
N T
[ |
|
[ |
N I N o I
I .
|
|
. WEMew
[l
[l
[
_
_ B w0

101



EK-1’in Devamu;

OmybHLH-252
OmybHLH-253
OmybHLH-254
OmybHLH-255
OmybHLH-256
OmybHLH-257
OmybHLH-258
OmybHLH-259
OmybHLH-260
OmybHLH-261
OmybHLH-262
OmybHLH-263
OmybHLH-264
OmybHLH-265
OmybHLH-266
OmybHLH-267
OmybHLH-268
OmybHLH-269
OmybHLH-270
OmybHLH-271
OmybHLH-272
OmybHLH-273
OmybHLH-274

OmybHLH-275
OmybHLH-276
OmybHLH-277
OmybHLH-278
OmybHLH-279
OmybHLH-280
OmybHLH-281

OmybHLH-282
OmybHLH-283
OmybHLH-284

OmybHLH-285
OmybHLH-288
OmybHLH-287
OmybHLH-288
OmybHLH-289
OmybHLH-290
OmybHLH-291
OmybHLH-292
OmybHLH-293
OmybHLH-294
OmybHLH-295
OmybHLH-296
OmybHLH-297
OmybHLH-298
OmybHLH-299
OmybHLH-300
OmybHLH-301

OmybHLH-302
OmybHLH-303
OmybHLH-304
OmybHLH-305
OmybHLH-306

228e11 — W
2.09e-13 —H
1.97e17 M1
4.47e-18 M
2.23e-29 M

126e-15 — W
1.05e-15 W
2.55¢e-15 Wl
711e14 W
5.50e-16 — I
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3.11e-44 M 1

3.11e-44 M 1

3.11e-a4 M M

3.11e-44 M 1

2.72e-44 M M

1.88e-18 — W

3.58¢e-11 — WM

1.75e-11 WM

9.20e-28 [ =

3.27e-13 LB

7.90e-12 i

3.43e-27 — HED
2.29e-16 [
2.51e-13 |

1.45e-15 L
101e272 — EECTEEN ] . | ]
240e272 —  ENTTEENT ] . . | |
984e273 — EEICTNENT ] s I |
303e272 _  ENTNENT ] I | ]
318e272 — ENTNENT ] . I | ]
7.38e-14 |||
3.04e-16 ||

175es — WEIT 00

1.58e-7 [ W —

1.42e-20 I I

2.71e-16 =]

1.30e-15 I [—

1.32e-22 [ —

1.09e-22 )

9.87e-23 [ N |

6.97e-23 [ T |

4.40e-14 [ —

520e-16 EITTT 00

520e-13 . HWAIC—T 00

7.11e-5 |

591e-18 [

458e-12 I [

8.71e-22 T

1.60e-11 [

4.16e-14 [ —

3.50e-13 | [

2.17e-16 [

3.79e-16 [

571e-13 [
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EK-1’in Devamu;

OmybHLH-307
OmybHLH-308
OmybHLH-309
OmybHLH-310
OmybHLH-311
OmybHLH-312
OmybHLH-313
OmybHLH-314
OmybHLH-315
OmybHLH-316
OmybHLH-317
OmybHLH-318
OmybHLH-319
OmybHLH-320
OmybHLH-321
OmybHLH-322
OmybHLH-323
OmybHLH-324
OmybHLH-325
OmybHLH-326
OmybHLH-327
OmybHLH-328
OmybHLH-329

OmybHLH-330

OmybHLH-331

OmybHLH-332

OmybHLH-333

OmybHLH-334

OmybHLH-335

OmybHLH-336

OmybHLH-337

OmybHLH-338

OmybHLH-339

OmybHLH-340
OmybHLH-341

OmybHLH-342
OmybHLH-343
OmybHLH-344
OmybHLH-345
OmybHLH-346
OmybHLH-347
OmybHLH-348
OmybHLH-349
OmybHLH-350
OmybHLH-351
OmybHLH-352
OmybHLH-353
OmybHLH-354
OmybHLH-355
OmybHLH-356
OmybHLH-357
OmybHLH-358
OmybHLH-359
OmybHLH-360
OmybHLH-361

8.08e-16
2.01e-13
4.39e-9
2.24e-12
1.16e-9
1.36e-15
1.85e-21
4.03e-12
2.10e-17
1.49e-15
6.81e-7
6.81e-7
3.21e-19
2.58e-17
2.21e-17
2.08e-13
3.08e-15
1.82e-7
1.84e-65
2.16e-64
3.71e-64
1.67e-63
5.52e-9
1.41e-9
1.63e-4
1.16e-15
2.03e-16
5.96e-14
2.03e-14
2.03e-14

2.92e-12

972e273 —  EETEN | NN I
1.17e-272 — HEETTIEN ] [ [
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_ NI . T

_ NI . [ |
000 BN e I I —
_ NI . T

2.00e-272
2.38e-272
2.95e-272
3.26e-272
9.72e-273
4.46e-15
1.67e-13
3.74e-10
3.31e-16
3.98e-75
2.88e-25
2.77e-25
2.70e-25
1.25e-26
2.42e-25
4.41e-25
1.87e-26
1.54e-26
1.34e-12
5.32e-24
2.62e-14
1.79e-14
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EK-1’in Devamu;

OmybHLH-362
OmybHLH-363
OmybHLH-364
OmybHLH-365
OmybHLH-366
OmybHLH-367
OmybHLH-368
OmybHLH-369
OmybHLH-370
OmybHLH-371

OmybHLH-372
OmybHLH-373
OmybHLH-374
OmybHLH-375
OmybHLH-376
OmybHLH-377
OmybHLH-378
OmybHLH-379
OmybHLH-380
OmybHLH-381

OmybHLH-382
OmybHLH-383
OmybHLH-384
OmybHLH-385
OmybHLH-386
OmybHLH-387
OmybHLH-388
OmybHLH-389
OmybHLH-390
OmybHLH-391
OmybHLH-392
OmybHLH-393

OmybHLH-394
OmybHLH-395
OmybHLH-396
OmybHLH-397
OmybHLH-398
OmybHLH-399
OmybHLH-400
OmybHLH-401
OmybHLH-402
OmybHLH-403
OmybHLH-404
OmybHLH-405
OmybHLH-406
OmybHLH-407
OmybHLH-408
OmybHLH-409
OmybHLH-410
OmybHLH-411
OmybHLH-412
OmybHLH-4132
OmybHLH-414
OmybHLH-415
OmybHLH-416

3.91e-21
2.863e-18
1.09e-16
1.09e-186
7.98e-11
6.40e-12
1.11e-11
1.59e-14
4.09e-149
4.09e-149
4.09e-149
4.09e-149
8.29e-149
8.50e-150
8.50e-150
8.50e-150
8.50e-150
9.57e-150
3.40e-116
6.37e-15
1.20e-9
4.64e-13
2.77e-10
1.84e-17
6.73e-8
9.50e-18
9.50e-18
1.95e-4
1.33e-4
1.51e-10
2.34e-10
1.10e-57

3.55e-56
1.16e-55
6.33e-68
2.53e-66
6.61e-66
0.00e+0
0.00e+0
5.08e-97
5.08e-97
5.08e-97
5.08e-97
5.47e-98
5.52e-96
5.92e-97
4.21e-53
8.71e-96
2.53e-23
1.23e-150
1.23e-150
2.72e-150
6.25e-151
1.30e-150
9.63e-16
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EK-1’in Devamu;

OmybHLH-417
OmybHLH-418
OmybHLH-419
OmybHLH-420
OmybHLH-421
OmybHLH-422
OmybHLH-423
OmybHLH-424
OmybHLH-425
OmybHLH-426
OmybHLH-427
OmybHLH-428
OmybHLH-429
OmybHLH-430
OmybHLH-431
OmybHLH-432
OmybHLH-433
OmybHLH-434
OmybHLH-435
OmybHLH-436
OmybHLH-437
OmybHLH-438
OmybHLH-439
OmybHLH-440

OmybHLH-441

7.53e-8

A4.04e-12 DT
3.2d4e-11 — =

572e-17 ]

339e-160 [ 1 = | ——
6.51e-168 [ 1 [ ——
4.71e-32 /i | —
1.13e-19 — em [
2.59e-15 T
2.07e9 —
1.25e-13 |
2.26e-16 [ B
2.18e-8 N
4.71e-9 L —
3.69e-13 [ | —
8.48e-17 [ | —
7.65e-13 I
7.65e-13 — N [T
1.07e-6 /7
1.35e-7 I | —
2.75e-5 il
1.97e-15 [ —
5.16e-15 | -

397e-5 — [
5.95e-188 — I

| N
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EK-2 OmybHLH Genlerinin Ekzon-Intron Yapisi

OmybHLH-01
OmybHLH-02
OnyybHLE-03
OmybHLH-04
OmybHLH-05
OmybHLH-06
OmybHLH-07
OnyybHLE-08
OmybHLH.09
OmyybHLH-10
OmyybHLE-11
OmybHLH-12
OmybHLH-13
OmyybHLE-14
OmybHLH-15
OmybHLH-16
OmybHLE-17
OmybHLE-1
OmyybHLE-19
OmytHLH-20
OmybHLH-21
OmybHLH-22
OwmybHLH-23
OwmybHLH-24
QuybHLH-25
OwmybHLH-26
OwmybHLH-27
QuybHLH-28
OwybHLH-29
OwmybHLH-30
QuybHLH-31
OwmybHLH-32
QuybHLH-33
OwmybHLH-34
OmybHLH-35
QuybHLH-36
OwybHLH-37
OmybHLH-38
OmybHLH-39
OmybHLH-40
OmybHLH-41
OmybHLH-42
OmybHLH-43
OmybHLH-44
OmybHLH-45
OmybHLH-46
OmybHLH-47
OmybHLH-43
OmybHLH-49
OmybHLH-50
OmybHLH-51
OmybHLH-52
OmybHLH-53
OmybHLH-54
OmybHLH-55
OmybHLH-56
OmybHLH-57
OmybHLH-58
OmybHLH-59
OmybHLH-60
OmybHLH-61
OmybHLH-62
OmybHLH-63
OmybHLH-64
QuybHLH-65
OnybHLH-66
OmybHLH-67
OmybHLH-68
OrnybHLH-69
OmybHLH-70
OmybHLH-71
OmybHLH.72
OmybHLH-73
OmybHLH-74
OnybHLH-75
OmybHLH-76
OmybHLH-77
OmybHLH-78
OmybHLH-79

106



EK-2’nin devami;

OmybHLH-30
OmybHLH-81
OmybHLH-82
OmybHLH-83
OmybHLH-34
OmybHLH-85
QuybHLH-86
OrmybHLH-87
OmybHLH-88
OmybHLH-39
OrmybHLH-90
OmywHLH-91
OmybHLH-92
OmybHLH-03
CumybHLH-94
CmybHLH-05
OmybHLH-96
OmywHLH-97
OmybHLH-98
OmybHLH-99
CmybHLH-100
OmybHLH-101
CmybHLH-102
CmybHLH-103
OumybHLH-104
CmybHLH-105
CmybHLH-106
CmybHLH-107
CmybHLH-108
OmybEHLH-109
OmybHLH-110
OmybHLH-111
OmybHLH-112
OmybHLH-113
OmybHLH-114
OmybHLH-115
OmybHLH-116
OmybHLH-117
OmybHLH-118
OmybHLH-119
OmvbHLH-120
OmybHIH-121
OmybHLH-122
OwmybHLH-123
OmybHLH-124
OmybHLH-125
OmybHLH-126
OmybHLH-127
OuybHLH-128
OmybHLH-129
OmybHLH-130
OuybHLH-131
OmybHIH-132
OmybHLH-133
OuwybHLH-134
OmybHLH-135
OmybHLH-136
OuybHLH 137
OmybHLH-138
OwwybHLH-139
OwmybHLH-140
QuybHLH-141
OwmybHLH-142
OmybHLH-143
QuybHLH-144
OwmybHLH-145
OwmybHLH-146
OwmybHLH-147
OmybHLH-148
QuybHLH-149
OwybHLH-150
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EK-2’nin devamui;

OmybHLH-151
OmybHLH-152
OmybHLH-153
OmybHLH-154
OmybHLH-155
OmybHLH-156
OmybHLH-157
OmybHLH-158

OmvbHLH-159
CmybHLH-160
OmybHLH-161
OmybHLH-182
CmybHLH-163
CniybHLH-164
OmybHLH-165
OmybHLH-166
CmiybHLH-167
OmybHLH-168
CmybHLH-169
CmybHLH-170
OmybHLH-171
CmiybHLH-172

OmybHLH-173
CmiybHLH-174
OmybHLH-175
OmybHLH-176
CmybHILH-177
CmiybHLH-178
OmybHLH-179
COmybHLH-180
OmybHLH-181
OmybHLH-182
OmybHLH-183
OmybHLH-184
OmybHLH-185

OmybHLH-186
OmybHLH-187
OmybHLH-188
OmybHLH-189
OmybHLH-190 [ ]
OmybHLH-191 .
OmybHLH-192 [

OmybHLH-193 & i -

OmybHLH-194 &
OmybHLH-195 [

OmybHLH-106 —

OmnybHLH-197 & ™
OmybIHLH-198 [ -

OmybHLH-199 [ s

OmybHLH-200 & a

OmybHLH-201 - . ——— p—
OmybHLH-202 -—— ———H

OmybHLH-203 - - ———

COmybHLH-204 —-— _——— p—
OmybHLH-205 —-—— R

OmybHLH-206 —-—— - ————

OmybHLH-207 - —

OmybHLH-208 —-— R —

OmybHLH-209 - —_———
OmybHLH-210 -—— .
OmybHLH-211 - -
OmybHLH.212
OmybHLH-213
OmybHLH-214
OraybHLH-215
OmybHLH-216
OmybHLH-217

OmybHLH-219
OmybHLH-220
OmybHLH-221

OmybHLH-222

OmybHLH-223
OmybHLH-224

-

-

-

-

-

-
COmybHLH-218 - -

-

-

-

-

-

-

-

OmybHLH-225

OmybHLH-226 -
OmybHLH-227 - —
OmybHLH-228 -——
OmybHLH-229 -

OmybHLH.230 - ——
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EK-2’nin devamu;

OmybHLH-231
OmybHLH-232
OmybHLH-233
OmybHLH-234
OmybHLH-235
OmybHLH-238
OmybHLH-237
OmybHLH-238
OmybHLH-240
OmybEHLH-241
CmybHLH-242
OmybHLH-243
OmybHLH-244
OmybHLH-245
OmybHLH-246
CmybHLH-247
OmybHLH-248
OmybHLH-249
OmybHLH-250
OmybHLH-251
OmybHLH-252
OmybHLH-253
OmybHLH-254
OmybHLH-255
OmybHLH-256 -
OmybHLH-257 -
OmybHLH-258 [

OmybHLH-259 -

OmybHLH-260 - -

OmybHLH-261 L]

OmybHLH-262 - . —
OmybHLH-263 -
OmybHLH-264 -
OmybHLH-265 -
OmybHLH-266
OmybHLH-267
OmybHLH-268 R
OmybHLH-269 - —a
OmybHLH-270
OmybHLH-280
OmybHLH-281
OmybHLH-282
OmybHLH-283
OmybHLH-284
OmybHLE-285
OmybHLH-286
OmybHLH-287
OmybHLH-288
OmybHLH-259
OmybHLH-290
OmybHLH-291
OuwybHLH-292
OmybHLH-295
OmybHLH-296
OwmybHLH-297
OmybHLH-293
OmybHLH-299
OmybHLH-300
OmybHLH-301
OmybHLH-302
OmybHLH-303
OmybHLH-304
OmybHLH-305
OmybHLH-308
OmybHLH-307
OmybHLH-308
OmybHLH-309
OmybHLH-310
OmybHLH-311
OmybHILH-312
OmybHLH-313
OmybHLH-314
OmybHILH-315
OmybHLH-316
OmybHLH-317
OmybHILH-318
OmybHLH-319
OmybEHLH-320
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EK-2’nin devami;

OwmybHLEH-321
OmybHLH-322
OmybHLH-323
OwmybHLEH-324
OmybHLH-323
OmybHLH-326
OmyLHLEH-327
OmybHLH-328
OmybHLH-329
OmybHLH-330
OmybHLH-331
OmybHLH-332
OmybHLH-333
OmybHLH-334
OmybHLH-335
OwmybHLH-336
OmybHLH-337
OmybHLH-338
OmybHLH-339
OmybHILH-340
OmybHLH-341
OwmybHLH-342
OmybHLH-343
OwybHLH-344
OwmybHLH-343
OmybHLH-348
OwybHLH-347
OmybHLH-343
OmybHLH-349
OwybHLH-350
OmybHLH-35]
OmybHLH-352
OmybHLH-353
OmybHLH-354
OmybHLH-353
OmybHLH-356
OmybHLH-357
OmybHLH-358
OmybHLH-359
OmybHLH-360
OmybHLH-361
OmybHLH-362
OmybHLH-363
OmybHLH-364
OmybHLH-363
OmybHLH-368
OmybHLH-367
OmybHLH-3638
OmybHLH-369
OmybHLH-370
OmybHLH-371
OmybHLH-372
OmybHLH-373
OmybHLH-374
OmybHLH-373
OmybHLH-378
OmybHLH-377
OmybHLH-378
OmybHLH-372
OmwbHLH-380
OmybHLH-381
OmuybHLH-332
OmybHLH-333
OmybHLH-384
OmybHLH-335
OmyhHLH-336
OmybHLH-337
OmybHLH-338
OmybhHLH-339
OmybHLH-390
OmybHLH-391
OmybHLH-302
OmybHLH-393
OmybHLH-394
OmybHILH-395
OmybHLH-306
OmybHLH-397
OmybhHLH-398
OmybHLH-399
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EK-2’nin devam;

CmybHLH-400
OmybHLH-40L
CmybHLH-402
OraybHLH-403
OmybHLH-404
OmybHLH-405
OmybHLH-406
O HLE-407
OmybHLH-403
OmybHLH-409
OmybHLH-410
OmybHLH-411
OwmybHLH-412
OmybHLH-413
QuybHLH-414
OmybHLH-413
OmybHLH-416
QuybHLH-417
OmybHLH-418
OmybHLH-419
OmybHLH-420
OmybHLH-421
OmybHLH-422
OmybHLH-423
OmybHLH-424
OmybHLH-425
OmybHLH-426
OmybHLH-427
OmybHLH-428
OmybHLH-429
OmybHLH-430
OmybHLH-431
OmybHLH-432
OmybHLH-433
OmybHLH-434
OmybHLH-435
OmybHLH-436
OmybHLH-437
OmybHLH-438
OmybELH-439
OmybELH-440
OmybHLH-441
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EK-3 OmybHLH Genlerinin Atlantik Somon ile Ortolog Iliskisi

Gokkusagi Alabahig: - Atlantik Somon

ProteinAdi| Krm Gen Adi Krm Ks Ka Ka/Ks My
OmybHLH-01 1 SsabHLH-367 16 0,0506 0,0121 0,2391 0,39
OmybHLH-01 1 SsabHLH-168 9 0,2239 0,0282 0,1259 1,72
OmybHLH-01 i SsabHLH-30 3 2,4053 02138 0,0889 18,50
OmybHLH-01 1 SsabHLH-314 14 2,7812 0,2035 0,0742 21,09
OmybHLH-01 1 SsabHLH-348 15 4,1615 0,2709 0,0651 32,01
OmybHLH-01 1 SsabHLH-300 13 8,0462 0,2663 0,0331 61,89
OmybHLH-01 1 SsabHLH-349 15 4,1579 02717 0,0653 31,98
OmybHLH-02 1 SsabHLH-366 16 0,1009 0,0139 0,1378 0,78
OmybHLH-02 1 SsabHLH-316 14 0,3677 0,0982 0,2671 2,83
OmybHLH-02 1 SsabHLH-315 14 1,5379 0,3385 0,2201 11,83
OmybHLH-02 1 SsabHLH-31 3 1,8372 0,3338 0,1817 14,13
OmybHLH-02 1 SsabHLH-546 scaffold 1,8501 0,2693 0,1456 14,23
OmybHLH-03 1 SsabHLH-365 16 0,1759 0,1041 0,5918 1,35
OmybHLH-03 1 SsabHLH-221 10 0,3041 0,1397 0,4594 2,34
OmybHLH-04 1 SsabHLH-364 16 0,0906 0,0001 0,0011 0,70
OmybHLH-04 1 SsabHLH-223 10 0,3274 0,0127 0,0388 2,52
OmybHLH-04 1 SsabHLH-387 17 5,6483 0,2744 0,0486 43,45
OmybHLH-04 1 SsabHLH-153 7 6,4558 0273 0,0423 49,66
OmybHLH-05 1 SsabHLH-363 16 0,07 0,0414 0,5914 0,54
OmybHLH-05 1 SsabHLH-224 10 0,3452 0,0916 0,2654 2,66
OmybHLH-05 1 SsabHLH-276 12 5,6205 0,5537 0,0985 43,23
OmybHLH-05 1 SsabHLH-486 2 10,2542 0,5771 0,0563 78,88
OmybHLH-06 1 SsabHLH-361 16 0,0523 0,0101 0,1931 0,40
OmybHLH-06 i SsabHLH-234 10 0,3027 0,0204 0,0674 2,33
OmybHLH-06 1 SsabHLH-233 10 0,304 0,0211 0,0694 2,34
OmybHLH-06 1 SsabHLH-232 10 0,3027 0,0204 0,0674 2,33
OmybHLH-06 1 SsabHLH-231 10 0,304 0,0211 0,0694 2,34
OmybHLH-06 i SsabHLH-235 10 0,304 0,0211 0,0694 2,34
OmybHLH-06 1 SsabHLH-512 26 1,1394 0,0645 0,0566 8,76
OmybHLH-06 1 SsabHLH-239 11 1,1076 0,0691 0,0624 8,52
OmybHLH-06 1 SsabHLH-241 11 1,1207 0,0675 0,0602 8,62
OmybHLH-06 1 SsabHLH-226 10 22,0022 0,3358 0,0153 169,25
OmybHLH-06 1 SsabHLH-225 10 21,0451 0,3439 0,0163 161,89
OmybHLH-06 1 SsabHLH-228 10 27,2862 0,3237 0,0119 209,89
OmybHLH-06 1 SsabHLH-227 10 36,9629 0,3325 0,0090 284,33
OmybHLH-06 1 SsabHLH-229 10 14,5235 0,3065 0,0211 111,72
OmybHLH-06 1 SsabHLH-392 17 53,859 0,3714 0,0069 414,30
OmybHLH-06 1 SsabHLH-157 7 49,3329 03711 0,0075 379,48
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EK-3%iin devamu;

OmybHLH-06 1 SsabHLH-390 17 53,8692 0,3739 0,0069 414,38
OmybHLH-06 1 SsabHLH-394 17 53,767 0,3687 0,0069 413,59
OmybHLH-06 1 SsabHLH-397 17 54,529 0,3347 0,0061 419,46
OmybHLH-06 1 SsabHLH-159 7 48,3095 0,3738 0,0077 371,61
OmybHLH-06 1 SsabHLH-160 7 54,2108 0,3505 0,0065 417,01
OmybHLH-06 1 SsabHLH-156 7 52,1477 0,3735 0,0072 401,14
OmybHLH-06 1 SsabHLH-230 10 17,093 0,3152 0,0184 131,48
OmybHLH-06 1 SsabHLH-162 7 54,1636 0,348 0,0064 416,64
OmybHLH-06 1 SsabHLH-393 17 54,1322 0,3826 0,0071 416,40
OmybHLH-06 1 SsabHLH-158 7 47,627 0,379 0,0080 366,36
OmybHLH-06 1 SsabHLH-395 17 53,5825 0,3821 0,0071 412,17
OmybHLH-06 1 SsabHLH-396 17 53,8382 0,3913 0,0073 414,14
OmybHLH-07 1 SsabHLH-361 16 0,0523 0,0101 0,1931 0,40
OmybHLH-07 1 SsabHLH-234 10 0,3027 0,0204 0,0674 2,33
OmybHLH-07 1 SsabHLH-233 10 0,304 0,0211 0,0694 2,34
OmybHLH-07 1 SsabHLH-232 10 0,3027 0,0204 0,0674 2,33
OmybHLH-07 1 SsabHLH-231 10 0,304 0,0211 0,0694 2,34
OmybHLH-07 1 SsabHLH-235 10 0,304 0,0211 0,0694 2,34
OmybHLH-07 1 SsabHLH-512 26 1,1394 0,0645 0,0566 8,76
OmybHLH-07 1 SsabHLH-239 1 1,1076 0,0691 0,0624 8,52
OmybHLH-07 1 SsabHLH-241 11 1,1207 0,0675 0,0602 8,62
OmybHLH-07 1 SsabHLH-226 10 22,129 0,3358 0,0152 170,22
OmybHLH-07 1 SsabHLH-225 10 20,9135 0,3439 0,0164 160,87
OmybHLH-07 1 SsabHLH-228 10 27,03% 0,3237 0,0118 211,07
OmybHLH-07 1 SsabHLH-227 10 36,1946 0,3325 0,0092 278,42
OmybHLH-07 1 SsabHLH-229 10 14,5118 0,3065 0,0211 111,63
OmybHLH-07 1 SsabHLH-392 17 53,8495 0,3713 0,0069 414,23
OmybHLH-07 1 SsabHLH-157 7 49,2457 0,371 0,0075 378,81
OmybHLH-07 1 SsabHLH-390 17 53,8602 0,3738 0,0069 41431
OmybHLH-07 1 SsabHLH-394 17 53,7737 0,3688 0,0069 413,64
OmybHLH-07 1 SsabHLH-397 17 54,5392 0,3347 0,0061 419,53
OmybHLH-07 1 SsabHLH-159 7 49,7092 0,3738 0,0075 382,38
OmybHLH-07 1 SsabHLH-160 7 54,2135 0,3505 0,0065 417,03
OmybHLH-07 1 SsabHLH-156 7 50,9084 0,3737 0,0073 391,60
OmybHLH-07 1 SsabHLH-230 10 17,3401 0,3152 0,0182 133,39
OmybHLH-07 1 SsabHLH-162 7 29,287 0,3486 0,0119 22528
OmybHLH-07 1 SsabHLH-393 17 54,1295 0,3825 0,0071 416,38
OmybHLH-07 1 SsabHLH-158 7 45,9526 0,379 0,0083 353,48
OmybHLH-07 1 SsabHLH-395 17 53,5824 0,382 0,0071 412,17
OmybHLH-07 1 SsabHLH-396 17 53,839% 0,3912 0,0073 41415
OmybHLH-08 1 SsabHLH-361 16 0,0523 0,0101 0,1931 0,40
OmybHLH-08 1 SsabHLH-234 10 0,3027 0,0204 0,0674 2,33
OmybHLH-08 1 SsabHLH-233 10 0,304 0,0211 0,0694 2,34
OmybHLH-08 1 SsabHLH-232 10 0,3027 0,0204 0,0674 2,33
OmybHLH-08 1 SsabHLH-231 10 0,304 0,0211 0,0694 2,34
OmybHLH-08 1 SsabHLH-235 10 0,304 0,0211 0,0694 2,34
OmybHLH-08 1 SsabHLH-512 26 1,1394 0,0645 0,0566 8,76
OmybHLH-08 1 SsabHLH-239 1 1,1076 0,0691 0,0624 8,52
OmybHLH-08 1 SsabHLH-241 11 1,1207 0,0675 0,0602 8,62
OrmybHLH-08 1 SsabHLH-226 10 22,4636 0,3358 0,0149 172,80
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EK-3%iin devamu;

OmybHLH-08 1 SsabHLH-225 10 21,174 0,3439 0,0162 162,88
OmybHLH-08 1 SsabHLH-228 10 27,5438 0,3237 0,0118 211,88
OmybHLH-08 1 SsabHLH-227 10 39,5782 0,3325 0,0084 304,45
OmybHLH-08 1 SsabHLH-229 10 14,3768 0,3065 0,0213 110,59
OmybHLH-08 il SsabHLH-392 17 53,8583 0,3715 0,0069 414,29
OmybHLH-08 1 SsabHLH-157 7 51,179 0,3711 0,0073 393,68
OmybHLH-08 1 SsabHLH-390 17 53,8671 0,3738 0,0069 414,36
OmybHLH-08 il SsabHLH-394 17 53,7719 0,3687 0,0069 413,63
OmybHLH-08 1 SsabHLH-397 17 54,5413 0,3348 0,00e1 419,55
OmybHLH-08 1 SsabHLH-159 7 48,8175 0,3739 0,0077 375,52
OmybHLH-08 1 SsabHLH-160 7 54,2036 0,3505 0,0065 416,95
OmybHLH-08 1 SsabHLH-156 7 54,0249 0,3736 0,0069 415,58
OmybHLH-08 1 SsabHLH-230 10 17,3421 0,3152 0,0182 133,40
OmybHLH-08 1 SsabHLH-162 7 29,5536 0,3486 0,0118 227,34
OmybHLH-08 1 SsabHLH-393 17 54,1192 0,3827 0,0071 416,30
OmybHLH-08 1 SsabHLH-158 7 46,2166 0,3795 0,0082 355,51
OmybHLH-08 1 SsabHLH-395 17 53,5734 0,3819 0,0071 412,10
OmybHLH-08 1 SsabHLH-396 17 53,8463 0,3913 0,0073 414,20
OmybHLH-09 1 SsabHLH-361 16 0,0523 0,0101 0,1931 0,40
OmybHLH-09 1 SsabHLH-234 10 0,3027 0,0204 0,0674 2,33
OmybHLH-09 1 SsabHLH-233 10 0,304 0,0211 0,0694 2,34
OmybHLH-09 il SsabHLH-232 10 0,3027 0,0204 0,0674 2,33
OmybHLH-09 1 SsabHLH-231 10 0,304 0,0211 0,0694 2,34
OmybHLH-09 1 SsabHLH-235 10 0,304 0,0211 0,0694 2,34
OmybHLH-09 il SsabHLH-512 26 1,1394 0,0645 0,0566 8,76
OmybHLH-09 1 SsabHLH-239 11 1,1076 0,0691 0,0624 8,52
OmybHLH-09 1 SsabHLH-241 11 1,1207 0,0675 0,0602 8,62
OmybHLH-09 1 SsabHLH-226 10 22,8191 0,3357 0,0147 175,53
OmybHLH-09 1 SsabHLH-225 10 21,1253 0,3439 0,0163 162,50
OmybHLH-09 1 SsabHLH-228 10 29,347 0,3237 0,0110 225,75
OmybHLH-09 1 SsabHLH-227 10 36,4483 0,3325 0,0091 280,37
OmybHLH-09 1 SsabHLH-229 10 14,5119 0,3065 0,0211 111,63
OmybHLH-09 1 SsabHLH-392 17 53,8601 0,3712 0,0069 414,31
OmybHLH-09 1 SsabHLH-157 7 48,2343 0,371 0,0077 371,03
OmybHLH-09 1 SsabHLH-390 17 53,8681 0,374 0,0069 414,37
OmybHLH-09 1 SsabHLH-394 17 53,7665 0,3688 0,0069 413,59
OmybHLH-09 1 SsabHLH-397 17 54,5412 0,3347 0,0061 419,55
OmybHLH-09 1 SsabHLH-159 7 50,1339 0,3737 0,0075 385,65
OmybHLH-09 1 SsabHLH-160 7 54,2144 0,3504 0,0065 417,03
OmybHLH-09 1 SsabHLH-156 7 48,2963 0,3736 0,0077 371,51
OmybHLH-09 1 SsabHLH-230 10 17,1802 0,3152 0,0183 132,16
OmybHLH-09 1 SsabHLH-162 7 29,4715 0,3486 0,0118 226,70
OmybHLH-09 1 SsabHLH-393 17 54,1294 0,3825 0,0071 416,38
OmybHLH-09 1 SsabHLH-158 7 45,216 0,3795 0,0084 347,82
OmybHLH-09 1 SsabHLH-395 17 53,5823 0,3819 0,0071 412,17
OmybHLH-09 1 SsabHLH-396 17 53,8412 0,3911 0,0073 414,16
OmybHLH-10 1 SsabHLH-399 18 0,0893 0,0087 0,0974 0,69
OmybHLH-11 1 SsabHLH-400 18 0,0761 0,0047 0,0618 0,59
OmybHLH-11 1 SsabHLH-09 1 0,1831 0,0517 0,2824 1,41
OmybHLH-11 1 SsabHLH-25 2 1,7154 0,2599 0,1515 13,20
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OmybHLH-11 1 SsabHLH-255 12 1,9449 0,292 0,1501 14,%
OmybHLH-11 1 SsabHLH-497 24 2,2428 0,3784 0,1687 17,25
OmybHLH-11 i; SsabHLH-429 20 2,9157 0,4457 0,1529 22,43
OmybHLH-11 1; SsabHLH-432 20 2,5671 0,4006 0,1561 19,75
OmybHLH-11 1 SsabHLH-430 20 2,491 0,4126 0,1653 19,20
OmybHLH-11 1 SsabHLH-426 20 2,5347 0,5014 0,1978 19,50
OmybHLH-11 1 SsabHLH-431 20 2,4897 0,4155 0,1669 19,15
OmybHLH-11 1, SsabHLH-427 20 2,5114 0,4977 0,1982 19,32
OmybHLH-11 1 SsabHLH-428 20 2,6312 0,4973 0,1890 20,24
OmybHLH-12 2 SsabHLH-108 5 0,0442 0,0169 0,3824 0,34
OmybHLH-12 2 SsabHLH-105 5 0,0422 0,0169 0,4005 0,32
OmybHLH-12 2 SsabHLH-106 5 0,0422 0,0169 0,4005 0,32
OmybHLH-12 2 SsabHLH-107 5 0,0424 0,017 0,4009 0,33
OmybHLH-12 2 SsabHLH-248 11 4,3816 0,3212 0,0733 33,70
OmybHLH-12 2 SsabHLH-249 11 4,7723 0,3248 0,0681 36,71
OmybHLH-12 2 SsabHLH-247 11 4,3817 0,3212 0,0733 33,71
OmybHLH-12 2 SsabHLH-151 7 0,0594 0,017 0,2862 0,46
OmybHLH-12 2 SsabHLH-152 7 0,1997 0,1183 0,5924 1,54
OmybHLH-12 2 SsabHLH-516 26 61,7594 0,2193 0,0036 475,07
OmybHLH-13 2 SsabHLH-15 2 0,0845 0,0194 0,229 0,65
OmybHLH-13 2 SsabHLH-14 2 0,0845 0,0194 0,2296 0,65
OmybHLH-13 2 SsabHLH-13 2 0,0863 0,0194 0,2248 0,66
OmybHLH-13 2 SsabHLH-12 2 0,0863 0,0194 0,2248 0,66
OmybHLH-13 2 SsabHLH-104 5 0,077 0,0145 0,1883 0,59
OmybHLH-13 2 SsabHLH-103 5 0,077 0,0145 0,1883 0,59
OmybHLH-13 2 SsabHLH-102 5 0,0817 0,0152 0,1860 0,63
OmybHLH-13 2 SsabHLH-101 5 0,0817 0,0152 0,1860 0,63
OmybHLH-13 2 SsabHLH-128 6 1,8872 0,1765 0,0935 14,52
OmybHLH-13 2 SsabHLH-127 6 1,8944 0,1773 0,0936 14,57
OmybHLH-13 2 SsabHLH-341 13 1,9169 0,1724 0,0899 14,75
OmybHLH-14 2 SsabHLH-98 5 0,0423 0,0031 0,0733 0,33
OmybHLH-14 2 SsabHLH-19 2 0,0444 0,0043 0,0968 0,34
OmybHLH-14 2 SsabHLH-95 5 0,0461 0,0031 0,0672 0,35
OmybHLH-14 2 SsabHLH-16 2 0,0483 0,0043 0,0890 0,37
OmybHLH-14 2 SsabHLH-99 5 0,0431 0,0031 0,0719 0,33
OmybHLH-14 2 SsabHLH-20 2! 0,0452 0,0043 0,0951 0,35
OmybHLH-14 2 SsabHLH-96 5 4,6489 0,4459 0,0959 35,76
OmybHLH-14 2 SsabHLH-17 2 0,0488 0,0043 0,0881 0,38
OmybHLH-14 2 SsabHLH-97 5 0,0471 0,0031 0,0658 0,36
OmybHLH-14 2 SsabHLH-18 2 0,0493 0,0044 0,0892 0,38
OmybHLH-14 2 SsabHLH-100 5 0,0475 0,0031 0,0653 0,37
OmybHLH-14 2 SsabHLH-21 2 0,0498 0,0044 0,0884 0,38
OmybHLH-14 2 SsabHLH-329 14 1,5105 0,1234 0,0817 11,62
OmybHLH-14 2 SsabHLH-330 14 1,6864 0,1521 0,0902 12,97
OmybHLH-14 2 SsabHLH-328 14 1,7157 0,1523 0,0888 13,20
OmybHLH-14 2 SsabHLH-446 20 56,2528 0,3909 0,0069 432,71
OmybHLH-14 2 SsabHLH-443 20 11,807 0,3986 0,0338 90,82
OmybHLH-14 2 SsabHLH-193 9 7,6472 0,3935 0,0515 58,82
OmybHLH-14 2 SsabHLH-445 20 55,4405 0,3975 0,0072 426,47
OmybHLH-14 2 SsabHLH-439 20 9,5393 0,3981 0,0417 73,38
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OmybHLH-14 2 SsabHLH-435 20 11,5703 0,4107 0,0355 89,00
OmybHLH-14 2 SsabHLH-194 7,9028 0,3931 0,0497 60,79
OmybHLH-14 2 SsabHLH-191 5,6477 0,4028 0,0713 43,44
OmybHLH-14 2 SsabHLH-442 20 10,9803 0,3976 0,0362 84,46
OmybHLH-14 2 SsabHLH-436 20 54,3205 0,4093 0,0075 417,85
OmybHLH-14 2 SsabHLH-192 9 5,7586 0,4027 0,0699 44,30
OmybHLH-14 2 SsabHLH-437 20 9,1439 0,4314 0,0472 70,34
OmybHLH-14 2 SsabHLH-438 20 9,5965 0,4315 0,0450 73,82
OmybHLH-14 2 SsabHLH-70 4 3,164 0,4559 0,1441 24,34
OmybHLH-14 2 SsabHLH-64 4 3,8291 0,4539 0,1185 29,45
OmybHLH-14 2 SsabHLH-73 4 3,3964 0,4237 0,1247 26,13
OmybHLH-14 2 SsabHLH-65 4 3,2479 0,452 0,1392 24,98
OmybHLH-14 Pl SsabHLH-56 4 4,0176 0,4503 0,1121 30,90
OmybHLH-14 2 SsabHLH-72 4 3,4002 0,4518 0,1329 26,16
OmybHLH-14 2 SsabHLH-68 4 3,503 0,4478 0,1278 26,95
OmybHLH-14 2 SsabHLH-63 4 4,6492 0,4459 0,0959 35,76
OmybHLH-15 2 SsabHLH-234 10 0,3027 0,0204 0,0674 2,33

OmybHLH-15 2 SsabHLH-98 5 0,0426 0,0031 0,0728 0,33

OmybHLH-15 2 SsabHLH-19 2 0,0448 0,0043 0,0960 0,34

OmybHLH-15 2 SsabHLH-96 5 0,0465 0,0031 0,0667 0,36

OmybHLH-15 2 SsabHLH-17 2 0,0488 0,0043 0,0881 0,38

OmybHLH-15 2 SsabHLH-95 5 0,0465 0,0031 0,0667 0,36

OmybHLH-15 2 SsabHLH-16 2 0,0488 0,0043 0,0881 0,38

OmybHLH-15 2 SsabHLH-99 5 0,0435 0,0031 0,0713 0,33

OmybHLH-15 2 SsabHLH-20 2 0,0457 0,0043 0,0941 0,35

OmybHLH-15 2 SsabHLH-100 5 0,0475 0,0031 0,0653 0,37

OmybHLH-15 2 SsabHLH-21 2 0,0498 0,0044 0,0884 0,38

OmybHLH-15 2 SsabHLH-97 5 0,0475 0,0031 0,0653 0,37

OmybHLH-15 2 SsabHLH-18 2 0,0498 0,0044 0,0884 0,38

OmybHLH-15 2 SsabHLH-329 14 1,5993 0,1261 0,0788 12,30
OmybHLH-15 2 SsabHLH-330 14 1,7303 0,1516 0,0876 13,31
OmybHLH-15 2 SsabHLH-328 14 1,7607 0,1518 0,0862 13,54
OmybHLH-15 2 SsabHLH-446 20 8,1583 0,4025 0,0493 62,76
OmybHLH-15 2 SsabHLH-443 20 9,5627 0,4063 0,0425 73,56
OmybHLH-15 2 SsabHLH-193 9 6,6868 0,4037 0,0604 51,44
OmybHLH-15 2 SsabHLH-445 20 11,0745 0,4058 0,0366 85,19
OmybHLH-15 2 SsabHLH-439 20 8,4862 0,4066 0,0479 65,28
OmybHLH-15 2 SsabHLH-194 9 6,9099 0,4053 0,0587 53,15
OmybHLH-15 2 SsabHLH-435 20 10,931 0,4128 0,0378 84,08
OmybHLH-15 2 SsabHLH-191 9 5,1901 0,4051 0,0781 39,92
OmybHLH-15 2 SsabHLH-442 20 8,9017 0,4064 0,0457 68,47
OmybHLH-15 2 SsabHLH-436 20 54,2987 0,4115 0,0076 417,68
OmybHLH-15 2 SsabHLH-192 9 5,2806 0,405 0,0767 40,62
OmybHLH-15 2 SsabHLH-437 20 9,0953 0,4336 0,0477 69,96
OmybHLH-15 2 SsabHLH-438 20 9,5271 0,4338 0,0455 73,29
OmybHLH-15 2 SsabHLH-70 4 3,0392 0,4558 0,1500 23,38
OmybHLH-15 2 SsabHLH-64 4 3,0856 0,4511 0,1462 23,74
OmybHLH-15 2 SsabHLH-73 4 3,1598 0,4232 0,1339 24,31
OmybHLH-15 2 SsabHLH-65 4 3,1198 0,4522 0,1449 24,00
OmybHLH-15 2 SsabHLH-56 4 3,1703 0,4476 0,1412 24,39
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OmybHLH-15 2 SsabHLH-72 4 3,2389 0,4518 0,1395 24,91
OmybHLH-15 2 SsabHLH-68 4 4,1571 0,516 0,1241 31,98
OmybHLH-15 2 SsabHLH-63 4 34 0,4435 0,0130 262,11
OmybHLH-16 2 SsabHLH-99 5 0,0431 0,0031 0,0719 0,33
OmybHLH-16 2 SsabHLH-20 2 0,0452 0,0043 0,0951 0,35
OmybHLH-16 2 SsabHLH-98 5 0,0431 0,0031 0,0719 0,33
OmybHLH-16 2 SsabHLH-19 2 0,0452 0,0043 0,0951 0,35
OmybHLH-16 2 SsabHLH-97 5 0,0471 0,0031 0,0658 0,36
OmybHLH-16 2 SsabHLH-18 2 0,0493 0,0044 0,0892 0,38
OmybHLH-16 2 SsabHLH-95 5 0,0471 0,0031 0,0658 0,36
OmybHLH-16 2 SsabHLH-16 2 0,0493 0,0044 0,0892 0,38
OmybHLH-16 2 SsabHLH-100 5 0,0475 0,0031 0,0653 0,37
OmybHLH-16 2 SsabHLH-21 2 0,0498 0,0044 0,0884 0,38
OmybHLH-16 2 SsabHLH-96 5 0,0475 0,0031 0,0653 0,37
OmybHLH-16 2 SsabHLH-17 2 0,0498 0,0044 0,0884 0,38
OmybHLH-16 2 SsabHLH-329 14 15,1050 0,1234 0,0082 116,19
OmybHLH-16 2 SsabHLH-330 14 16,8640 0,1521 0,0090 129,72
OmybHLH-16 2 SsabHLH-328 14 17,1570 0,1523 0,0089 131,98
OmybHLH-16 2 SsabHLH-445 20 556,4030 0,3968 0,0007 4280,02
OmybHLH-16 2 SsabHLH-194 9 78,6130 0,3926 0,0050 604,72
OmybHLH-16 2 SsabHLH-442 20 99,6970 0,3973 0,0040 766,90
OmybHLH-16 2 SsabHLH-446 20 559,2520 0,388 0,0007 4301,94
OmybHLH-16 2 SsabHLH-443 20 555,4790 0,3946 0,0007 272,92
OmybHLH-16 2 SsabHLH-436 20 544,9430 0,4089 0,0008 4191,87
OmybHLH-16 2 SsabHLH-192 9 57,4530 0,4021 0,0070 441,95
OmybHLH-16 2 SsabHLH-193 9 78,6370 0,3902 0,0050 604,90
OmybHLH-16 2 SsabHLH-439 20 99,6020 0,3949 0,0040 766,17
OmybHLH-16 2 SsabHLH-435 20 544,2530 0,4067 0,0007 4186,56
OmybHLH-16 2 SsabHLH-191 9 57,5230 0,3998 0,0070 442,48
OmybHLH-16 2 SsabHLH-438 20 94,3920 0,431 0,0046 726,09
OmybHLH-16 2 SsabHLH-437 20 95,1830 0,4284 0,0045 732,18
OmybHLH-16 2 SsabHLH-72 4 33,5050 0,4514 0,0135 257,73
OmybHLH-16 2 SsabHLH-68 4 34,4700 0,4474 0,0130 265,15
OmybHLH-16 2 SsabHLH-63 4 44,3580 0,4456 0,0100 341,22
OmybHLH-16 2 SsabHLH-70 4 33,5060 0,4514 0,0135 257,74
OmybHLH-16 2 SsabHLH-64 4 41,8710 0,4492 0,0107 322,08
OmybHLH-16 2 SsabHLH-73 4 36,4960 0,4187 0,0115 280,74
OmybHLH-16 2 SsabHLH-65 4 34,4700 0,4474 0,0130 265,15
OmybHLH-16 2 SsabHLH-56 4 44,3610 0,4456 0,0100 341,24
OmybHLH-16 2 SsabHLH-77 4 42,6230 0,5594 0,0131 327,87
OmybHLH-17 2 SsabHLH-99 5 0,0435 0,0031 0,0713 0,33
OmybHLH-17 2 SsabHLH-20 2 0,0457 0,0043 0,0941 0,35
OmybHLH-17 2 SsabHLH-100 5 0,0475 0,0031 0,0653 0,37
OmybHLH-17 2 SsabHLH-98 5 0,0435 0,0031 0,0713 0,33
OmybHLH-17 2 SsabHLH-21 2 0,0498 0,0044 0,0884 0,38
OmybHLH-17 2 SsabHLH-19 2 0,0457 0,0043 0,0941 0,35
OmybHLH-17 2 SsabHLH-97 5 0,0475 0,0031 0,0653 0,37
OmybHLH-17 2 SsabHLH-96 5 0,0475 0,0031 0,0653 0,37
OmybHLH-17 2 SsabHLH-18 2 0,0498 0,0044 0,0884 0,38
OmybHLH-17 2 SsabHLH-17 2 0,0498 0,0044 0,0884 0,38
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OmybHLH-17 2 SsabHLH-96 5 0,0475 0,0031 0,0653 0,37
OmybHLH-17 2 SsabHLH-18 2 0,0498 0,0044 0,0884 0,38
OmybHLH-17 2 SsabHLH-17 2 0,0498 0,0044 0,0884 0,38
OmybHLH-17 2 SsabHLH-96 5 0,0475 0,0031 0,0653 0,37
OmybHLH-17 2 SsabHLH-16 2 0,0498 0,0044 0,0884 0,38
OmybHLH-17 2 SsabHLH-329 14 15.993 0,1261 0,0000 123,00
OmybHLH-17 2 SsabHLH-330 14 17,303 0,1516 0,0088 123,02
OmybHLH-17 2 SsabHLH-329 14 15,993 0,1261 0,0079 123,02
OmybHLH-17 2 SsabHLH-445 20 101,093 0,4055 0,0040 777,64
OmybHLH-17 2 SsabHLH-194 9 68,261 0,4029 0,0059 525,08
OmybHLH-17 2 SsabHLH-442 20 87,650 0,4059 0,0046 674,23
OmybHLH-17 2 SsabHLH-446 20 84,050 0,3993 0,0048 646,54
OmybHLH-17 2 SsabHLH-443 20 101,630 0,4031 0,0040 781,77
OmybHLH-17 2 SsabHLH-436 20 112,956 0,4122 0,0036 868,89
OmybHLH-17 2 SsabHLH-192 9 52,633 0,4044 0,0077 404,87
OmybHLH-17 2 SsabHLH-193 9 68,398 0,4005 0,0059 526,14
OmybHLH-17 2 SsabHLH-439 20 87,927 0,4035 0,0046 676,36
OmybHLH-17 2 SsabHLH-435 20 114,644 0,4098 0,0036 881,88
OmybHLH-17 2 SsabHLH-191 9 52,759 0,402 0,0076 405,84
OmybHLH-17 2 SsabHLH-438 20 93,703 0,4333 0,0046 720,79
OmybHLH-17 2 SsabHLH-437 20 94,578 0,4306 0,0046 727,52
OmybHLH-17 2 SsabHLH-72 4 31,998 0,4513 0,0141 246,14
OmybHLH-17 2 SsabHLH-68 4 32,946 0,4478 0,0136 253,43
OmybHLH-17 2 SsabHLH-63 4 33,555 0,443 0,0132 258,12
OmybHLH-17 2 SsabHLH-70 4 31,998 0,4513 0,0141 246,14
OmybHLH-17 2 SsabHLH-64 4 32,551 0,4465 0,0137 250,39
OmybHLH-17 2 SsabHLH-73 4 33,637 0,4183 0,0124 258,75
OmybHLH-17 2 SsabHLH-65 4 32,946 0,4478 0,0136 253,43
OmybHLH-17 2 SsabHLH-56 4 33,555 0,443 0,0132 258,12
OmybHLH-18 2 SsabHLH-220 10 0,0539 0,0015 0,0278 0,41
OmybHLH-18 2 SsabHLH-494 23 0,2724 0,0374 0,1373 2,10
OmybHLH-18 2 SsabHLH-517 26 26,055 0,1221 0,0047 200,42
OmybHLH-18 2 SsabHLH-246 11 26,721 01222 0,0046 205,55
OmybHLH-18 2 SsabHLH-389 17 629,899 0,5097 0,0008 4845,38
OmybHLH-18 2 SsabHLH-155 7 638,294 0,5259 0,0008 4909,95
OmybHLH-19 2 SsabHLH-221 10 0,0609 0,035 0,5747 0,47
OmybHLH-19 2 SsabHLH-365 16 0,4061 0,1624 0,3999 3,12
OmybHLH-20 2 SsabHLH-222 10 0,0879 0,0234 0,2662 0,68
OmybHLH-20 2 SsabHLH-365 16 0,3402 0,1274 0,3745 2,62
OmybHLH-21 2 SsabHLH-223 10 0,1118 0,0041 0,0367 0,86
OmybHLH-21 2 SsabHLH-364 16 0,2663 0,0128 0,0481 2,05
OmybHLH-21 2 SsabHLH-387 17 68,457 028 0,0041 526,59
OmybHLH-21 2 SsabHLH-153 7 82,293 0,2786 0,0034 633,02
OmybHLH-22 2 SsabHLH-224 10 0,0477 0,0187 0,3920 0,37
OmybHLH-22 2 SsabHLH-363 16 0,3091 0,0714 0,2310 2,38
OmybHLH-22 2 SsabHLH-276 12 285,979 0,5551 0,0019 2199,84
OmybHLH-22 2 SsabHLH-486 22 97,001 0,556 0,0057 746,16
OmybHLH-23 2 SsabHLH-225 10 0,0447 0,0139 0,3110 0,34
OmybHLH-23 2 SsabHLH-226 10 0,0425 0,0135 0,3176 0,33
OmybHLH-23 2 SsabHLH-227 10 0,0539 0,0239 0,4434 0,41
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OmybHLH-23 2 SsabHLH-392 17 18,314 0,2422 0,0132 140,88
OmybHLH-23 2 SsabHLH-390 17 18,790 0,2441 0,0130 144,54
OmybHLH-23 2 SsabHLH-157 7 17,321 0,2574 0,0149 133,24
OmybHLH-23 2 SsabHLH-393 17 18,412 0,2538 0,0138 141,63
OmybHLH-23 2 SsabHLH-156 7 17,748 0,2593 0,0146 136,52
OmybHLH-23 2 SsabHLH-159 7 18,059 0,2526 0,0140 138,92
OmybHLH-23 2 SsabHLH-158 7 17,389 0,2691 0,0155 133,76
OmybHLH-23 2 SsabHLH-397 17 20,699 0,2225 0,0107 159,22
OmybHLH-23 2 SsabHLH-394 17 18,785 0,2487 0,0132 144,50
OmybHLH-23 2 SsabHLH-160 7 19,455 0,2398 0,0123 149,65
OmybHLH-23 2 SsabHLH-395 17 19,269 0,2448 0,0127 148,22
OmybHLH-23 2 SsabHLH-396 17 18,835 0,2548 0,0135 144,88
OmybHLH-23 2 SsabHLH-233 10 271,633 0,3459 0,0013 2089,48
OmybHLH-23 2 SsabHLH-234 10 260,135 0,3442 0,0013 2001,04
OmybHLH-23 2 SsabHLH-361 16 486,265 0,3441 0,0007 3740,50
OmybHLH-23 2 SsabHLH-231 10 303,198 0,35 0,0012 2332,29
OmybHLH-23 2 SsabHLH-235 10 451,755 0,3486 0,0008 3475,04
OmybHLH-23 2 SsabHLH-232 10 296,180 0,3484 0,0012 2278,31
OmybHLH-23 2 SsabHLH-239 11 218,531 0,3722 0,0017 1681,01
OmybHLH-23 2 SsabHLH-512 26 195,841 0,377 0,0019 1506,47
OmybHLH-23 2 SsabHLH-241 11 195,009 0,3679 0,0019 1500,07
OmybHLH-24 2 SsabHLH-225 10 0,0482 0,0132 0,2739 0,37

OmybHLH-24 2 SsabHLH-228 10 0,0482 0,0132 0,2739 0,37

OmybHLH-24 2 SsabHLH-227 10 0,0482 0,0132 0,2739 0,37

OmybHLH-24 2 SsabHLH-226 10 0,046 0,0127 0,2761 0,35

OmybHLH-24 2 SsabHLH-229 10 0,0493 0,0144 0,2921 0,38

OmybHLH-24 2 SsabHLH-230 10 0,0461 0,0141 0,3059 0,35

OmybHLH-24 2 SsabHLH-392 17 20.865 0,2293 0,0000 160,50
OmybHLH-24 2 SsabHLH-390 17 21,537 0,2313 0,0107 165,67
OmybHLH-24 2 SsabHLH-397 17 20,699 0,2225 0,0107 159,22
OmybHLH-24 2 SsabHLH-157 7 18,980 0,2415 0,0127 146,00
OmybHLH-24 2 SsabHLH-393 17 20,967 0,2413 0,0115 161,28
OmybHLH-24 2 SsabHLH-156 7 19,535 0,2436 0,0125 150,27
OmybHLH-24 2 SsabHLH-160 7 19,455 0,2398 0,0123 149,65
OmybHLH-24 2 SsabHLH-159 7 19,890 0,2364 0,0119 153,00
OmybHLH-24 2 SsabHLH-158 7 19,092 0,2536 0,0133 146,86
OmybHLH-24 2 SsabHLH-394 17 21,161 0,2327 0,0110 162,78
OmybHLH-24 2 SsabHLH-162 7 19,753 0,242 0,0123 151,95
OmybHLH-24 2 SsabHLH-395 17 22,536 0,2314 0,0103 173,35
OmybHLH-24 2 SsabHLH-396 17 21,821 0,2418 0,0111 167,85
OmybHLH-24 2 SsabHLH-233 10 505,249 0,3251 0,0006 3886,53
OmybHLH-24 2 SsabHLH-234 10 470,798 0,3199 0,0007 3621,52
OmybHLH-24 2 SsabHLH-361 16 527,517 0,3239 0,0006 4057,82
OmybHLH-24 2 SsabHLH-231 10 526,622 0,3292 0,0006 4050,94
OmybHLH-24 2 SsabHLH-235 10 527,994 0,3293 0,0006 4061,49
OmybHLH-24 2 SsabHLH-232 10 511,074 0,3242 0,0006 3931,34
OmybHLH-24 2 SsabHLH-512 26 228,105 0,3554 0,0016 1754,65
OmybHLH-24 2 SsabHLH-241 11 287,071 0,3536 0,0012 2208,24
OmybHLH-24 2 SsabHLH-239 11 309,157 0,3535 0,0011 2378,13
OmybHLH-25 2 SsabHLH-233 10 0,0638 0,0181 0,2837 0,49
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OmybHLH-25 9 SsabHLH-231 10 0,0638 0,0181 0,2837 0,49
OmybHLH-25 2 SsabHLH-234 10 0,0653 0,0191 0,2925 0,50
OmybHLH-25 2 SsabHLH-232 10 0,0653 0,0191 0,2925 0,50
OmybHLH-25 2 SsabHLH-235 10 0,0574 0,0066 0,1150 0,44
OmybHLH-25 2 SsabHLH-361 16 0,3006 0,0172 0,0572 2,31
OmybHLH-25 2 SsabHLH-512 26 11,456 0,0658 0,0057 88,12
OmybHLH-25 2 SsabHLH-239 11 11,434 0,0656 0,0057 87,95
OmybHLH-25 2 SsabHLH-241 11 11,539 0,0648 0,0056 88,76
OmybHLH-25 2 SsabHLH-225 10 519,792 0,3553 0,0007 3998,40
OmybHLH-25 2 SsabHLH-228 10 560,350 0,3278 0,0006 4310,38
OmybHLH-25 2 SsabHLH-227 10 558,824 0,3386 0,0006 4298,65
OmybHLH-25 2 SsabHLH-226 10 542,349 0,3393 0,0006 4171,92
OmybHLH-25 2 SsabHLH-229 10 274,488 0,3012 0,0011 2111,45
OmybHLH-25 2 SsabHLH-392 17 534,124 0,3916 0,0007 4108,65
OmybHLH-25 2 SsabHLH-397 17 545,952 0,3501 0,0006 4199,63
OmybHLH-25 2 SsabHLH-390 17 534,280 0,3943 0,0007 4109,85
OmybHLH-25 2 SsabHLH-157 7 547,622 0,4021 0,0007 4212,48
OmybHLH-25 7 SsabHLH-230 10 341,406 0,3082 0,0009 2626,20
OmybHLH-25 2 SsabHLH-159 7 550,608 0,4041 0,0007 4235,45
OmybHLH-25 2 SsabHLH-394 17 538,413 0,3843 0,0007 4141,64
OmybHLH-25 2 SsabHLH-160 7 541,908 0,3644 0,0007 4168,52
OmybHLH-25 2 SsabHLH-156 7 547,736 0,4047 0,0007 4213,35
OmybHLH-25 2 SsabHLH-393 17 536,338 0,4036 0,0008 4125,68
OmybHLH-25 2 SsabHLH-162 7 544,718 0,3472 0,0006 4190,14
OmybHLH-25 2 SsabHLH-158 7 551,213 0,4107 0,0007 4240,10
OmybHLH-25 2 SsabHLH-395 17 530,410 0,4048 0,0008 4080,08
OmybHLH-25 2 SsabHLH-396 17 532,570 0,4144 0,0008 4096,69
OmybHLH-26 2 SsabHLH-233 10 0,0638 0,0181 0,2837 0,49
OmybHLH-26 2 SsabHLH-231 10 0,0638 0,0181 0,2837 0,49
OmybHLH-26 2 SsabHLH-234 10 0,0653 0,0191 0,2925 0,50
OmybHLH-26 2 SsabHLH-232 10 0,0653 0,0191 0,2925 0,50
OmybHLH-26 2 SsabHLH-235 10 0,0574 0,0066 0,1150 0,44
OmybHLH-26 2 SsabHLH-361 16 0,3006 0,0172 0,0572 2,31
OmybHLH-26 2 SsabHLH-512 26 11,456 0,0658 0,0057 88,12
OmybHLH-26 2 SsabHLH-239 11 11,434 0,0656 0,0057 87,95
OmybHLH-26 2 SsabHLH-241 11 11,539 0,0648 0,0056 88,76
OmybHLH-26 2 SsabHLH-225 10 535,519 0,3553 0,0007 4119,38
OmybHLH-26 7 SsabHLH-228 10 504,743 0,3276 0,0006 3882,64
OmybHLH-26 2 SsabHLH-227 10 558,859 0,3384 0,0006 4298,92
OmybHLH-26 2 SsabHLH-226 10 521,820 0,3391 0,0006 4014,00
OmybHLH-26 2 SsabHLH-229 10 263,629 0,3012 0,0011 2027,92
OmybHLH-26 2 SsabHLH-392 17 534,132 0,3918 0,0007 4108,71
OmybHLH-26 2 SsabHLH-397 17 545,952 0,3501 0,0006 4199,63
OmybHLH-26 2 SsabHLH-390 17 534,247 0,3944 0,0007 4109,59
OmybHLH-26 2 SsabHLH-157 7 547,603 0,402 0,0007 4212,33
OmybHLH-26 2 SsabHLH-230 10 340,729 0,3083 0,0009 2620,99
OmybHLH-26 2 SsabHLH-159 7 550,611 0,4041 0,0007 4235,47
OmybHLH-26 2 SsabHLH-394 17 538,374 0,3842 0,0007 414134
OmybHLH-26 2 SsabHLH-160 7 541,829 0,3645 0,0007 4167,92
OmybHLH-26 2 SsabHLH-156 7 547,667 0,4047 0,0007 4212,82
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OmybHLH-26 2 SsabHLH-393 17 536,386 0,4036 0,0008 4126,05
OmybHLH-26 2 SsabHLH-162 7 544,714 0,347 0,0006 4190,11
OmybHLH-26 2 SsabHLH-158 7 551,210 0,4106 0,0007 4240,08
OmybHLH-26 2 SsabHLH-395 17 530,370 0,4047 0,0008 4079,77
OmybHLH-26 2 SsabHLH-396 17 532 0,4146 0,0008 4095,98
OmybHLH-27 2 SsabHLH-234 10 0,0648 0,0185 0,2855 0,50

OmybHLH-27 2 SsabHLH-233 10 0,0653 0,0191 0,2925 0,50

OmybHLH-27 2 SsabHLH-232 10 0,0648 0,0185 0,2855 0,50

OmybHLH-27 2 SsabHLH-231 10 0,0653 0,0191 0,2925 0,50

OmybHLH-27 2 SsabHLH-235 10 0,0594 0,0074 0,1246 0,46

OmybHLH-27 2 SsabHLH-361 16 0,2992 0,0165 0,0551 2,30

OmybHLH-27 2 SsabHLH-512 26 11.344 0,0627 0,0000 87261,54
OmybHLH-27 2 SsabHLH-239 11 11.330 0,0625 0,0000 87153,85
OmybHLH-27 2 SsabHLH-241 11 11.431 0,0616 0,0000 87930,77
OmybHLH-27 2 SsabHLH-226 10 504343 0,3403 0,0000 3879,56
OmybHLH-27 2 SsabHLH-225 10 507.805 0,353 0,0000 3906,19
OmybHLH-27 2 SsabHLH-228 10 464.816 0,3227 0,0000 3575,50
OmybHLH-27 2 SsabHLH-227 10 563.899 0,33 0,0000 4337,68
OmybHLH-27 2 SsabHLH-229 10 257.389 0,3013 0,0000 1979,91
OmybHLH-27 2 SsabHLH-392 17 535.264 0,3897 0,0000 4117,41
OmybHLH-27 2 SsabHLH-390 17 535.438 0,3923 0,0000 4118,75
OmybHLH-27 2 SsabHLH-394 17 536.003 0,386 0,0000 4123,10
OmybHLH-27 2 SsabHLH-397 17 547349 0,3476 0,0000 4210,37
OmybHLH-27 2 SsabHLH-230 10 349.118 0,3097 0,0000 2685,52
OmybHLH-27 2 SsabHLH-157 7 543.544 0,3958 0,0000 4181,10
OmybHLH-27 2 SsabHLH-159 7 546.425 0,3979 0,0000 4203,26
OmybHLH-27 2 SsabHLH-160 7 545.456 0,3611 0,0000 4195,81
OmybHLH-27 2 SsabHLH-156 7 543.586 0,3985 0,0000 4181,43
OmybHLH-27 2 SsabHLH-393 17 537.586 0,4014 0,0000 4135,27
OmybHLH-27 2 SsabHLH-162 7 541.847 0,3561 0,0000 4214,20
OmybHLH-27 2 SsabHLH-158 7 547.109 0,4046 0,0000 4088,46
OmybHLH-27 2 SsabHLH-395 17 531.501 0,4027 0,0000 4088,46
OmybHLH-27 2 SsabHLH-396 17 533.722 0,4126 0,0000 4105,55
OmybHLH-28 2 SsabHLH-233 10 0,0574 0,0066 0,1150 0,44

OmybHLH-28 2 SsabHLH-231 10 0,0574 0,0066 0,1150 0,44

OmybHLH-28 2 SsabHLH-235 10 0,0574 0,0066 0,1150 0,44

OmybHLH-28 2 SsabHLH-234 10 0,0594 0,0074 0,1246 0,46

OmybHLH-28 2 SsabHLH-232 10 0,0594 0,0074 0,1246 0,46

OmybHLH-28 2 SsabHLH-361 16 0,3006 0,0172 0,0572 2,31

OmybHLH-28 2 SsabHLH-512 26 11,456 0,0658 0,0057 88,12

OmybHLH-28 2 SsabHLH-239 11 11,457 0,0648 0,0057 88,13

OmybHLH-28 2 SsabHLH-241 11 11,562 0,0639 0,0055 88,94

OmybHLH-28 2 SsabHLH-225 10 418,923 0,3478 0,0008 3222,48
OmybHLH-28 2 SsabHLH-227 10 472,919 0,3368 0,0007 3637,84
OmybHLH-28 2 SsabHLH-228 10 486,082 0,3286 0,0007 3739,09
OmybHLH-28 2 SsabHLH-226 10 452,479 0,3312 0,0007 3480,61
OmybHLH-28 2 SsabHLH-229 10 250,146 0,2999 0,0012 1924,20
OmybHLH-28 2 SsabHLH-392 17 534,815 0,3901 0,0007 4113,%
OmybHLH-28 2 SsabHLH-397 17 541,412 0,3516 0,0006 4164,71
OmybHLH-28 2 SsabHLH-390 17 534,865 0,393 0,0007 4114,35
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OmybHLH-28 2 SsabHLH-157 7 543,964 0,3958 0,0007 4184,34
OmybHLH-28 2 SsabHLH-394 17 538,836 0,3838 0,0007 4144,89
OmybHLH-28 2 SsabHLH-230 10 342,318 0,3082 0,0009 2633,22
OmybHLH-28 2 SsabHLH-159 7 546,837 0,3978 0,0007 4206,44
OmybHLH-28 2 SsabHLH-156 7 544,074 0,3986 0,0007 4185,18
OmybHLH-28 2 SsabHLH-160 7 541,815 0,3646 0,0007 4167,81
OmybHLH-28 2 SsabHLH-393 17 537,024 0,4021 0,0007 4130,95
OmybHLH-28 2 SsabHLH-162 7 544,691 0,3469 0,0006 4189,93
OmybHLH-28 2 SsabHLH-158 7 547,585 0,4048 0,0007 4212,19
OmybHLH-28 2 SsabHLH-395 17 531,097 0,4033 0,0008 4085,36
OmybHLH-28 2 SsabHLH-396 17 533,209 0,413 0,0008 4101,61
OmybHLH-29 2 SsabHLH-233 10 0,0574 0,0066 0,1150 0,44
OmybHLH-29 2 SsabHLH-231 10 0,0574 0,0066 0,1150 0,44
OmybHLH-29 2 SsabHLH-235 10 0,0574 0,0066 0,1150 0,44
OmybHLH-29 2 SsabHLH-234 10 0,0594 0,0074 0,1246 0,46
OmybHLH-29 2 SsabHLH-232 10 0,0594 0,0074 0,1246 0,46
OmybHLH-29 2 SsabHLH-361 16 0,3006 0,0172 0,0572 2,31
OmybHLH-29 2 SsabHLH-512 26 11,456 0,0658 0,0057 88,12
OmybHLH-29 2 SsabHLH-239 11 11,457 0,0648 0,0057 88,13
OmybHLH-29 2 SsabHLH-241 11 11,562 0,0639 0,0055 88,94
OmybHLH-29 2 SsabHLH-225 10 410,176 0,3478 0,0008 3155,20
OmybHLH-29 2 SsabHLH-227 10 446,250 0,3367 0,0008 3432,69
OmybHLH-29 2 SsabHLH-228 10 485,655 0,3284 0,0007 3735,81
OmybHLH-29 2 SsabHLH-226 10 472,655 0,3312 0,0007 3635,81
OmybHLH-29 2 SsabHLH-229 10 251,767 0,2999 0,0012 1936,67
OmybHLH-29 2 SsabHLH-392 17 534,845 0,3901 0,0007 4114,19
OmybHLH-29 2 SsabHLH-397 17 541,391 0,3518 0,0006 4164,55
OmybHLH-29 2 SsabHLH-390 17 534,921 0,3927 0,0007 4114,78
OmybHLH-29 2 SsabHLH-157 7 544,046 0,3958 0,0007 4184,97
OmybHLH-29 2 SsabHLH-394 17 538,780 0,3839 0,0007 4144,46
OmybHLH-29 2 SsabHLH-230 10 347,978 0,3082 0,0009 2676,75
OmybHLH-29 2 SsabHLH-159 7 546,839 0,3979 0,0007 4206,45
OmybHLH-29 2 SsabHLH-156 7 544,099 0,3984 0,0007 4185,38
OmybHLH-29 2 SsabHLH-160 7 541,940 0,3645 0,0007 4168,77
OmybHLH-29 2 SsabHLH-393 17 537,001 0,4021 0,0007 4130,78
OmybHLH-29 2 SsabHLH-162 7 544,633 0,3471 0,0006 4189,48
OmybHLH-29 2 SsabHLH-158 7 546,594 0,4052 0,0007 4204,57
OmybHLH-29 2 SsabHLH-395 17 531,100 0,4032 0,0008 4085,38
OmybHLH-29 2 SsabHLH-396 17 533,279 0,413 0,0008 4102,15
OmybHLH-30 2 SsabHLH-233 10 0,0574 0,0066 0,1150 0,44
OmybHLH-30 2 SsabHLH-231 10 0,0574 0,0066 0,1150 0,44
OmybHLH-30 2 SsabHLH-235 10 0,0574 0,0066 0,1150 0,44
OmybHLH-30 2 SsabHLH-234 10 0,0594 0,0074 0,1246 0,46
OmybHLH-30 2 SsabHLH-232 10 0,0594 0,0074 0,1246 0,46
OmybHLH-30 2 SsabHLH-361 16 0,3006 0,0172 0,0572 2,31
OmybHLH-30 2 SsabHLH-512 26 11,456 0,0658 0,0057 88,12
OmybHLH-30 2 SsabHLH-239 11 11,457 0,0648 0,0057 88,13
OmybHLH-30 2 SsabHLH-241 11 11,562 0,0639 0,0055 88,94
OmybHLH-30 2 SsabHLH-225 10 439,562 0,3478 0,0008 3381,25
OmybHLH-30 2 SsabHLH-227 10 444,865 0,3368 0,0008 3422,04
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OmybHLH-30 2 SsabHLH-228 10 488,545 0,3285 0,0007 3758,04
OmybHLH-30 2 SsabHLH-226 10 561,935 0,3311 0,0006 4322,58
OmybHLH-30 2 SsabHLH-229 10 251,174 0,2999 0,0012 1932,11
OmybHLH-30 2 SsabHLH-392 17 534,859 0,3903 0,0007 4114,30
OmybHLH-30 2 SsabHLH-397 17 541,400 0,3519 0,0006 4164,62
OmybHLH-30 2 SsabHLH-390 17 534,885 0,3928 0,0007 4114,50
OmybHLH-30 2 SsabHLH-157 7 540,139 0,394 0,0007 4154,92
OmybHLH-30 2 SsabHLH-394 17 538,837 0,3838 0,0007 4144,90
OmybHLH-30 2 SsabHLH-230 10 342,936 0,3082 0,0009 2637,97
OmybHLH-30 2 SsabHLH-159 7 546,838 0,398 0,0007 4206,45
OmybHLH-30 2 SsabHLH-156 7 544,077 0,3983 0,0007 4185,21
OmybHLH-30 2 SsabHLH-160 7 541,895 0,3644 0,0007 4168,42
OmybHLH-30 2 SsabHLH-393 17 536,993 0,402 0,0007 4130,72
OmybHLH-30 2 SsabHLH-162 7 544,775 0,3471 0,0006 4190,58
OmybHLH-30 2 SsabHLH-158 7 547,607 0,4048 0,0007 4212,36
OmybHLH-30 2 SsabHLH-395 17 531,064 0,4033 0,0008 4085,11
OmybHLH-30 2 SsabHLH-396 17 533,254 0,4128 0,0008 4101,95
OmybHLH-31 2 SsabHLH-234 10 0,0584 0,0067 0,1147 0,45

OmybHLH-31 2 SsabHLH-233 10 0,0594 0,0074 0,1246 0,46

OmybHLH-31 2 SsabHLH-232 10 0,0584 0,0067 0,1147 0,45

OmybHLH-31 2 SsabHLH-231 10 0,0594 0,0074 0,1246 0,46

OmybHLH-31 2 SsabHLH-235 10 0,0594 0,0074 0,1246 0,46

OmybHLH-31 2 SsabHLH-361 16 0,2992 0,0165 0,0551 2,30

OmybHLH-31 2 SsabHLH-512 26 11,344 0,0627 0,0055 87,26

OmybHLH-31 2 SsabHLH-239 11 11,352 0,0616 0,0054 87,32

OmybHLH-31 2 SsabHLH-241 11 11,431 0,0616 0,0054 87,93

OmybHLH-31 2 SsabHLH-226 10 413,527 0,3323 0,0008 3180,98
OmybHLH-31 2 SsabHLH-225 10 400,771 0,3423 0,0009 3082,85
OmybHLH-31 7 SsabHLH-227 10 449,597 0,3309 0,0007 3458,44
OmybHLH-31 2 SsabHLH-228 10 515,810 03227 0,0006 3967,77
OmybHLH-31 2 SsabHLH-229 10 259,710 0,3013 0,0012 1997,77
OmybHLH-31 2 SsabHLH-392 17 535,359 0,3895 0,0007 4118,15
OmybHLH-31 2 SsabHLH-390 17 535,449 0,3922 0,0007 4118,84
OmybHLH-31 2 SsabHLH-397 17 547,267 0,3474 0,0006 4209,75
OmybHLH-31 2 SsabHLH-394 17 536,029 0,386 0,0007 4123,30
OmybHLH-31 2 SsabHLH-230 10 342,334 0,3082 0,0009 2633,34
OmybHLH-31 2 SsabHLH-157 7 546,117 0,3907 0,0007 4200,90
OmybHLH-31 2 SsabHLH-159 7 549,082 0,3929 0,0007 422371
OmybHLH-31 2 SsabHLH-160 7 545,400 0,3612 0,0007 4195,38
OmybHLH-31 2 SsabHLH-156 7 546,166 0,3933 0,0007 4201,28
OmybHLH-31 2 SsabHLH-393 17 537,633 0,4015 0,0007 4135,64
OmybHLH-31 2 SsabHLH-162 7 541,945 0,3558 0,0007 4168,81
OmybHLH-31 2 SsabHLH-158 7 549,858 0,399 0,0007 4229,68
OmybHLH-31 2 SsabHLH-395 17 531,413 0,4027 0,0008 4087,79
OmybHLH-31 2 SsabHLH-396 17 533,695 0,4126 0,0008 4105,35
OmybHLH-32 2 SsabHLH-495 23 0,233 0,0624 0,2678 1,79

OmybHLH-32 2 SsabHLH-496 23 0,2328 0,0627 0,2693 1,79

OmybHLH-32 2 SsabHLH-238 10 0,0818 0,0307 0,3753 0,63

OmybHLH-32 2 SsabHLH-243 11 19,395 0,4115 0,0212 149,19
OmybHLH-32 2 SsabHLH-245 11 19,983 0,3972 0,0199 153,72
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OmybHLH-32 2 SsabHLH-244 11 19,593 0,3989 0,0204 150,72
OmybHLH-32 2 SsabHLH-242 11 19,931 0,4246 0,0213 153,32
OmybHLH-32 2 SsabHLH-515 26 17,274 0,3639 0,0211 132,88
OmybHLH-32 2 SsabHLH-513 26 16,642 0,399 0,0240 128,02
OmybHLH-32 7 SsabHLH-514 26 16,810 0,397 0,0236 129,31
OmybHLH-33 3 SsabHLH-112 5 0,0506 0,0206 0,4071 0,39

OmybHLH-33 3 SsabHLH-539 scaffold 0,0664 0,0256 0,3855 0,51

OmybHLH-33 3 SsabHLH-521 27 29,500 0,2395 0,0081 226,92
OmybHLH-33 3 SsabHLH-332 14 20,058 0,2589 0,0129 154,29
OmybHLH-33 3 SsabHLH-523 27 44,902 0,5072 0,0113 345,40
OmybHLH-34 3 SsabHLH-112 5 0,0991 0,078 0,7871 0,76

OmybHLH-34 3 SsabHLH-539 scaffold 0,1341 0,0883 0,6585 1,03

OmybHLH-34 3 SsabHLH-521 27 66,220 0,1846 0,0028 509,38
OmybHLH-34 3 SsabHLH-332 14 59,612 0,1966 0,0033 458,55
OmybHLH-34 3 SsabHLH-343 15 169,798 0,3482 0,0021 1306,14
OmybHLH-34 3 SsabHLH-129 6 122,538 0,3435 0,0028 942,60
OmybHLH-34 3 SsabHLH-523 27 46,405 0,3691 0,0080 356,96
OmybHLH-35 3 SsabHLH-545 scaffold 0,051 0,0227 0,4451 0,39

OmybHLH-35 3 SsabHLH-505 25 286,995 0,5332 0,0019 2207,65
OmybHLH-35 3 SsabHLH-506 25 248,755 0,5391 0,0022 1913,50
OmybHLH-35 3 SsabHLH-506 25 248,755 0,5391 0,0022 1913,50
OmybHLH-35 3 SsabHLH-374 17 591,505 0,5296 0,0009 4550,04
OmybHLH-35 3 SsabHLH-456 21 157,243 0,5278 0,0034 1209,56
OmybHLH-35 3 SsabHLH-370 16 555,147 0,5348 0,0010 4270,36
OmybHLH-35 3 SsabHLH-455 21 219,495 0,5407 0,0025 1688,42
OmybHLH-35 8 SsabHLH-457 21 190,798 0,5412 0,0028 1467,68
OmybHLH-36 3 SsabHLH-110 5 0,0184 0,0031 0,1685 0,14

OmybHLH-36 3 SsabHLH-451 21 5,6229 0,1208 0,0214 43,25

OmybHLH-36 S SsabHLH-261 12 81,645 0,2578 0,0032 628,04
OmybHLH-36 3 SsabHLH-261 12 81,645 0,2578 0,0032 628,04
OmybHLH-36 3 SsabHLH-488 22 485,658 0,2688 0,0006 3735,83
OmybHLH-36 3 SsabHLH-351 15 156,289 0,254 0,0016 1202,22
OmybHLH-36 3 SsabHLH-286 13 220,264 0,2628 0,0012 1694,34
OmybHLH-36 3 SsabHLH-333 14 415,575 0,254 0,0006 3196,73
OmybHLH-37 3 SsabHLH-110 5 0,0242 0,003 0,1240 0,19

OmybHLH-37 3 SsabHLH-451 21 56,644 0,1209 0,0021 435,72
OmybHLH-37 3 SsabHLH-503 25 53,956 0,1631 0,0030 415,05
OmybHLH-37 3 SsabHLH-261 12 81,867 0,2638 0,0032 629,75
OmybHLH-37 3 SsabHLH-488 22 431,360 0,2549 0,0006 3318,15
OmybHLH-37 5 SsabHLH-351 15 151,586 0,2543 0,0017 1166,05
OmybHLH-37 3 SsabHLH-286 13 216,014 0,2631 0,0012 1661,65
OmybHLH-37 3 SsabHLH-333 14 435,494 0,2541 0,0006 3349,95
OmybHLH-38 3 SsabHLH-110 5 0,1931 0,1411 0,7307 1,49

OmybHLH-38 3 SsabHLH-451 21 55,650 0,2802 0,0050 428,08
OmybHLH-38 3 SsabHLH-503 25 40,876 0,346 0,0085 314,43
OmybHLH-39 3 SsabHLH-110 5 0,0119 0,003 0,2521 0,09

OmybHLH-39 3 SsabHLH-451 21 56,573 0,1209 0,0021 435,18
OmybHLH-39 3 SsabHLH-503 25 55,075 0,1631 0,0030 423,65
OmybHLH-39 3 SsabHLH-261 12 78,131 0,2639 0,0034 601,01
OmybHLH-39 3 SsabHLH-488 22 601,494 0,2548 0,0004 4626,88
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OmybHLH-39 3 SsabHLH-351 15 149,832 0,2543 0,0017 1152,55
OmybHLH-39 3 SsabHLH-286 13 223,231 0,2631 0,0012 1717,16
OmybHLH-39 3 SsabHLH-333 14 414,836 0,2543 0,0006 3191,05
OmybHLH-40 3 SsabHLH-111 5 0,1326 0,0477 0,3597 1,02
OmybHLH-40 3 SsabHLH-522 27 14,027 0,2199 0,0157 107,90
OmybHLH-40 3 SsabHLH-331 14 15,932 0,2225 0,0140 122,55
OmybHLH-40 3 SsabHLH-292 13 569,241 0,3871 0,0007 4378,78
OmybHLH-40 3 SsabHLH-260 12 621,385 0,3417 0,0005 4779,88
OmybHLH-40 3 SsabHLH-359 15 583,101 0,3907 0,0007 4485,39
OmybHLH-40 3 SsabHLH-489 22 618,904 0,3641 0,0006 4760,80
OmybHLH-41 3 SsabHLH-13 2 0,0516 0,0108 0,2093 0,40
OmybHLH-41 3 SsabHLH-12 2 0,0519 0,0114 0,2197 0,40
OmybHLH-41 3 SsabHLH-15 2 0,0536 0,0111 0,2071 0,41
OmybHLH-41 3 SsabHLH-14 2 0,054 0,0116 0,2148 0,42
OmybHLH-41 3 SsabHLH-102 5 0,0875 0,0182 0,2080 0,67
OmybHLH-41 3 SsabHLH-101 5 0,0879 0,0188 0,2139 0,68
OmybHLH-41 3 SsabHLH-104 5 0,0899 0,0192 0,2136 0,69
OmybHLH-41 3 SsabHLH-103 5 0,0903 0,0197 0,2182 0,69
OmybHLH-41 3 SsabHLH-127 6 19,563 0,1715 0,0088 150,48
OmybHLH-41 3 SsabHLH-128 6 19,321 0,1732 0,0090 148,62
OmybHLH-41 3 SsabHLH-341 15 19,692 0,1609 0,0082 151,48
OmybHLH-42 3 SsabHLH-15 2 0,0503 0,0103 0,2048 0,39
OmybHLH-42 3 SsabHLH-13 2 0,052 0,0104 0,2000 0,40
OmybHLH-42 3 SsabHLH-14 2 0,0507 0,0109 0,2150 0,39
OmybHLH-42 3 SsabHLH-12 2 0,0524 0,0109 0,2080 0,40
OmybHLH-42 3 SsabHLH-104 5 0,0864 0,0184 0,2130 0,66
OmybHLH-42 3 SsabHLH-102 5 0,0911 0,019 0,2086 0,70
OmybHLH-42 3 SsabHLH-103 5 0,0868 0,019 0,2189 0,67
OmybHLH-42 3 SsabHLH-101 5 0,0914 0,0196 0,2144 0,70
OmybHLH-42 3 SsabHLH-128 6 19,481 0,1725 0,0089 149,85
OmybHLH-42 3 SsabHLH-341 15 19,874 0,1603 0,0081 152,88
OmybHLH-42 3 SsabHLH-127 6 19,557 0,1732 0,0089 150,44
OmybHLH-43 3 SsabHLH-95 5 0,0441 0,0029 0,0658 0,34
OmybHLH-43 3 SsabHLH-16 2 0,031 0,004 0,1290 0,24
OmybHLH-43 3 SsabHLH-96 5 0,0445 0,003 0,0674 0,34
OmybHLH-43 3 SsabHLH-17 2 0,0313 0,004 0,1278 0,24
OmybHLH-43 3 SsabHLH-97 5 0,045 0,003 0,0667 0,35
OmybHLH-43 3 SsabHLH-18 2 0,0316 0,004 0,1266 0,24
OmybHLH-43 3 SsabHLH-100 5 0,0454 0,003 0,0661 0,35
OmybHLH-43 3 SsabHLH-21 2 0,0319 0,004 0,1254 0,25
OmybHLH-43 3 SsabHLH-98 5 0,0503 0,0031 0,0616 0,39
OmybHLH-43 3 SsabHLH-19 2 0,036 0,0042 0,1167 0,28
OmybHLH-43 3 SsabHLH-99 5 0,0514 0,0031 0,0603 0,40
OmybHLH-43 3 SsabHLH-20 2 0,0367 0,0043 0,1172 0,28
OmybHLH-43 3 SsabHLH-329 14 14,871 0,1265 0,0085 114,39
OmybHLH-43 3 SsabHLH-328 14 16,731 0,1564 0,0093 128,70
OmybHLH-43 3 SsabHLH-330 14 17,042 0,1531 0,0090 131,09
OmybHLH-43 3 SsabHLH-446 20 85,291 0,3957 0,0046 656,08
OmybHLH-43 3 SsabHLH-443 20 555,862 0,3998 0,0007 4275,86
OmybHLH-43 3 SsabHLH-193 9 68,667 0,3959 0,0058 528,21
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OmybHLH-43 3 SsabHLH-445 20 551,764 0,3996 0,0007 424434
OmybHLH-43 3 SsabHLH-439 20 86,234 0,4 0,0046 663,34
OmybHLH-43 3 SsabHLH-435 20 90,008 0,4061 0,0045 692,37
OmybHLH-43 3 SsabHLH-194 70,803 0,3954 0,0056 544,64
OmybHLH-43 3 SsabHLH-191 9 54,058 0,3972 0,0073 415,83
OmybHLH-43 3 SsabHLH-442 20 93,576 0,399 0,0043 719,82
OmybHLH-43 3 SsabHLH-436 20 95,361 0,4059 0,0043 733,55
OmybHLH-43 3 SsabHLH-192 9 55,195 0,399 0,0072 424,58
OmybHLH-43 3 SsabHLH-437 20 77,631 0,4264 0,0055 597,16
OmybHLH-43 3 SsabHLH-438 20 82,191 0,4196 0,0051 632,24
OmybHLH-43 3 SsabHLH-70 4 30,999 0,4356 0,0141 238,45
OmybHLH-43 3 SsabHLH-64 4 35,443 0,4413 0,0125 272,64
OmybHLH-43 3 SsabHLH-73 4 32,760 0,4142 0,0126 252,00
OmybHLH-43 3 SsabHLH-65 4 31,699 0,4321 0,0136 243,84
OmybHLH-43 3 SsabHLH-56 4 38,215 0,4449 0,0116 293,96
OmybHLH-43 3 SsabHLH-72 4 32,837 0,4313 0,0131 252,59
OmybHLH-43 3 SsabHLH-68 4 33,710 0,4279 0,0127 259,31
OmybHLH-43 3 SsabHLH-63 4 43,118 0,4405 0,0102 331,68
OmybHLH-44 3 SsabHLH-96 5 0,0445 0,003 0,0674 0,34

OmybHLH-44 3 SsabHLH-17 2 0,0313 0,004 0,1278 0,24

OmybHLH-44 3 SsabHLH-95 5 0,0445 0,003 0,0674 0,34

OmybHLH-44 3 SsabHLH-16 2 0,0313 0,004 0,1278 0,24

OmybHLH-44 3 SsabHLH-100 5 0,0454 0,003 0,0661 0,35

OmybHLH-44 3 SsabHLH-21 2 0,0319 0,004 0,1254 0,25

OmybHLH-44 3 SsabHLH-97 D 0,0454 0,003 0,0661 0,35

OmybHLH-44 3 SsabHLH-18 2 0,0319 0,004 0,1254 0,25

OmybHLH-44 3 SsabHLH-98 5 0,0508 0,0031 0,0610 0,39

OmybHLH-44 3 SsabHLH-19 2 0,0364 0,0042 0,1154 0,28

OmybHLH-44 3 SsabHLH-99 5 0,0519 0,0031 0,0597 0,40

OmybHLH-44 3 SsabHLH-20 2 0,0371 0,0043 0,1159 0,29

OmybHLH-44 3 SsabHLH-329 14 15,332 0,1273 0,0083 117,94
OmybHLH-44 3 SsabHLH-328 14 17,140 0,1538 0,0090 131,85
OmybHLH-44 3 SsabHLH-330 14 17,473 0,1504 0,0086 134,41
OmybHLH-44 3 SsabHLH-446 20 77,002 0,378 0,0049 592,32
OmybHLH-44 3 SsabHLH-443 20 77,075 0,385 0,0050 592,88
OmybHLH-44 3 SsabHLH-193 9 65,695 0,3781 0,0058 505,35
OmybHLH-44 3 SsabHLH-445 20 80,379 0,3845 0,0048 618,30
OmybHLH-44 3 SsabHLH-439 20 77,340 0,3926 0,0051 594,92
OmybHLH-44 3 SsabHLH-194 9 67,207 0,3775 0,0056 516,98
OmybHLH-44 3 SsabHLH-435 20 89,607 0,4081 0,0046 689,28
OmybHLH-44 3 SsabHLH-191 9 52,577 0,3848 0,0073 404,44
OmybHLH-44 3 SsabHLH-442 20 80,768 0,3922 0,0049 621,29
OmybHLH-44 3 SsabHLH-436 20 94,731 0,4079 0,0043 728,70
OmybHLH-44 3 SsabHLH-192 9 53,390 0,3844 0,0072 410,69
OmybHLH-44 3 SsabHLH-437 20 77,946 0,4285 0,0055 599,58
OmybHLH-44 3 SsabHLH-438 20 81,591 0,4286 0,0053 627,62
OmybHLH-44 3 SsabHLH-70 4 29,646 0,4458 0,0150 228,05
OmybHLH-44 3 SsabHLH-64 4 30,034 0,4411 0,0147 231,03
OmybHLH-44 3 SsabHLH-73 4 30,715 0,4137 0,0135 236,27
OmybHLH-44 3 SsabHLH-65 4 30,304 0,4423 0,0146 233,11
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OmybHLH-44 3 SsabHLH-56 4 30,465 0,439 0,0144 234,35
OmybHLH-44 3 SsabHLH-72 4 31,272 0,4417 0,0141 240,55
OmybHLH-44 3 SsabHLH-68 4 32,086 0,4382 0,0137 246,82
OmybHLH-44 3 SsabHLH-63 4 32,272 0,4355 0,0135 24825
OmybHLH-45 3 SsabHLH-97 5 0,045 0,003 0,0667 0,35
OmybHLH-45 3 SsabHLH-18 2 0,0316 0,004 0,1266 0,24
OmybHLH-45 3 SsabHLH-95 5 0,045 0,003 0,0667 0,35
OmybHLH-45 3 SsabHLH-16 2 0,0316 0,004 0,1266 0,24
OmybHLH-45 3 SsabHLH-100 5 0,0454 0,003 0,0661 0,35
OmybHLH-45 3 SsabHLH-21 2 0,0319 0,004 0,1254 0,25
OmybHLH-45 3 SsabHLH-96 5 0,0454 0,003 0,0661 0,35
OmybHLH-45 3 SsabHLH-17 2 0,0319 0,004 0,1254 0,25
OmybHLH-45 3 SsabHLH-99 5 0,0514 0,0031 0,0603 0,40
OmybHLH-45 3 SsabHLH-20 2 0,0367 0,0043 0,1172 0,28
OmybHLH-45 3 SsabHLH-98 5 0,0514 0,0031 0,0603 0,40
OmybHLH-45 3 SsabHLH-19 2 0,0367 0,0043 0,1172 0,28
OmybHLH-45 3 SsabHLH-329 14 14,871 0,1265 0,0085 114,39
OmybHLH-45 3 SsabHLH-328 14 16,731 0,1564 0,0093 128,70
OmybHLH-45 3 SsabHLH-330 14 17,042 0,1531 0,0090 131,09
OmybHLH-45 3 SsabHLH-445 20 553,486 0,3992 0,0007 4257,58
OmybHLH-45 3 SsabHLH-194 9 70,443 0,395 0,0056 541,87
OmybHLH-45 3 SsabHLH-446 20 89,163 0,3924 0,0044 685,87
OmybHLH-45 3 SsabHLH-442 20 90,044 0,3991 0,0044 692,65
OmybHLH-45 3 SsabHLH-443 20 552,770 0,396 0,0007 4252,08
OmybHLH-45 3 SsabHLH-436 20 92,399 0,4055 0,0044 710,76
OmybHLH-45 3 SsabHLH-192 54,990 0,394 0,0072 423,00
OmybHLH-45 3 SsabHLH-193 9 70,546 0,3926 0,0056 542,66
OmybHLH-45 3 SsabHLH-439 20 90,077 0,398 0,0044 692,90
OmybHLH-45 3 SsabHLH-435 20 93,050 0,4031 0,0043 715,77
OmybHLH-45 3 SsabHLH-191 9 552,635 0,3907 0,0007 4251,04
OmybHLH-45 3 SsabHLH-438 20 80,947 0,4191 0,0052 622,67
OmybHLH-45 3 SsabHLH-437 20 80,784 0,4233 0,0052 621,42
OmybHLH-45 3 SsabHLH-72 4 32,540 0,4309 0,0132 250,31
OmybHLH-45 3 SsabHLH-68 4 33,352 0,4275 0,0128 256,55
OmybHLH-45 3 SsabHLH-63 4 41,633 0,4402 0,0106 320,25
OmybHLH-45 3 SsabHLH-70 4 32,539 0,4309 0,0132 250,30
OmybHLH-45 3 SsabHLH-64 4 38,052 0,4367 0,0115 292,71
OmybHLH-45 3 SsabHLH-73 4 34,887 0,4092 0,0117 268,36
OmybHLH-45 3 SsabHLH-65 4 33,352 0,4275 0,0128 256,55
OmybHLH-45 3 SsabHLH-56 4 41,633 0,4402 0,0106 320,25
OmybHLH-46 3 SsabHLH-100 5 0,0454 0,003 0,0661 0,35
OmybHLH-46 3 SsabHLH-21 2 0,0319 0,004 0,1254 0,25
OmybHLH-46 3 SsabHLH-96 5 0,0454 0,003 0,0661 0,35
OmybHLH-46 3 SsabHLH-97 5 0,0454 0,003 0,0661 0,35
OmybHLH-46 3 SsabHLH-18 2 0,0319 0,004 0,1254 0,25
OmybHLH-46 3 SsabHLH-17 2 0,0319 0,004 0,1254 0,25
OmybHLH-46 3 SsabHLH-95 5 0,0454 0,003 0,0661 0,35
OmybHLH-46 3 SsabHLH-16 2 0,0319 0,004 0,1254 0,25
OmybHLH-46 3 SsabHLH-99 5 0,0519 0,0031 0,0597 0,40
OmybHLH-46 3 SsabHLH-20 2 0,0371 0,0043 0,1159 0,29
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OmybHLH-46 3 SsabHLH-98 5 0,0519 0,0031 0,0597 0,40

OmybHLH-46 3 SsabHLH-19 2 0,0371 0,0043 0,1159 0,29

OmybHLH-46 3 SsabHLH-329 14 15,332 0,1273 0,0083 117,94
OmybHLH-46 3 SsabHLH-328 14 17,140 0,1538 0,0090 131,85
OmybHLH-46 3 SsabHLH-330 14 17,473 0,1504 0,0086 134,41
OmybHLH-46 3 SsabHLH-445 20 79,319 0,384 0,0048 610,15
OmybHLH-46 3 SsabHLH-194 9 67,031 0,377 0,0056 515,62
OmybHLH-46 3 SsabHLH-442 20 79,597 0,3917 0,0049 612,28
OmybHLH-46 3 SsabHLH-446 20 79,405 0,3745 0,0047 610,81
OmybHLH-46 3 SsabHLH-443 20 79,558 0,3817 0,0048 611,98
OmybHLH-46 3 SsabHLH-436 20 91,931 0 0,0044 707,16
OmybHLH-46 3 SsabHLH-192 53,311 0,3839 0,0072 410,08
OmybHLH-46 3 SsabHLH-193 67,205 0,3746 0,0056 516,96
OmybHLH-46 3 SsabHLH-439 20 79,904 0,3893 0,0049 614,65
OmybHLH-46 3 SsabHLH-435 20 92,425 0,4051 0,0044 710,96
OmybHLH-46 3 SsabHLH-191 9 53,434 0,3815 0,0071 411,03
OmybHLH-46 3 SsabHLH-438 20 80,343 0,4281 0,0053 618,02
OmybHLH-46 3 SsabHLH-437 20 81,067 0,4254 0,0052 623,59
OmybHLH-46 3 SsabHLH-72 4 31,000 0,4412 0,0142 238,46
OmybHLH-46 3 SsabHLH-68 4 31,759 0,4377 0,0138 244,30
OmybHLH-46 3 SsabHLH-63 4 31,943 0,4351 0,0136 245,72
OmybHLH-46 3 SsabHLH-70 4 31,000 0,4412 0,0142 238,46
OmybHLH-46 3 SsabHLH-64 4 31,445 0,4366 0,0139 241,88
OmybHLH-46 3 SsabHLH-73 4 32,440 0,4087 0,0126 249,54
OmybHLH-46 3 SsabHLH-65 4 31,759 0,4377 0,0138 244,30
OmybHLH-46 3 SsabHLH-56 4 31,943 0,4351 0,0136 245,72
OmybHLH-47 3 SsabHLH-98 5 0,0465 0,0031 0,0667 0,36

OmybHLH-47 3 SsabHLH-19 2 0,032 0,0042 0,1313 0,25

OmybHLH-47 3 SsabHLH-95 5 0,0503 0,0031 0,0616 0,39

OmybHLH-47 3 SsabHLH-16 2 0,036 0,0042 0,1167 0,28

OmybHLH-47 3 SsabHLH-99 5 0,0475 0,0031 0,0653 0,37

OmybHLH-47 3 SsabHLH-20 2 0,0326 0,0042 0,1288 0,25

OmybHLH-47 3 SsabHLH-96 5 0,0508 0,0031 0,0610 0,39

OmybHLH-47 3 SsabHLH-17 2 0,0364 0,0042 0,1154 0,28

OmybHLH-47 3 SsabHLH-97 5 0,0514 0,0031 0,0603 0,40

OmybHLH-47 3 SsabHLH-18 2 0,0367 0,0043 0,1172 0,28

OmybHLH-47 3 SsabHLH-100 5 0,0519 0,0031 0,0597 0,40

OmybHLH-47 3 SsabHLH-21 2 0,0371 0,0043 0,1159 0,29

OmybHLH-47 3 SsabHLH-329 14 15,508 0,1229 0,0079 119,29
OmybHLH-47 3 SsabHLH-330 14 17,324 0,1536 0,0089 133,26
OmybHLH-47 3 SsabHLH-328 14 17,617 0,1538 0,0087 135,52
OmybHLH-47 3 SsabHLH-446 20 83,583 0,3955 0,0047 642,95
OmybHLH-47 3 SsabHLH-443 20 556,949 0,3995 0,0007 4284,22
OmybHLH-47 3 SsabHLH-193 9 68,275 0,3966 0,0058 525,19
OmybHLH-47 3 SsabHLH-445 20 552,750 0,3993 0,0007 4251,92
OmybHLH-47 3 SsabHLH-439 20 84,735 0,3998 0,0047 651,81
OmybHLH-47 3 SsabHLH-435 20 88,537 0,4059 0,0046 681,05
OmybHLH-47 3 SsabHLH-194 70,472 0,392 0,0056 542,09
OmybHLH-47 3 SsabHLH-191 53,666 0,3971 0,0074 412,82
OmybHLH-47 3 SsabHLH-442 20 91,330 0,3994 0,0044 702,54
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OmybHLH-47 3 SsabHLH-436 20 93,485 0,4057 0,0043 719,12
OmybHLH-47 3 SsabHLH-192 9 54,809 0,398 0,0072 421,61
OmybHLH-47 3 SsabHLH-437 20 77,511 0,4194 0,0054 596,24
OmybHLH-47 3 SsabHLH-438 20 81,345 0,4193 0,0052 625,73
OmybHLH-47 3 SsabHLH-70 4 30,637 0,4413 0,0144 235,67
OmybHLH-47 3 SsabHLH-64 4 35,443 0,4413 0,0125 272,64
OmybHLH-47 3 SsabHLH-73 4 32,498 0,4201 0,0129 249,98
OmybHLH-47 3 SsabHLH-65 4 31,699 0,4321 0,0136 243,84
OmybHLH-47 3 SsabHLH-56 4 38,215 0,4449 0,0116 293,96
OmybHLH-47 3 SsabHLH-72 4 32,838 0,4313 0,0131 252,60
OmybHLH-47 3 SsabHLH-68 4 33,710 0,4279 0,0127 259,31
OmybHLH-47 3 SsabHLH-63 4 43,118 0,4405 0,0102 331,68
OmybHLH-48 3 SsabHLH-99 5 0,0475 0,0031 0,0653 0,37

OmybHLH-48 3 SsabHLH-20 2 0,0326 0,0042 0,1288 0,25

OmybHLH-48 3 SsabHLH-98 5 0,0475 0,0031 0,0653 0,37

OmybHLH-48 3 SsabHLH-19 2 0,0326 0,0042 0,1288 0,25

OmybHLH-48 3 SsabHLH-97 5 0,0514 0,0031 0,0603 0,40

OmybHLH-48 3 SsabHLH-18 2 0,0367 0,0043 0,1172 0,28

OmybHLH-48 3 SsabHLH-95 5 0,0514 0,0031 0,0603 0,40

OmybHLH-48 3 SsabHLH-16 2 0,0367 0,0043 0,1172 0,28

OmybHLH-48 3 SsabHLH-100 5 0,0519 0,0031 0,0597 0,40

OmybHLH-48 3 SsabHLH-21 2 0,0371 0,0043 0,1159 0,29

OmybHLH-48 3 SsabHLH-96 5 0,0519 0,0031 0,0597 0,40

OmybHLH-48 3 SsabHLH-17 2 0,0371 0,0043 0,1159 0,29

OmybHLH-48 3 SsabHLH-329 14 15,508 0,1229 0,0079 119,29
OmybHLH-48 3 SsabHLH-330 14 17,324 0,1536 0,0089 133,26
OmybHLH-48 3 SsabHLH-328 14 17,617 0,1538 0,0087 135,52
OmybHLH-48 3 SsabHLH-445 20 554,445 0,3989 0,0007 4264,9
OmybHLH-48 3 SsabHLH-194 9 70,040 0,3957 0,0056 538,77
OmybHLH-48 3 SsabHLH-442 20 88,350 0,3989 0,0045 679,62
OmybHLH-48 3 SsabHLH-446 20 87,338 0,3922 0,0045 671,83
OmybHLH-48 3 SsabHLH-443 20 553,735 0,3963 0,0007 4259,50
OmybHLH-48 3 SsabHLH-436 20 90,947 0,4053 0,0045 699,59
OmybHLH-48 3 SsabHLH-192 54,670 0,3963 0,0072 420,54
OmybHLH-48 3 SsabHLH-193 70,168 0,3934 0,0056 539,75
OmybHLH-48 3 SsabHLH-439 20 88,568 0,396 0,0045 681,29
OmybHLH-48 3 SsabHLH-435 20 91,533 0,4029 0,0044 704,10
OmybHLH-48 3 SsabHLH-191 9 54,781 0,3939 0,0072 421,39
OmybHLH-48 3 SsabHLH-438 20 80,196 0,4188 0,0052 616,89
OmybHLH-48 3 SsabHLH-437 20 80,854 0,4163 0,0051 621,95
OmybHLH-48 3 SsabHLH-72 4 32,540 0,4309 0,0132 250,31
OmybHLH-48 3 SsabHLH-68 4 33,352 0,4275 0,0128 256,55
OmybHLH-48 3 SsabHLH-63 4 41,632 0,4402 0,0106 320,25
OmybHLH-48 3 SsabHLH-70 4 32,540 0,4309 0,0132 250,31
OmybHLH-48 3 SsabHLH-64 4 38,053 0,4367 0,0115 292,72
OmybHLH-48 3 SsabHLH-73 4 34,569 0,4152 0,0120 265,92
OmybHLH-48 3 SsabHLH-65 4 33,352 0,4275 0,0128 256,55
OmybHLH-48 3 SsabHLH-56 4 41,633 0,4402 0,0106 320,25
OmybHLH-49 3 SsabHLH-503 25 0,0114 0,0025 0,2193 0,09

OmybHLH-49 3 SsabHLH-451 21 0,1774 0,0256 0,1443 1,36
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OmybHLH-49 3 SsabHLH-110 5 57,458 0,1602 0,0028 441,98
OmybHLH-49 3 SsabHLH-488 22 551,488 0,2819 0,0005 4242,22
OmybHLH-49 3 SsabHLH-286 13 645,526 0,2531 0,0004 4965,58
OmybHLH-49 3 SsabHLH-351 15 632,019 0,2488 0,0004 4861,68
OmybHLH-49 3 SsabHLH-261 12 333,814 0,2736 0,0008 2567,80
OmybHLH-49 3 SsabHLH-333 14 610,965 0,3034 0,0005 4699,73
OmybHLH-50 3 SsabHLH-504 25 0,0754 0,0023 0,0305 0,58
OmybHLH-50 3 SsabHLH-452 21 0,3562 0,0294 0,0825 2,74
OmybHLH-51 3 SsabHLH-504 25 0,0754 0,0023 0,0305 0,58
OmybHLH-51 3 SsabHLH-452 21 0,3562 0,0294 0,0825 2,74
OmybHLH-52 3 SsabHLH-506 25 0,0603 0,0166 0,2753 0,46
OmybHLH-52 3 SsabHLH-505 25 0,0775 0,03 0,3871 0,60
OmybHLH-52 3 SsabHLH-507 25 0,0775 0,03 0,3871 0,60
OmybHLH-53 3 SsabHLH-508 25 0,0562 0,0049 0,0872 0,43
OmybHLH-53 3 SsabHLH-454 21 0,1713 0,0255 0,1489 1,32
OmybHLH-53 3 SsabHLH-372 17 15,804 0,2423 0,0153 121,57
OmybHLH-53 3 SsabHLH-368 16 18,134 0,2249 0,0124 139,49
OmybHLH-53 3 SsabHLH-123 577372 0,3949 0,0007 4441,32
OmybHLH-53 3 SsabHLH-122 577,335 0,3949 0,0007 4441,04
OmybHLH-53 3 SsabHLH-43 3 480,469 0,3917 0,0008 3695,92
OmybHLH-53 3 SsabHLH-405 19 580,942 0,4493 0,0008 4468,78
OmybHLH-53 3 SsabHLH-403 19 500,065 0,4353 0,0009 3846,65
OmybHLH-53 3 SsabHLH-408 19 143,009 0,417 0,0029 1100,07
OmybHLH-53 3 SsabHLH-327 14 108,242 0,4695 0,0043 832,63
OmybHLH-53 3 SsabHLH-360 15 65,932 0,4813 0,0073 507,17
OmybHLH-53 3 SsabHLH-291 13 74,666 0,5331 0,0071 574,35
OmybHLH-53 3 SsabHLH-264 12 185,383 0,4891 0,0026 1426,02
OmybHLH-53 3 SsabHLH-485 22 144,355 0,5192 0,0036 1110,42
OmybHLH-54 3 SsabHLH-509 25 0,1246 0,0151 0,1212 0,96
OmybHLH-54 3 SsabHLH-453 21 0,3941 0,029 0,0751 3,03
OmybHLH-54 3 SsabHLH-371 16 60,823 0,1064 0,0017 467,87
OmybHLH-55 3 SsabHLH-511 25 0,0983 0,0456 0,4639 0,76
OmybHLH-55 3 SsabHLH-458 21 0,3468 0,0862 0,2486 2,67
OmybHLH-56 3 SsabHLH-510 25 0,1673 0,0002 0,0012 1,29
OmybHLH-56 3 SsabHLH-459 21 0,4118 0,01 0,0243 3,17
OmybHLH-56 3 SsabHLH-528 28 547,552 0,3694 0,0007 4211,94
OmybHLH-56 3 SsabHLH-11 1 553,722 0,386 0,0007 4259,40
OmybHLH-56 3 SsabHLH-1 1 94,451 0,5199 0,0055 726,55
OmybHLH-57 4 SsabHLH-495 23 0,2344 0,1155 0,4927 1,80
OmybHLH-57 4 SsabHLH-496 23 0,234 0,116 0,4957 1,80
OmybHLH-57 4 SsabHLH-238 10 0,4846 0,1609 0,3320 3,73
OmybHLH-57 4 SsabHLH-244 11 20,929 0,4964 0,0237 160,99
OmybHLH-57 4 SsabHLH-245 11 19,936 0,4995 0,0251 153,35
OmybHLH-57 4 SsabHLH-515 26 19,434 0,4402 0,0227 149,49
OmybHLH-57 4 SsabHLH-514 26 20,018 0,487 0,0243 153,98
OmybHLH-57 4 SsabHLH-242 11 20,459 0,5154 0,0252 157,38
OmybHLH-58 4 SsabHLH-494 23 0,111 0,0238 0,2144 0,85
OmybHLH-58 4 SsabHLH-220 10 0,3462 0,0367 0,1060 2,66
OmybHLH-58 4 SsabHLH-517 26 21,088 0,126 0,0060 162,22
OmybHLH-58 4 SsabHLH-246 11 21,754 0,1261 0,0058 167,34
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OmybHLH-58 4 SsabHLH-389 17 546,256 0,4673 0,0009 4201,97
OmybHLH-58 4 SsabHLH-155 7 638,090 0,5127 0,0008 4908,38
OmybHLH-59 4 SsabHLH-204 10 0,169 0,016 0,0947 1,30
OmybHLH-59 4 SsabHLH-202 10 0,169 0,016 0,0947 1,30
OmybHLH-59 4 SsabHLH-203 10 0,1692 0,016 0,0946 1,30
OmybHLH-59 4 SsabHLH-207 10 0,1681 0,0148 0,0880 1,29
OmybHLH-59 4 SsabHLH-205 10 0,1681 0,0148 0,0880 1,29
OmybHLH-59 4 SsabHLH-209 10 0,1703 0,015 0,0881 1,31
OmybHLH-59 4 SsabHLH-210 10 0,1758 0,0153 0,0870 1,35
OmybHLH-59 4 SsabHLH-206 10 0,1712 0,0162 0,0946 1,32
OmybHLH-59 4 SsabHLH-208 10 0,1703 0,015 0,0881 1,31
OmybHLH-59 4 SsabHLH-323 14 15,129 0,161 0,0106 116,38
OmybHLH-59 4 SsabHLH-39 3 17,510 0,1471 0,0084 134,69
OmybHLH-59 4 SsabHLH-326 14 16,047 0,1483 0,0092 123,44
OmybHLH-59 4 SsabHLH-40 3 18,812 0,1333 0,0071 144,71
OmybHLH-59 4 SsabHLH-322 14 14,883 0,1821 0,0122 114,48
OmybHLH-59 4 SsabHLH-321 14 14,883 0,1821 0,0122 114,48
OmybHLH-59 4 SsabHLH-325 14 15,608 0,1801 0,0115 120,06
OmybHLH-59 4 SsabHLH-37 3 18,500 0,1646 0,0089 142,31
OmybHLH-59 4 SsabHLH-36 3 18,500 0,1646 0,0089 142,31
OmybHLH-59 4 SsabHLH-324 14 15,679 0,1816 0,0116 120,61
OmybHLH-59 4 SsabHLH-41 3 18,163 0,1635 0,0090 139,72
OmybHLH-59 4 SsabHLH-38 3 18,711 0,1657 0,0089 143,93
OmybHLH-60 4 SsabHLH-204 10 0,1692 0,016 0,0946 1,30
OmybHLH-60 4 SsabHLH-203 10 0,1692 0,016 0,0946 1,30
OmybHLH-60 4 SsabHLH-202 10 0,1692 0,016 0,0946 1,30
OmybHLH-60 4 SsabHLH-207 10 0,1682 0,0148 0,0880 1,29
OmybHLH-60 4 SsabHLH-209 10 0,1704 0,015 0,0880 1,31
OmybHLH-60 4 SsabHLH-210 10 0,176 0,0153 0,0869 1,35
OmybHLH-60 4 SsabHLH-205 10 0,1682 0,0148 0,0880 1,29
OmybHLH-60 4 SsabHLH-206 10 0,1713 0,0162 0,0946 1,32
OmybHLH-60 4 SsabHLH-208 10 0,1704 0,015 0,0880 1,31
OmybHLH-60 4 SsabHLH-323 14 15,054 0,1613 0,0107 115,80
OmybHLH-60 4 SsabHLH-39 3 17,412 0,1473 0,0085 133,94
OmybHLH-60 4 SsabHLH-326 14 159,620 0,1486 0,0009 1227,85
OmybHLH-60 4 SsabHLH-40 3 18,696 0,1335 0,0071 143,82
OmybHLH-60 4 SsabHLH-321 14 14,813 0,1824 0,0123 113,95
OmybHLH-60 4 SsabHLH-322 14 14,813 0,1824 0,0123 113,95
OmybHLH-60 4 SsabHLH-325 14 15,528 0,1804 0,0116 119,45
OmybHLH-60 4 SsabHLH-37 3 18,400 0,1649 0,0090 141,54
OmybHLH-60 4 SsabHLH-36 3 18,400 0,1649 0,0090 141,54
OmybHLH-60 4 SsabHLH-324 14 15,599 0,1819 0,0117 119,99
OmybHLH-60 4 SsabHLH-41 3 18,051 0,1638 0,0091 138,85
OmybHLH-60 4 SsabHLH-38 3 18,608 0,166 0,0089 143,14
OmybHLH-61 4 SsabHLH-207 10 0,1681 0,0148 0,0880 1,29
OmybHLH-61 4 SsabHLH-204 10 0,1681 0,0148 0,0880 1,29
OmybHLH-61 4 SsabHLH-205 10 0,1681 0,0148 0,0880 1,29
OmybHLH-61 4 SsabHLH-202 10 0,1681 0,0148 0,0880 1,29
OmybHLH-61 4 SsabHLH-203 10 0,1682 0,0148 0,0880 1,29
OmybHLH-61 4 SsabHLH-209 10 0,1703 0,015 0,0881 1,31
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OmybHLH-61 4 SsabHLH-210 10 0,1749 0,014 0,0800 1,35
OmybHLH-61 4 SsabHLH-206 10 0,1778 0,0209 0,1175 1,37
OmybHLH-61 4 SsabHLH-208 10 0,1703 0,015 0,0881 1,31
OmybHLH-61 4 SsabHLH-323 14 15,129 0,161 0,0106 116,38
OmybHLH-61 4 SsabHLH-39 3 17,510 0,1471 0,0084 134,69
OmybHLH-61 4 SsabHLH-326 14 16,047 0,1483 0,0092 123,44
OmybHLH-61 4 SsabHLH-40 3 18,812 0,1333 0,0071 144,71
OmybHLH-61 4 SsabHLH-322 14 14,883 0,1821 0,0122 114,48
OmybHLH-61 4 SsabHLH-321 14 14,883 0,1821 0,0122 114,48
OmybHLH-61 4 SsabHLH-325 14 15,608 0,1801 0,0115 120,06
OmybHLH-61 4 SsabHLH-36 3 18,500 0,1646 0,0089 142,31
OmybHLH-61 4 SsabHLH-37 3 18,500 0,1646 0,0089 142,31
OmybHLH-61 4 SsabHLH-324 14 15,679 0,1816 0,0116 120,61
OmybHLH-61 4 SsabHLH-41 3 18,163 0,1635 0,0090 139,72
OmybHLH-61 4 SsabHLH-38 3 18,711 0,1657 0,0089 143,93
OmybHLH-62 4 SsabHLH-206 10 0,1712 0,0162 0,0946 1,32
OmybHLH-62 4 SsabHLH-204 10 0,1712 0,0162 0,0946 1,32
OmybHLH-62 4 SsabHLH-202 10 0,1712 0,0162 0,0946 1,32
OmybHLH-62 4 SsabHLH-209 10 0,1703 0,015 0,0881 1,31
OmybHLH-62 4 SsabHLH-210 10 0,1782 0,0155 0,0870 1,37
OmybHLH-62 4 SsabHLH-207 10 0,181 0,0209 0,1148 1,40
OmybHLH-62 4 SsabHLH-203 10 0,1713 0,0162 0,0946 1,32
OmybHLH-62 4 SsabHLH-208 10 0,1703 0,015 0,0881 1,31
OmybHLH-62 4 SsabHLH-205 10 0,1821 0,0209 0,1148 1,40
OmybHLH-62 4 SsabHLH-323 14 14,847 0,1698 0,0114 114,21
OmybHLH-62 4 SsabHLH-39 3 17,623 0,1556 0,0088 135,56
OmybHLH-62 4 SsabHLH-326 14 15,732 0,1571 0,0100 121,02
OmybHLH-62 4 SsabHLH-40 3 18,974 0,1419 0,0075 145,95
OmybHLH-62 4 SsabHLH-322 14 14,616 0,1913 0,0131 112,43
OmybHLH-62 4 SsabHLH-321 14 14,616 0,1913 0,0131 112,43
OmybHLH-62 4 SsabHLH-325 14 15,311 0,1894 0,0124 117,78
OmybHLH-62 4 SsabHLH-37 3 18,684 0,1736 0,0093 143,72
OmybHLH-62 4 SsabHLH-36 3 18,684 0,1736 0,0093 143,72
OmybHLH-62 4 SsabHLH-324 14 15,380 0,191 0,0124 11831
OmybHLH-62 4 SsabHLH-41 3 18,324 0,173 0,0094 140,95
OmybHLH-62 4 SsabHLH-38 3 18,907 0,1747 0,0092 145,44
OmybHLH-63 4 SsabHLH-209 10 0,1703 0,015 0,0881 1,31
OmybHLH-63 4 SsabHLH-208 10 0,1703 0,015 0,0881 1,31
OmybHLH-63 4 SsabHLH-207 10 0,1703 0,015 0,0881 1,31
OmybHLH-63 4 SsabHLH-204 10 0,1703 0,015 0,0881 1,31
OmybHLH-63 4 SsabHLH-206 10 0,1703 0,015 0,0881 1,31
OmybHLH-63 4 SsabHLH-205 10 0,1703 0,015 0,0881 1,31
OmybHLH-63 4 SsabHLH-202 10 0,1703 0,015 0,0881 1,31
OmybHLH-63 4 SsabHLH-203 10 0,1704 0,015 0,0880 1,31
OmybHLH-63 4 SsabHLH-210 10 0,1774 0,0142 0,0800 1,36
OmybHLH-63 4 SsabHLH-323 14 14,750 0,1638 0,0111 113,46
OmybHLH-63 4 SsabHLH-39 3 170,540 0,1496 0,0009 1311,85
OmybHLH-63 4 SsabHLH-326 14 15,634 0,151 0,0097 120,26
OmybHLH-63 4 SsabHLH-40 3 18,292 0,1357 0,0074 140,71
OmybHLH-63 4 SsabHLH-322 14 14,533 0,1854 0,0128 111,79
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OmybHLH-63 4 SsabHLH-321 14 14,533 0,1854 0,0128 111,79
OmybHLH-63 4 SsabHLH-325 14 15,232 0,1834 0,0120 117,17
OmybHLH-63 4 SsabHLH-37 3 18,074 0,1676 0,0093 139,03
OmybHLH-63 4 SsabHLH-36 3 18,074 0,1676 0,0093 139,03
OmybHLH-63 4 SsabHLH-324 14 15,303 0,1849 0,0121 117,72
OmybHLH-63 4 SsabHLH-41 3 17,690 0,1665 0,0094 136,08
OmybHLH-63 4 SsabHLH-38 3 18,277 0,1687 0,0092 140,59
OmybHLH-64 4 SsabHLH-204 10 0,1767 0,0172 0,0973 1,36
OmybHLH-64 4 SsabHLH-202 10 0,1767 0,0172 0,0973 1,36
OmybHLH-64 4 SsabHLH-210 10 0,1841 0,0165 0,0896 1,42
OmybHLH-64 4 SsabHLH-203 10 0,1768 0,0172 0,0973 1,36
OmybHLH-64 4 SsabHLH-207 10 0,1758 0,016 0,0910 1,35
OmybHLH-64 4 SsabHLH-205 10 0,1758 0,016 0,0910 1,35
OmybHLH-64 4 SsabHLH-206 10 0,1791 0,0174 0,0972 1,38
OmybHLH-64 4 SsabHLH-209 10 0,1783 0,0162 0,0909 1,37
OmybHLH-64 4 SsabHLH-208 10 0,1783 0,0162 0,0909 1,37
OmybHLH-64 4 SsabHLH-323 14 15,978 0,1495 0,0094 122,91
OmybHLH-64 4 SsabHLH-326 14 15,959 0,1474 0,0092 122,76
OmybHLH-64 4 SsabHLH-40 3 18,669 0,1313 0,0070 143,61
OmybHLH-64 4 SsabHLH-39 3 187,590 0,1334 0,0007 1443,00
OmybHLH-64 4 SsabHLH-325 14 16,338 0,1747 0,0107 125,68
OmybHLH-64 4 SsabHLH-324 14 16,171 0,1748 0,0108 12439
OmybHLH-64 4 SsabHLH-322 14 16,109 0,1751 0,0109 123,92
OmybHLH-64 4 SsabHLH-321 14 16,109 0,1751 0,0109 123,92
OmybHLH-64 4 SsabHLH-37 3 20,898 0,15 0,0075 160,75
OmybHLH-64 4 SsabHLH-36 3 20,898 0,156 0,0075 160,75
OmybHLH-64 4 SsabHLH-41 3 19,566 0,1491 0,0076 150,51
OmybHLH-64 4 SsabHLH-38 3 21,253 0,1571 0,0074 163,48
OmybHLH-65 4 SsabHLH-204 10 0,1758 0,0153 0,0870 1,35
OmybHLH-65 4 SsabHLH-202 10 0,1758 0,0153 0,0870 1,35
OmybHLH-65 4 SsabHLH-210 10 0,1758 0,0153 0,0870 1,35
OmybHLH-65 4 SsabHLH-203 10 0,176 0,0153 0,0869 1,35
OmybHLH-65 4 SsabHLH-207 10 0,1749 0,014 0,0800 1,35
OmybHLH-65 4 SsabHLH-205 10 0,1749 0,014 0,0800 1,35
OmybHLH-65 4 SsabHLH-209 10 0,1774 0,0142 0,0800 1,36
OmybHLH-65 4 SsabHLH-206 10 0,1782 0,0155 0,0870 1,37
OmybHLH-65 4 SsabHLH-208 10 0,1774 0,0142 0,0800 1,36
OmybHLH-65 4 SsabHLH-323 14 15,644 0,1628 0,0104 120,34
OmybHLH-65 4 SsabHLH-39 3 18,983 0,1482 0,0078 146,02
OmybHLH-65 4 SsabHLH-326 14 16,654 0,1497 0,0090 128,11
OmybHLH-65 4 SsabHLH-40 3 20,722 0,1341 0,0065 159,40
OmybHLH-65 4 SsabHLH-322 14 15,379 0,1846 0,0120 118,30
OmybHLH-65 4 SsabHLH-321 14 15,379 0,1846 0,0120 118,30
OmybHLH-65 4 SsabHLH-325 14 16,175 0,1826 0,0113 124,42
OmybHLH-65 4 SsabHLH-37 3 20,130 0,1664 0,0083 154,85
OmybHLH-65 4 SsabHLH-36 3 20,130 0,1664 0,0083 154,85
OmybHLH-65 4 SsabHLH-324 14 16,250 0,1841 0,0113 125,00
OmybHLH-65 4 SsabHLH-41 3 19,804 0,1654 0,0084 152,34
OmybHLH-65 4 SsabHLH-38 3 20,409 0,1675 0,0082 156,99
OmybHLH-66 4 SsabHLH-207 10 0,1758 0,016 0,0910 1,35

133




EK-3%iin devamu;

OmybHLH-66 4 SsabHLH-205 10 0,1758 0,016 0,0910 1,35
OmybHLH-66 4 SsabHLH-204 10 0,1758 0,016 0,0910 1,35
OmybHLH-66 4 SsabHLH-202 10 0,1758 0,016 0,0910 1,35
OmybHLH-66 4 SsabHLH-203 10 0,176 0,016 0,0909 1,35
OmybHLH-66 4 SsabHLH-210 10 0,1833 0,0152 0,0829 1,41
OmybHLH-66 4 SsabHLH-209 10 0,1783 0,0162 0,0909 1,37
OmybHLH-66 4 SsabHLH-206 10 0,186 0,0223 0,1199 1,43
OmybHLH-66 4 SsabHLH-208 10 0,1783 0,0162 0,0909 1,37
OmybHLH-66 4 SsabHLH-323 14 15,978 0,1495 0,0094 12291
OmybHLH-66 4 SsabHLH-326 14 15,960 0,1474 0,0092 122,77
OmybHLH-66 4 SsabHLH-40 3 18,669 0,1313 0,0070 143,61
OmybHLH-66 4 SsabHLH-39 3 18,759 0,1334 0,0071 144,30
OmybHLH-66 4 SsabHLH-325 14 16,338 0,1747 0,0107 125,68
OmybHLH-66 4 SsabHLH-324 14 16,171 0,1748 0,0108 124,39
OmybHLH-66 4 SsabHLH-322 14 16,109 0,1751 0,0109 123,92
OmybHLH-66 4 SsabHLH-321 14 16,109 0,1751 0,0109 123,92
OmybHLH-66 4 SsabHLH-37 3 20,898 0,156 0,0075 160,75
OmybHLH-66 4 SsabHLH-36 20,898 0,156 0,0075 160,75
OmybHLH-66 4 SsabHLH-41 19,566 0,1491 0,0076 150,51
OmybHLH-66 4 SsabHLH-38 21,253 0,1571 0,0074 163,48
OmybHLH-66 4 SsabHLH-310 13 24,756 0,4047 0,0163 190,43
OmybHLH-66 4 SsabHLH-311 13 22,797 0,4125 0,0181 17536
OmybHLH-66 4 SsabHLH-307 13 24,813 0,4034 0,0163 190,87
OmybHLH-66 4 SsabHLH-309 13 22,837 0,4112 0,0180 175,67
OmybHLH-66 4 SsabHLH-308 13 23,670 0,4118 0,0174 182,08
OmybHLH-67 4 SsabHLH-490 23 0,0643 0,0099 0,1540 0,49
OmybHLH-67 4 SsabHLH-210 10 523,234 11,937 0,0228 4024,88
OmybHLH-67 4 SsabHLH-218 10 0,2396 0,0327 0,1365 1,84
OmybHLH-67 4 SsabHLH-217 10 0,2396 0,0327 0,1365 1,84
OmybHLH-67 4 SsabHLH-211 10 0,2396 0,0327 0,1365 1,84
OmybHLH-67 4 SsabHLH-538 scaffold 18,165 0,0981 0,0054 139,73
OmybHLH-67 4 SsabHLH-303 13 471,851 0,4163 0,0009 3629,62
OmybHLH-67 4 SsabHLH-305 13 540,008 0,4037 0,0007 4153,91
OmybHLH-67 4 SsabHLH-83 4 118,055 0,4088 0,0035 908,12
OmybHLH-67 4 SsabHLH-83 4 357,502 0,4056 0,0011 2750,02
OmybHLH-67 4 SsabHLH-87 4 116,684 0,4112 0,0035 897,57
OmybHLH-67 4 SsabHLH-89 4 47,769 0,4041 0,0085 367,45
OmybHLH-67 4 SsabHLH-541 scaffold 17,877 0,0638 0,0036 137,52
OmybHLH-68 4 SsabHLH-490 23 0,0643 0,0099 0,1540 0,49
OmybHLH-68 4 SsabHLH-219 10 0,2396 0,0327 0,1365 1,84
OmybHLH-68 4 SsabHLH-218 10 0,2396 0,0327 0,1365 1,84
OmybHLH-68 4 SsabHLH-217 10 0,2396 0,0327 0,1365 1,84
OmybHLH-68 4 SsabHLH-211 10 0,2396 0,0327 0,1365 1,84
OmybHLH-68 4 SsabHLH-538 scaffold 18,165 0,0981 0,0054 139,73
OmybHLH-68 4 SsabHLH-303 13 452,954 0,4163 0,0009 3484,26
OmybHLH-68 4 SsabHLH-305 13 489,577 0,404 0,0008 3765,98
OmybHLH-68 4 SsabHLH-83 4 118,081 0,4088 0,0035 908,32
OmybHLH-68 4 SsabHLH-88 4 372,113 0,4056 0,0011 2862,41
OmybHLH-68 4 SsabHLH-87 4 116,227 0,4112 0,0035 894,05
OmybHLH-68 4 SsabHLH-89 4 47,770 0,4041 0,0085 367,46
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OmybHLH-68 4 SsabHLH-541 scaffold 17,877 0,0638 0,0036 137,52
OmybHLH-69 4 SsabHLH-127 6 0,0659 0,0095 0,1442 0,51
OmybHLH-69 4 SsabHLH-128 6 0,0691 0,0101 0,1462 0,53
OmybHLH-69 4 SsabHLH-341 15 0,3776 0,043 0,1139 2,90
OmybHLH-69 4 SsabHLH-13 2 18,561 0,1664 0,0090 142,78
OmybHLH-69 4 SsabHLH-12 2 18,597 0,1672 0,0090 143,05
OmybHLH-69 4 SsabHLH-15 2 18,717 0,168 0,0090 143,98
OmybHLH-69 4 SsabHLH-14 2 18,752 0,1687 0,0090 144,25
OmybHLH-69 4 SsabHLH-102 5 17,985 0,1641 0,0091 138,35
OmybHLH-69 4 SsabHLH-101 5 18,167 0,1639 0,0090 139,75
OmybHLH-69 4 SsabHLH-105 5 18,165 0,1648 0,0091 139,73
OmybHLH-69 4 SsabHLH-103 5 18,254 0,1663 0,0091 140,42
OmybHLH-70 4 SsabHLH-128 6 0,0665 0,0096 0,1444 0,51
OmybHLH-70 4 SsabHLH-127 6 0,0691 0,0101 0,1462 0,53
OmybHLH-70 4 SsabHLH-341 15 0,3733 0,0424 0,1136 2,87
OmybHLH-70 4 SsabHLH-15 2 18,651 0,1673 0,0090 143,47
OmybHLH-70 4 SsabHLH-14 2 18,686 0,168 0,0090 143,74
OmybHLH-70 4 SsabHLH-13 2 18,474 0,168 0,0091 142,11
OmybHLH-70 4 SsabHLH-12 2 18,508 0,1687 0,0091 142,37
OmybHLH-70 4 SsabHLH-104 5 18,156 0,1648 0,0091 139,66
OmybHLH-70 4 SsabHLH-103 5 18,187 0,1656 0,0091 139,90
OmybHLH-70 4 SsabHLH-102 5 17,834 0,1665 0,0093 137,18
OmybHLH-70 4 SsabHLH-101 5 18,015 0,1662 0,0092 138,58
OmybHLH-71 4 SsabHLH-129 6 0,0431 0,0042 0,0974 0,33
OmybHLH-71 4 SsabHLH-343 15 0,1719 0,0202 0,1175 1,32
OmybHLH-71 4 SsabHLH-521 27 83,936 0,3873 0,0046 645,66
OmybHLH-71 4 SsabHLH-332 14 105,425 0,4057 0,0038 810,96
OmybHLH-72 4 SsabHLH-130 6 0,0875 0,0142 0,1623 0,67
OmybHLH-72 4 SsabHLH-344 15 0,281 0,1003 0,3569 2,16
OmybHLH-73 4 SsabHLH-132 6 0,049 0,0146 0,3004 0,37
OmybHLH-74 4 SsabHLH-133 6 0,083 0,0045 0,0541 0,64
OmybHLH-74 4 SsabHLH-338 15 0,2013 0,0088 0,0437 1,55
OmybHLH-74 4 SsabHLH-134 6 0,1007 0,0045 0,0447 0,77
OmybHLH-74 4 SsabHLH-137 6 0,103 0,0001 0,0010 0,79
OmybHLH-74 4 SsabHLH-135 6 0,0881 0,0047 0,0533 0,68
OmybHLH-74 4 SsabHLH-138 6 0,11 0,0001 0,0009 0,85
OmybHLH-74 4 SsabHLH-136 6 0,1068 0,0047 0,0440 0,82
OmybHLH-74 4 SsabHLH-3 1 11,489 0,0527 0,0046 88,38
OmybHLH-74 4 SsabHLH-174 9 12,467 0,0733 0,0059 95,90
OmybHLH-74 4 SsabHLH-8 1 12,274 0,0446 0,0036 94,42
OmybHLH-74 4 SsabHLH-175 9 13,347 0,0683 0,0051 102,67
OmybHLH-74 4 SsabHLH-4 1 11,489 0,0527 0,0046 88,38
OmybHLH-74 4 SsabHLH-172 9 12,549 0,0733 0,0058 96,53
OmybHLH-74 4 SsabHLH-519 2 13,413 0,0464 0,0035 103,18
OmybHLH-74 4 SsabHLH-5 1 12,274 0,0446 0,0036 94,42
OmybHLH-74 4 SsabHLH-173 9 13,379 0,0711 0,0053 102,92
OmybHLH-74 4 SsabHLH-6 1 12,661 0,0483 0,0038 97,39
OmybHLH-74 4 SsabHLH-7 1 13,413 0,0464 0,0035 103,18
OmybHLH-75 4 SsabHLH-134 6 0,0865 0,0045 0,0520 0,67
OmybHLH-75 4 SsabHLH-133 6 0,1007 0,0045 0,0447 0,77
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OmybHLH-75 4 SsabHLH-338 15 0,2266 0,0089 0,0393 1,74
OmybHLH-75 4 SsabHLH-137 6 0,1621 0,0093 0,0574 1,25
OmybHLH-75 4 SsabHLH-136 6 0,092 0,0047 0,0511 0,71
OmybHLH-75 4 SsabHLH-135 6 0,1068 0,0047 0,0440 0,82
OmybHLH-75 4 SsabHLH-138 6 0,1727 0,0098 0,0567 1,33
OmybHLH-75 4 SsabHLH-3 el 13,081 0,0553 0,0042 100,62
OmybHLH-75 4 SsabHLH-174 9 13,400 0,0725 0,0054 103,08
OmybHLH-75 4 SsabHLH-8 1 12,274 0,0446 0,0036 94,42
OmybHLH-75 4 SsabHLH-175 9 13,347 0,0683 0,0051 102,67
OmybHLH-75 4 SsabHLH-4 1 13,081 0,0553 0,0042 100,62
OmybHLH-75 4 SsabHLH-172 9 13,450 0,0752 0,0056 103,46
OmybHLH-75 4 SsabHLH-519 27 13,475 0,043 0,0032 103,65
OmybHLH-75 4 SsabHLH-5 1 12,274 0,0446 0,0036 94,42
OmybHLH-75 4 SsabHLH-173 9 13,448 0,0683 0,0051 103,45
OmybHLH-75 4 SsabHLH-6 1 14,539 0,051 0,0035 111,84
OmybHLH-75 4 SsabHLH-7 1 13,475 0,043 0,0032 103,65
OmybHLH-76 4 SsabHLH-135 6 0,0881 0,0047 0,0533 0,68
OmybHLH-76 4 SsabHLH-136 6 0,1068 0,0047 0,0440 0,82
OmybHLH-76 4 SsabHLH-133 6 0,0881 0,0047 0,0533 0,68
OmybHLH-76 4 SsabHLH-138 6 0,11 0,0001 0,0009 0,85
OmybHLH-76 4 SsabHLH-338 15 0,2184 0,0068 0,0311 1,68
OmybHLH-76 4 SsabHLH-136 6 0,1068 0,0047 0,0440 0,82
OmybHLH-76 4 SsabHLH-137 6 0,11 0,0001 0,0009 0,85
OmybHLH-76 4 SsabHLH-3 1 11,489 0,0527 0,0046 88,38
OmybHLH-76 4 SsabHLH-174 9 12,467 0,0733 0,0059 95,90
OmybHLH-76 4 SsabHLH-8 1 12,274 0,0446 0,0036 94,42
OmybHLH-76 4 SsabHLH-175 9 13,347 0,0683 0,0051 102,67
OmybHLH-76 4 SsabHLH-4 1 12,007 0,0553 0,0046 92,36
OmybHLH-76 4 SsabHLH-172 9 12,498 0,0761 0,0061 96,14
OmybHLH-76 4 SsabHLH-519 27 13,413 0,0464 0,0035 103,18
OmybHLH-76 4 SsabHLH-5 1 12,274 0,0446 0,0036 94,42
OmybHLH-76 4 SsabHLH-173 9 13,379 0,0711 0,0053 102,92
OmybHLH-76 4 SsabHLH-6 1 12,661 0,0483 0,0038 97,39
OmybHLH-76 4 SsabHLH-7 1 13,413 0,0464 0,0035 103,18
OmybHLH-77 4 SsabHLH-136 6 0,092 0,0047 0,0511 0,71
OmybHLH-77 4 SsabHLH-135 6 0,1068 0,0047 0,0440 0,82
OmybHLH-77 4 SsabHLH-138 6 0,1727 0,0098 0,0567 1,33
OmybHLH-77 4 SsabHLH-134 6 0,092 0,0047 0,0511 0,71
OmybHLH-77 4 SsabHLH-133 6 0,1068 0,0047 0,0440 0,82
OmybHLH-77 4 SsabHLH-338 15 0,2467 0,0069 0,0280 1,90
OmybHLH-77 4 SsabHLH-3 1 13,081 0,0553 0,0042 100,62
OmybHLH-77 4 SsabHLH-6 1 14,539 0,051 0,0035 111,84
OmybHLH-77 4 SsabHLH-174 9 13,346 0,0752 0,0056 102,66
OmybHLH-77 4 SsabHLH-8 1 12,274 0,0446 0,0036 94,42
OmybHLH-77 4 SsabHLH-175 9 13,347 0,0683 0,0051 102,67
OmybHLH-77 4 SsabHLH-4 1 13,081 0,0553 0,0042 100,62
OmybHLH-77 4 SsabHLH-172 9 13,400 0,078 0,0058 103,08
OmybHLH-77 4 SsabHLH-519 27 13,475 0,043 0,0032 103,65
OmybHLH-77 4 SsabHLH-5 1 12,274 0,0446 0,0036 94,42
OmybHLH-77 4 SsabHLH-173 9 13,379 0,0711 0,0053 102,92
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OmybHLH-77 4 SsabHLH-6 1 14,539 0,051 0,0035 111,84
OmybHLH-77 4 SsabHLH-7 1 13,475 0,043 0,0032 103,65
OmybHLH-78 4 SsabHLH-137 6 0,103 0,0001 0,0010 0,79
OmybHLH-78 4 SsabHLH-133 6 0,103 0,0001 0,0010 0,79
OmybHLH-78 4 SsabHLH-338 15 0,2722 0,0048 0,0176 2,09
OmybHLH-78 4 SsabHLH-134 6 0,1621 0,0093 0,0574 1,25
OmybHLH-78 4 SsabHLH-138 6 0,11 0,0001 0,0009 0,85
OmybHLH-78 4 SsabHLH-135 6 0,11 0,0001 0,0009 0,85
OmybHLH-78 4 SsabHLH-3 1 11,174 0,05 0,0045 85,95
OmybHLH-78 4 SsabHLH-136 6 0,1727 0,0098 0,0567 1,33
OmybHLH-78 4 SsabHLH-174 4 12,638 0,0679 0,0054 97,22
OmybHLH-78 4 SsabHLH-8 1 12,274 0,0446 0,0036 94,42
OmybHLH-78 4 SsabHLH-175 9 13,347 0,0683 0,0051 102,67
OmybHLH-78 4 SsabHLH-4 1 11,669 0,0526 0,0045 89,76
OmybHLH-78 4 SsabHLH-172 9 12,655 0,0707 0,0056 97,35
OmybHLH-78 4 SsabHLH-519 27 13,413 0,0464 0,0035 103,18
OmybHLH-78 4 SsabHLH-5 1 12,883 0,0472 0,0037 99,10
OmybHLH-78 4 SsabHLH-173 9 13,448 0,0683 0,0051 103,45
OmybHLH-78 4 SsabHLH-6 1 13,298 0,051 0,0038 102,29
OmybHLH-78 4 SsabHLH-7 1 13,413 0,0464 0,0035 103,18
OmybHLH-79 4 SsabHLH-137 6 0,1082 0,0001 0,0009 0,83
OmybHLH-79 4 SsabHLH-134 6 0,1082 0,0001 0,0009 0,83
OmybHLH-79 4 SsabHLH-133 6 0,1082 0,0001 0,0009 0,83
OmybHLH-79 4 SsabHLH-338 15 0,2873 0,0049 0,0171 2,21
OmybHLH-79 4 SsabHLH-138 6 0,1161 0,0001 0,0009 0,89
OmybHLH-79 4 SsabHLH-8 1 12,274 0,0446 0,0036 94,42
OmybHLH-79 4 SsabHLH-175 9 13,424 0,0655 0,0049 103,26
OmybHLH-79 4 SsabHLH-3 1 12,274 0,0446 0,0036 94,42
OmybHLH-79 4 SsabHLH-136 6 0,1161 0,0001 0,0009 0,89
OmybHLH-79 4 SsabHLH-135 6 0,1161 0,0001 0,0009 0,89
OmybHLH-79 4 SsabHLH-174 9 13,424 0,0655 0,0049 103,26
OmybHLH-79 4 SsabHLH-5 1 12,274 0,0446 0,0036 94,42
OmybHLH-79 4 SsabHLH-173 9 13,448 0,0683 0,0051 103,45
OmybHLH-79 4 SsabHLH-519 27 13,475 0,043 0,0032 103,65
OmybHLH-79 4 SsabHLH-4 1 12,274 0,0446 0,0036 94,42
OmybHLH-79 4 SsabHLH-172 9 13,448 0,0683 0,0051 103,45
OmybHLH-79 4 SsabHLH-6 1 14,355 0,0569 0,0040 110,42
OmybHLH-79 4 SsabHLH-7 1 13,475 0,043 0,0032 103,65
OmybHLH-80 4 SsabHLH-138 6 0,11 0,0001 0,0009 0,85
OmybHLH-80 4 SsabHLH-135 6 0,11 0,0001 0,0009 0,85
OmybHLH-80 4 SsabHLH-136 6 0,1727 0,0098 0,0567 1,33
OmybHLH-80 4 SsabHLH-133 6 0,11 0,0001 0,0009 0,85
OmybHLH-80 4 SsabHLH-137 6 0,11 0,0001 0,0009 0,85
OmybHLH-80 4 SsabHLH-3 1 11,174 0,05 0,0045 85,95
OmybHLH-80 4 SsabHLH-174 9 12,575 0,0707 0,0056 96,73
OmybHLH-80 4 SsabHLH-8 1 12,274 0,0446 0,0036 94,42
OmybHLH-80 4 SsabHLH-338 15 0,3077 0,0025 0,0081 2,37
OmybHLH-80 4 SsabHLH-175 9 13,347 0,0683 0,0051 102,67
OmybHLH-80 4 SsabHLH-134 6 0,1727 0,0098 0,0567 1,33
OmybHLH-80 4 SsabHLH-4 1 11,669 0,0526 0,0045 89,76
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OmybHLH-80 4 SsabHLH-172 9 12,655 0,0707 0,0056 97,35
OmybHLH-80 4 SsabHLH-519 27 13,413 0,0464 0,0035 103,18
OmybHLH-80 4 SsabHLH-5 1 12,883 0,0472 0,0037 99,10
OmybHLH-80 4 SsabHLH-173 9 13,379 0,0711 0,0053 102,92
OmybHLH-80 4 SsabHLH-6 1 13,298 0,051 0,0038 102,29
OmybHLH-80 4 SsabHLH-7 1 14,060 0,0491 0,0035 108,15
OmybHLH-81 4 SsabHLH-138 6 0,1161 0,0001 0,0009 0,89
OmybHLH-81 4 SsabHLH-136 6 0,116l 0,0001 0,0009 0,89
OmybHLH-81 4 SsabHLH-134 6 0,1161 0,0001 0,0009 0,89
OmybHLH-81 4 SsabHLH-8 1 12,274 0,0446 0,0036 94,42
OmybHLH-81 4 SsabHLH-175 9 13,347 0,0683 0,0051 102,67
OmybHLH-81 4 SsabHLH-3 1 12,274 0,0446 0,0036 94,42
OmybHLH-81 4 SsabHLH-137 6 0,1161 0,0001 0,0009 0,89
OmybHLH-81 4 SsabHLH-135 6 0,1161 0,0001 0,0009 0,89
OmybHLH-81 4 SsabHLH-174 9 13,347 0,0683 0,0051 102,67
OmybHLH-81 4 SsabHLH-5 1 12,274 0,0446 0,0036 94,42
OmybHLH-81 4 SsabHLH-173 9 13,448 0,0683 0,0051 103,45
OmybHLH-81 4 SsabHLH-519 27 13,475 0,043 0,0032 103,65
OmybHLH-81 4 SsabHLH-4 1 12,883 0,0472 0,0037 99,10
OmybHLH-81 4 SsabHLH-133 6 0,1161 0,0001 0,0009 0,89
OmybHLH-81 4 SsabHLH-338 15 0,3268 0,0025 0,0076 2,51
OmybHLH-81 4 SsabHLH-172 9 13,448 0,0683 0,0051 103,45
OmybHLH-81 4 SsabHLH-6 1 14,355 0,0569 0,0040 110,42
OmybHLH-81 4 SsabHLH-7 1 13,475 0,043 0,0032 103,65
OmybHLH-82 5 SsabHLH-309 13 0,1756 0,0202 0,1150 1,35
OmybHLH-82 5 SsabHLH-307 13 0,1756 0,0202 0,1150 1,35
OmybHLH-82 5 SsabHLH-308 13 0,1757 0,0203 0,1155 1,35
OmybHLH-82 5 SsabHLH-311 13 0,1704 0,0208 0,1221 1,31
OmybHLH-82 5 SsabHLH-310 13 0,1704 0,0208 0,1221 1,31
OmybHLH-82 5 SsabHLH-514 26 372,722 0,3525 0,0009 2867,09
OmybHLH-82 5 SsabHLH-513 26 463,923 0,3492 0,0008 3568,64
OmybHLH-84 5 SsabHLH-168 9 0,0949 0,0001 0,0011 0,73
OmybHLH-84 5 SsabHLH-367 16 0,2273 0,0315 0,1386 1,75
OmybHLH-84 5 SsabHLH-30 3 29,475 0,2013 0,0068 226,73
OmybHLH-84 5 SsabHLH-314 14 35,413 0,2065 0,0058 272,41
OmybHLH-84 5 SsabHLH-348 15 45,585 0,2588 0,0057 350,65
OmybHLH-84 5 SsabHLH-349 15 45,470 0,2597 0,0057 349,77
OmybHLH-84 5 SsabHLH-300 13 114,706 0,2511 0,0022 882,35
OmybHLH-85 5 SsabHLH-168 9 0,4869 148,603 305,2023 3,75
OmybHLH-85 5 SsabHLH-367 16 20,566 60,927 2,9625 158,20
OmybHLH-85 5 SsabHLH-30 3 200,265 98,157 0,4901 1540,50
OmybHLH-85 5 SsabHLH-314 14 174,408 109,649 0,6287 1341,60
OmybHLH-85 5 SsabHLH-348 15 18,383 38,274 2,0820 141,41
OmybHLH-85 5 SsabHLH-349 15 20,350 36,823 1,8095 156,54
OmybHLH-85 5 SsabHLH-300 13 24,523 32,132 1,3103 188,64
OmybHLH-86 5 SsabHLH-202 10 0,0457 0,004 0,0875 0,35
OmybHLH-86 5 SsabHLH-203 10 0,0458 0,004 0,0873 0,35
OmybHLH-86 5 SsabHLH-204 10 0,046 0,004 0,0870 0,35
OmybHLH-86 5 SsabHLH-205 10 0,0465 0,004 0,0860 0,36
OmybHLH-86 5 SsabHLH-206 10 0,0469 0,0041 0,0874 0,36
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OmybHLH-86 5 SsabHLH-207 10 0,0468 0,0041 0,0876 0,36
OmybHLH-86 5 SsabHLH-210 10 0,0475 0,0042 0,0884 0,37
OmybHLH-86 5 SsabHLH-209 10 0,0481 0,0041 0,0852 0,37
OmybHLH-86 5 SsabHLH-323 14 16,126 0,1721 0,0107 124,05
OmybHLH-86 5 SsabHLH-39 3 16,372 0,1596 0,0097 125,94
OmybHLH-86 5 SsabHLH-326 14 17,020 0,1594 0,0094 130,92
OmybHLH-86 5 SsabHLH-40 S 17,072 0,1458 0,0085 131,32
OmybHLH-86 ) SsabHLH-321 14 15,624 0,192 0,0123 120,18
OmybHLH-86 5 SsabHLH-322 14 15,576 0,1923 0,0123 119,82
OmybHLH-86 5 SsabHLH-325 14 16,442 0,1903 0,0116 126,48
OmybHLH-86 5 SsabHLH-37 3 17,133 0,1764 0,0103 131,79
OmybHLH-86 5 SsabHLH-36 3 17,133 0,1764 0,0103 131,79
OmybHLH-86 <) SsabHLH-324 14 16,532 0,1918 0,0116 127,17
OmybHLH-86 5 SsabHLH-38 3 17,019 0,1767 0,0104 130,92
OmybHLH-86 5 SsabHLH-41 3 17,327 0,1784 0,0103 133,28
OmybHLH-87 5 SsabHLH-202 10 0,0457 0,004 0,0875 0,35
OmybHLH-87 5 SsabHLH-203 10 0,0458 0,004 0,0873 0,35
OmybHLH-87 5 SsabHLH-204 10 0,046 0,004 0,0870 0,35
OmybHLH-87 5 SsabHLH-205 10 0,0465 0,004 0,0860 0,36
OmybHLH-87 5 SsabHLH-206 10 0,0469 0,0041 0,0874 0,36
OmybHLH-87 5 SsabHLH-207 10 0,0468 0,0041 0,0876 0,36
OmybHLH-87 5 SsabHLH-208 10 0,0477 0,0041 0,0860 0,37
OmybHLH-87 5 SsabHLH-210 10 0,0475 0,0042 0,0884 0,37
OmybHLH-87 5 SsabHLH-209 10 0,0481 0,0041 0,0852 0,37
OmybHLH-87 5 SsabHLH-323 14 16,126 0,1721 0,0107 124,05
OmybHLH-87 5 SsabHLH-39 3 16,372 0,1596 0,0097 125,94
OmybHLH-87 ) SsabHLH-326 14 17,020 17,020 1,0000 130,92
OmybHLH-87 5 SsabHLH-40 3 17,072 0,1458 0,0085 131,32
OmybHLH-87 5 SsabHLH-321 14 15,624 0,192 0,0123 120,18
OmybHLH-87 5 SsabHLH-322 14 15,576 0,1923 0,0123 119,82
OmybHLH-87 5 SsabHLH-325 14 16,442 0,1903 0,0116 126,48
OmybHLH-87 5 SsabHLH-37 S 17,133 0,1764 0,0103 131,79
OmybHLH-87 5 SsabHLH-36 3 17,133 0,1764 0,0103 131,79
OmybHLH-87 5 SsabHLH-324 14 16,532 0,1918 0,0116 127,17
OmybHLH-87 5 SsabHLH-38 8 17,019 0,1767 0,0104 130,92
OmybHLH-87 5 SsabHLH-41 3 17,327 0,1784 0,0103 133,28
OmybHLH-88 5 SsabHLH-202 10 0,0457 0,004 0,0875 0,35
OmybHLH-88 5 SsabHLH-203 10 0,0458 0,004 0,0873 0,35
OmybHLH-88 5] SsabHLH-204 10 0,046 0,004 0,0870 0,35
OmybHLH-88 5 SsabHLH-205 10 0,0465 0,004 0,0860 0,36
OmybHLH-88 ) SsabHLH-206 10 0,0469 0,0041 0,0874 0,36
OmybHLH-88 5 SsabHLH-207 10 0,0468 0,0041 0,0876 0,36
OmybHLH-88 5 SsabHLH-208 10 0,0477 0,0041 0,0860 0,37
OmybHLH-88 5 SsabHLH-210 10 0,0475 0,0042 0,0884 0,37
OmybHLH-88 5 SsabHLH-209 10 0,0481 0,0041 0,0852 0,37
OmybHLH-88 5 SsabHLH-323 14 16,126 0,1721 0,0107 124,05
OmybHLH-88 5 SsabHLH-39 3 16,372 0,1596 0,0097 125,94
OmybHLH-88 5 SsabHLH-326 14 17,020 0,1594 0,0094 130,92
OmybHLH-88 5 SsabHLH-40 =) 17,072 0,1458 0,0085 131,32
OmybHLH-88 5 SsabHLH-321 14 15,624 0,192 0,0123 120,18
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OmybHLH-88 5 SsabHLH-322 14 15,576 0,1923 0,0123 119,82
OmybHLH-88 5 SsabHLH-325 14 16,442 0,1903 0,0116 126,48
OmybHLH-88 5 SsabHLH-37 3 17,133 0,1764 0,0103 131,79
OmybHLH-88 5 SsabHLH-36 3 17,133 0,1764 0,0103 131,79
OmybHLH-88 5 SsabHLH-324 14 16,532 0,1918 0,0116 127,17
OmybHLH-88 5 SsabHLH-38 3 17,019 0,1767 0,0104 130,92
OmybHLH-88 5 SsabHLH-41 3 17,327 0,1784 0,0103 133,28
OmybHLH-89 5 SsabHLH-203 10 0,0458 0,004 0,0873 0,35
OmybHLH-89 5 SsabHLH-202 10 0,0458 0,004 0,0873 0,35
OmybHLH-89 5 SsabHLH-204 10 0,0461 0,0041 0,0889 0,35
OmybHLH-89 5 SsabHLH-205 10 0,0465 0,0041 0,0882 0,36
OmybHLH-89 5 SsabHLH-206 10 0,0469 0,0041 0,0874 0,36
OmybHLH-89 5 SsabHLH-207 10 0,0469 0,0041 0,0874 0,36
OmybHLH-89 5 SsabHLH-208 10 0,0478 0,0041 0,0858 0,37
OmybHLH-89 5 SsabHLH-210 10 0,0475 0,0042 0,0884 0,37
OmybHLH-89 5 SsabHLH-209 10 0,0481 0,0041 0,0852 0,37
OmybHLH-89 5 SsabHLH-323 14 16,043 0,1724 0,0107 123,41
OmybHLH-89 5 SsabHLH-39 3 16,283 0,1598 0,0098 12525
OmybHLH-89 5 SsabHLH-326 14 16,925 0,1596 0,0094 130,19
OmybHLH-89 5 SsabHLH-40 3 16,973 0,1461 0,0086 130,56
OmybHLH-89 5 SsabHLH-322 14 15,501 0,1926 0,0124 119,24
OmybHLH-89 5 SsabHLH-321 14 15,549 0,1923 0,0124 119,61
OmybHLH-89 5 SsabHLH-325 14 16,356 0,1906 0,0117 125,82
OmybHLH-89 5 SsabHLH-324 14 16,445 0,1922 0,0117 126,50
OmybHLH-89 5 SsabHLH-37 3 17,043 0,1767 0,0104 131,10
OmybHLH-89 5 SsabHLH-36 3 17,043 0,1767 0,0104 131,10
OmybHLH-89 5 SsabHLH-38 3 16,930 0,177 0,0105 130,23
OmybHLH-89 5 SsabHLH-41 3 17,221 0,1787 0,0104 132,47
OmybHLH-90 5 SsabHLH-204 10 0,046 0,004 0,0870 0,35
OmybHLH-90 5 SsabHLH-202 10 0,046 0,004 0,0870 0,35
OmybHLH-90 5 SsabHLH-203 10 0,0461 0,0041 0,0889 0,35
OmybHLH-90 5 SsabHLH-207 10 0,0468 0,0041 0,0876 0,36
OmybHLH-90 5 SsabHLH-205 10 0,0468 0,0041 0,0876 0,36
OmybHLH-90 5 SsabHLH-206 10 0,0472 0,0041 0,0869 0,36
OmybHLH-90 5 SsabHLH-209 10 0,0481 0,0041 0,0852 0,37
OmybHLH-90 5 SsabHLH-208 10 0,0481 0,0041 0,0852 0,37
OmybHLH-90 5 SsabHLH-210 10 0,0478 0,0042 0,0879 0,37
OmybHLH-90 5 SsabHLH-323 14 16,126 0,1721 0,0107 124,05
OmybHLH-90 5 SsabHLH-39 3 16,372 0,1596 0,0097 125,94
OmybHLH-90 5 SsabHLH-326 14 17,020 0,1594 0,0094 130,92
OmybHLH-90 5 SsabHLH-40 3 17,072 0,1458 0,0085 131,32
OmybHLH-90 5 SsabHLH-322 14 15,576 0,1923 0,0123 119,82
OmybHLH-90 5 SsabHLH-321 14 15,624 0,192 0,0123 120,18
OmybHLH-90 5 SsabHLH-325 14 16,442 0,1903 0,0116 126,48
OmybHLH-90 5 SsabHLH-37 3 17,133 0,1764 0,0103 131,79
OmybHLH-90 5 SsabHLH-324 14 16,532 0,1918 0,0116 127,17
OmybHLH-90 5 SsabHLH-36 3 17,133 0,1764 0,0103 131,79
OmybHLH-90 5 SsabHLH-41 3 17,327 0,1784 0,0103 133,28
OmybHLH-90 5 SsabHLH-38 3 17,305 0,1775 0,0103 133,12
OmybHLH-91 5 SsabHLH-205 10 0,0465 0,004 0,0860 0,36
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OmybHLH-91 5 SsabHLH-202 10 0,0465 0,004 0,0860 0,36
OmybHLH-91 5 SsabHLH-203 10 0,0466 0,0041 0,0880 0,36
OmybHLH-91 5 SsabHLH-207 10 0,0468 0,0041 0,0876 0,36
OmybHLH-91 5 SsabHLH-204 10 0,0468 0,0041 0,0876 0,36
OmybHLH-91 5 SsabHLH-206 10 0,0565 0,01 0,1770 0,43
OmybHLH-91 5 SsabHLH-208 10 0,0477 0,0041 0,0860 0,37
OmybHLH-91 5 SsabHLH-209 10 0,0481 0,0041 0,0852 0,37
OmybHLH-91 5 SsabHLH-210 10 0,0483 0,0042 0,0870 0,37
OmybHLH-91 5 SsabHLH-323 14 16,126 01721 0,0107 124,05
OmybHLH-91 5 SsabHLH-39 3 16,371 0,1596 0,0097 125,93
OmybHLH-91 5 SsabHLH-326 14 17,020 0,1594 0,0094 130,92
OmybHLH-91 5 SsabHLH-40 3 17,072 0,1458 0,0085 131,32
OmybHLH-91 5 SsabHLH-321 14 15,624 0,192 0,0123 120,18
OmybHLH-91 5 SsabHLH-322 14 15,576 0,1923 0,0123 119,82
OmybHLH-91 5 SsabHLH-325 14 16,442 0,1903 0,0116 126,48
OmybHLH-91 5 SsabHLH-37 3 17,133 0,1764 0,0103 131,79
OmybHLH-91 5 SsabHLH-36 3 17,133 0,1764 0,0103 131,72
OmybHLH-91 5 SsabHLH-324 14 16,532 0,1918 0,0116 127,17
OmybHLH-91 5 SsabHLH-38 3 17,019 0,1767 0,0104 130,92
OmybHLH-91 5 SsabHLH-41 3 17,327 0,1784 0,0103 133,28
OmybHLH-92 5 SsabHLH-206 10 0,0469 0,0469 1,0000 0,36
OmybHLH-92 5 SsabHLH-202 10 0,0469 0,0041 0,0874 0,36
OmybHLH-92 5 SsabHLH-203 10 0,0469 0,0041 0,0874 0,36
OmybHLH-92 5 SsabHLH-208 10 0,0477 0,0041 0,0860 0,37
OmybHLH-92 5 SsabHLH-205 10 0,0565 0,01 0,1770 0,43
OmybHLH-92 5 SsabHLH-204 10 0,0472 0,0041 0,0869 0,36
OmybHLH-92 5 SsabHLH-207 10 0,0568 0,0101 0,1778 0,44
OmybHLH-92 5 SsabHLH-209 10 0,0481 0,0041 0,0852 0,37
OmybHLH-92 5 SsabHLH-210 10 0,0487 0,0042 0,0862 0,37
OmybHLH-92 5 SsabHLH-323 14 16,042 0,1812 0,0113 123,40
OmybHLH-92 5 SsabHLH-39 3 16,488 0,1685 0,0102 126,83
OmybHLH-92 5 SsabHLH-326 14 16,877 0,1674 0,0099 129,82
OmybHLH-92 5 SsabHLH-40 3 17,222 0,1547 0,0090 132,48
OmybHLH-92 5 SsabHLH-322 14 15,498 0,2018 0,0130 119,22
OmybHLH-92 5 SsabHLH-321 14 1,5546 0,2015 0,129 11,95
OmybHLH-92 5 SsabHLH-325 14 16,361 0,200 0,0122 125,85
OmybHLH-92 5 SsabHLH-324 14 16,449 0,2015 0,0122 126,53
OmybHLH-92 5 SsabHLH-37 3 17,279 0,1857 0,0107 132,92
OmybHLH-92 5 SsabHLH-36 3 17,279 0,1857 0,0107 132,92
OmybHLH-92 5 SsabHLH-38 3 17,159 0,186 0,0108 131,99
OmybHLH-92 5 SsabHLH-41 3 17,479 0,1884 0,0108 134,45
OmybHLH-93 5 SsabHLH-207 10 0,0468 0,0041 0,0876 0,36
OmybHLH-93 5 SsabHLH-205 10 0,0468 0,0041 0,0876 0,36
OmybHLH-93 5 SsabHLH-204 10 0,0468 0,0041 0,0876 0,36
OmybHLH-93 5 SsabHLH-202 10 0,0468 0,0041 0,0876 0,36
OmybHLH-93 5 SsabHLH-203 10 0,0469 0,0041 0,0874 0,36
OmybHLH-93 5 SsabHLH-209 10 0,0481 0,0041 0,0852 0,37
OmybHLH-93 5 SsabHLH-206 10 0,0568 0,0101 0,1778 0,44
OmybHLH-93 5 SsabHLH-208 10 0,0481 0,0041 0,0852 0,37
OmybHLH-93 5 SsabHLH-210 10 0,0487 0,0043 0,0883 0,37
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OmybHLH-93 5 SsabHLH-323 14 16,126 0,1721 0,0107 124,05
OmybHLH-93 5 SsabHLH-39 3 16,372 0 0,0097 125,94
OmybHLH-93 5 SsabHLH-326 14 17,020 0,1594 0,0094 130,92
OmybHLH-93 5 SsabHLH-40 3 17,072 0,1458 0,0085 131,32
OmybHLH-93 5 SsabHLH-322 14 15,576 0,1923 0,0123 119,82
OmybHLH-93 5 SsabHLH-321 14 15,624 0,192 0,0123 120,18
OmybHLH-93 5 SsabHLH-325 14 16,442 0,1903 0,0116 126,48
OmybHLH-93 5 SsabHLH-37 3 17,133 0,1764 0,0103 131,79
OmybHLH-93 5 SsabHLH-36 3 17,133 0,1764 0,0103 131,79
OmybHLH-93 5 SsabHLH-324 14 16,532 0,1918 0,0116 127,17
OmybHLH-93 5 SsabHLH-41 3 17,327 0,1784 0,0103 133,28
OmybHLH-93 5 SsabHLH-38 3 17,305 0,1775 0,0103 13312
OmybHLH-94 5 SsabHLH-208 10 0,0477 0,0041 0,0860 0,37
OmybHLH-94 5 SsabHLH-206 10 0,0477 0,0041 0,0860 0,37
OmybHLH-94 5 SsabHLH-205 10 0,0477 0,0041 0,0860 0,37
OmybHLH-94 5 SsabHLH-202 10 0,0477 0,0041 0,0860 0,37
OmybHLH-94 5 SsabHLH-209 10 0,0481 0,0041 0,0852 0,37
OmybHLH-94 5 SsabHLH-203 10 0,0478 0,0041 0,0858 0,37
OmybHLH-94 5 SsabHLH-207 10 0,0481 0,0041 0,0852 0,37
OmybHLH-94 5 SsabHLH-204 10 0,0481 0,0041 0,0852 0,37
OmybHLH-94 5 SsabHLH-210 10 0,0496 0,0043 0,0867 0,38
OmybHLH-94 5 SsabHLH-323 14 15,541 0,1751 0,0113 119,55
OmybHLH-94 5 SsabHLH-39 3 15,768 0,1623 0,0103 121,29
OmybHLH-94 5 SsabHLH-326 14 16,364 0,1621 0,0099 125,88
OmybHLH-94 5 SsabHLH-40 3 16,403 0,1484 0,0090 126,18
OmybHLH-94 5 SsabHLH-322 14 15,044 0,1957 0,0130 115,72
OmybHLH-94 5 SsabHLH-321 14 15,093 0,1954 0,0129 116,10
OmybHLH-94 5 SsabHLH-325 14 15,846 0,1937 0,0122 121,89
OmybHLH-94 5 SsabHLH-37 3 16,524 0,1795 0,0109 127,11
OmybHLH-94 5 SsabHLH-36 3 16,524 0,1795 0,0109 127,11
OmybHLH-94 5 SsabHLH-324 14 15,931 0,1953 0,0123 122,55
OmybHLH-94 5 SsabHLH-38 3 16,415 0,1798 0,0110 126,27
OmybHLH-94 5 SsabHLH-41 3 16,645 0,1817 0,0109 128,04
OmybHLH-95 5 SsabHLH-202 10 0,0468 0,0056 0,1197 0,36
OmybHLH-95 5 SsabHLH-203 10 0,0468 0,0056 0,1197 0,36
OmybHLH-95 5 SsabHLH-204 10 0,0471 0,0056 0,1189 0,36
OmybHLH-95 5 SsabHLH-205 10 0,0476 0,0056 0,1176 0,37
OmybHLH-95 5 SsabHLH-206 10 0,048 0,0056 0,1167 0,37
OmybHLH-95 5 SsabHLH-207 10 0,048 0,0056 0,1167 0,37
OmybHLH-95 5 SsabHLH-208 10 0,0489 0,0057 0,1166 0,38
OmybHLH-95 5 SsabHLH-210 10 0,0487 0,0058 0,1191 0,37
OmybHLH-95 5 SsabHLH-209 10 0,0493 0,0057 0,1156 0,38
OmybHLH-95 5 SsabHLH-323 14 17,016 0,1607 0,0094 130,89
OmybHLH-95 5 SsabHLH-326 14 16,987 0,1584 0,0093 130,67
OmybHLH-95 5 SsabHLH-40 3 17,019 0,1438 0,0084 130,92
OmybHLH-95 5 SsabHLH-39 3 17,073 0,146 0,0086 131,33
OmybHLH-95 5 SsabHLH-325 14 17,090 0,1849 0,0108 131,46
OmybHLH-95 5 SsabHLH-324 14 16,912 0,185 0,0109 130,09
OmybHLH-95 5 SsabHLH-322 14 16,929 0,186 0,0110 130,22
OmybHLH-95 5 SsabHLH-321 14 16,929 0,186 0,0110 130,22
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OmybHLH-95 5 SsabHLH-37 3 18,678 0,1679 0,0090 143,68
OmybHLH-95 5 SsabHLH-36 3 18,678 0,1679 0,0090 143,68
OmybHLH-95 5 SsabHLH-38 3 18,530 0,1682 0,0091 142,54
OmybHLH-95 5 SsabHLH-41 3 18,250 0,1641 0,0090 140,38
OmybHLH-96 5 SsabHLH-209 10 0,0481 0,0041 0,0852 0,37
OmybHLH-96 5 SsabHLH-208 10 0,0481 0,0041 0,0852 0,37
OmybHLH-96 5 SsabHLH-207 10 0,0481 0,0041 0,0852 0,37
OmybHLH-96 5 SsabHLH-204 10 0,0481 0,0041 0,0852 0,37
OmybHLH-96 5 SsabHLH-206 10 0,0481 0,0041 0,0852 0,37
OmybHLH-96 5 SsabHLH-205 10 0,0481 0,0041 0,0852 0,37
OmybHLH-96 5 SsabHLH-202 10 0,0481 0,0041 0,0852 0,37
OmybHLH-96 5 SsabHLH-203 10 0,0481 0,0041 0,0852 0,37
OmybHLH-96 5 SsabHLH-210 10 0,05 0,0043 0,0860 0,38
OmybHLH-96 5 SsabHLH-323 14 15,541 0,1751 0,0113 119,55
OmybHLH-96 5 SsabHLH-39 3 15,768 0,1623 0,0103 121,29
OmybHLH-96 5 SsabHLH-326 14 16,364 0,1621 0,0099 125,88
OmybHLH-96 5 SsabHLH-40 3 16,403 0,1484 0,0090 126,18
OmybHLH-96 5 SsabHLH-321 14 15,093 0,1954 0,0129 116,10
OmybHLH-96 5 SsabHLH-322 14 15,044 0,1957 0,0130 115,72
OmybHLH-96 5 SsabHLH-325 14 15,846 0,1937 0,0122 121,89
OmybHLH-96 5 SsabHLH-324 14 15,931 0,1953 0,0123 122,55
OmybHLH-96 5 SsabHLH-37 3 16,524 0,1795 0,0109 127,11
OmybHLH-96 5 SsabHLH-36 16,524 0,1795 0,0109 127,11
OmybHLH-96 5 SsabHLH-41 3 16,645 0,1817 0,0109 128,04
OmybHLH-96 5 SsabHLH-38 3 579,469 0,1777 0,0003 4457,45
OmybHLH-97 5 SsabHLH-202 10 0,0475 0,0042 0,0884 0,37
OmybHLH-97 5 SsabHLH-210 10 0,0475 0,0042 0,0884 0,37
OmybHLH-97 5 SsabHLH-203 10 0,0475 0,0082 0,0884 0,37
OmybHLH-97 5 SsabHLH-204 10 0,0478 0,0042 0,0879 0,37
OmybHLH-97 5 SsabHLH-205 10 0,0483 0,0042 0,0870 0,37
OmybHLH-97 5 SsabHLH-206 10 0,0487 0,0042 0,0862 0,37
OmybHLH-97 5 SsabHLH-207 10 0,0487 0,0043 0,0883 0,37
OmybHLH-97 5 SsabHLH-208 10 0,0496 0,0043 0,0867 0,38
OmybHLH-97 5 SsabHLH-209 10 0,05 0,0043 0,0860 0,38
OmybHLH-97 5 SsabHLH-323 14 16,480 0,1694 0,0103 126,77
OmybHLH-97 5 SsabHLH-39 3 17,317 0,1575 0,0091 133,21
OmybHLH-97 5 SsabHLH-326 14 17,421 0,1563 0,0090 134,01
OmybHLH-97 5 SsabHLH-40 3 17,898 0,1433 0,0080 137,68
OmybHLH-97 5 SsabHLH-322 14 15,952 0,1912 0,0120 122,71
OmybHLH-97 5 SsabHLH-321 14 16,003 0,1909 0,0119 123,10
OmybHLH-97 5 SsabHLH-325 14 16,878 0,1892 0,0112 129,83
OmybHLH-97 5 SsabHLH-37 3 18,131 0,1747 0,0096 139,47
OmybHLH-97 5 SsabHLH-36 18,131 0,1747 0,0096 139,47
OmybHLH-97 5 SsabHLH-324 14 16,971 0,1907 0,0112 130,55
OmybHLH-97 5 SsabHLH-38 3 18,006 0,175 0,0097 138,51
OmybHLH-97 5 SsabHLH-41 18,479 0,1768 0,0096 142,15
OmybHLH-98 5 SsabHLH-203 10 0,0468 0,0056 0,1197 0,36
OmybHLH-98 5 SsabHLH-202 10 0,0468 0,0056 0,1197 0,36
OmybHLH-98 5 SsabHLH-204 10 0,0472 0,0056 0,1186 0,36
OmybHLH-98 5 SsabHLH-205 10 0,0477 0,0056 0,1174 0,37
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OmybHLH-98 5 SsabHLH-206 10 0,0481 0,0056 0,1164 0,37
OmybHLH-98 5 SsabHLH-207 10 0,048 0,0056 0,1167 0,37
OmybHLH-98 5 SsabHLH-208 10 0,0489 0,0057 0,1166 0,38
OmybHLH-98 5 SsabHLH-210 10 0,0488 0,0058 0,1189 0,38
OmybHLH-98 5 SsabHLH-209 10 0,0493 0,0057 0,1156 0,38
OmybHLH-98 5 SsabHLH-323 14 16,919 0,1609 0,0095 130,15
OmybHLH-98 5 SsabHLH-326 14 16,825 0,1577 0,0094 129,42
OmybHLH-98 5 SsabHLH-40 16,921 0,144 0,0085 130,16
OmybHLH-98 5 SsabHLH-39 3 16,973 0,1462 0,0086 130,56
OmybHLH-98 5 SsabHLH-325 14 16,998 0,1852 0,0109 130,75
OmybHLH-98 5 SsabHLH-324 14 16,821 0,1853 0,0110 129,39
OmybHLH-98 5 SsabHLH-322 14 16,838 0,1863 0,0111 129,52
OmybHLH-98 5 SsabHLH-321 14 16,838 0,1863 0,0111 129,52
OmybHLH-98 5 SsabHLH-37 3 18,564 0,1681 0,0091 142,80
OmybHLH-98 5 SsabHLH-36 18,564 0,1681 0,0091 142,80
OmybHLH-98 5 SsabHLH-38 3 18,417 0,1685 0,0091 141,67
OmybHLH-98 5 SsabHLH-41 3 18,126 0,1644 0,0091 139,43
OmybHLH-99 5 SsabHLH-207 10 0,048 0,0056 0,1167 0,37
OmybHLH-99 5 SsabHLH-205 10 0,048 0,0056 0,1167 0,37
OmybHLH-99 5 SsabHLH-204 10 0,048 0,0056 0,1167 0,37
OmybHLH-99 5 SsabHLH-202 10 0,048 0,0056 0,1167 0,37
OmybHLH-99 5 SsabHLH-203 10 0,048 0,0056 0,1167 0,37
OmybHLH-99 5 SsabHLH-209 10 0,0493 0,0057 0,1156 0,38
OmybHLH-99 5 SsabHLH-206 10 0,0582 0,0118 0,2027 0,45
OmybHLH-99 5 SsabHLH-208 10 0,0493 0,0057 0,1156 0,38
OmybHLH-99 5 SsabHLH-210 10 0,05 0,0059 0,1180 0,38
OmybHLH-99 5 SsabHLH-323 14 17,016 0,1607 0,0094 130,89
OmybHLH-99 5 SsabHLH-326 14 16,987 0,1584 0,0093 130,67
OmybHLH-99 5 SsabHLH-40 3 17,019 0,1438 0,0084 130,92
OmybHLH-99 5 SsabHLH-39 3 17,073 0,146 0,0086 131,33
OmybHLH-99 5 SsabHLH-325 14 17,090 0,1849 0,0108 131,46
OmybHLH-99 5 SsabHLH-324 14 16,912 0,185 0,0109 130,09
OmybHLH-99 5 SsabHLH-322 14 16,929 0,186 0,0110 130,22
OmybHLH-99 5 SsabHLH-321 14 16,929 0,186 0,0110 130,22
OmybHLH-99 5 SsabHLH-36 3 18,678 0,1679 0,0090 143,68
OmybHLH-99 5 SsabHLH-37 3 18,678 0,1679 0,0090 143,68
OmybHLH-99 5 SsabHLH-41 3 18,250 0,1641 0,0090 140,38
OmybHLH-99 5 SsabHLH-38 3 18,926 0,169 0,0089 145,58
OmybHLH-100 5 SsabHLH-211 10 0,0625 0,0072 0,1152 0,48
OmybHLH-100 5 SsabHLH-217 10 0,0633 0,0073 0,1153 0,49
OmybHLH-100 5 SsabHLH-218 10 0,0633 0,0073 0,1153 0,49
OmybHLH-100 5 SsabHLH-219 10 0,064 0,0074 0,1156 0,49
OmybHLH-100 5 SsabHLH-490 23 0,238 0,033 0,1387 1,83
OmybHLH-100 5 SsabHLH-538 scaffold 1,9863 0,0849 0,0427 15,28
OmybHLH-100 5 SsabHLH-303 13 16,8916 0,4172 0,0247 129,94
OmybHLH-100 5 SsabHLH-305 13 5,7507 0,4023 0,0700 44,24
OmybHLH-100 5 SsabHLH-541 scaffold 1,6557 0,0595 0,0359 12,74
OmybHLH-101 5 SsabHLH-211 10 0,0625 0,0072 0,1152 0,48
OmybHLH-101 5 SsabHLH-217 10 0,0633 0,0073 0,1153 0,49
OmybHLH-101 5 SsabHLH-218 10 0,0633 0,0073 0,1153 0,49
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OmybHLH-101 5 SsabHLH-219 10 0,064 0,0074 0,1156 0,49
OmybHLH-101 5 SsabHLH-490 23 0,238 0,033 0,1387 1,83
OmybHLH-101 5 SsabHLH-538 scaffold 1,9863 0,0849 0,0427 15,28
OmybHLH-101 5 SsabHLH-303 13 16,811 0,4173 0,0248 12932
OmybHLH-101 5 SsabHLH-305 13 5,7503 0,4023 0,0700 44,23
OmybHLH-101 5 SsabHLH-83 4 13,7303 0,4198 0,0306 105,62
OmybHLH-101 5 SsabHLH-87 4 11,8321 0,4206 0,0355 91,02
OmybHLH-101 5 SsabHLH-88 4 11,6747 0,4163 0,0357 89,81
OmybHLH-101 5 SsabHLH-89 4 5,8993 0,4065 0,0689 45,38
OmybHLH-101 5 SsabHLH-541 scaffold 1,6557 0,0595 0,0359 12,74
OmybHLH-102 5 SsabHLH-211 10 0,0526 0,0036 0,0684 0,40
OmybHLH-102 5 SsabHLH-217 10 0,0532 0,0036 0,0677 0,41
OmybHLH-102 5 SsabHLH-218 10 0,0532 0,0036 0,0677 0,41
OmybHLH-102 5 SsabHLH-219 10 0,0538 0,0037 0,0688 0,41
OmybHLH-102 5 SsabHLH-490 23 0,2454 0,0343 0,1398 1,89
OmybHLH-102 5 SsabHLH-538 scaffold 1,9863 0,0849 0,0427 15,28
OmybHLH-102 5 SsabHLH-303 13 17,2544 0,4135 0,0240 132,73
OmybHLH-102 5 SsabHLH-305 13 57515 0,4023 0,0699 44,24
OmybHLH-103 5 SsabHLH-217 10 0,0633 0,0073 0,1153 0,49
OmybHLH-103 5 SsabHLH-211 10 0,0633 0,0073 0,1153 0,49
OmybHLH-103 5 SsabHLH-219 10 0,064 0,0074 0,1156 0,49
OmybHLH-103 5 SsabHLH-218 10 0,064 0,0074 0,1156 0,49
OmybHLH-103 5 SsabHLH-490 23 0,238 0,033 0,1387 1,83
OmybHLH-103 5 SsabHLH-303 13 10,4917 0,4217 0,0402 80,71
OmybHLH-103 5 SsabHLH-305 13 5,1854 0,4056 0,0782 39,89
OmybHLH-103 5 SsabHLH-83 4 11,831 0,4171 0,0353 91,01
OmybHLH-103 5 SsabHLH-87 4 10,376 0,4178 0,0403 79,82
OmybHLH-103 5 SsabHLH-89 4 6,4054 0,4008 0,0626 49,27
OmybHLH-103 5 SsabHLH-88 4 9,9994 0,4135 0,0414 76,92
OmybHLH-103 5 SsabHLH-541 scaffold 1,6558 0,0595 0,0359 12,74
OmybHLH-104 5 SsabHLH-218 10 0,0633 0,0073 0,1153 0,49
OmybHLH-104 5 SsabHLH-211 10 0,0633 0,0073 0,1153 0,49
OmybHLH-104 5 SsabHLH-219 10 0,064 0,0074 0,1156 0,49
OmybHLH-104 5 SsabHLH-217 10 0,064 0,0074 0,1156 0,49
OmybHLH-104 5 SsabHLH-493 23 0,238 0,033 0,1387 1,83
OmybHLH-104 5 SsabHLH-538 scaffold 1,9863 0,0849 0,0427 15,28
OmybHLH-104 5 SsabHLH-303 13 16,8765 0,4172 0,0247 129,82
OmybHLH-104 5 SsabHLH-305 13 5,7505 0,4023 0,0700 44,23
OmybHLH-105 5 SsabHLH-219 10 0,0538 0,0037 0,0688 0,41
OmybHLH-105 5 SsabHLH-217 10 0,0538 0,0037 0,0688 0,41
OmybHLH-105 5 SsabHLH-218 10 0,0538 0,0037 0,0688 0,41
OmybHLH-105 5 SsabHLH-211 10 0,0538 0,0037 0,0688 0,41
OmybHLH-105 5 SsabHLH-490 23 0,2454 0,0343 0,1398 1,89
OmybHLH-105 5 SsabHLH-538 scaffold 1,9863 0,0849 0,027 15,28
OmybHLH-105 5 SsabHLH-303 13 11,0168 0,4177 0,0379 84,74
OmybHLH-105 5 SsabHLH-305 13 5,1854 0,4056 0,0782 39,89
OmybHLH-105 5 SsabHLH-83 4 12,8047 0,4174 0,0326 98,50
OmybHLH-105 5 SsabHLH-87 4 11,2356 0,4164 0,0371 86,43
OmybHLH-105 5 SsabHLH-89 4 10,6949 0,4014 0,0375 82,27
OmybHLH-105 5 SsabHLH-88 4 9,2997 0,4208 0,0452 71,54
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OmybHLH-106 5 SsabHLH-219 10 0,064 0,0074 0,1156 0,49
OmybHLH-106 5 SsabHLH-217 10 0,064 0,0074 0,1156 0,49
OmybHLH-106 5 SsabHLH-218 10 0,064 0,0074 0,1156 0,49
OmybHLH-106 5 SsabHLH-211 10 0,064 0,0074 0,1156 0,49
OmybHLH-106 5 SsabHLH-490 23 0,238 0,033 0,1387 1,83
OmybHLH-106 5 SsabHLH-538 scaffold 1,9863 0,0849 0,0427 15,28
OmybHLH-106 5 SsabHLH-303 13 10,4758 0,4217 0,0403 80,58
OmybHLH-106 5 SsabHLH-305 13 5,1849 0,4056 0,0782 39,88
OmybHLH-106 5 SsabHLH-83 4 11,8287 0,4171 0,0353 90,99
OmybHLH-106 5 SsabHLH-87 4 10,3642 0,4178 0,0403 79,72
OmybHLH-106 5 SsabHLH-88 4 10,0165 0,4135 0,0413 77,05
OmybHLH-106 5 SsabHLH-89 4 6,4047 0,4008 0,0626 49,27
OmybHLH-107 6 SsabHLH-502 24 0,0797 0,0108 0,1355 0,61
OmybHLH-107 6 SsabHLH-420 20 0,3042 0,0679 0,2232 2,34
OmybHLH-108 6 SsabHLH-500 24 0,0977 0,0036 0,0368 0,75
OmybHLH-108 6 SsabHLH-421 20 0,2864 0,0188 0,0656 2,20
OmybHLH-109 6 SsabHLH-498 24 0,0423 0,0179 0,4232 0,33
OmybHLH-109 6 SsabHLH-499 24 0,0424 0,0179 0,4222 0,33
OmybHLH-109 6 SsabHLH-422 20 0,1901 0,0546 0,2872 1,46
OmybHLH-109 6 SsabHLH-423 20 0,1907 0,0547 0,2868 1,47
OmybHLH-109 6 SsabHLH-424 20 0,1891 0,0537 0,2840 1,45
OmybHLH-109 6 SsabHLH-425 20 0,1936 0,0569 0,2939 1,49
OmybHLH-109 6 SsabHLH-301 13 39,7132 0,5053 0,0127 305,49
OmybHLH-109 6 SsabHLH-91 4 53,5883 0,5574 0,0104 412,22
OmybHLH-110 6 SsabHLH-499 24 0,0424 0,0179 0,4222 0,33
OmybHLH-110 6 SsabHLH-498 24 0,0424 0,0179 0,4222 0,33
OmybHLH-110 6 SsabHLH-423 20 0,1907 0,0547 0,2868 1,47
OmybHLH-110 6 SsabHLH-422 20 0,1907 0,0547 0,2868 1,47
OmybHLH-110 6 SsabHLH-425 20 0,1897 0,0538 0,2836 1,46
OmybHLH-110 6 SsabHLH-424 20 0,1936 0,0569 0,2939 1,49
OmybHLH-110 6 SsabHLH-301 13 10,6566 0,5157 0,0484 81,97
OmybHLH-110 6 SsabHLH-91 4 53,7191 0,5562 0,0104 413,22
OmybHLH-111 6 SsabHLH-498 24 0,0435 0,0184 0,4230 0,33
OmybHLH-111 6 SsabHLH-499 24 0,0486 0,0224 0,4609 0,37
OmybHLH-111 6 SsabHLH-424 20 0,1891 0,0537 0,2840 1,45
OmybHLH-111 6 SsabHLH-425 20 0,1897 0,0538 0,2836 1,46
OmybHLH-111 6 SsabHLH-422 20 0,1891 0,0537 0,2840 1,45
OmybHLH-111 6 SsabHLH-423 20 0,1936 0,0569 0,2939 1,49
OmybHLH-111 6 SsabHLH-301 13 12,0995 0,5098 0,0421 93,07
OmybHLH-111 6 SsabHLH-91 4 53,719 0,5563 0,0104 413,22
OmybHLH-112 6 SsabHLH-499 24 0,0437 0,0184 0,4211 0,34
OmybHLH-112 6 SsabHLH-498 24 0,0471 0,0213 0,4522 0,36
OmybHLH-112 6 SsabHLH-425 20 0,1897 0,0538 0,2836 1,46
OmybHLH-112 6 SsabHLH-424 20 0,1897 0,0538 0,2836 1,46
OmybHLH-112 6 SsabHLH-423 20 0,1897 0,0538 0,2836 1,46
OmybHLH-112 6 SsabHLH-422 20 0,1918 0,0556 0,2899 1,48
OmybHLH-112 6 SsabHLH-301 13 9,4144 0,5181 0,0550 72,42
OmybHLH-112 6 SsabHLH-91 4 53,7167 0,5562 0,0104 413,21
OmybHLH-113 6 SsabHLH-497 24 0,0493 0,002 0,0406 0,38
OmybHLH-113 6 SsabHLH-429 20 0,2575 0,0193 0,0750 1,98
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OmybHLH-113 6 SsabHLH-430 20 0,2575 0,0193 0,0750 1,98
OmybHLH-113 6 SsabHLH-426 20 0,2575 0,0193 0,0750 1,98
OmybHLH-113 6 SsabHLH-431 20 0,259 0,0194 0,0749 1,99
OmybHLH-113 6 SsabHLH-427 20 0,259 0,0194 0,0749 1,99
OmybHLH-113 6 SsabHLH-428 20 0,2598 0,0193 0,0743 2,00
OmybHLH-113 6 SsabHLH-09 1 1,89 0,4066 0,2149 14,55
OmybHLH-113 6 SsabHLH-400 18 2,3083 0,4286 0,1857 17,76
OmybHLH-113 6 SsabHLH-166 8 3,1268 0,389 0,1246 24,05
OmybHLH-114 6 SsabHLH-512 26 0,0521 0,0022 0,0422 0,40
OmybHLH-114 6 SsabHLH-239 11 0,0979 0,0074 0,0756 0,75
OmybHLH-114 6 SsabHLH-241 11 0,097 0,0066 0,0683 0,74
OmybHLH-114 6 SsabHLH-233 10 1,1404 0,068 0,059 8,77
OmybHLH-114 6 SsabHLH-234 10 1,1297 0,0649 0,0574 8,69
OmybHLH-114 6 SsabHLH-231 10 1,1318 0,0685 0,0605 8,71
OmybHLH-114 6 SsabHLH-235 10 1,1318 0,0685 0,0605 8,71
OmybHLH-114 6 SsabHLH-232 10 1,1212 0,0654 0,0583 8,62
OmybHLH-114 6 SsabHLH-361 16 1,1691 0,0594 0,0508 8,99
OmybHLH-114 6 SsabHLH-229 10 14,4186 0,3088 0,0214 110,91
OmybHLH-114 6 SsabHLH-394 17 51 0,3908 0,0076 395,83
OmybHLH-114 6 SsabHLH-151 7 55,4728 0,5455 0,0098 426,71
OmybHLH-114 6 SsabHLH-151 7 54,6305 0,5149 0,0094 42023
OmybHLH-115 6 SsabHLH-514 26 0,0514 0,007 0,1362 0,40
OmybHLH-115 6 SsabHLH-513 26 0,0514 0,007 0,1362 0,40
OmybHLH-115 6 SsabHLH-243 11 0,0801 0,0241 0,3009 0,62
OmybHLH-115 6 SsabHLH-242 11 0,0946 0,0359 0,3795 0,73
OmybHLH-115 6 SsabHLH-515 26 0,1127 0,0356 0,3159 0,87
OmybHLH-115 6 SsabHLH-245 11 0,0839 0,0252 0,3004 0,65
OmybHLH-115 6 SsabHLH-244 11 0,0839 0,0252 0,3004 0,65
OmybHLH-115 6 SsabHLH-310 13 32,9203 0,3673 0,0112 253,23
OmybHLH-115 6 SsabHLH-307 13 39,8423 0,3673 0,0092 306,48
OmybHLH-115 6 SsabHLH-308 13 40,0461 0,367 0,0092 308,05
OmybHLH-115 6 SsabHLH-311 13 45,4003 0,3642 0,0080 349,23
OmybHLH-115 6 SsabHLH-309 13 43,8192 0,3642 0,0083 337,07
OmybHLH-116 6 SsabHLH-247 11 0,0533 0,0001 0,0019 0,41
OmybHLH-116 6 SsabHLH-249 11 0,0552 0,0001 0,0018 0,42
OmybHLH-116 6 SsabHLH-248 11 0,0552 0,0001 0,0018 0,42
OmybHLH-116 6 SsabHLH-108 5 2,5859 0,2104 0,0814 19,89
OmybHLH-116 6 SsabHLH-107 5 2,5859 0,2104 0,0814 19,89
OmybHLH-116 6 SsabHLH-105 5 2,5859 0,2104 0,0814 19,89
OmybHLH-116 6 SsabHLH-106 5 2,5859 0,2104 0,0814 19,89
OmybHLH-116 6 SsabHLH-516 26 0,1835 0,0615 0,3351 1,41
OmybHLH-116 6 SsabHLH-151 7 2,4365 0,2154 0,0884 18,74
OmybHLH-116 6 SsabHLH-152 7 3,8865 0,2582 0,0664 29,90
OmybHLH-117 6 SsabHLH-517 26 0,0729 0,0062 0,0850 0,56
OmybHLH-117 6 SsabHLH-246 11 0,0571 0,0097 0,1699 0,44
OmybHLH-117 6 SsabHLH-220 10 2,6198 0,1261 0,0481 20,15
OmybHLH-117 6 SsabHLH-494 23 2,4052 0,1334 0,0555 18,50
OmybHLH-118 6 SsabHLH-517 26 0,0748 0,0077 0,1029 0,58
OmybHLH-118 6 SsabHLH-246 11 0,0588 0,0113 0,1922 0,45
OmybHLH-118 6 SsabHLH-220 10 2,595 0,1258 0,0485 19,9
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OmybHLH-118 6 SsabHLH-494 23 2,3925 0,1331 0,0556 18,40
OmybHLH-119 6 SsabHLH-517 26 0,0748 0,0077 0,1029 0,58
OmybHLH-119 6 SsabHLH-246 11 0,0588 0,0113 0,1922 0,45
OmybHLH-119 6 SsabHLH-220 10 2,5949 0,1258 0,0485 19,%
OmybHLH-119 6 SsabHLH-494 23 2,3925 0,1331 0,0556 18,40
OmybHLH-120 7 SsabHLH-371 16 0,0443 0,0035 0,0790 0,34
OmybHLH-120 7 SsabHLH-509 25 2,6719 0,1057 0,039 20,55
OmybHLH-120 7 SsabHLH-453 21 4,9763 0,1147 0,0230 38,28
OmybHLH-121 7 SsabHLH-374 17 0,083 0,0286 0,3446 0,64
OmybHLH-121 7 SsabHLH-375 17 0,0841 0,0293 0,3484 0,65
OmybHLH-121 7 SsabHLH-370 16 0,1043 0,0467 0,4477 0,80
OmybHLH-121 7 SsabHLH-505 25 1,6932 0,3148 0,1859 13,02
OmybHLH-121 7 SsabHLH-506 25 1,6911 0,3152 0,1864 13,01
OmybHLH-121 7 SsabHLH-507 25 1,7338 0,3231 0,1864 13,34
OmybHLH-121 7 SsabHLH-456 21 2,148 0,3226 0,1502 16,52
OmybHLH-121 7 SsabHLH-455 21 2,6318 0,3437 0,1306 20,24
OmybHLH-121 7 SsabHLH-457 21 2,6032 0,3334 0,1281 20,02
OmybHLH-121 7 SsabHLH-545 scaffold 48,1023 0,2785 0,0058 370,02
OmybHLH-122 7 SsabHLH-375 17 0,0836 0,0288 0,3445 0,64
OmybHLH-122 7 SsabHLH-374 17 0,0841 0,0293 0,3484 0,65
OmybHLH-122 7 SsabHLH-370 16 0,1051 0,047 0,4472 0,81
OmybHLH-122 7 SsabHLH-505 25 1,6635 0,3125 0,1879 12,80
OmybHLH-122 7 SsabHLH-506 25 1,6614 0,3128 0,1883 12,78
OmybHLH-122 7 SsabHLH-507 25 1,7009 0,3207 0,1885 13,08
OmybHLH-122 7 SsabHLH-456 21 2,1521 0,3211 0,1492 16,55
OmybHLH-122 7 SsabHLH-457 21 2,5736 0,3332 0,1295 19,80
OmybHLH-122 7 SsabHLH-455 21 2,73 0,3393 0,1243 21,00
OmybHLH-122 7 SsabHLH-545 scaffold 44,4632 0,2784 0,0063 342,02
OmybHLH-123 7 SsabHLH-373 17 0,1129 0,0141 0,1249 0,87
OmybHLH-123 7 SsabHLH-369 16 0,1241 0,0288 0,2321 0,95
OmybHLH-124 7 SsabHLH-372 17 0,0328 0,0277 0,8445 0,25
OmybHLH-124 7 SsabHLH-368 16 0,1278 0,0541 0,4233 0,98
OmybHLH-124 7 SsabHLH-454 21 1,8953 0,2523 0,1331 14,58
OmybHLH-124 7 SsabHLH-508 25 1,895 0,243 0,1282 14,58
OmybHLH-124 7 SsabHLH-405 19 8,3529 0,5042 0,0604 64,25
OmybHLH-124 7 SsabHLH-122 8,4328 0,4989 0,0592 64,87
OmybHLH-124 7 SsabHLH-123 8,4298 0,4989 0,0592 64,84
OmybHLH-124 7 SsabHLH-408 19 3,4531 0,5634 0,1632 26,56
OmybHLH-124 7 SsabHLH-264 12 19,5584 0,5516 0,0282 150,45
OmybHLH-124 7 SsabHLH-485 22 9,2131 0,5737 0,0623 70,87
OmybHLH-125 7 SsabHLH-461 22 0,084 0,0116 0,1381 0,65
OmybHLH-125 7 SsabHLH-259 12 0,3125 0,069 0,2208 2,40
OmybHLH-126 7 SsabHLH-462 22 0,038 0,0589 1,5500 0,29
OmybHLH-126 7 SsabHLH-465 22 0,0233 0,0635 2,7253 0,18
OmybHLH-126 7 SsabHLH-269 12 0,2057 0,1148 0,5581 1,58
OmybHLH-126 7 SsabHLH-475 22 0,2439 0,0874 0,3583 1,88
OmybHLH-126 7 SsabHLH-463 22 0,0279 0,0615 2,2043 0,21
OmybHLH-126 7 SsabHLH-464 22 0,0366 0,0625 1,7077 0,28
OmybHLH-126 7 SsabHLH-467 22 0,039 0,0694 1,7795 0,30
OmybHLH-126 7 SsabHLH-468 22 0,1259 0,1545 1,2272 0,97
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OmybHLH-128 7 SsabHLH-465 22 0,041 0,0553 1,3488 0,32
OmybHLH-128 7 SsabHLH-462 22 0,0559 0,0549 0,9821 0,43
OmybHLH-128 7 SsabHLH-269 12 0,218 0,1198 0,5495 1,68
OmybHLH-128 7 SsabHLH-463 22 0,0397 0,0522 1,3149 0,31
OmybHLH-128 7 SsabHLH-475 22 0,2299 0,0869 0,3780 1,77
OmybHLH-128 7 SsabHLH-467 22 0,0509 0,0601 1,1807 0,39
OmybHLH-128 7 SsabHLH-464 22 0,07 0,0723 1,0329 0,54
OmybHLH-128 7 SsabHLH-468 22 0,161 0,1588 0,9863 1,24
OmybHLH-129 7 SsabHLH-462 22 0,0302 0,0509 1,6854 0,23
OmybHLH-129 7 SsabHLH-465 22 0,0155 0,0556 3,5871 0,12
OmybHLH-129 7 SsabHLH-269 12 0,1805 0,1071 0,5934 1,39
OmybHLH-129 7 SsabHLH-475 22 0,2338 0,0755 0,3229 1,80
OmybHLH-129 7 SsabHLH-463 22 0,0184 0,05 2,7174 0,14
OmybHLH-129 7 SsabHLH-464 22 0,027 0,0509 1,8852 0,21
OmybHLH-129 7 SsabHLH-467 22 0,0291 0,0578 1,9863 0,22
OmybHLH-129 7 SsabHLH-468 22 0,1108 0,1519 1,3709 0,85
OmybHLH-130 7 SsabHLH-462 22 0,036 0,0506 1,4056 0,28
OmybHLH-130 7 SsabHLH-475 22 0,2338 0,0755 0,3229 1,80
OmybHLH-130 7 SsabHLH-465 22 0,0185 0,0558 3,0162 0,14
OmybHLH-130 7 SsabHLH-463 22 0,0184 0,05 2,7174 0,14
OmybHLH-130 7 SsabHLH-464 22 0,027 0,0509 1,8852 0,21
OmybHLH-130 7 SsabHLH-269 12 0,177 0,0989 0,5588 1,36
OmybHLH-130 7 SsabHLH-467 22 0,0291 0,0578 1,9863 0,22
OmybHLH-130 7 SsabHLH-468 22 0,1108 0,1519 1,3709 0,85
OmybHLH-131 7 SsabHLH-462 2 0,0298 0,0486 1,6309 0,23
OmybHLH-131 7 SsabHLH-465 22 0,0153 0,0532 3,4771 0,12
OmybHLH-131 7 SsabHLH-269 12 0,1903 0,1045 0,5491 1,46
OmybHLH-131 7 SsabHLH-475 22 0,2338 0,0755 0,3229 1,80
OmybHLH-131 7 SsabHLH-463 22 0,0184 0,05 2,7174 0,14
OmybHLH-131 7 SsabHLH-464 22 0,027 0,0509 1,8852 0,21
OmybHLH-131 7 SsabHLH-467 22 0,0291 0,0578 1,9863 0,22
OmybHLH-131 7 SsabHLH-468 22 0,1108 0,1519 1,3709 0,85
OmybHLH-132 7 SsabHLH-470 22 0,1042 0,0052 0,0499 0,80
OmybHLH-132 7 SsabHLH-469 22 0,1168 0,0195 0,1670 0,90
OmybHLH-132 7 SsabHLH-466 22 0,1168 0,0195 0,1670 0,90
OmybHLH-132 7 SsabHLH-278 12 0,2561 0,0391 0,1527 1,97
OmybHLH-132 7 SsabHLH-277 12 0,2916 0,063 0,2160 2,24
OmybHLH-132 7 SsabHLH-279 12 0,2379 0,0411 0,1728 1,83
OmybHLH-132 7 SsabHLH-353 15 2,059 0,2258 0,1096 15,84
OmybHLH-132 7 SsabHLH-297 13 2,1041 0,1973 0,0938 16,19
OmybHLH-132 7 SsabHLH-352 15 2,059 0,2258 0,1096 15,84
OmybHLH-132 7 SsabHLH-354 15 2,059 0,2258 0,1096 15,84
OmybHLH-132 7 SsabHLH-294 13 2,4171 0,2254 0,0933 18,59
OmybHLH-132 7 SsabHLH-293 13 2,4171 0,2254 0,0933 18,59
OmybHLH-132 7 SsabHLH-295 13 2,4074 0,226 0,0939 18,52
OmybHLH-132 7 SsabHLH-298 13 2,01 0,1891 0,0941 15,46
OmybHLH-132 7 SsabHLH-358 15 2,2773 0,2306 0,1013 17,52
OmybHLH-132 7 SsabHLH-299 13 2,3377 0,1976 0,0845 17,98
OmybHLH-132 7 SsabHLH-355 15 2,2773 0,2306 0,1013 17,52
OmybHLH-133 7 SsabHLH-471 2 0,0475 0,0095 0,2000 0,37
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OmybHLH-133 7 SsabHLH-276 12 0,1699 0,0874 0,5144 1;31
OmybHLH-133 7 SsabHLH-486 22 1,8598 0,2608 0,1402 14,31
OmybHLH-133 7 SsabHLH-263 12 2,0941 0,2284 0,1091 16,11
OmybHLH-133 7 SsabHLH-540 scaffold 2,3096 0,2318 0,1004 17,77
OmybHLH-134 7 SsabHLH-472 22 0,0502 0,0154 0,3068 0,39
OmybHLH-134 7 SsabHLH-274 12 0,1964 0,0665 0,3386 1,51
OmybHLH-134 7 SsabHLH-271 12 0,1964 0,0665 0,3386 1,51
OmybHLH-134 7 SsabHLH-275 12 0,1882 0,0689 0,3661 1,45
OmybHLH-134 7 SsabHLH-281 13 3,8981 0,2547 0,0653 29,99
OmybHLH-134 7 SsabHLH-357 15 3,2539 0,3862 0,1187 25,03
OmybHLH-134 7 SsabHLH-358 15 3,3402 0,3836 0,1148 25,69
OmybHLH-134 7 SsabHLH-356 15 3,2889 0,3867 0,1176 25,30
OmybHLH-134 7 SsabHLH-355 15 3,2913 0,384 0,1167 25,32
OmybHLH-135 7 SsabHLH-472 22 0,0502 0,0154 0,3068 0,39
OmybHLH-135 7 SsabHLH-274 12 0,1964 0,0665 0,3386 1,51
OmybHLH-135 7 SsabHLH-271 12 0,1964 0,0665 0,3386 1,51
OmybHLH-135 7 SsabHLH-275 12 0,1882 0,0689 0,3661 1,45
OmybHLH-135 7 SsabHLH-281 13 3,898 0,2547 0,0653 29,98
OmybHLH-135 7 SsabHLH-357 15 3,2539 0,3862 0,1187 25,03
OmybHLH-135 7 SsabHLH-358 15 3,3402 0,3836 0,1148 25,69
OmybHLH-135 7 SsabHLH-356 15 3,289 0,3867 0,1176 25,30
OmybHLH-135 7 SsabHLH-355 15 3,2913 0,384 0,1167 25,32
OmybHLH-136 7 SsabHLH-474 22 0,1618 0,0132 0,0816 1,24
OmybHLH-136 7 SsabHLH-270 12 0,7666 0,0944 0,1231 5,90
OmybHLH-136 7 SsabHLH-282 13 1,4356 0,1013 0,0706 11,04
OmybHLH-136 7 SsabHLH-350 15 1,4962 0,1107 0,0740 11,51
OmybHLH-137 7 SsabHLH-475 22 0,143 0,04 0,2797 1,10
OmybHLH-137 7 SsabHLH-269 12 0,3098 0,0757 0,2444 2,38
OmybHLH-137 7 SsabHLH-462 22 0,2476 0,0803 0,3243 1,90
OmybHLH-137 7 SsabHLH-465 22 0,2306 0,0816 0,3539 137
OmybHLH-137 7 SsabHLH-463 22 0,2328 0,0718 0,3084 1,79
OmybHLH-137 7 SsabHLH-467 22 0,2478 0,0746 0,3010 1,91
OmybHLH-137 7 SsabHLH-464 22 0,2447 0,0916 0,3743 1,88
OmybHLH-137 7 SsabHLH-468 22 0,3674 0,1692 0,4605 2,83
OmybHLH-138 7 SsabHLH-476 22 0,0333 0,0512 1,5375 0,26
OmybHLH-138 7 SsabHLH-477 22 0,1832 0,1432 0,7817 1,41
OmybHLH-139 7 SsabHLH-479 22 0,0797 0,0203 0,2547 0,61
OmybHLH-139 7 SsabHLH-267 12 0,1901 0,0552 0,2904 1,46
OmybHLH-139 7 SsabHLH-268 12 0,1881 0,0586 0,3115 1,45
OmybHLH-140 7 SsabHLH-479 22 0,1338 0,0656 0,4903 1,03
OmybHLH-140 7 SsabHLH-267 12 0,2582 0,0934 0,3617 1,99
OmybHLH-140 7 SsabHLH-268 12 0,2582 0,0934 0,3617 1,99
OmybHLH-141 7 SsabHLH-479 22 0,0797 0,0203 0,2547 0,61
OmybHLH-141 7 SsabHLH-267 12 0,1901 0,0552 0,2904 1,46
OmybHLH-141 7 SsabHLH-268 12 0,1881 0,0586 0,3115 1,45
OmybHLH-142 7 SsabHLH-480 22 0,0184 0,0221 1,2011 0,14
OmybHLH-142 7 SsabHLH-266 12 0,1643 0,0602 0,3664 1,26
OmybHLH-143 7 SsabHLH-481 22 0,0921 0,0095 0,1031 0,71
OmybHLH-143 7 SsabHLH-482 22 0,0927 0,0096 0,1036 0,71
OmybHLH-143 7 SsabHLH-265 12 0,3066 0,0238 0,0776 2,36
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OmybHLH-144 7 SsabHLH-485 22 0,0656 0,009 0,1372 0,50
OmybHLH-144 7 SsabHLH-264 12 0,3814 0,0353 0,0926 2,93
OmybHLH-144 7 SsabHLH-291 13 3,1005 0,3027 0,0976 23,85
OmybHLH-144 7 SsabHLH-360 15 21,7934 0,2972 0,0136 167,64
OmybHLH-144 7 SsabHLH-508 25 9,5987 0,5226 0,0544 73,84
OmybHLH-144 7 SsabHLH-454 21 11,7589 0,5161 0,0439 90,45
OmybHLH-145 7 SsabHLH-486 22 0,055 0,014 0,2545 0,42
OmybHLH-145 7 SsabHLH-263 12 0,288 0,0815 0,2830 2,22
OmybHLH-145 7 SsabHLH-540 scaffold 0,1834 0,0502 0,2737 1,41
OmybHLH-145 7 SsabHLH-471 22 2 0,2725 0,1443 14,52
OmybHLH-145 7 SsabHLH-276 12 1,8726 0,2949 0,1575 14,40
OmybHLH-146 7 SsabHLH-487 22 0,0779 0,0206 0,2644 0,60
OmybHLH-146 7 SsabHLH-262 12 0,3921 0,0889 0,2267 3,02
OmybHLH-147 7 SsabHLH-488 22 0,1837 0,0041 0,0223 1,41
OmybHLH-147 7 SsabHLH-261 12 0,651 0,0206 0,0316 5,01
OmybHLH-147 7 SsabHLH-351 15 6,3622 0,2312 0,0363 48,94
OmybHLH-147 7 SsabHLH-286 13 50,7325 0,2234 0,0044 390,25
OmybHLH-147 7 SsabHLH-110 5 53,7945 0,2669 0,0050 413,80
OmybHLH-147 7 SsabHLH-451 21 69,0642 0,2849 0,0041 531,26
OmybHLH-147 7 SsabHLH-503 25 55,1791 0,2983 0,0054 424,45
OmybHLH-148 7 SsabHLH-489 22 0,0228 0,0047 0,2061 0,18
OmybHLH-148 7 SsabHLH-260 12 0,1364 0,0552 0,4047 1,05
OmybHLH-148 7 SsabHLH-292 13 3,928 0,1569 0,0399 30,22
OmybHLH-148 7 SsabHLH-359 15 2,9498 0,1834 0,0622 22,69
OmybHLH-149 8 SsabHLH-139 6 0,5692 0,0516 0,0907 4,38
OmybHLH-149 8 SsabHLH-337 15 0,2744 0,1303 0,4749 2,11
OmybHLH-149 8 SsabHLH-415 19 56,7519 0,4018 0,0071 436,55
OmybHLH-150 8 SsabHLH-135 6 0,2493 0,0519 0,2082 1,92
OmybHLH-150 8 SsabHLH-136 6 0,2615 0,0529 0,2023 2,01
OmybHLH-150 8 SsabHLH-338 15 0,2865 0,0833 0,2908 2,20
OmybHLH-150 8 SsabHLH-134 6 0,3155 0,0845 0,2678 2,43
OmybHLH-150 8 SsabHLH-137 6 0,4107 0,0895 0,2179 3,16
OmybHLH-150 8 SsabHLH-138 6 0,3331 0,058 0,1741 2,56
OmybHLH-150 8 SsabHLH-03 1 1,2782 0,1134 0,0887 9,83
OmybHLH-150 8 SsabHLH-08 1 1,3864 0,1051 0,0758 10,66
OmybHLH-150 8 SsabHLH-174 9 1,2424 0,1373 0,1105 9,56
OmybHLH-150 8 SsabHLH-175 9 1,3381 0,1326 0,0991 10,29
OmybHLH-150 8 SsabHLH-519 27 1,5387 0,1092 0,0710 11,84
OmybHLH-150 8 SsabHLH-04 1 2,1833 0,2367 0,1084 16,79
OmybHLH-150 8 SsabHLH-172 9 1,2444 0,1405 0,1129 9,57
OmybHLH-150 8 SsabHLH-05 1 57,7545 0,2239 0,0039 44427
OmybHLH-150 8 SsabHLH-173 9 1,34 0,1358 0,1013 10,31
OmybHLH-150 8 SsabHLH-06 1 57,6768 0,2297 0,0040 443,67
OmybHLH-150 8 SsabHLH-07 1 57,9412 0,2304 0,0040 445,70
OmybHLH-151 8 SsabHLH-136 6 0,2615 0,0529 0,2023 2,01
OmybHLH-151 8 SsabHLH-134 6 0,3155 0,0845 0,2678 2,43
OmybHLH-151 8 SsabHLH-135 6 0,2615 0,0529 0,2023 2,01
OmybHLH-151 8 SsabHLH-136 6 0,3155 0,0845 0,2678 2,43
OmybHLH-151 8 SsabHLH-338 15 03 0,0847 0,2823 2,31
OmybHLH-151 8 SsabHLH-137 6 0,4494 0,1036 0,2305 3,46
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OmybHLH-151 8 SsabHLH-138 6 0,3886 0,0685 0,1763 2,99
OmybHLH-151 8 SsabHLH-03 1 1,4666 0,1161 0,0792 11,28
OmybHLH-151 8 SsabHLH-08 1 1,3864 0,1051 0,0758 10,66
OmybHLH-151 8 SsabHLH-174 9 1,3289 0,1391 0,1047 10,22
OmybHLH-151 8 SsabHLH-175 9 1,3381 0,1326 0,0991 10,29
OmybHLH-151 8 SsabHLH-519 27 1,5495 0,1051 0,0678 11,92
OmybHLH-151 8 SsabHLH-04 1 57,1389 0,2328 0,0041 439,53
OmybHLH-151 8 SsabHLH-172 9 1,332 0,1423 0,1068 10,25
OmybHLH-151 8 SsabHLH-05 il 57,711 0,2239 0,0039 443,93
OmybHLH-151 8 SsabHLH-173 9 1,34 0,1358 0,1013 10,31
OmybHLH-151 8 SsabHLH-06 1 58,055 0,232 0,0040 446,58
OmybHLH-151 8 SsabHLH-07 il 58,43 0,2263 0,0039 449,46
OmybHLH-152 8 SsabHLH-138 6 0,3331 0,058 0,1741 2,56
OmybHLH-152 8 SsabHLH-137 6 0,4107 0,0895 0,2179 3,16
OmybHLH-152 8 SsabHLH-133 6 0,3956 0,093 0,2351 3,04
OmybHLH-152 8 SsabHLH-338 15 0,3751 0,0931 0,2482 2,89
OmybHLH-152 8 SsabHLH-134 6 0,4733 0,1037 0,2191 3,64
OmybHLH-152 8 SsabHLH-03 1 1,2402 0,1106 0,0892 9,54
OmybHLH-152 8 SsabHLH-135 6 0,3331 0,058 0,1741 2,56
OmybHLH-152 8 SsabHLH-08 1 1,3864 0,1051 0,0758 10,66
OmybHLH-152 8 SsabHLH-136 6 0,4136 0,0686 0,1659 3,18
OmybHLH-152 8 SsabHLH-174 9 1,2547 0,1345 0,1072 9,65
OmybHLH-152 8 SsabHLH-175 9 1,3381 0,1326 0,0991 10,29
OmybHLH-152 8 SsabHLH-519 27 1,5387 0,1092 0,0710 11,84
OmybHLH-152 8 SsabHLH-04 1 2,0263 0,2346 0,1158 15,59
OmybHLH-152 8 SsabHLH-172 9 1,2563 0,1377 0,1096 9,66
OmybHLH-152 8 SsabHLH-05 1 57,739 0,2239 0,0039 444,15
OmybHLH-152 8 SsabHLH-173 9 1,34 0,1358 0,1013 10,31
OmybHLH-152 8 SsabHLH-06 1 57,7087 0,2293 0,0040 443,91
OmybHLH-152 8 SsabHLH-07 1 57,9717 0,23 0,0040 445,94
OmybHLH-153 8 SsabHLH-136 6 0,3544 0,0592 0,1670 2,73
OmybHLH-153 8 SsabHLH-137 6 0,4191 0,0948 0,2262 3,22
OmybHLH-153 8 SsabHLH-134 6 0,4191 0,0948 0,2262 3,22
OmybHLH-153 8 SsabHLH-08 ! 1,3864 0,1051 0,0758 10,66
OmybHLH-153 8 SsabHLH-03 1 1,3864 0,1051 0,0758 10,66
OmybHLH-153 8 SsabHLH-175 9 1,3381 0,1326 0,0991 10,29
OmybHLH-153 8 SsabHLH-136 6 0,3544 0,0592 0,1670 2,73
OmybHLH-153 8 SsabHLH-174 9 1,3381 0,1326 0,0991 10,29
OmybHLH-153 8 SsabHLH-135 6 0,3544 0,0592 0,1670 2,73
OmybHLH-153 8 SsabHLH-136 6 0,4191 0,0948 0,2262 3,22
OmybHLH-153 8 SsabHLH-338 15 0,3976 0,0949 0,2387 3,06
OmybHLH-153 8 SsabHLH-519 27 1,5495 0,1051 0,0678 11,92
OmybHLH-153 8 SsabHLH-05 1 57,7117 0,2242 0,0039 443,94
OmybHLH-153 8 SsabHLH-173 9 1,34 0,1358 0,1013 10,31
OmybHLH-153 8 SsabHLH-04 1 57,7578 0,2239 0,0039 444,29
OmybHLH-153 8 SsabHLH-172 9 1,34 0,1358 0,1013 10,31
OmybHLH-153 8 SsabHLH-06 1 58,6315 0,2376 0,0041 451,01
OmybHLH-153 8 SsabHLH-07 1 58,4358 0,2266 0,0039 449,51
OmybHLH-153 8 SsabHLH-341 15 8,0178 1,1359 0,1417 61,68
OmybHLH-153 8 SsabHLH-128 6 7,9487 1,1665 0,1468 61,14
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OmybHLH-153 8 SsabHLH-127 6 7,9486 1,1665 0,1468 61,14
OmybHLH-153 8 SsabHLH-15 2 3,2605 1,2817 0,3931 25,08
OmybHLH-153 8 SsabHLH-14 2 01174 11,624 | 99,0119 0,90
OmybHLH-153 8 SsabHLH-12 2 2,7533 1,2422 0,4512 21,18
OmybHLH-153 8 SsabHLH-13 2 0,1344 13,305 98,9970 1,03
OmybHLH-153 8 SsabHLH-103 5 20,3974 10,385 0,5091 156,90
OmybHLH-153 8 SsabHLH-104 5 8,6428 1,1839 0,1370 66,48
OmybHLH-153 8 SsabHLH-101 5 6,4461 1,1817 0,1833 49,59
OmybHLH-153 8 SsabHLH-102 5 20,3869 10,424 0,5113 156,82
OmybHLH-154 8 SsabHLH-339 15 7,151 1,1831 0,1653 55,05
OmybHLH-154 8 SsabHLH-340 15 6,9251 1,1899 0,1718 53,27
OmybHLH-154 8 SsabHLH-126 9,607 1,2253 0,1275 73,90
OmybHLH-154 8 SsabHLH-125 10,3959 1,2241 0,1177 79,97
OmybHLH-155 8 SsabHLH-339 15 0,0808 0,0092 0,1139 0,62
OmybHLH-155 8 SsabHLH-340 15 0,0893 0,012 0,1344 0,69
OmybHLH-155 8 SsabHLH-126 0,4124 0,0758 0,1838 3,17
OmybHLH-155 8 SsabHLH-125 0,4129 0,0766 0,1855 3,18
OmybHLH-156 8 SsabHLH-340 15 0,0811 0,0092 0,1134 0,62
OmybHLH-156 8 SsabHLH-339 15 0,0897 0,0129 0,1438 0,69
OmybHLH-156 8 SsabHLH-125 6 0,4058 0,0756 0,1863 3,12
OmybHLH-156 8 SsabHLH-126 0,415 0,0768 0,1851 3,19
OmybHLH-157 8 SsabHLH-342 15 0,0595 0,0124 0,2084 0,46
OmybHLH-157 8 SsabHLH-283 13 1,8539 0,1699 0,0916 14,26
OmybHLH-157 8 SsabHLH-169 9 1,9764 0,17 0,0860 15,20
OmybHLH-158 8 SsabHLH-343 15 0,0361 0,0043 0,1191 028
OmybHLH-158 8 SsabHLH-129 6 0,1671 0,0202 0,1209 1,29
OmybHLH-158 8 SsabHLH-521 27 49,7769 0,3789 0,0076 382,90
OmybHLH-158 8 SsabHLH-332 14 46,2376 0,4089 0,0088 35567
OmybHLH-158 8 SsabHLH-523 27 4,796 0,4775 0,0996 36,88
OmybHLH-159 8 SsabHLH-343 15 0,0361 0,0043 0,1191 028
OmybHLH-159 8 SsabHLH-129 6 0,1671 0,0202 0,1209 1,29
OmybHLH-159 8 SsabHLH-521 27 49,7784 0,3788 0,0076 382,91
OmybHLH-159 8 SsabHLH-332 14 47,8324 0,4088 0,0085 367,94
OmybHLH-159 8 SsabHLH-523 27 4,7949 0,4775 0,0996 36,88
OmybHLH-160 8 SsabHLH-344 15 0,1598 0,0406 0,2541 1,23
OmybHLH-160 8 SsabHLH-130 6 0,17 0,0636 0,374 1,31
OmybHLH-161 8 SsabHLH-312 14 0,1312 0,0152 0,1159 1,01
OmybHLH-161 8 SsabHLH-525 29 2,7617 0,1426 0,0516 21,24
OmybHLH-161 8 SsabHLH-406 19 2,227 0,1529 0,0688 17,10
OmybHLH-162 8 SsabHLH-312 14 0,1313 0,0152 0,1158 1,01
OmybHLH-162 8 SsabHLH-525 29 2,7825 0,1411 0,0507 21,40
OmybHLH-162 8 SsabHLH-406 19 2,2227 0,1529 0,0688 17,10
OmybHLH-163 8 SsabHLH-312 14 0,1287 0,0153 0,1189 0,99
OmybHLH-163 8 SsabHLH-525 29 2,7616 0,1419 0,0514 21,24
OmybHLH-163 8 SsabHLH-406 19 2,2227 0,1529 0,0688 17,10
OmybHLH-164 8 SsabHLH-314 14 0,0416 0,0197 0,4736 0,32
OmybHLH-164 8 SsabHLH-30 3 0,2422 0,0787 0,3249 1,86
OmybHLH-164 8 SsabHLH-367 16 2,4022 0,195 0,0812 18,48
OmybHLH-164 8 SsabHLH-168 9 3,5976 0,207 0,0575 27,67
OmybHLH-164 8 SsabHLH-348 15 5,6785 0,3201 0,0564 43,68
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OmybHLH-164 8 SsabHLH-300 13 9,3163 0,3156 0,0339 71,66
OmybHLH-164 8 SsabHLH-349 15 56773 0,3212 0,0566 43,67
OmybHLH-165 8 SsabHLH-314 14 0,289 0,1563 0,5397 2,23
OmybHLH-165 8 SsabHLH-30 3 0,5866 01772 0,3021 4,51
OmybHLH-165 8 SsabHLH-367 16 47,5817 0,2241 0,0047 366,01
OmybHLH-165 8 SsabHLH-168 9 48,4722 0,2201 0,0045 372,86
OmybHLH-165 8 SsabHLH-348 15 49,3638 0,2689 0,0054 379,72
OmybHLH-165 8 SsabHLH-349 15 9,3324 0,295 0,0316 71,79
OmybHLH-165 8 SsabHLH-300 13 23,1183 0,2938 0,0127 177,83
OmybHLH-166 8 SsabHLH-315 14 0,049 0,0088 0,179 0,38
OmybHLH-166 8 SsabHLH-316 14 0,0515 0,009 0,1748 0,40
OmybHLH-166 8 SsabHLH-546 scaffold 0,2115 0,0348 0,1645 1,63
OmybHLH-166 8 SsabHLH-31 3 02177 0,0497 0,2283 1,67
OmybHLH-166 8 SsabHLH-201 10 1,7624 0,3773 0,2141 13,56
OmybHLH-166 8 SsabHLH-366 16 1,5412 0,3434 0,2228 11,86
OmybHLH-167 8 SsabHLH-316 14 0,0515 0,009 0,1748 0,40
OmybHLH-167 8 SsabHLH-315 14 0,0515 0,009 0,1748 0,40
OmybHLH-167 8 SsabHLH-31 3 02177 0,0497 0,2283 1,67
OmybHLH-167 8 SsabHLH-546 scaffold 0,226 0,0358 0,1584 1,74
OmybHLH-167 8 SsabHLH-201 10 1,8254 0,3752 0,2055 14,04
OmybHLH-167 8 SsabHLH-316 14 1,5865 0,3432 0,2163 12,20
OmybHLH-168 8 SsabHLH-317 14 0,0429 0,0199 0,4639 0,33
OmybHLH-168 8 SsabHLH-32 3 0,2043 0,0648 0,3172 1,57
OmybHLH-168 8 SsabHLH-450 20 2,7061 0,2072 0,0766 20,82
OmybHLH-168 8 SsabHLH-200 9 2,2633 0,1992 0,0880 17,41
OmybHLH-169 8 SsabHLH-318 14 0,0216 0,0044 0,2037 0,17
OmybHLH-169 8 SsabHLH-33 3 0,2418 0,0264 0,1092 1,86
OmybHLH-169 8 SsabHLH-410 19 3,7486 0,2175 0,0580 28,84
OmybHLH-169 8 SsabHLH-533 29 2,7179 0,2252 0,0829 20,91
OmybHLH-169 8 SsabHLH-42 3 54,7122 0,4334 0,0079 420,86
OmybHLH-169 8 SsabHLH-284 13 54,1465 0,4032 0,0074 416,51
OmybHLH-170 8 SsabHLH-319 14 0,0493 0 0,0000 0,38
OmybHLH-170 8 SsabHLH-34 3 0,2377 0,0415 0,1746 1,83
OmybHLH-171 8 SsabHLH-320 14 0,0944 0,0232 0,2458 0,73
OmybHLH-171 8 SsabHLH-35 3 0,2337 0,0681 0,2914 1,80
OmybHLH-171 8 SsabHLH-527 29 1,7962 0,3061 0,1704 13,82
OmybHLH-171 8 SsabHLH-414 19 1,9472 0,3248 0,1668 14,98
OmybHLH-172 8 SsabHLH-415 14 0,0557 0,0034 0,0610 0,43
OmybHLH-172 8 SsabHLH-321 14 0,0557 0,0034 0,0610 0,43
OmybHLH-172 8 SsabHLH-322 14 0,0556 0,0034 0,0612 0,43
OmybHLH-172 8 SsabHLH-324 14 0,0566 0,0049 0,0866 0,44
OmybHLH-172 8 SsabHLH-325 14 0,0575 0,0035 0,0609 0,44
OmybHLH-172 8 SsabHLH-323 14 0,1535 0,0375 0,2443 1,18
OmybHLH-172 8 SsabHLH-326 14 0,1586 0,0381 0,2402 1,22
OmybHLH-172 8 SsabHLH-37 3 0,2745 0,0342 0,1246 2,11
OmybHLH-172 8 SsabHLH-36 3 0,2745 0,0342 0,1246 2.1
OmybHLH-172 8 SsabHLH-38 3 0,2754 0,0343 0,1245 2,12
OmybHLH-172 8 SsabHLH-39 3 0,3621 0,0627 0,1732 2,79
OmybHLH-172 8 SsabHLH-40 3 0,3739 0,065 0,1738 2,88
OmybHLH-172 8 SsabHLH-41 3 0,4103 0,078 0,1901 3,16
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OmybHLH-172 8 SsabHLH-207 10 1,625 0,1883 0,1159 12,50
OmybHLH-172 8 SsabHLH-205 10 1,625 0,1883 0,1159 12,50
OmybHLH-172 8 SsabHLH-204 10 1,625 0,1883 0,1159 12,50
OmybHLH-172 8 SsabHLH-202 10 1,625 0,1883 0,1159 12,50
OmybHLH-172 8 SsabHLH-203 10 1,6172 0,1886 0,1166 12,44
OmybHLH-172 8 SsabHLH-209 10 1,5721 0,1916 0,1219 12,09
OmybHLH-172 8 SsabHLH-206 10 1,6189 0,1977 0,1221 12,45
OmybHLH-172 8 SsabHLH-208 10 1,5721 0,1916 0,1219 12,09
OmybHLH-172 8 SsabHLH-210 10 1,6668 0,1871 0,1123 12,82
OmybHLH-173 8 SsabHLH-328 14 0,0722 0,0498 0,6898 0,56
OmybHLH-173 8 SsabHLH-329 14 0,0694 0,0489 0,7046 0,53
OmybHLH-173 8 SsabHLH-330 14 0,0814 0,054 0,6634 0,63
OmybHLH-173 8 SsabHLH-18 2 1,436 0,1969 0,1371 11,05
OmybHLH-173 8 SsabHLH-16 2 1,436 0,1969 0,1371 11,05
OmybHLH-173 8 SsabHLH-97 5 1,6288 0,1862 0,1143 12,53
OmybHLH-173 8 SsabHLH-95 5 1,6288 0,1862 0,1143 12,53
OmybHLH-173 8 SsabHLH-21 2 1,4677 0,1897 0,1292 11,29
OmybHLH-173 8 SsabHLH-17 2 1,4677 0,1897 0,1292 11,29
OmybHLH-173 8 SsabHLH-100 5 1,6846 0,1767 0,1049 12,%
OmybHLH-173 8 SsabHLH-96 5 1,6846 0,1767 0,1049 12,%
OmybHLH-173 8 SsabHLH-19 2 1,5594 0,1955 0,1254 12,00
OmybHLH-173 8 SsabHLH-20 2 1,5594 0,1955 0,1254 12,00
OmybHLH-173 8 SsabHLH-98 S 1,7912 0,1841 0,1028 13,78
OmybHLH-173 8 SsabHLH-99 5 1,7912 0,1841 0,1028 13,78
OmybHLH-174 8 SsabHLH-327 14 0,1154 0,0297 0,2574 0,89
OmybHLH-174 8 SsabHLH-405 19 4,4721 0,3594 0,0804 34,40
OmybHLH-175 9 SsabHLH-401 18 0,0472 0,0332 0,7034 0,36
OmybHLH-175 9 SsabHLH-140 7 0,5012 0,2016 0,4022 3,86
OmybHLH-176 9 SsabHLH-401 18 0,0472 0,0332 0,7034 0,36
OmybHLH-176 9 SsabHLH-140 7 0,5012 0,2016 0,4022 3,86
OmybHLH-177 9 SsabHLH-365 16 0,1763 0,0861 0,4884 1,36
OmybHLH-177 9 SsabHLH-222 10 0,3096 0,1341 0,4331 2,38
OmybHLH-178 9 SsabHLH-345 15 0,039 0,013 0,3333 0,30
OmybHLH-178 9 SsabHLH-288 13 0,2354 0,0746 0,3169 1,81
OmybHLH-179 9 SsabHLH-346 15 0,074 0,0336 0,4541 0,57
OmybHLH-179 9 SsabHLH-287 13 0,2717 0,0886 0,3261 2,09
OmybHLH-179 9 SsabHLH-269 12 1,0428 0,3561 0,3415 8,02
OmybHLH-179 9 SsabHLH-475 22 1,0526 0,324 0,3078 8,10
OmybHLH-180 9 SsabHLH-347 15 0,0438 0,0223 0,5091 0,34
OmybHLH-181 9 SsabHLH-348 15 0,0404 0,0128 0,3168 0,31
OmybHLH-181 9 SsabHLH-349 15 0,045 0,0129 0,2867 0,35
OmybHLH-181 9 SsabHLH-300 13 0,2737 0,0484 0,1768 2,11
OmybHLH-181 9 SsabHLH-168 9 4,5348 0,2622 0,0578 34,88
OmybHLH-181 9 SsabHLH-367 16 4,9342 0,259 0,0525 37,%
OmybHLH-181 9 SsabHLH-30 3 3,2401 0,3205 0,0989 24,92
OmybHLH-181 9 SsabHLH-314 14 7,6166 0,3326 0,0437 58,59
OmybHLH-182 9 SsabHLH-349 15 0,0408 0,0129 0,3162 0,31
OmybHLH-182 9 SsabHLH-348 15 0,045 0,0129 0,2867 0,35
OmybHLH-182 9 SsabHLH-300 13 0,2682 0,0483 0,1801 2,06
OmybHLH-182 9 SsabHLH-168 9 4,5155 0,2629 0,0582 34,73
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OmybHLH-182 9 SsabHLH-367 16 4,9048 0,2597 0,0529 37,73
OmybHLH-182 9 SsabHLH-30 3 3,2009 0,3217 0,1005 24,62
OmybHLH-182 9 SsabHLH-314 14 7,6153 0,3338 0,0438 58,58
OmybHLH-183 9 SsabHLH-350 15 0,026 0,0068 0,2615 0,20
OmybHLH-183 9 SsabHLH-282 13 0,2481 0,049 0,1975 1,91
OmybHLH-183 9 SsabHLH-474 22 1,4762 0,1099 0,0744 11,36
OmybHLH-184 9 SsabHLH-351 15 0,069 0,0024 0,0348 0,53
OmybHLH-184 9 SsabHLH-286 13 0,1663 0,0144 0,0866 1,28
OmybHLH-184 9 SsabHLH-261 12 46,5901 0,205 0,0044 358,39
OmybHLH-184 9 SsabHLH-451 21 62,7863 0,2452 0,0039 482,97
OmybHLH-184 9 SsabHLH-503 25 48,9926 0,2585 0,0053 376,87
OmybHLH-184 9 SsabHLH-110 5 13,7839 0,2493 0,0181 106,03
OmybHLH-185 9 SsabHLH-352 15 0,0485 0,0187 0,3856 0,37
OmybHLH-185 9 SsabHLH-353 15 0,0487 0,0187 0,3840 0,37
OmybHLH-185 9 SsabHLH-354 15 0,0988 0,056 0,5668 0,76
OmybHLH-185 9 SsabHLH-355 15 0,048 0,0181 03771 0,37
OmybHLH-185 9 SsabHLH-356 15 0,0482 0,0181 0,3755 0,37
OmybHLH-185 9 SsabHLH-357 15 0,0485 0,0182 0,3753 0,37
OmybHLH-185 9 SsabHLH-293 13 0,169 0,0553 0,3272 1,30
OmybHLH-185 9 SsabHLH-294 13 0,1696 0,0554 0,3267 1,30
OmybHLH-185 9 SsabHLH-295 13 0,1738 0,0556 0,3199 1,34
OmybHLH-185 9 SsabHLH-358 15 0,1026 0,0578 0,5634 0,79
OmybHLH-185 9 SsabHLH-296 13 0,167 0,0549 0,3287 1,28
OmybHLH-185 9 SsabHLH-297 13 0,1967 0,0774 0,3935 1,51
OmybHLH-185 9 SsabHLH-299 15 0,177 0,0534 0,3017 1,36
OmybHLH-185 9 SsabHLH-298 15 0,1952 0,0787 0,4032 1,50
OmybHLH-185 9 SsabHLH-277 12 1,7141 0,2518 0,1469 13,19
OmybHLH-185 9 SsabHLH-278 12 1,8221 0,2206 0,1211 14,02
OmybHLH-185 9 SsabHLH-279 12 1,8671 0,1912 0,1024 14,36
OmybHLH-185 9 SsabHLH-466 22 1,7671 0,2313 0,1309 13,59
OmybHLH-185 9 SsabHLH-470 22 1,761 0,2272 0,1290 13,55
OmybHLH-185 9 SsabHLH-469 22 1,7883 0,2319 0,1297 13,76
OmybHLH-186 9 SsabHLH-353 15 0,0487 0,0187 0,3840 0,37
OmybHLH-186 9 SsabHLH-352 15 0,0487 0,0187 0,3840 0,37
OmybHLH-186 9 SsabHLH-356 15 0,052 0,019 0,3654 0,40
OmybHLH-186 9 SsabHLH-357 15 0,0485 0,0182 0,3753 0,37
OmybHLH-186 9 SsabHLH-355 15 0,0515 0,0192 0,3728 0,40
OmybHLH-186 9 SsabHLH-354 15 0,0991 0,0561 0,5661 0,76
OmybHLH-186 9 SsabHLH-294 13 0,1696 0,0554 0,3267 1,30
OmybHLH-186 9 SsabHLH-293 13 0,1696 0,0554 0,3267 1,30
OmybHLH-186 9 SsabHLH-295 13 0,1708 0,0555 0,3249 1,31
OmybHLH-186 9 SsabHLH-358 15 0,1058 0,059 0,5577 0,81
OmybHLH-186 9 SsabHLH-296 13 0,1716 0,056 0,3263 1,32
OmybHLH-186 9 SsabHLH-297 13 0,1977 0,0776 0,3925 1,52
OmybHLH-186 9 SsabHLH-299 13 0,1778 0,0535 0,3009 1,37
OmybHLH-186 9 SsabHLH-298 13 0,2009 0,0804 0,4002 1,55
OmybHLH-186 9 SsabHLH-277 12 1,7141 0,2518 0,1469 13,19
OmybHLH-186 9 SsabHLH-278 12 1,8221 0,2206 0,1211 14,02
OmybHLH-186 9 SsabHLH-279 12 1,8671 0,1912 0,1024 14,36
OmybHLH-186 9 SsabHLH-469 22 1,7883 0,2319 0,1297 13,76
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OmybHLH-186 9 SsabHLH-466 22 1,7883 0,2319 0,1297 13,76
OmybHLH-186 9 SsabHLH-470 22 1,7821 0,2278 0,1278 13,71
OmybHLH-187 9 SsabHLH-359 15 0,0391 0,02 0,5115 0,30
OmybHLH-187 9 SsabHLH-292 13 0,2864 0,0636 0,2221 2,20
OmybHLH-187 9 SsabHLH-260 12 2 0,1585 0,0668 18,24
OmybHLH-187 9 SsabHLH-489 12 49,8444 0,1648 0,0033 383,42
OmybHLH-187 9 SsabHLH-522 27 60,445 0,3851 0,0064 464,96
OmybHLH-188 9 SsabHLH-360 15 0,0625 0,0133 0,2128 0,48
OmybHLH-188 9 SsabHLH-291 13 0,3344 0,0744 0,2225 2,57
OmybHLH-188 9 SsabHLH-485 22 32,2377 0,3167 0,0098 247,98
OmybHLH-188 9 SsabHLH-264 12 59,9726 0,3001 0,0050 461,33
OmybHLH-188 9 SsabHLH-508 25 6,0075 0,4958 0,0825 46,21
OmybHLH-188 9 SsabHLH-454 21 10,8981 0,4796 0,0440 83,83
OmybHLH-189 9 SsabHLH-281 13 0,5011 0,1666 0,3325 3,85
OmybHLH-190 10 SsabHLH-253 11 0,4976 0,2693 0,5412 3,83
OmybHLH-190 10 SsabHLH-271 12 6,6895 0,3351 0,0501 51,46
OmybHLH-190 10 SsabHLH-274 12 6,7653 0,3328 0,0492 52,04
OmybHLH-190 10 SsabHLH-472 22 43,2906 0,3232 0,0075 333,00
OmybHLH-190 10 SsabHLH-92 0,1381 0,0045 0,0326 1,06
OmybHLH-190 10 SsabHLH-165 61,2882 0,3024 0,0049 471,45
OmybHLH-190 10 SsabHLH-53 63,5772 0,3049 0,0048 489,06
OmybHLH-191 10 SsabHLH-97 0,0648 0,0213 0,3287 0,50
OmybHLH-191 10 SsabHLH-302 13 0,3259 0,0833 0,2556 2,51
OmybHLH-192 10 SsabHLH-89 0,0354 0,0064 0,1808 0,27
OmybHLH-192 10 SsabHLH-83 0,0354 0,0064 0,1808 0,27
OmybHLH-192 10 SsabHLH-305 13 0,1675 0,0396 0,2364 1,29
OmybHLH-192 10 SsabHLH-303 13 0,1775 0,0424 0,2389 1,37
OmybHLH-192 10 SsabHLH-218 10 8,1851 0,4095 0,0500 62,9
OmybHLH-192 10 SsabHLH-217 10 6,0709 0,4077 0,0672 46,70
OmybHLH-192 10 SsabHLH-490 13 4,8912 0,3919 0,0801 37,62
OmybHLH-192 10 SsabHLH-538 scaffold 8,8339 0,2543 0,0288 67,95
OmybHLH-192 10 SsabHLH-541 scaffold 1,6045 0,1398 0,0871 12,34
OmybHLH-193 10 SsabHLH-89 4 0,0354 0,0064 0,1808 0,27
OmybHLH-193 10 SsabHLH-83 4 0,0354 0,0064 0,1808 0,27
OmybHLH-193 10 SsabHLH-87 4 0,0378 0,0063 0,1667 0,29
OmybHLH-193 10 SsabHLH-305 13 0,1675 0,0396 0,2364 1,29
OmybHLH-193 10 SsabHLH-303 13 0,1775 0,0424 0,2389 1,37
OmybHLH-193 10 SsabHLH-218 10 8,1775 0,4095 0,0501 62,90
OmybHLH-193 10 SsabHLH-217 10 6,0728 0,4077 0,0671 46,71
OmybHLH-193 10 SsabHLH-490 13 4,8912 0,3919 0,0801 37,62
OmybHLH-193 10 SsabHLH-538 scaffold 8,8622 0,2543 0,0287 68,17
OmybHLH-194 10 SsabHLH-89 4 0,0378 0,0063 0,1667 0,29
OmybHLH-194 10 SsabHLH-87 4 0,0354 0,0064 0,1808 0,27
OmybHLH-194 10 SsabHLH-83 4 0,0378 0,0063 0,1667 0,29
OmybHLH-194 10 SsabHLH-88 4 0,0365 0,007 0,1918 0,28
OmybHLH-194 10 SsabHLH-305 13 0,1647 0,0397 0,2410 1,27
OmybHLH-194 10 SsabHLH-303 13 0,1747 0,0424 0,2427 1,34
OmybHLH-194 10 SsabHLH-219 10 6,2773 0,3957 0,0630 48,29
OmybHLH-194 10 SsabHLH-218 10 8,3207 0,3976 0,0478 64,01
OmybHLH-194 10 SsabHLH-211 10 8,3194 0,3976 0,0478 64,00
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OmybHLH-194 10 SsabHLH-217 10 6,2745 0,3957 0,0631 48,27
OmybHLH-194 10 SsabHLH-490 23 5,2816 0,3924 0,0743 40,63
OmybHLH-194 10 SsabHLH-538 scaffold 8,3503 0,2588 0,0310 64,23
OmybHLH-195 10 SsabHLH-89 4 0,0384 0,006 0,1563 0,30
OmybHLH-195 10 SsabHLH-83 4 0,0384 0,006 0,1563 0,30
OmybHLH-195 10 SsabHLH-87 4 0,041 0,0059 0,1439 0,32
OmybHLH-195 10 SsabHLH-88 4 0,0398 0,0066 0,1658 0,31
OmybHLH-195 10 SsabHLH-305 13 0,1694 0,0404 0,2385 1,30
OmybHLH-195 10 SsabHLH-303 13 0,1798 0,0433 0,2408 1,38
OmybHLH-195 10 SsabHLH-219 10 4,9709 0,3975 0,0800 38,24
OmybHLH-195 10 SsabHLH-218 10 4,46 0,4033 0,0904 34,31
OmybHLH-195 10 SsabHLH-217 10 4,9708 0,3975 0,0800 38,24
OmybHLH-195 10 SsabHLH-211 10 4,46 0,4033 0,0904 34,31
OmybHLH-195 10 SsabHLH-490 23 4,3299 0,3873 0,0894 33,31
OmybHLH-195 10 SsabHLH-538 scaffold 8,8228 0,2543 0,0288 67,87
OmybHLH-196 10 SsabHLH-89 4 0,1038 0,0548 0,5279 0,80
OmybHLH-196 10 SsabHLH-83 4 0,1038 0,0548 0,5279 0,80
OmybHLH-196 10 SsabHLH-87 4 0,1075 0,0547 0,5088 0,83
OmybHLH-196 10 SsabHLH-88 4 0,1063 0,0561 0,5278 0,82
OmybHLH-196 10 SsabHLH-305 13 0,233 0,0835 0,3584 1,79
OmybHLH-196 10 SsabHLH-303 13 0,2442 0,0866 0,3546 1,88
OmybHLH-196 10 SsabHLH-218 10 3,9861 0,379 0,0951 30,66
OmybHLH-196 10 SsabHLH-219 10 3,8835 0,3842 0,0989 29,87
OmybHLH-196 10 SsabHLH-217 10 3,8833 0,3842 0,0989 29,87
OmybHLH-196 10 SsabHLH-211 10 3,986 0,379 0,0951 30,66
OmybHLH-196 10 SsabHLH-490 23 4,5889 0,3833 0,0835 35,30
OmybHLH-196 10 SsabHLH-538 scaffold 8,8233 0,2543 0,0288 67,87
OmybHLH-196 10 SsabHLH-65 4 0,0738 0,003 0,0407 0,57
OmybHLH-196 10 SsabHLH-56 4 0,0738 0,003 0,0407 0,57
OmybHLH-196 10 SsabHLH-68 4 0,0746 0,003 0,0402 0,57
OmybHLH-196 10 SsabHLH-63 4 0,0689 0,0018 0,0261 0,53
OmybHLH-196 10 SsabHLH-70 4 0,0807 0,0031 0,0384 0,62
OmybHLH-196 10 SsabHLH-73 4 0,0835 0,0142 0,1701 0,64
OmybHLH-196 10 SsabHLH-64 4 0,0807 0,0031 0,0384 0,62
OmybHLH-196 10 SsabHLH-72 4 0,0816 0,0031 0,0380 0,63
OmybHLH-196 10 SsabHLH-191 9 1,6898 0,1352 0,0800 13,00
OmybHLH-196 10 SsabHLH-493 20 1,8536 0,1475 0,0796 14,26
OmybHLH-196 10 SsabHLH-76 4 0,1116 0,0346 0,3100 0,86
OmybHLH-196 10 SsabHLH-79 4 0,072 0,0058 0,0806 0,55
OmybHLH-196 10 SsabHLH-80 4 0,0688 0,0059 0,0858 0,53
OmybHLH-196 10 SsabHLH-74 4 0,202 0,0933 0,4619 1,55
OmybHLH-196 10 SsabHLH-191 9 1,6786 0,1321 0,0787 12,91
OmybHLH-196 10 SsabHLH-442 20 1,8517 0,1446 0,0781 14,24
OmybHLH-196 10 SsabHLH-81 4 0,071 0,0081 0,1141 0,55
OmybHLH-196 10 SsabHLH-78 4 0,1124 0,0344 0,3060 0,86
OmybHLH-196 10 SsabHLH-75 4 0,2193 0,0871 0,3972 1,69
OmybHLH-196 10 SsabHLH-193 9 1,8621 0,1309 0,0703 14,32
OmybHLH-196 10 SsabHLH-446 20 53,4522 0,1409 0,0026 411,17
OmybHLH-196 10 SsabHLH-443 20 2,0887 0,1431 0,0685 16,07
OmybHLH-196 10 SsabHLH-194 9 1,8575 0,1278 0,0688 14,29
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OmybHLH-196 10 SsabHLH-435 20 17777 | 01458 | 0,0820 13,67
OmybHLH-196 10 SsabHLH-445 20 2,0976 | 01401 | 0,068 16,14
OmybHLH-196 10 SsabHLH-436 20 1,7758 0,145 0,0817 13,66
OmybHLH-196 10 SsabHLH-77 4 02366 | 00909 | 03842 1,82
OmybHLH-196 10 SsabHLH-437 20 2,0668 | 01755 | 0,0849 15,9
OmybHLH-196 10 SsabHLH-438 20 2,057 | 01727 | 00832 15,97
OmybHLH-197 10 SsabHLH-65 4 0,0738 0,003 0,0407 0,57
OmybHLH-197 10 SsabHLH-56 4 0,0738 0,003 0,0407 0,57
OmybHLH-197 10 SsabHLH-68 4 0,0746 0,003 0,0402 0,57
OmybHLH-197 10 SsabHLH-63 4 0,0746 0,003 0,0402 0,57
OmybHLH-197 10 SsabHLH-70 4 00807 | 00031 | 0,038 0,62
OmybHLH-197 10 SsabHLH-73 4 0,085 | 00183 | 01713 0,64
OmybHLH-197 10 SsabHLH-64 4 0,087 | 00031 | 0,084 0,62
OmybHLH-197 10 SsabHLH-72 4 00816 | 00031 | 0,0380 0,63
OmybHLH-197 10 SsabHLH-191 9 16898 | 0135 | 0,0800 13,00
OmybHLH-197 10 SsabHLH-439 20 1856 | 01475 | 0,079 14,26
OmybHLH-197 10 SsabHLH-76 4 01116 | 00346 | 03100 0,86
OmybHLH-197 10 SsabHLH-79 4 0,072 0,0058 | 0,0806 0,55
OmybHLH-197 10 SsabHLH-80 4 0,0688 | 0,005 | 0,0858 0,53
OmybHLH-197 10 SsabHLH-74 4 0,202 0,083 | 04619 1,55
OmybHLH-197 10 SsabHLH-191 9 16898 | 01352 | 0,0800 13,00
OmybHLH-197 10 SsabHLH-439 20 1856 | 01475 | 0,079 14,26
OmybHLH-197 10 SsabHLH-76 2 01116 | 00346 | 03100 0,86
OmybHLH-197 10 SsabHLH-79 4 0,072 0,0058 | 0,0806 0,55
OmybHLH-197 10 SsabHLH-80 4 0,0688 | 0,005 | 0,0858 0,53
OmybHLH-197 10 SsabHLH-74 4 0,202 0,083 | 04619 1,55
OmybHLH-197 10 SsabHLH-192 9 1678 | 01321 | 00787 12,9
OmybHLH-197 10 SsabHLH-442 20 3 01446 | 0,0781 14,24
OmybHLH-197 10 SsabHLH-81 4 0,071 0,0081 0,1141 0,55
OmybHLH-197 10 SsabHLH-78 4 0,1124 0,0344 0,3060 0,86
OmybHLH-197 10 SsabHLH-75 4 02193 | 00871 | 03972 1,69
OmybHLH-197 10 SsabHLH-193 9 18621 | 01309 | 00703 14,32
OmybHLH-197 10 SsabHLH-446 20 2,0887 | 01431 | 0,0685 16,07
OmybHLH-197 10 SsabHLH-443 20 2,0887 | 01431 | 0,0685 16,07
OmybHLH-197 10 SsabHLH-194 9 18575 | 01278 | 0,0688 14,29
OmybHLH-197 10 SsabHLH-435 20 17777 | 01458 | 0,080 13,67
OmybHLH-197 10 SsabHLH-445 20 2,0976 | 01401 | 0,0668 16,14
OmybHLH-197 10 SsabHLH-436 20 1,7754 0,145 0,0817 13,66
OmybHLH-197 10 SsabHLH-77 4 02366 | 00909 | 03842 1,82
OmybHLH-197 10 SsabHLH-437 20 2,0668 | 01755 | 0,0849 15,90
OmybHLH-197 10 SsabHLH-438 20 2,057 | 01727 | 00832 15,97
OmybHLH-198 10 SsabHLH-68 4 0,0746 0,003 0,0402 0,57
OmybHLH-198 10 SsabHLH-65 4 0,0738 0,003 0,0407 0,57
OmybHLH-198 10 SsabHLH-63 4 0,0746 0,003 0,0402 0,57
OmybHLH-198 10 SsabHLH-56 4 0,0738 0,003 0,0407 0,57
OmybHLH-198 10 SsabHLH-72 4 00816 | 00031 | 0,0380 0,63
OmybHLH-198 10 SsabHLH-70 4 0,0807 | 00031 | 0,038 0,62
OmybHLH-198 10 SsabHLH-73 4 0,085 | 00143 | 01713 0,64
OmybHLH-198 10 SsabHLH-64 4 0,0807 0,0031 0,0384 0,62
OmybHLH-198 10 SsabHLH-192 9 1678 | 01321 | 00787 12,91

159




EK-3%iin devamu;

OmybHLH-198 10 SsabHLH-442 20 52,6333 0,1421 0,0027 404,87
OmybHLH-198 10 SsabHLH-191 9 1,6898 0,1352 0,0800 13,00
OmybHLH-198 10 SsabHLH-439 20 1,8536 0,1475 0,079 14,26
OmybHLH-198 10 SsabHLH-79 4 0,072 0,0058 0,0806 0,55
OmybHLH-198 10 SsabHLH-80 4 0,0688 0,0059 0,0858 0,53
OmybHLH-198 10 SsabHLH-76 4 0,1116 0,0346 0,3100 0,86
OmybHLH-198 10 SsabHLH-81 4 0,071 0,0081 0,1141 0,55
OmybHLH-198 10 SsabHLH-78 4 0,1124 0,0344 0,3060 0,86
OmybHLH-198 10 SsabHLH-74 4 0,202 0,0933 0,4619 1,55
OmybHLH-198 10 SsabHLH-75 4 0,2193 0,0871 0,3972 1,69
OmybHLH-198 10 SsabHLH-194 9 1,8575 0,1278 0,0688 14,29
OmybHLH-198 10 SsabHLH-445 20 2,0976 0,1401 0,0668 16,14
OmybHLH-198 10 SsabHLH-436 20 1,7754 0,145 0,0817 13,66
OmybHLH-198 10 SsabHLH-193 9 1,8621 0,1309 0,0703 14,32
OmybHLH-198 10 SsabHLH-446 20 2,0887 0,1431 0,0685 16,07
OmybHLH-198 10 SsabHLH-443 20 2,0887 0,1431 0,0685 16,07
OmybHLH-198 10 SsabHLH-435 20 1,7777 0,1458 0,0820 13,67
OmybHLH-198 10 SsabHLH-77 4 0,2366 0,0909 0,3842 1,82
OmybHLH-198 10 SsabHLH-438 20 2,0757 01727 0,0832 15,97
OmybHLH-198 10 SsabHLH-437 20 2,0668 0,1755 0,0849 15,90
OmybHLH-199 10 SsabHLH-68 4 0,0746 0,003 0,0402 0,57
OmybHLH-199 10 SsabHLH-65 4 0,0746 0,003 0,0402 0,57
OmybHLH-199 10 SsabHLH-63 4 0,0746 0,003 0,0402 0,57
OmybHLH-199 10 SsabHLH-56 4 0,0746 0,003 0,0402 0,57
OmybHLH-199 10 SsabHLH-72 4 0,0816 0,0031 0,0380 0,63
OmybHLH-199 10 SsabHLH-70 4 0,0816 0,0031 0,0380 0,63
OmybHLH-199 10 SsabHLH-73 4 0,0844 0,0145 0,1718 0,65
OmybHLH-199 10 SsabHLH-64 4 0,0816 0,0031 0,0380 0,63
OmybHLH-199 10 SsabHLH-192 9 1,6786 0,1321 0,0787 12,91
OmybHLH-199 10 SsabHLH-442 20 1,8516 0,1446 0,0781 14,24
OmybHLH-199 10 SsabHLH-191 9 1,6786 0,1321 0,0787 12,91
OmybHLH-199 10 SsabHLH-439 20 1,8517 0,1446 0,0781 14,24
OmybHLH-199 10 SsabHLH-79 4 0,0849 0,0242 0,2850 0,65
OmybHLH-199 10 SsabHLH-80 4 0,0883 0,0245 0,2775 0,68
OmybHLH-199 10 SsabHLH-76 4 0,1098 0,0447 0,4071 0,84
OmybHLH-199 10 SsabHLH-81 4 0,073 0,006 0,0822 0,56
OmybHLH-199 10 SsabHLH-78 4 0,1132 0,0353 0,3118 0,87
OmybHLH-199 10 SsabHLH-74 4 0,256 0,097 0,3789 1,97
OmybHLH-199 10 SsabHLH-75 4 0,2049 0,0952 0,4646 1,58
OmybHLH-199 10 SsabHLH-194 9 1,8575 0,1278 0,0688 14,29
OmybHLH-199 10 SsabHLH-445 20 2,0976 0,1401 0,0668 16,14
OmybHLH-199 10 SsabHLH-436 20 1,7754 0,145 0,0817 13,66
OmybHLH-199 10 SsabHLH-193 9 1,8575 0,1278 0,0688 14,29
OmybHLH-199 10 SsabHLH-446 20 2,0976 0,1401 0,0668 16,14
OmybHLH-199 10 SsabHLH-443 20 2,0976 0,1401 0,0668 16,14
OmybHLH-199 10 SsabHLH-435 20 1,7735 0,1428 0,0805 13,64
OmybHLH-199 10 SsabHLH-77 4 0,222 0,0994 0,4477 1,71
OmybHLH-199 10 SsabHLH-438 20 2,0757 01727 0,0832 15,97
OmybHLH-199 10 SsabHLH-437 20 2,0757 01727 0,0832 15,97
OmybHLH-200 10 SsabHLH-70 4 0,0767 0,0031 0,0404 0,59
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OmybHLH-200 10 SsabHLH-72 4 0,0776 0,0031 0,0399 0,60
OmybHLH-200 10 SsabHLH-56 4 0,0807 0,0031 0,0384 0,62
OmybHLH-200 10 SsabHLH-68 4 0,0816 0,0031 0,0380 0,63
OmybHLH-200 10 SsabHLH-63 4 0,0816 0,0031 0,0380 0,63
OmybHLH-200 10 SsabHLH-73 4 0,0915 0,0148 0,1617 0,70
OmybHLH-200 10 SsabHLH-445 20 2,0483 0,1457 0,0711 15,76
OmybHLH-200 10 SsabHLH-77 4 0,2292 0,0909 0,3966 1,76
OmybHLH-200 10 SsabHLH-191 9 1,8358 0,1364 0,0743 14,12
OmybHLH-200 10 SsabHLH-192 9 1,8288 0,1333 0,0729 14,07
OmybHLH-200 10 SsabHLH-76 4 0,1234 0,0362 0,2934 0,95
OmybHLH-200 10 SsabHLH-80 4 0,0776 0,0063 0,0812 0,60
OmybHLH-200 10 SsabHLH-74 4 0,2184 0,0974 0,4460 1,68
OmybHLH-200 10 SsabHLH-81 4 0,08 0,0085 0,1063 0,62
OmybHLH-200 10 SsabHLH-78 4 0,124 0,036 0,2903 0,95
OmybHLH-200 10 SsabHLH-435 20 1,9521 0,1492 0,0764 15,02
OmybHLH-200 10 SsabHLH-436 20 1,9546 0,1462 0,0748 15,04
OmybHLH-201 10 SsabHLH-68 4 0,2264 0,1308 0,5777 1,74
OmybHLH-201 10 SsabHLH-76 4 0,0908 0,0266 0,2930 0,70
OmybHLH-201 10 SsabHLH-80 4 0,075 0,008 0,1067 0,58
OmybHLH-201 10 SsabHLH-74 4 0,1994 0,0692 0,3470 1,53
OmybHLH-201 10 SsabHLH-56 4 0,2362 0,1291 0,5466 1,82
OmybHLH-201 10 SsabHLH-63 4 0,2264 0,1308 0,5777 1,74
OmybHLH-201 10 SsabHLH-78 4 0,0998 0,0298 0,2986 0,77
OmybHLH-201 10 SsabHLH-81 4 0,071 0,0081 0,1141 0,55
OmybHLH-201 10 SsabHLH-70 4 0,2536 0,1344 0,5300 1,95
OmybHLH-201 10 SsabHLH-72 4 0,2433 0,1364 0,5606 1,87
OmybHLH-201 10 SsabHLH-77 4 0,223 0,0797 0,3574 1,72
OmybHLH-201 10 SsabHLH-73 4 0,2447 0,1543 0,6306 1,88
OmybHLH-201 10 SsabHLH-191 9 2,4395 0,2843 0,1165 18,77
OmybHLH-201 10 SsabHLH-192 9 2,3892 02772 0,1160 18,38
OmybHLH-201 10 SsabHLH-435 20 2,2116 0,2972 0,1344 17,01
OmybHLH-201 10 SsabHLH-445 20 2,7737 0,2858 0,1030 21,34
OmybHLH-201 10 SsabHLH-436 20 2,169 0,2904 0,1338 16,69
OmybHLH-202 10 SsabHLH-72 4 0,0776 0,0031 0,0399 0,60
OmybHLH-202 10 SsabHLH-70 4 0,0776 0,0031 0,0399 0,60
OmybHLH-202 10 SsabHLH-68 4 0,0816 0,0031 0,0380 0,63
OmybHLH-202 10 SsabHLH-64 4 0,0776 0,0031 0,0399 0,60
OmybHLH-202 10 SsabHLH-63 4 0,0816 0,0031 0,0380 0,63
OmybHLH-202 10 SsabHLH-56 4 0,0816 0,0031 0,0380 0,63
OmybHLH-202 10 SsabHLH-73 4 0,0926 0,0151 0,1631 0,71
OmybHLH-202 10 SsabHLH-194 9 1,8288 0,1333 0,0729 14,07
OmybHLH-202 10 SsabHLH-445 20 2,0483 0,1457 0,0711 15,76
OmybHLH-202 10 SsabHLH-193 9 1,8288 0,1333 0,0729 14,07
OmybHLH-202 10 SsabHLH-446 20 2,0483 0,1457 0,0711 15,76
OmybHLH-202 10 SsabHLH-77 0,2143 0,0994 0,4638 1,65
OmybHLH-202 10 SsabHLH-192 9 1,8288 0,1333 0,0729 14,07
OmybHLH-202 10 SsabHLH-443 20 2,0483 0,1457 0,0711 15,76
OmybHLH-202 10 SsabHLH-442 20 2,0483 0,1457 0,0711 15,76
OmybHLH-202 10 SsabHLH-191 9 1,8288 0,1333 0,0729 14,07
OmybHLH-202 10 SsabHLH-439 20 2 0,1457 0,0711 15,76
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OmybHLH-202 10 SsabHLH-78 4 0,1252 0,0369 0,2947 0,96
OmybHLH-202 10 SsabHLH-80 4 0,0988 0,0258 0,2611 0,76
OmybHLH-202 10 SsabHLH-79 4 0,0953 0,0254 0,2665 0,73
OmybHLH-202 10 SsabHLH-76 4 0,1216 0,0468 0,3849 0,94
OmybHLH-202 10 SsabHLH-81 4 0,0821 0,003 0,0767 0,63
OmybHLH-202 10 SsabHLH-74 4 0,2756 0,1013 0,3676 2,12
OmybHLH-202 10 SsabHLH-75 4 0,222 0,0994 0,4477 1,71
OmybHLH-202 10 SsabHLH-436 20 1,9546 0,1462 0,0748 15,04
OmybHLH-202 10 SsabHLH-435 20 1,9547 0,1462 0,0748 15,04
OmybHLH-202 10 SsabHLH-438 20 2,3693 0,175 0,0739 18,23
OmybHLH-202 10 SsabHLH-437 20 2,3319 0,175 0,0750 17,94
OmybHLH-203 10 SsabHLH-73 4 0,0647 0,0032 0,0495 0,50
OmybHLH-203 10 SsabHLH-56 4 0,0647 0,0032 0,0495 0,50
OmybHLH-203 10 SsabHLH-65 4 0,0835 0,0142 0,1701 0,64
OmybHLH-203 10 SsabHLH-63 4 0,0654 0,0032 0,0489 0,50
OmybHLH-203 10 SsabHLH-68 4 0,0844 0,0145 0,1718 0,65
OmybHLH-203 10 SsabHLH-64 4 0,0714 0,0033 0,0462 0,55
OmybHLH-203 10 SsabHLH-70 4 0,0915 0,0148 0,1617 0,70
OmybHLH-203 10 SsabHLH-72 4 0,0926 0,0151 0,1631 0,71
OmybHLH-203 10 SsabHLH-79 4 0,0602 0,0063 0,1047 0,46
OmybHLH-203 10 SsabHLH-76 4 0,1 0,0374 0,3740 0,77
OmybHLH-203 10 SsabHLH-80 4 0,0574 0,0064 0,1115 0,44
OmybHLH-203 10 SsabHLH-74 4 0,1919 0,1005 0,5237 1,48
OmybHLH-203 10 SsabHLH-191 9 1,5113 0,1425 0,0943 11,63
OmybHLH-203 10 SsabHLH-439 20 1,6284 0,1492 0,0916 12,53
OmybHLH-203 10 SsabHLH-81 4 0,0592 0,0087 0,1470 0,46
OmybHLH-203 10 SsabHLH-78 0,1017 0,0372 0,3658 0,78
OmybHLH-203 10 SsabHLH-435 20 1,5666 0,1442 0,0920 12,05
OmybHLH-203 10 SsabHLH-192 1,4939 0,1394 0,0933 11,49
OmybHLH-203 10 SsabHLH-75 0,2092 0,094 0,4493 1,61
OmybHLH-203 10 SsabHLH-442 20 1,6147 0,1461 0,0905 12,42
OmybHLH-203 10 SsabHLH-436 20 1,5502 0,1411 0,0910 11,9
OmybHLH-203 10 SsabHLH-193 9 1,6448 0,1382 0,0840 12,65
OmybHLH-203 10 SsabHLH-446 20 1,8004 0,1469 0,0816 13,85
OmybHLH-203 10 SsabHLH-443 20 1,8004 0,1469 0,0816 13,85
OmybHLH-203 10 SsabHLH-194 9 1,6294 0,135 0,0829 12,53
OmybHLH-203 10 SsabHLH-445 20 1,7911 0,1438 0,0803 13,78
OmybHLH-203 10 SsabHLH-77 4 0,246 0,1154 0,4691 1,89
OmybHLH-203 10 SsabHLH-437 20 1,757 0,1756 0,0999 13,52
OmybHLH-203 10 SsabHLH-438 20 1,7426 0,1727 0,0991 13,40
OmybHLH-204 10 SsabHLH-65 4 0,2218 0,1344 0,6060 1,71
OmybHLH-204 10 SsabHLH-68 4 0,2395 0,1313 0,5482 1,84
OmybHLH-204 10 SsabHLH-78 4 0,0921 0,0271 0,2942 0,71
OmybHLH-204 10 SsabHLH-76 4 0,1065 0,0414 0,3887 0,82
OmybHLH-204 10 SsabHLH-79 4 0,0877 0,0185 0,2109 0,67
OmybHLH-204 10 SsabHLH-80 4 0,0748 0,0201 0,2687 0,58
OmybHLH-204 10 SsabHLH-81 4 0,0809 0,006 0,0742 0,62
OmybHLH-204 10 SsabHLH-75 4 0,1988 0,0749 0,3768 1,53
OmybHLH-204 10 SsabHLH-63 4 0,2395 0,1313 0,5482 1,84
OmybHLH-204 10 SsabHLH-74 4 0,18 0,0649 0,3606 1,38
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OmybHLH-204 10 SsabHLH-56 4 0,2218 0,1344 0,6060 1,71
OmybHLH-204 10 SsabHLH-77 4 0,2142 0,0783 0,3655 1,65
OmybHLH-204 10 SsabHLH-72 4 0,2567 0,137 0,5337 1,97
OmybHLH-204 10 SsabHLH-70 4 0,2378 0,1402 0,5896 1,83
OmybHLH-204 10 SsabHLH-73 4 0,2303 0,1603 0,6960 1,77
OmybHLH-204 10 SsabHLH-64 4 0,2378 0,1402 0,5896 1,83
OmybHLH-204 10 SsabHLH-192 9 2,6718 0,2727 0,1021 20,55
OmybHLH-204 10 SsabHLH-442 20 2,4777 0,2794 0,1128 19,06
OmybHLH-204 10 SsabHLH-439 20 2,0681 0,2879 0,1392 1591
OmybHLH-204 10 SsabHLH-194 3,389 0,2716 0,0801 26,07
OmybHLH-204 10 SsabHLH-193 9 2,5476 0,2807 0,1102 19,60
OmybHLH-204 10 SsabHLH-446 20 2,423 0,29 0,1197 18,64
OmybHLH-204 10 SsabHLH-443 20 2,423 0,29 0,1197 18,64
OmybHLH-204 10 SsabHLH-445 20 3,0169 0,281 0,0931 23,21
OmybHLH-204 10 SsabHLH-438 20 1,9533 0,2691 0,1378 15,03
OmybHLH-204 10 SsabHLH-436 20 2,3608 0,2855 0,1209 18,16
OmybHLH-204 10 SsabHLH-437 20 1,7091 0,2775 0,1624 13,15
OmybHLH-204 10 SsabHLH-435 20 1,9939 0,2939 0,1474 1534
OmybHLH-205 10 SsabHLH-76 4 0,0842 0,0238 0,2827 0,65
OmybHLH-205 10 SsabHLH-68 4 0,1036 0,0373 0,3600 0,80
OmybHLH-205 10 SsabHLH-80 4 0,0761 0,0062 0,0815 0,59
OmybHLH-205 10 SsabHLH-74 4 0,1045 0,0227 0,2172 0,80
OmybHLH-205 10 SsabHLH-56 4 0,0908 0,0202 0,2225 0,70
OmybHLH-205 10 SsabHLH-81 4 0,071 0,0081 0,1141 0,55
OmybHLH-205 10 SsabHLH-78 4 0,1022 0,0334 0,3268 0,79
OmybHLH-205 10 SsabHLH-63 4 0,1036 0,0373 0,3600 0,80
OmybHLH-205 10 SsabHLH-70 4 0,1008 0,0212 0,2103 0,78
OmybHLH-205 10 SsabHLH-77 4 0,114 0,0415 0,3640 0,88
OmybHLH-205 10 SsabHLH-73 4 0,0995 0,0376 0,3779 0,77
OmybHLH-205 10 SsabHLH-191 9 1,9115 0,1775 0,0929 14,70
OmybHLH-205 10 SsabHLH-192 9 1,9321 0,1812 0,0938 14,86
OmybHLH-205 10 SsabHLH-435 20 1,8405 0,1901 0,1033 14,16
OmybHLH-205 10 SsabHLH-445 20 2,3133 0,1865 0,0806 17,79
OmybHLH-205 10 SsabHLH-436 20 1,8598 0,1941 0,1044 14,31
OmybHLH-206 10 SsabHLH-65 4 0,0996 0,0237 0,2380 0,77
OmybHLH-206 10 SsabHLH-68 4 0,092 0,0206 0,2239 0,71
OmybHLH-206 10 SsabHLH-78 4 0,0854 0,0242 0,2834 0,66
OmybHLH-206 10 SsabHLH-76 4 0,0892 0,0236 0,2646 0,69
OmybHLH-206 10 SsabHLH-81 4 0,0738 0,0082 0,1111 0,57
OmybHLH-206 10 SsabHLH-74 4 0,0911 0,0256 0,2810 0,70
OmybHLH-206 10 SsabHLH-56 4 0,0996 0,0237 0,2380 0,77
OmybHLH-206 10 SsabHLH-75 4 0,1061 0,0231 0,2177 0,82
OmybHLH-206 10 SsabHLH-63 4 0,092 0,0206 0,2239 0,71
OmybHLH-206 10 SsabHLH-70 4 0,1106 0,0249 0,2251 0,85
OmybHLH-206 10 SsabHLH-72 4 0,1022 0,0217 0,2123 0,79
OmybHLH-206 10 SsabHLH-73 4 0,1068 0,0419 0,3923 0,82
OmybHLH-206 10 SsabHLH-64 4 0,1106 0,0249 0,2251 0,85
OmybHLH-206 10 SsabHLH-192 9 1,8626 0,1645 0,0883 14,33
OmybHLH-206 10 SsabHLH-191 9 2,1041 0,1696 0,0806 16,19
OmybHLH-206 10 SsabHLH-439 20 2,0618 0,1766 0,0857 15,86
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OmybHLH-206 10 SsabHLH-442 20 1,8705 0,1714 0,0916 14,39
OmybHLH-206 10 SsabHLH-193 2,7155 0,1645 0,0606 20,89
OmybHLH-206 10 SsabHLH-194 2,2326 0,1597 0,0715 17,17
OmybHLH-206 10 SsabHLH-446 20 2,5961 0,1742 0,0671 19,97
OmybHLH-206 10 SsabHLH-443 20 2,5961 01742 0,0671 19,97
OmybHLH-206 10 SsabHLH-445 20 2,2351 0,1692 0,0757 17,19
OmybHLH-206 10 SsabHLH-438 20 1,7963 0,1774 0,0988 13,82
OmybHLH-206 10 SsabHLH-437 20 1,959 0,1826 0,0932 15,07
OmybHLH-206 10 SsabHLH-436 20 1,7963 0,1774 0,088 13,82
OmybHLH-206 10 SsabHLH-435 20 1,9589 0,1826 0,0932 15,07
OmybHLH-207 10 SsabHLH-54 4 0,0821 0,0354 0,4312 0,63
OmybHLH-207 10 SsabHLH-164 8 02135 0,0398 0,1864 1,64
OmybHLH-208 10 SsabHLH-54 4 0,0505 0,009 0,1901 0,39
OmybHLH-208 10 SsabHLH-164 8 0,1732 0,0146 0,0843 1,33
OmybHLH-209 10 SsabHLH-165 8 0,0944 0,0001 0,0011 0,73
OmybHLH-209 10 SsabHLH-53 4 0,1093 0,002 0,0183 0,84
OmybHLH-209 10 SsabHLH-92 4 52,9129 0,2999 0,0057 407,02
OmybHLH-210 11 SsabHLH-411 19 0,0587 0,0112 0,1908 0,45
OmybHLH-210 1 SsabHLH-413 19 0,0544 0,0117 0,2151 0,42
OmybHLH-210 11 SsabHLH-532 29 0,1149 0,0352 0,3064 0,88
OmybHLH-210 11 SsabHLH-529 29 0,1149 0,0352 0,3064 0,88
OmybHLH-210 11 SsabHLH-531 29 0,1149 0,0352 0,3064 0,88
OmybHLH-211 11 SsabHLH-411 19 0,0587 0,0112 0,1908 0,45
OmybHLH-211 1 SsabHLH-413 19 0,0544 0,0117 0,2151 0,42
OmybHLH-211 11 SsabHLH-532 29 0,1149 0,0352 0,3064 0,88
OmybHLH-211 11 SsabHLH-529 29 0,1149 0,0352 0,3064 0,88
OmybHLH-211 11 SsabHLH-531 29 0,1149 0,0352 0,3064 0,88
OmybHLH-211 11 SsabHLH-530 29 0,1149 0,0352 0,3064 0,88
OmybHLH-212 1 SsabHLH-410 19 0,0409 0 0,0000 0,31
OmybHLH-212 11 SsabHLH-533 29 0,2101 0,0097 0,0462 1,62
OmybHLH-212 11 SsabHLH-33 3 2,8105 0,227 0,0808 21,62
OmybHLH-212 11 SsabHLH-318 14 3,3996 02238 0,0658 26,15
OmybHLH-212 11 SsabHLH-284 13 61,8504 0,4584 0,0074 47577
OmybHLH-212 11 SsabHLH-42 3 2,099 0,4374 0,2084 16,15
OmybHLH-213 1 SsabHLH-409 19 0,0543 0,0159 0,298 0,42
OmybHLH-213 1 SsabHLH-534 29 0,2041 0,0903 0,4424 1,57
OmybHLH-214 11 SsabHLH-409 19 0,0543 0,0159 0,298 0,42
OmybHLH-214 11 SsabHLH-534 29 0,2041 0,0903 0,4424 1,57
OmybHLH-215 11 SsabHLH-405 19 0,0485 0,0061 0,1258 0,37
OmybHLH-215 1 SsabHLH-327 14 3,6437 0,357 0,0980 28,03
OmybHLH-215 1 SsabHLH-123 6 63,255 0,4614 0,0073 486,58
OmybHLH-215 11 SsabHLH-43 3 63,8172 0,4544 0,0071 490,90
OmybHLH-215 1 SsabHLH-122 6 63,2699 0,4613 0,0073 486,69
OmybHLH-215 11 SsabHLH-508 25 58,9417 0,4427 0,0075 453,40
OmybHLH-215 1 SsabHLH-454 21 58,9063 0,4446 0,0075 453,13
OmybHLH-216 1 SsabHLH-405 19 0,0485 0,0061 0,1258 0,37
OmybHLH-216 11 SsabHLH-327 14 3,6437 0,357 0,0980 28,03
OmybHLH-216 11 SsabHLH-123 6 63,2603 0,4613 0,0073 486,62
OmybHLH-216 11 SsabHLH-43 3 63,8383 0,4542 0,0071 491,06
OmybHLH-216 11 SsabHLH-122 6 63,2684 0,4613 0,0073 486,68

164




EK-3%iin devamu;

OmybHLH-216 11 SsabHLH-508 25 58,9448 0,4427 0,0075 453,42
OmybHLH-216 11 SsabHLH-454 21 58,8936 0,4445 0,0075 453,03
OmybHLH-217 11 SsabHLH-406 19 0,0599 0,0092 0,1536 0,46
OmybHLH-217 11 SsabHLH-525 29 0,2661 0,0542 0,2037 2,05
OmybHLH-217 11 SsabHLH-312 14 5,0857 0,156 0,0308 38,97
OmybHLH-218 11 SsabHLH-420 20 0,0587 0,0075 0,1278 0,45
OmybHLH-219 11 SsabHLH-421 20 0,0809 0,0001 0,0012 0,62
OmybHLH-219 11 SsabHLH-500 21 0,2384 0,0146 0,0612 1,83
OmybHLH-220 11 SsabHLH-421 20 0,0809 0,0001 0,0012 0,62
OmybHLH-220 11 SsabHLH-500 24 0,2384 0,0146 0,0612 1,83
OmybHLH-221 11 SsabHLH-424 20 0,0474 0,0066 0,1392 0,36
OmybHLH-221 11 SsabHLH-425 20 0,0475 0,0067 0,1411 0,37
OmybHLH-221 11 SsabHLH-422 20 0,0474 0,0066 0,1392 0,36
OmybHLH-221 11 SsabHLH-423 20 0,0511 0,0095 0,1859 0,39
OmybHLH-221 11 SsabHLH-498 24 0,197 0,0552 0,2802 1,52
OmybHLH-221 11 SsabHLH-499 24 0,2021 0,0602 0,2979 1,55
OmybHLH-221 11 SsabHLH-301 13 53,1282 0,5032 0,0095 408,68
OmybHLH-221 11 SsabHLH-91 4 53,4956 0,5839 0,0109 411,50
OmybHLH-222 11 SsabHLH-432 20 0,1123 0,015 0,1336 0,86
OmybHLH-222 11 SsabHLH-429 20 0,1123 0,015 0,1336 0,86
OmybHLH-222 11 SsabHLH-430 20 0,1123 0,015 0,1336 0,86
OmybHLH-222 11 SsabHLH-426 20 0,1123 0,015 0,1336 0,86
OmybHLH-222 11 SsabHLH-431 20 0,1128 0,015 0,1330 0,87
OmybHLH-222 11 SsabHLH-427 20 0,1128 0,015 0,1330 0,87
OmybHLH-222 11 SsabHLH-428 20 0,1131 0,015 0,1326 0,87
OmybHLH-222 11 SsabHLH-497 24 0,2787 0,0225 0,0807 2,14
OmybHLH-222 11 SsabHLH-09 1 2,3547 0,42 0,1784 18,11
OmybHLH-222 11 SsabHLH-400 18 3,0025 0,4313 0,1436 23,10
OmybHLH-222 11 SsabHLH-166 8 61,6937 0,3767 0,0061 474,57
OmybHLH-223 11 SsabHLH-432 20 0,1123 0,015 0,1336 0,86
OmybHLH-223 11 SsabHLH-429 20 0,1123 0,015 0,1336 0,86
OmybHLH-223 11 SsabHLH-430 20 0,1123 0,015 0,1336 0,86
OmybHLH-223 11 SsabHLH-426 20 0,1123 0,015 0,1336 0,86
OmybHLH-223 11 SsabHLH-431 20 0,1128 0,015 0,1330 0,87
OmybHLH-223 11 SsabHLH-427 20 0,1128 0,015 0,1330 0,87
OmybHLH-223 11 SsabHLH-428 20 0,1131 0,015 0,1326 0,87
OmybHLH-223 11 SsabHLH-497 24 0,2787 0,0225 0,0807 2,14
OmybHLH-223 11 SsabHLH-09 1 2,3547 0,42 0,1784 18,11
OmybHLH-223 11 SsabHLH-400 18 3,0025 0,4313 0,1436 23,10
OmybHLH-223 11 SsabHLH-166 8 61,7111 0,3766 0,0061 474,70
OmybHLH-224 11 SsabHLH-432 20 0,1121 0,0151 0,1347 0,86
OmybHLH-224 11 SsabHLH-429 20 0,1121 0,0151 0,1347 0,86
OmybHLH-224 11 SsabHLH-430 20 0,1121 0,0151 0,1347 0,86
OmybHLH-224 11 SsabHLH-426 20 0,1121 0,0151 0,1347 0,86
OmybHLH-224 11 SsabHLH-431 20 0,1126 0,0151 0,1341 0,87
OmybHLH-224 11 SsabHLH-428 20 0,113 0,0151 0,1336 0,87
OmybHLH-224 11 SsabHLH-427 20 0,1126 0,0151 0,1341 0,87
OmybHLH-224 11 SsabHLH-497 20 0,2781 0,0227 0,0816 2,14
OmybHLH-224 11 SsabHLH-400 18 2,9437 0,4118 0,1399 22,64
OmybHLH-224 11 SsabHLH-09 1 2,3359 0,4046 0,1732 17,97
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OmybHLH-224 11 SsabHLH-166 8 61,7003 0,3766 0,0061 474,62
OmybHLH-225 11 SsabHLH-431 20 0,1128 0,015 0,1330 0,87
OmybHLH-225 11 SsabHLH-427 20 0,1128 0,015 0,1330 0,87
OmybHLH-225 11 SsabHLH-432 20 0,1128 0,015 0,1330 0,87
OmybHLH-225 11 SsabHLH-429 20 0,1128 0,015 0,1330 0,87
OmybHLH-225 11 SsabHLH-430 20 0,1128 0,015 0,1330 0,87
OmybHLH-225 11 SsabHLH-426 20 0,1128 0,015 0,1330 0,87
OmybHLH-225 11 SsabHLH-428 20 0,1137 0,0151 0,1328 0,87
OmybHLH-225 11 SsabHLH-497 20 0,2802 0,0227 0,0810 2,16
OmybHLH-225 11 SsabHLH-09 1 2,3695 0,4179 0,1764 18,23
OmybHLH-225 11 SsabHLH-400 18 3,0136 0,4293 0,1425 23,18
OmybHLH-225 11 SsabHLH-166 8 61,828 0,3786 0,0061 475,60
OmybHLH-226 11 SsabHLH-434 20 0,0657 0,0079 0,1202 0,51
OmybHLH-227 11 SsabHLH-435 20 0,0719 0,0107 0,1488 0,55
OmybHLH-228 12 SsabHLH-310 13 0,0796 0,012 0,1508 0,61
OmybHLH-228 12 SsabHLH-307 13 0,079 0,012 0,1508 0,61
OmybHLH-228 12 SsabHLH-308 13 0,0796 0,012 0,1508 0,61
OmybHLH-228 12 SsabHLH-311 13 0,0842 0,0123 0,1461 0,65
OmybHLH-228 12 SsabHLH-309 13 0,0842 0,0123 0,1461 0,65
OmybHLH-228 12 SsabHLH-244 11 68,331 0,1803 0,0026 525,62
OmybHLH-228 12 SsabHLH-245 11 83,2179 0,1802 0,0022 640,14
OmybHLH-228 12 SsabHLH-243 11 83,1949 0,1801 0,0022 639,96
OmybHLH-228 12 SsabHLH-242 11 83,2206 0,1802 0,0022 640,16
OmybHLH-228 12 SsabHLH-525 26 65,8308 1,1214 0,0170 506,39
OmybHLH-228 12 SsabHLH-542 scaffold 0,4319 0,1731 0,4008 3,32
OmybHLH-228 12 SsabHLH-514 26 80,339 0,1852 0,0023 618,00
OmybHLH-228 12 SsabHLH-238 10 12,7785 0,277 0,0217 98,30
OmybHLH-228 12 SsabHLH-495 23 3,5471 0,2925 0,0825 27,29
OmybHLH-228 12 SsabHLH-496 23 63,7435 0,2829 0,0044 490,33
OmybHLH-229 12 SsabHLH-303 13 0,0354 0,0098 0,2768 0,27
OmybHLH-229 12 SsabHLH-305 13 0,0311 0,0089 0,2862 0,24
OmybHLH-229 12 SsabHLH-87 4 0,1401 0,0413 0,2948 1,08
OmybHLH-229 12 SsabHLH-83 4 0,1426 0,0412 0,2889 1,10
OmybHLH-229 12 SsabHLH-88 4 0,138 0,0411 0,2978 1,06
OmybHLH-229 12 SsabHLH-89 4 0,1509 0,0419 0,2777 1,16
OmybHLH-229 12 SsabHLH-219 10 14,9348 0,4119 0,0276 114,88
OmybHLH-229 12 SsabHLH-218 10 21,8412 0,4159 0,0190 168,01
OmybHLH-229 12 SsabHLH-217 10 14,9066 0,4119 0,0276 114,67
OmybHLH-229 12 SsabHLH-211 10 21,6738 0,4159 0,0192 166,72
OmybHLH-229 12 SsabHLH-490 23 41 0,4064 0,0100 311,76
OmybHLH-229 12 SsabHLH-538 scaffold 7,2431 0,2594 0,0358 55,72
OmybHLH-230 12 SsabHLH-303 13 0,0344 0,011 0,3198 0,26
OmybHLH-230 12 SsabHLH-87 4 0,1462 0,0413 0,2825 1,12
OmybHLH-230 12 SsabHLH-83 4 0,1489 0,0412 0,2767 1,15
OmybHLH-230 12 SsabHLH-89 4 0,1415 0,0401 0,2834 1,09
OmybHLH-230 12 SsabHLH-219 10 5,6082 0,3993 0,0712 43,14
OmybHLH-230 12 SsabHLH-490 23 31,2761 0,3936 0,0126 240,59
OmybHLH-230 12 SsabHLH-211 10 6,0717 0,4016 0,0661 46,71
OmybHLH-230 12 SsabHLH-217 10 5,608 0,3993 0,0712 43,14
OmybHLH-230 12 SsabHLH-538 scaffold 9,6196 0,2537 0,0264 74,00
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OmybHLH-231 12 SsabHLH-302 13 0,091 0,0215 0,2363 0,70
OmybHLH-231 12 SsabHLH-90 4 0,3555 0,08 0,2250 2,73
OmybHLH-232 12 SsabHLH-301 13 0,0555 0,0056 0,1009 0,43
OmybHLH-232 12 SsabHLH-91 4 0,3614 0,1043 0,2886 2,78
OmybHLH-232 12 SsabHLH-424 20 52,8661 0,5107 0,0097 406,66
OmybHLH-232 12 SsabHLH-422 20 53,046 0,5117 0,0096 408,05
OmybHLH-232 12 SsabHLH-498 24 10,5208 0,518 0,0492 80,93
OmybHLH-232 12 SsabHLH-425 20 52,9253 0,5158 0,0097 407,12
OmybHLH-232 12 SsabHLH-423 20 52,9785 0,5141 0,0097 407,53
OmybHLH-232 12 SsabHLH-499 24 9,3689 0,525 0,0560 72,07
OmybHLH-233 12 SsabHLH-301 13 0,0552 0,0044 0,0797 0,42
OmybHLH-233 12 SsabHLH-91 4 0,5075 0,1719 0,3387 3,90
OmybHLH-233 12 SsabHLH-425 20 53,0852 0,5257 0,0099 40835
OmybHLH-233 12 SsabHLH-424 20 53,0289 0,5205 0,0098 407,91
OmybHLH-233 12 SsabHLH-423 20 53,1367 0,5238 0,0099 408,74
OmybHLH-233 12 SsabHLH-422 20 53,2152 0,5213 0,0098 409,35
OmybHLH-233 12 SsabHLH-499 24 6,9035 0,519 0,0752 53,10
OmybHLH-233 12 SsabHLH-498 24 7,4581 0,512 0,0687 57,37
OmybHLH-234 12 SsabHLH-92 4 0,265 0,0521 0,1966 2,04
OmybHLH-234 12 SsabHLH-165 8 63,3777 0,3348 0,0053 487,52
OmybHLH-234 12 SsabHLH-53 4 63,7964 0,3373 0,0053 490,74
OmybHLH-235 12 SsabHLH-50 3 0,0877 0,0178 0,2030 0,67
OmybHLH-235 12 SsabHLH-116 6 0,0775 0,0129 0,1665 0,60
OmybHLH-235 12 SsabHLH-115 6 0,0775 0,0129 0,1665 0,60
OmybHLH-235 12 SsabHLH-119 6 56,794 0,5421 0,0095 436,88
OmybHLH-235 12 SsabHLH-48 3 56,4729 0,5392 0,0095 434,41
OmybHLH-235 12 SsabHLH-117 6 56,7347 0,548 0,0097 436,42
OmybHLH-235 12 SsabHLH-118 6 56,7736 0,5471 0,0096 436,72
OmybHLH-235 12 SsabHLH-46 3 56,4162 0,5451 0,0097 433,97
OmybHLH-235 12 SsabHLH-47 3 56,4546 0,5441 0,0096 434,27
OmybHLH-235 12 SsabHLH-49 3 56,8433 0,5478 0,0096 437,26
OmybHLH-236 12 SsabHLH-43 3 0,0704 0,006 0,0852 0,54
OmybHLH-236 12 SsabHLH-122 6 0,0841 0,006 0,0713 0,65
OmybHLH-236 12 SsabHLH-123 6 0,0841 0,006 0,0713 0,65
OmybHLH-236 12 SsabHLH-408 19 2,6565 0,1798 0,0677 20,43
OmybHLH-236 12 SsabHLH-403 19 2,3136 0,2166 0,0936 17,80
OmybHLH-236 12 SsabHLH-508 25 56,9566 0,4205 0,0074 438,13
OmybHLH-236 12 SsabHLH-454 21 58,5868 0,4137 0,0071 450,67
OmybHLH-236 12 SsabHLH-405 19 62,8905 0,4771 0,0076 483,77
OmybHLH-236 12 SsabHLH-327 14 69,863 0,5335 0,0076 537,41
OmybHLH-237 12 SsabHLH-45 3 0,0874 0,0069 0,0789 0,67
OmybHLH-237 12 SsabHLH-120 6 0,0821 0,0142 0,1730 0,63
OmybHLH-238 12 SsabHLH-117 6 0,0661 0,0073 0,1104 0,51
OmybHLH-238 12 SsabHLH-46 3 0,0591 0,005 0,0846 0,45
OmybHLH-238 12 SsabHLH-47 3 0,0593 0,005 0,0843 0,46
OmybHLH-238 12 SsabHLH-48 3 0,0594 0,005 0,0842 0,46
OmybHLH-238 12 SsabHLH-118 6 0,0664 0,0073 0,1099 0,51
OmybHLH-238 12 SsabHLH-119 6 0,0664 0,0073 0,1099 0,51
OmybHLH-238 12 SsabHLH-49 3 0,073 0,0145 0,1986 0,56
OmybHLH-239 12 SsabHLH-118 6 0,0664 0,0073 0,1099 0,51
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OmybHLH-239 12 SsabHLH-47 3 0,0593 0,005 0,0843 0,46
OmybHLH-239 12 SsabHLH-46 3 0,0593 0,005 0,0843 0,46
OmybHLH-239 12 SsabHLH-117 6 0,0664 0,0073 0,1099 0,51
OmybHLH-239 12 SsabHLH-48 3 0,0596 0,005 0,0839 0,46
OmybHLH-239 12 SsabHLH-119 6 0,0667 0,0073 0,1094 0,51
OmybHLH-239 12 SsabHLH-49 3 0,0733 0,0146 0,1992 0,56
OmybHLH-240 12 SsabHLH-119 6 0,0664 0,0073 0,1099 0,51
OmybHLH-240 12 SsabHLH-48 3 0,0594 0,005 0,0842 0,46
OmybHLH-240 12 SsabHLH-46 3 0,0594 0,005 0,0842 0,46
OmybHLH-240 12 SsabHLH-117 6 0,0664 0,0073 0,1099 0,51
OmybHLH-240 12 SsabHLH-47 3 0,0596 0,005 0,0839 0,46
OmybHLH-240 12 SsabHLH-118 6 0,0667 0,0073 0,1094 0,51
OmybHLH-240 12 SsabHLH-49 3 0,0733 0,0146 0,1992 0,56
OmybHLH-241 13 SsabHLH-22 2 0,0532 0,0228 0,4286 0,41
OmybHLH-241 13 SsabHLH-24 2 0,0507 0,0228 0,4497 0,39
OmybHLH-241 13 SsabHLH-27 2 0,0436 0,0286 0,6560 0,34
OmybHLH-242 13 SsabHLH-28 2 0,0362 0,0051 0,1409 0,28
OmybHLH-242 13 SsabHLH-254 12 0,1237 0,1237 1,0000 0,95
OmybHLH-242 13 SsabHLH-29 75 0,0354 0,0048 0,1356 0,27
OmybHLH-242 13 SsabHLH-114 0,8064 0,1065 0,1321 6,20
OmybHLH-242 13 SsabHLH-113 0,8064 0,1065 0,1321 6,20
OmybHLH-242 13 SsabHLH-256 12 0,1057 0,0159 0,1504 0,81
OmybHLH-242 13 SsabHLH-535 scaffold 0,2655 0,0845 0,3183 2,04
OmybHLH-242 13 SsabHLH-537 scaffold 0,512 0,1907 0,3725 3,94
OmybHLH-242 13 SsabHLH-258 12 1,7052 0,1037 0,0608 13,12
OmybHLH-242 13 SsabHLH-257 12 1,7052 0,1037 0,0608 13,12
OmybHLH-243 13 SsabHLH-255 12 0,1965 0,1142 0,5812 1,51
OmybHLH-243 13 SsabHLH-25 2 0,0843 0,0512 0,6074 0,65
OmybHLH-243 13 SsabHLH-400 18 1,8699 0,2014 0,1077 14,38
OmybHLH-243 13 SsabHLH-09 1 2,066 0,2513 0,1216 15,89
OmybHLH-243 13 SsabHLH-26 2 0,2837 0,1834 0,6465 2,18
OmybHLH-244 13 SsabHLH-122 6 0,0345 0,0036 0,1043 0,27
OmybHLH-244 13 SsabHLH-123 6 0,0345 0,0036 0,1043 0,27
OmybHLH-244 13 SsabHLH-43 3 0,0937 0,006 0,0640 0,72
OmybHLH-244 13 SsabHLH-403 19 2,2393 0,2051 0,0916 17,23
OmybHLH-244 13 SsabHLH-408 19 2,2831 0,1744 0,0764 17,56
OmybHLH-244 13 SsabHLH-508 25 58,1366 0,3939 0,0068 447,20
OmybHLH-244 13 SsabHLH-454 21 58,3488 0,4016 0,0069 448,84
OmybHLH-244 13 SsabHLH-405 19 62,4205 0,4702 0,0075 480,16
OmybHLH-244 13 SsabHLH-327 14 68,3658 0,5346 0,0078 525,89
OmybHLH-244 13 SsabHLH-368 16 9,6256 0,499 0,0518 74,04
OmybHLH-245 13 SsabHLH-122 0,0345 0,0036 0,1043 0,27
OmybHLH-245 13 SsabHLH-123 0,0345 0,0036 0,1043 0,27
OmybHLH-245 13 SsabHLH-43 3 0,0937 0,006 0,0640 0,72
OmybHLH-245 13 SsabHLH-403 19 2,2393 0,2051 0,0916 17,23
OmybHLH-245 13 SsabHLH-408 19 2,2831 0,1744 0,0764 17,56
OmybHLH-245 13 SsabHLH-508 25 58,1374 0,3939 0,0068 447,21
OmybHLH-245 13 SsabHLH-454 21 55,668 0,4016 0,0072 428,22
OmybHLH-245 13 SsabHLH-405 19 62,4372 0,4701 0,0075 480,29
OmybHLH-245 13 SsabHLH-327 14 68,372 0,5348 0,0078 525,94
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OmybHLH-245 13 SsabHLH-368 16 9,632 0,499 0,0518 74,09
OmybHLH-246 13 SsabHLH-120 6 0,0707 0,0122 0,1726 0,54
OmybHLH-246 13 SsabHLH-45 3 0,0755 0,0119 0,1576 0,58
OmybHLH-247 13 SsabHLH-117 6 0,0606 0,009 0,1485 0,47
OmybHLH-247 13 SsabHLH-46 3 0,0697 0,0078 0,1119 0,54
OmybHLH-247 13 SsabHLH-118 6 0,0607 0,0086 0,1417 0,47
OmybHLH-247 13 SsabHLH-119 6 0,0609 0,009 0,1478 0,47
OmybHLH-247 13 SsabHLH-47 3 0,0698 0,0074 0,1060 0,54
OmybHLH-247 13 SsabHLH-48 3 0,07 0,0078 0,1114 0,54
OmybHLH-247 13 SsabHLH-49 3 0,0863 0,0171 0,1981 0,66
OmybHLH-248 13 SsabHLH-117 6 0,0608 0,009 0,1480 0,47
OmybHLH-248 13 SsabHLH-46 3 0,0699 0,0078 0,1116 0,54
OmybHLH-248 13 SsabHLH-118 6 0,0608 0,0086 0,1414 0,47
OmybHLH-248 13 SsabHLH-119 6 0,061 0,009 0,1475 0,47
OmybHLH-248 13 SsabHLH-47 3 0,07 0,0074 0,1057 0,54
OmybHLH-248 13 SsabHLH-48 3 0,0702 0,0078 0,1111 0,54
OmybHLH-248 13 SsabHLH-49 3 0,0865 0,0171 0,1977 0,67
OmybHLH-249 13 SsabHLH-119 6 0,0609 0,009 0,1478 0,47
OmybHLH-249 13 SsabHLH-48 3 0,07 0,0078 0,1114 0,54
OmybHLH-249 13 SsabHLH-117 6 0,0609 0,009 0,1478 0,47
OmybHLH-249 13 SsabHLH-46 3 0,07 0,0078 0,1114 0,54
OmybHLH-249 13 SsabHLH-118 6 0,0609 0,0086 0,1412 0,47
OmybHLH-249 13 SsabHLH-47 3 0,0701 0,0074 0,1056 0,54
OmybHLH-249 13 SsabHLH-49 3 0,0867 0,0171 0,1972 0,67
OmybHLH-250 13 SsabHLH-257 12 0,2611 0,0598 0,2290 2,01
OmybHLH-250 13 SsabHLH-113 6 0,2353 0,06 0,2550 1,81
OmybHLH-250 13 SsabHLH-258 12 0,3644 0,108 0,2964 2,80
OmybHLH-250 13 SsabHLH-114 6 0,2912 0,1057 0,3630 2,24
OmybHLH-250 13 SsabHLH-256 12 5,108 0,1811 0,0355 39,29
OmybHLH-250 13 SsabHLH-28 2 4,8379 0,1751 0,0362 37,21
OmybHLH-251 13 SsabHLH-113 6 0,3661 0,046 0,1256 2,82
OmybHLH-251 13 SsabHLH-114 0,3866 0,0481 0,1244 2,97
OmybHLH-251 13 SsabHLH-28 2 2,1527 0,1547 0,0719 16,56
OmybHLH-251 13 SsabHLH-257 12 0,2508 0,0306 0,1220 1,93
OmybHLH-251 13 SsabHLH-254 12 4,647 0,1976 0,0425 35,75
OmybHLH-251 13 SsabHLH-258 12 0,2739 0,033 0,1205 2,11
OmybHLH-251 13 SsabHLH-29 2 2,4359 0,176 0,0723 18,74
OmybHLH-251 13 SsabHLH-256 12 2,2332 0,1523 0,0682 17,18
OmybHLH-251 13 SsabHLH-535 scaffold 70,4946 0,2155 0,0031 542,27
OmybHLH-251 13 SsabHLH-537 scaffold 69,2139 0,2994 0,0043 532,41
OmybHLH-252 13 SsabHLH-335 14 0,1321 0,0267 0,2021 1,02
OmybHLH-252 14 SsabHLH-171 9 2,5464 0,3569 0,1402 19,59
OmybHLH-253 14 SsabHLH-333 14 0,0646 0,0256 0,393 0,50
OmybHLH-253 14 SsabHLH-334 14 0,2698 0,1457 0,5400 2,08
OmybHLH-253 14 SsabHLH-451 21 63,8062 0,3278 0,0051 490,82
OmybHLH-253 14 SsabHLH-503 25 61,8531 0,3417 0,0055 475,79
OmybHLH-254 14 SsabHLH-332 14 0,0867 0,0131 0,1511 0,67
OmybHLH-254 14 SsabHLH-521 27 0,2345 0,047 0,2004 1,80
OmybHLH-254 14 SsabHLH-112 5 1,7975 0,2801 0,1558 13,83
OmybHLH-254 14 SsabHLH-539 21 1,893 0,2879 0,1521 14,56
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OmybHLH-255 14 SsabHLH-331 14 0,0503 0,0042 0,0835 0,39
OmybHLH-255 14 SsabHLH-522 27 0,6977 0,0539 0,0773 537
OmybHLH-255 14 SsabHLH-111 5 61,369 0,241 0,0039 472,07
OmybHLH-255 14 SsabHLH-292 13 60,1292 0,3667 0,0061 462,53
OmybHLH-256 14 SsabHLH-330 14 0,0848 0,0001 0,0012 0,65
OmybHLH-256 14 SsabHLH-329 14 0,0848 0,0001 0,0012 0,65
OmybHLH-256 14 SsabHLH-328 14 0,0848 0,0001 0,0012 0,65
OmybHLH-256 14 SsabHLH-99 5 1,4581 0,0613 0,0420 11,22
OmybHLH-256 14 SsabHLH-20 2 1,5064 0,0652 0,0433 11,59
OmybHLH-256 14 SsabHLH-100 5 1,4581 0,0613 0,0420 11,22
OmybHLH-256 14 SsabHLH-97 5 1,4581 0,0613 0,0420 11,22
OmybHLH-256 14 SsabHLH-21 2 1,5064 0,0652 0,0433 11,59
OmybHLH-256 14 SsabHLH-18 2 1,5064 0,0652 0,0433 11,59
OmybHLH-256 14 SsabHLH-98 5 1,4581 0,0613 0,0420 11,22
OmybHLH-256 14 SsabHLH-19 2 1,5064 0,0652 0,0433 11,59
OmybHLH-256 14 SsabHLH-95 5 1,4581 0,0613 0,0420 11,22
OmybHLH-256 14 SsabHLH-96 5 1,4581 0,0613 0,0420 11,22
OmybHLH-256 14 SsabHLH-17 2 1,5064 0,0652 0,0433 11,59
OmybHLH-256 14 SsabHLH-16 2 1,5064 0,0652 0,0433 11,59
OmybHLH-256 14 SsabHLH-194 9 24,5142 0,2841 0,0116 188,57
OmybHLH-256 14 SsabHLH-192 9 24,7282 0,2842 0,0115 190,22
OmybHLH-256 14 SsabHLH-445 20 6,5533 0,2876 0,0439 50,41
OmybHLH-256 14 SsabHLH-442 20 6,5535 0,2876 0,0439 50,41
OmybHLH-256 14 SsabHLH-436 20 6,5541 0,2876 0,0439 50,42
OmybHLH-257 14 SsabHLH-94 5 0,074 0,0204 0,2757 0,57
OmybHLH-258 14 SsabHLH-93 5 0,0971 0,0078 0,0803 0,75
OmybHLH-258 14 SsabHLH-188 9 0,2443 0,0382 0,1564 1,88
OmybHLH-259 14 SsabHLH-188 9 0,1679 0,0179 0,1066 1,29
OmybHLH-259 14 SsabHLH-93 5 0,2648 0,0318 0,1201 2,04
OmybHLH-260 14 SsabHLH-543 scaffold 0,1122 0,0361 0,3217 0,86
OmybHLH-260 14 SsabHLH-189 9 0,2847 0,1571 0,5518 2,19
OmybHLH-261 15 SsabHLH-415 19 0,3326 0,0992 0,2983 2,56
OmybHLH-261 15 SsabHLH-139 6 4,65 0,4667 0,1004 35,77
OmybHLH-262 15 SsabHLH-534 29 0,0544 0,0392 0,7206 0,42
OmybHLH-262 15 SsabHLH-409 19 0,209 0,0923 0,4404 1,61
OmybHLH-263 15 SsabHLH-534 29 0,0544 0,0392 0,7206 0,42
OmybHLH-263 15 SsabHLH-409 19 0,209 0,0923 0,4404 1,61
OmybHLH-264 15 SsabHLH-534 29 0,0544 0,0392 0,7206 0,42
OmybHLH-264 15 SsabHLH-409 19 0,209 0,0923 0,4404 1,61
OmybHLH-265 15 SsabHLH-534 29 0,0544 0,0392 0,7206 0,42
OmybHLH-266 15 SsabHLH-534 29 0,0544 0,0392 0,7206 0,42
OmybHLH-267 15 SsabHLH-533 29 0,0887 0,0048 0,0541 0,68
OmybHLH-267 15 SsabHLH-410 19 0,232 0,0065 0,0280 1,78
OmybHLH-267 15 SsabHLH-33 3 2,4909 0,234 0,0939 19,16
OmybHLH-267 15 SsabHLH-318 14 2,4664 02528 0,1025 18,97
OmybHLH-267 15 SsabHLH-284 13 61,5465 0,4514 0,0073 473,43
OmybHLH-267 15 SsabHLH-42 3 60,1564 0,4229 0,0070 462,74
OmybHLH-268 15 SsabHLH-529 29 0,0604 0,0221 0,3659 0,46
OmybHLH-268 15 SsabHLH-531 29 0,0604 0,0221 0,3659 0,46
OmybHLH-268 15 SsabHLH-532 29 0,0604 0,0221 0,3659 0,46
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OmybHLH-268 15 SsabHLH-530 29 0,0604 0,0221 0,3659 0,46
OmybHLH-268 15 SsabHLH-411 19 0,1232 0,0347 0,2817 0,95
OmybHLH-268 15 SsabHLH-413 19 0,1192 0,0366 0,3070 0,92
OmybHLH-268 15 SsabHLH-529 29 0,0466 0,0078 0,1674 0,36
OmybHLH-268 15 SsabHLH-530 29 0,0466 0,0078 0,1674 0,36
OmybHLH-269 15 SsabHLH-531 29 0,0466 0,0078 0,1674 0,36
OmybHLH-269 15 SsabHLH-532 29 0,0466 0,0078 0,1674 0,36
OmybHLH-269 15 SsabHLH-411 19 0,1232 0,0347 0,2817 0,95
OmybHLH-269 15 SsabHLH-413 19 0,1192 0,0366 0,3070 0,92
OmybHLH-270 15 SsabHLH-527 29 0,0799 0,0086 0,1076 0,61
OmybHLH-270 15 SsabHLH-414 19 0,4175 0,0635 0,1521 3,21
OmybHLH-270 15 SsabHLH-320 14 1,7986 0,2894 0,1609 13,84
OmybHLH-270 15 SsabHLH-35 3 2,024 0,3161 0,1562 15,57
OmybHLH-270 15 SsabHLH-545 scaffold 14,7411 0,57 0,0387 113,39
OmybHLH-270 15 SsabHLH-375 17 5,5931 0,6824 0,1220 43,02
OmybHLH-270 15 SsabHLH-374 17 5,4408 0,6806 0,1251 41,85
OmybHLH-270 15 SsabHLH-370 16 4,5955 0,6836 0,1488 35,35
OmybHLH-270 15 SsabHLH-451 21 65,4082 0,7983 0,0122 503,14
OmybHLH-271 15 SsabHLH-55 4 0,0584 0,0113 0,1935 0,45
OmybHLH-272 15 SsabHLH-55 4 0,0589 0,0113 0,1919 0,45
OmybHLH-273 15 SsabHLH-380 17 0,0687 0,0154 0,2242 0,53
OmybHLH-273 15 SsabHLH-379 17 0,1251 0,0577 0,4612 0,96
OmybHLH-273 15 SsabHLH-382 17 0,0696 0,0156 0,2241 0,54
OmybHLH-273 15 SsabHLH-144 7 0,1418 0,0203 0,1432 1,09
OmybHLH-273 15 SsabHLH-386 17 0,1251 0,0464 0,3709 0,96
OmybHLH-273 15 SsabHLH-146 7 0,1437 0,0205 0,1427 1,11
OmybHLH-273 15 SsabHLH-378 17 0,1316 0,0574 0,4362 1,01
OmybHLH-273 15 SsabHLH-383 17 0,0888 0,0328 0,3694 0,68
OmybHLH-273 15 SsabHLH-381 17 0,1251 0,0464 0,3709 0,96
OmybHLH-273 15 SsabHLH-377 17 0,1251 0,0577 0,4612 0,96
OmybHLH-273 15 SsabHLH-144 7 0,1418 0,0203 0,1432 1,09
OmybHLH-273 15 SsabHLH-147 7 0,1744 0,0348 0,1995 1,34
OmybHLH-273 15 SsabHLH-149 7 0,1479 0,0201 0,1359 1,14
OmybHLH-273 15 SsabHLH-148 7 0,1694 0,0366 0,2161 1,30
OmybHLH-273 15 SsabHLH-145 7 0,2167 0,0498 0,2298 1,67
OmybHLH-273 15 SsabHLH-142 7 0,2281 0,0597 0,2617 1,75
OmybHLH-273 15 SsabHLH-384 17 0,07 0,0177 0,2529 0,54
OmybHLH-273 15 SsabHLH-150 7 0,1622 0,0195 0,1202 1,25
OmybHLH-274 15 SsabHLH-387 17 0,1077 0,0021 0,0195 0,83
OmybHLH-274 15 SsabHLH-153 7 0,149 0,0042 0,0282 1,15
OmybHLH-274 15 SsabHLH-364 16 7,4027 0,2736 0,0370 56,94
OmybHLH-274 15 SsabHLH-223 10 9,9144 0,281 0,0283 76,26
OmybHLH-275 15 SsabHLH-154 7 0,0741 0,0036 0,0486 0,57
OmybHLH-275 15 SsabHLH-388 17 0,0778 0,0128 0,1645 0,60
OmybHLH-276 15 SsabHLH-389 17 0,0509 0,0055 0,1081 0,39
OmybHLH-276 15 SsabHLH-155 7 0,0554 0,02 0,3610 0,43
OmybHLH-277 15 SsabHLH-156 7 0,0728 0,0366 0,5027 0,56
OmybHLH-277 15 SsabHLH-157 7 0,073 0,0366 0,5014 0,56
OmybHLH-277 15 SsabHLH-158 7 0,0727 0,0375 0,5158 0,56
OmybHLH-277 15 SsabHLH-390 17 0,0972 0,0253 0,2603 0,75
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OmybHLH-277 15 SsabHLH-159 7 0,0744 0,0367 0,4933 0,57
OmybHLH-277 15 SsabHLH-392 17 0,0976 0,0254 0,2602 0,75
OmybHLH-277 15 SsabHLH-393 17 0,0971 0,0262 0,2698 0,75
OmybHLH-277 15 SsabHLH-394 17 0,097 0,0252 0,2606 0,74
OmybHLH-277 15 SsabHLH-397 17 0,1031 0,0192 0,1862 0,79
OmybHLH-277 15 SsabHLH-395 17 0,0987 0,0246 0,2492 0,76
OmybHLH-277 15 SsabHLH-396 17 0,0986 0,0255 0,2586 0,76
OmybHLH-277 15 SsabHLH-160 7 0,0741 0,0306 0,4130 0,57
OmybHLH-277 15 SsabHLH-162 7 0,0875 0,052 0,5943 0,67
OmybHLH-277 15 SsabHLH-225 10 1,8687 0,2591 0,1387 14,37
OmybHLH-277 15 SsabHLH-226 10 1,8293 0,2488 0,1360 14,07
OmybHLH-277 15 SsabHLH-228 10 2,0774 0,2505 0,1206 15,98
OmybHLH-277 15 SsabHLH-227 10 2,0033 0,2548 0,1272 15,41
OmybHLH-277 15 SsabHLH-229 10 1,8804 0,2267 0,1206 14,46
OmybHLH-277 15 SsabHLH-230 10 1,8478 0,2336 0,1264 14,21
OmybHLH-277 15 SsabHLH-233 10 52,9836 0,4167 0,0079 407,57
OmybHLH-277 15 SsabHLH-234 10 53,1207 0,4143 0,0078 408,62
OmybHLH-277 15 SsabHLH-231 10 53,2255 0,4136 0,0078 409,43
OmybHLH-277 15 SsabHLH-235 10 53,7643 0,3749 0,0070 413,57
OmybHLH-277 15 SsabHLH-232 10 53,2958 0,4101 0,0077 409,97
OmybHLH-277 15 SsabHLH-361 16 54,8063 0,385 0,0070 421,59
OmybHLH-277 15 SsabHLH-241 11 52,5256 0,3926 0,0075 404,04
OmybHLH-277 15 SsabHLH-239 11 52,8456 0,4009 0,0076 406,50
OmybHLH-277 15 SsabHLH-512 26 52,211 0,4042 0,0077 401,62
OmybHLH-278 15 SsabHLH-157 7 0,073 0,0366 0,5014 0,56
OmybHLH-278 15 SsabHLH-158 7 0,073 0,0375 0,5137 0,56
OmybHLH-278 15 SsabHLH-392 17 0,0976 0,0254 0,2602 0,75
OmybHLH-278 15 SsabHLH-158 7 0,073 0,0375 0,5137 0,56
OmybHLH-278 15 SsabHLH-390 17 0,0976 0,0254 0,2602 0,75
OmybHLH-278 15 SsabHLH-159 7 0,0747 0,0368 0,4926 0,57
OmybHLH-278 15 SsabHLH-393 17 0,0975 0,0262 0,2687 0,75
OmybHLH-278 15 SsabHLH-394 17 0,0971 0,0252 0,2595 0,75
OmybHLH-278 15 SsabHLH-397 17 0,1035 0,0192 0,1855 0,80
OmybHLH-278 15 SsabHLH-395 17 0,0991 0,0246 0,2482 0,76
OmybHLH-278 15 SsabHLH-396 17 0,099 0,0255 0,2576 0,76
OmybHLH-278 15 SsabHLH-160 7 0,0744 0,0307 0,4126 0,57
OmybHLH-278 15 SsabHLH-162 7 0,0879 0,0521 0,5927 0,68
OmybHLH-278 15 SsabHLH-225 10 1,8212 0,2572 0,1412 14,01
OmybHLH-278 15 SsabHLH-226 10 1,7828 0,2469 0,1385 13,71
OmybHLH-278 15 SsabHLH-227 10 1,9452 0,2528 0,1300 14,9
OmybHLH-278 15 SsabHLH-228 10 2,0132 0,2486 0,1235 15,49
OmybHLH-278 15 SsabHLH-229 10 1,8236 0,2246 0,1232 14,03
OmybHLH-278 15 SsabHLH-230 10 1,7911 0,2314 0,1292 13,78
OmybHLH-278 15 SsabHLH-233 10 52,9881 0,4142 0,0078 407,60
OmybHLH-278 15 SsabHLH-234 10 53,1266 0,4117 0,0077 408,67
OmybHLH-278 15 SsabHLH-231 10 53,2082 0,4111 0,0077 409,29
OmybHLH-278 15 SsabHLH-235 10 53,7507 0,3724 0,0069 413,47
OmybHLH-278 15 SsabHLH-232 10 53,3 0,4076 0,0076 410,00
OmybHLH-278 15 SsabHLH-361 16 54,8054 0,3822 0,0070 421,58
OmybHLH-278 15 SsabHLH-241 11 52,6068 0,3909 0,0074 404,67

172




EK-3%iin devamu;

OmybHLH-278 15 SsabHLH-239 11 52,925 0,3992 0,0075 407,12
OmybHLH-278 15 SsabHLH-512 26 52,193 0,4015 0,0077 401,48
OmybHLH-279 15 SsabHLH-157 7 0,073 0,0366 0,5014 0,56
OmybHLH-279 15 SsabHLH-158 7 0,073 0,0375 0,5137 0,56
OmybHLH-279 15 SsabHLH-392 17 0,0976 0,0254 0,2602 0,75
OmybHLH-279 15 SsabHLH-158 7 0,073 0,0375 0,5137 0,56
OmybHLH-279 15 SsabHLH-390 17 0,0976 0,0254 0,2602 0,75
OmybHLH-279 15 SsabHLH-159 7 0,0747 0,0368 0,4926 0,57
OmybHLH-279 15 SsabHLH-393 17 0,0975 0,0262 0,2687 0,75
OmybHLH-279 15 SsabHLH-394 17 0,0971 0,0252 0,2595 0,75
OmybHLH-279 15 SsabHLH-397 17 0,1035 0,0192 0,1855 0,80
OmybHLH-279 15 SsabHLH-395 17 0,0991 0,0246 0,2482 0,76
OmybHLH-279 15 SsabHLH-396 17 0,099 0,0255 0,2576 0,76
OmybHLH-279 15 SsabHLH-160 7 0,0744 0,0307 0,4126 0,57
OmybHLH-279 15 SsabHLH-162 7 0,0879 0,0521 0,5927 0,68
OmybHLH-279 15 SsabHLH-225 10 1,8212 0,2572 0,1412 14,01
OmybHLH-279 15 SsabHLH-226 10 1,7828 0,2469 0,1385 13,71
OmybHLH-279 15 SsabHLH-227 10 1,9452 0,2528 0,1300 14,9
OmybHLH-279 15 SsabHLH-228 10 2,0132 0,2486 0,1235 15,49
OmybHLH-279 15 SsabHLH-229 10 1,8236 0,2246 0,1232 14,03
OmybHLH-279 15 SsabHLH-230 10 1,7911 0,2314 0,1292 13,78
OmybHLH-279 15 SsabHLH-233 10 52,9881 0,4142 0,0078 407,60
OmybHLH-279 15 SsabHLH-234 10 53,1266 0,4117 0,0077 408,67
OmybHLH-279 15 SsabHLH-231 10 53,2082 0,4111 0,0077 409,29
OmybHLH-279 15 SsabHLH-235 10 53,7507 0,3724 0,0069 413,47
OmybHLH-279 15 SsabHLH-232 10 53,3 0,4076 0,0076 410,00
OmybHLH-279 15 SsabHLH-361 16 54,8054 0,3822 0,0070 421,58
OmybHLH-279 15 SsabHLH-241 11 52,6068 0,3909 0,0074 404,67
OmybHLH-279 15 SsabHLH-239 11 52,925 0,3992 0,0075 407,12
OmybHLH-279 15 SsabHLH-512 26 52,193 0,4015 0,0077 401,48
OmybHLH-280 15 SsabHLH-157 7 0,073 0,0366 0,5014 0,56
OmybHLH-280 15 SsabHLH-158 7 0,073 0,0375 0,5137 0,56
OmybHLH-280 15 SsabHLH-392 17 0,0976 0,0254 0,2602 0,75
OmybHLH-280 15 SsabHLH-158 7 0,073 0,0375 0,5137 0,56
OmybHLH-280 15 SsabHLH-390 17 0,0976 0,0254 0,2602 0,75
OmybHLH-280 15 SsabHLH-159 7 0,0747 0,0368 0,4926 0,57
OmybHLH-280 15 SsabHLH-393 17 0,0975 0,0262 0,2687 0,75
OmybHLH-280 15 SsabHLH-394 17 0,0971 0,0252 0,2595 0,75
OmybHLH-280 15 SsabHLH-397 17 0,1035 0,0192 0,1855 0,80
OmybHLH-280 15 SsabHLH-395 17 0,0991 0,0246 0,2482 0,76
OmybHLH-280 15 SsabHLH-396 17 0,099 0,0255 0,2576 0,76
OmybHLH-280 15 SsabHLH-160 7 0,0744 0,0307 0,4126 0,57
OmybHLH-280 15 SsabHLH-162 7 0,0879 0,0521 0,5927 0,68
OmybHLH-280 15 SsabHLH-225 10 1,8212 0,2572 0,1412 14,01
OmybHLH-280 15 SsabHLH-226 10 1,7828 0,2469 0,1385 13,71
OmybHLH-280 15 SsabHLH-227 10 1,9452 0,2528 0,1300 14,%
OmybHLH-280 15 SsabHLH-228 10 2,0132 0,2486 0,1235 15,49
OmybHLH-280 15 SsabHLH-229 10 1,8236 0,2246 0,1232 14,03
OmybHLH-280 15 SsabHLH-230 10 1,7911 0,2314 0,1292 13,78
OmybHLH-280 15 SsabHLH-233 10 52,9881 0,4142 0,0078 407,60
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OmybHLH-280 15 SsabHLH-234 10 53,1266 | 0,4117 0,0077 408,67
OmybHLH-280 15 SsabHLH-231 10 53,2082 | 04111 0,0077 409,29
OmybHLH-280 15 SsabHLH-235 10 53,7507 | 03724 0,0069 413,47
OmybHLH-280 15 SsabHLH-232 10 53,3 0,4076 0,0076 410,00
OmybHLH-280 15 SsabHLH-361 16 54,8054 | 0,3822 0,0070 421,58
OmybHLH-280 15 SsabHLH-241 11 52,6068 | 0,3909 0,0074 404,67
OmybHLH-280 15 SsabHLH-239 11 52,925 0,3992 0,0075 407,12
OmybHLH-280 15 SsabHLH-512 26 52,193 0,4015 0,0077 401,48
OmybHLH-281 15 SsabHLH-157 7 0,073 0,0366 0,5014 0,56
OmybHLH-281 15 SsabHLH-158 7 0,073 0,0375 0,5137 0,56
OmybHLH-281 15 SsabHLH-392 17 0,0976 0,0254 0,2602 0,75
OmybHLH-281 15 SsabHLH-158 7 0,073 0,0375 0,5137 0,56
OmybHLH-281 15 SsabHLH-390 17 0,0976 0,0254 0,2602 0,75
OmybHLH-281 15 SsabHLH-159 7 0,0747 0,0368 0,4926 0,57
OmybHLH-281 15 SsabHLH-393 17 0,0975 0,0262 0,2687 0,75
OmybHLH-281 15 SsabHLH-394 17 0,0971 0,0252 0,2595 0,75
OmybHLH-281 15 SsabHLH-397 17 0,1035 0,0192 0,1855 0,80
OmybHLH-281 15 SsabHLH-395 17 0,0991 0,0246 0,2482 0,76
OmybHLH-281 15 SsabHLH-396 17 0,099 0,0255 0,2576 0,76
OmybHLH-281 15 SsabHLH-160 7 0,0744 0,0307 0,4126 0,57
OmybHLH-281 15 SsabHLH-162 7 0,0879 0,0521 0,5927 0,68
OmybHLH-281 15 SsabHLH-225 10 1,8212 0,2572 0,1412 14,01
OmybHLH-281 15 SsabHLH-226 10 1,7828 0,2469 0,1385 13,71
OmybHLH-281 15 SsabHLH-227 10 1,9452 0,2528 0,1300 14,9
OmybHLH-281 15 SsabHLH-228 10 2,0132 0,2486 0,1235 15,49
OmybHLH-281 15 SsabHLH-229 10 1,8236 0,2246 0,1232 14,03
OmybHLH-281 15 SsabHLH-230 10 1,7911 0,2314 0,1292 13,78
OmybHLH-281 15 SsabHLH-233 10 52,9881 | 0,4142 0,0078 407,60
OmybHLH-281 15 SsabHLH-234 10 53,1266 | 0,4117 0,0077 408,67
OmybHLH-281 15 SsabHLH-231 10 53,2082 | 0,4111 0,0077 409,29
OmybHLH-281 15 SsabHLH-235 10 53,7507 | 0,3724 0,0069 413,47
OmybHLH-281 15 SsabHLH-232 10 53,3 0,4076 0,0076 410,00
OmybHLH-281 15 SsabHLH-361 16 54,8054 | 0,3822 0,0070 421,58
OmybHLH-281 15 SsabHLH-241 11 52,6068 | 0,3909 0,0074 404,67
OmybHLH-281 15 SsabHLH-239 11 52,925 0,3992 0,0075 407,12
OmybHLH-281 15 SsabHLH-512 26 52,193 0,4015 0,0077 401,48
OmybHLH-282 16 SsabHLH-407 19 0,0619 0,0334 0,5396 0,48
OmybHLH-283 16 SsabHLH-408 19 0,0147 0,0021 0,1429 0,11
OmybHLH-283 16 SsabHLH-403 19 0,2604 0,0424 0,1628 2,00
OmybHLH-283 16 SsabHLH-122 6 2,3609 0,1789 0,0758 18,16
OmybHLH-283 16 SsabHLH-123 6 2,332 01712 0,0734 17,94
OmybHLH-283 16 SsabHLH-43 3 2,3741 0,1807 0,0761 18,26
OmybHLH-283 16 SsabHLH-454 21 48,6841 | 0,4247 0,0087 374,49
OmybHLH-283 16 SsabHLH-508 25 11,93 0,4164 0,0349 91,77
OmybHLH-284 16 SsabHLH-289 13 0,0678 0,0265 0,3909 0,52
OmybHLH-284 16 SsabHLH-290 13 0,5118 0,1079 0,2108 3,94
OmybHLH-285 16 SsabHLH-290 13 0,0782 0,0285 0,3645 0,60
OmybHLH-285 16 SsabHLH-289 13 0,4998 0,1241 0,2483 3,84
OmybHLH-286 16 SsabHLH-300 13 0,0846 0,0128 0,1513 0,65
OmybHLH-286 16 SsabHLH-349 15 0,2109 0,0471 0,2233 1,62
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OmybHLH-286 16 SsabHLH-348 15 0,2109 0,0471 0,2233 1,62
OmybHLH-286 16 SsabHLH-168 9 12,4259 02528 0,0203 95,58
OmybHLH-286 16 SsabHLH-367 16 10,4549 0,2597 0,0248 80,42
OmybHLH-286 16 SsabHLH-30 3 4,3488 0,3444 0,0792 33,45
OmybHLH-286 16 SsabHLH-314 14 11 0,3238 0,0287 86,88
OmybHLH-287 16 SsabHLH-291 13 0,0551 0,0047 0,0853 0,42
OmybHLH-287 16 SsabHLH-360 15 0,314 0,0711 0,2264 2,82
OmybHLH-287 16 SsabHLH-485 22 21,1234 0,2906 0,0138 162,49
OmybHLH-287 16 SsabHLH-264 12 1,8262 0,276 0,1511 14,05
OmybHLH-287 16 SsabHLH-508 25 5,8485 0,5441 0,0930 44,99
OmybHLH-287 16 SsabHLH-454 21 6,3417 0,5255 0,0829 48,78
OmybHLH-288 16 SsabHLH-292 13 0,0504 0,0154 0,3056 0,39
OmybHLH-288 16 SsabHLH-359 15 0,3133 0,0695 0,2218 2,41
OmybHLH-288 16 SsabHLH-260 12 3,0016 0,1606 0,0535 23,09
OmybHLH-288 16 SsabHLH-489 22 3,494 0,1656 0,0474 26,90
OmybHLH-288 16 SsabHLH-522 27 62,5284 0,359 0,0057 480,99
OmybHLH-288 16 SsabHLH-331 14 57,2747 0,3625 0,0063 440,57
OmybHLH-289 16 SsabHLH-293 13 0,0636 0,011 0,1745 0,49
OmybHLH-289 16 SsabHLH-294 13 0,0638 0,011 0,1740 0,49
OmybHLH-289 16 SsabHLH-352 15 0,2243 0,0515 0,229 1,73
OmybHLH-289 16 SsabHLH-355 15 0,2176 0,0489 0,2247 1,67
OmybHLH-289 16 SsabHLH-356 15 0,2186 0,0489 0,2237 1,68
OmybHLH-289 16 SsabHLH-357 15 0,2202 0,049 0,2225 1,69
OmybHLH-289 16 SsabHLH-354 15 0,2842 0,0906 0,3188 2,19
OmybHLH-289 16 SsabHLH-358 15 0,2812 0,0903 0,3211 2,16
OmybHLH-289 16 SsabHLH-298 13 0,0802 0,0352 0,4389 0,62
OmybHLH-289 16 SsabHLH-277 12 1,8474 0,248 0,1342 14,21
OmybHLH-289 16 SsabHLH-278 12 2,0082 0,2125 0,1058 15,45
OmybHLH-289 16 SsabHLH-279 12 2,006 0,1882 0,0938 15,43
OmybHLH-289 16 SsabHLH-466 22 1,8842 0,2276 0,1208 14,49
OmybHLH-289 16 SsabHLH-469 22 1,9099 0,2282 0,1195 14,69
OmybHLH-290 16 SsabHLH-293 13 0,0636 0,011 0,1745 0,49
OmybHLH-290 16 SsabHLH-294 13 0,0638 0,0111 0,1740 0,49
OmybHLH-290 16 SsabHLH-352 15 0,2243 0,0515 0,229 1,73
OmybHLH-290 16 SsabHLH-355 15 0,2176 0,0489 0,2247 1,67
OmybHLH-290 16 SsabHLH-356 15 0,2186 0,0489 0,2237 1,68
OmybHLH-290 16 SsabHLH-357 15 0,2202 0,049 0,2225 1,69
OmybHLH-290 16 SsabHLH-354 15 0,2842 0,0906 0,3188 2,19
OmybHLH-290 16 SsabHLH-358 15 0,2812 0,0903 0,3211 2,16
OmybHLH-290 16 SsabHLH-298 13 0,0802 0,0352 0,4389 0,62
OmybHLH-290 16 SsabHLH-277 12 1,8474 0,248 0,1342 14,21
OmybHLH-290 16 SsabHLH-278 12 2,0082 0,2125 0,1058 15,45
OmybHLH-290 16 SsabHLH-279 12 2,006 0,1882 0,0938 15,43
OmybHLH-290 16 SsabHLH-466 22 1,8842 0,2276 0,1208 14,49
OmybHLH-290 16 SsabHLH-469 22 1,9099 0,2282 0,1195 14,69
OmybHLH-291 16 SsabHLH-293 13 0,0636 0,0111 0,1745 0,49
OmybHLH-291 16 SsabHLH-294 13 0,0638 0,011 0,1740 0,49
OmybHLH-291 16 SsabHLH-352 15 0,2243 0,0515 0,229 1,73
OmybHLH-291 16 SsabHLH-355 15 0,2176 0,0489 0,2247 1,67
OmybHLH-291 16 SsabHLH-356 15 0,2186 0,0489 0,2237 1,68
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OmybHLH-291 16 SsabHLH-357 15 0,2202 0,049 0,2225 1,69
OmybHLH-291 16 SsabHLH-354 15 0,2842 0,0906 0,3188 2,19
OmybHLH-291 16 SsabHLH-358 15 0,2812 0,0903 0,3211 2,16
OmybHLH-291 16 SsabHLH-298 13 0,0802 0,0352 0,4389 0,62
OmybHLH-291 16 SsabHLH-277 12 1,8474 0,248 0,1342 14,21
OmybHLH-291 16 SsabHLH-278 12 2,0082 0,2125 0,1058 15,45
OmybHLH-291 16 SsabHLH-279 12 2,006 0,1882 0,0938 15,43
OmybHLH-291 16 SsabHLH-466 22 1,8842 0,2276 0,1208 14,49
OmybHLH-291 16 SsabHLH-469 22 1,9099 0,2282 0,1195 14,69
OmybHLH-292 16 SsabHLH-293 13 0,0636 0,0111 0,1745 0,49
OmybHLH-292 16 SsabHLH-294 13 0,0638 0,0111 0,1740 0,49
OmybHLH-292 16 SsabHLH-352 15 0,2243 0,0515 0,2296 1,73
OmybHLH-292 16 SsabHLH-355 15 0,2176 0,0489 0,2247 1,67
OmybHLH-292 16 SsabHLH-356 15 0,2186 0,0489 0,2237 1,68
OmybHLH-292 16 SsabHLH-357 15 0,2202 0,049 0,2225 1,69
OmybHLH-292 16 SsabHLH-354 15 0,2842 0,0906 0,3188 2,19
OmybHLH-292 16 SsabHLH-358 15 0,2812 0,0903 0,3211 2,16
OmybHLH-292 16 SsabHLH-298 13 0,0802 0,0352 0,4389 0,62
OmybHLH-292 16 SsabHLH-277 12 1,8474 0,248 0,1342 14,21
OmybHLH-292 16 SsabHLH-278 12 2,0082 0,2125 0,1058 15,45
OmybHLH-292 16 SsabHLH-279 12 2,006 0,1882 0,0938 15,43
OmybHLH-292 16 SsabHLH-466 22 1,8842 0,2276 0,1208 14,49
OmybHLH-292 16 SsabHLH-469 22 1,9099 0,2282 0,1195 14,69
OmybHLH-293 16 SsabHLH-286 13 0,0674 0,0093 0,1380 0,52
OmybHLH-293 16 SsabHLH-351 15 0,1699 0,0163 0,0959 1,31
OmybHLH-293 16 SsabHLH-261 12 49,0371 0,211 0,0043 377,21
OmybHLH-293 16 SsabHLH-488 22 61,6371 0,228 0,0037 474,13
OmybHLH-293 16 SsabHLH-451 21 65,6493 0,2542 0,0039 504,99
OmybHLH-293 16 SsabHLH-503 25 58,4186 0,258 0,0044 449,37
OmybHLH-293 16 SsabHLH-110 5 18,1604 0,2586 0,0142 139,70
OmybHLH-293 16 SsabHLH-333 14 3,21 0,4143 0,1291 24,69
OmybHLH-294 16 SsabHLH-287 13 0,0374 0,008 0,2139 0,29
OmybHLH-294 16 SsabHLH-346 15 0,1988 0,0594 0,2988 1,53
OmybHLH-294 16 SsabHLH-475 22 1,5164 0,2999 0,1978 11,66
OmybHLH-294 16 SsabHLH-269 12 1,2642 0,326 0,2579 9,72
OmybHLH-294 16 SsabHLH-467 22 1,0994 0,3062 0,2785 8,46
OmybHLH-295 16 SsabHLH-288 13 0,0573 0,018 0,3141 0,44
OmybHLH-295 16 SsabHLH-345 15 0,3007 0,0903 0,3003 2,31
OmybHLH-296 16 SsabHLH-285 13 0,0383 0,0147 0,3838 0,29
OmybHLH-297 16 SsabHLH-284 13 0,0705 0,0001 0,0014 0,54
OmybHLH-297 16 SsabHLH-42 3 0,3185 0,0259 0,0813 2,45
OmybHLH-297 16 SsabHLH-410 19 61,176 0,4601 0,0075 470,58
OmybHLH-297 16 SsabHLH-533 29 61,9051 0,4545 0,0073 476,19
OmybHLH-297 16 SsabHLH-33 3 52 0,4238 0,0082 400,00
OmybHLH-298 16 SsabHLH-282 13 0,0952 0,0146 0,1534 0,73
OmybHLH-298 16 SsabHLH-350 15 0,3291 0,0431 0,1310 2,53
OmybHLH-298 16 SsabHLH-474 22 1,4861 0,0985 0,0663 11,43
OmybHLH-299 16 SsabHLH-281 13 0,1804 0,0212 0,1175 1,39
OmybHLH-299 16 SsabHLH-271 12 2,6449 0,2428 0,0918 20,35
OmybHLH-299 16 SsabHLH-274 12 2,7217 0,2404 0,0883 20,94
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OmybHLH-299 16 SsabHLH-472 22 3,2115 0,2279 0,0710 24,70
OmybHLH-299 16 SsabHLH-275 12 3,0572 0,2481 0,0812 23,52
OmybHLH-299 16 SsabHLH-253 11 0,7472 0,3133 0,4193 5,75
OmybHLH-300 17 SsabHLH-400 18 3,9899 0,2385 0,0598 30,69
OmybHLH-300 17 SsabHLH-432 20 3,1241 0,4426 0,1417 24,03
OmybHLH-300 17 SsabHLH-426 20 3,0634 0,4439 0,1449 23,56
OmybHLH-300 17 SsabHLH-25 2 0,2581 0,19 0,7594 1,99
OmybHLH-300 17 SsabHLH-255 12 0,4273 0,3327 0,7786 3,29
OmybHLH-300 17 SsabHLH-427 20 3,0081 0,4467 0,1485 23,14
OmybHLH-300 17 SsabHLH-166 8 72,6578 0,5223 0,0072 558,91
OmybHLH-301 17 SsabHLH-28 2 0,0987 0,022 0,2229 0,76
OmybHLH-301 17 SsabHLH-256 12 0,1268 0,0158 0,1246 0,98
OmybHLH-301 17 SsabHLH-254 12 0,2007 0,0779 0,3881 1,54
OmybHLH-301 17 SsabHLH-29 2 0,102 0,0265 0,2598 0,78
OmybHLH-301 17 SsabHLH-535 scaffold 0,2909 0,0843 0,2898 2,24
OmybHLH-301 17 SsabHLH-258 12 1,6127 0,1039 0,0644 12,41
OmybHLH-301 17 SsabHLH-257 12 1,6127 0,1039 0,0644 12,41
OmybHLH-301 17 SsabHLH-259 12 0,0671 0,0166 0,2474 0,52
OmybHLH-302 17 SsabHLH-259 12 0,0671 0,0166 0,2474 0,52
OmybHLH-302 17 SsabHLH-461 22 0,3253 0,0577 0,1774 2,50
OmybHLH-303 17 SsabHLH-260 12 0,0457 0,012 0,2626 0,35
OmybHLH-303 17 SsabHLH-489 22 0,1896 0,0522 0,2753 1,46
OmybHLH-303 17 SsabHLH-292 13 3,3587 0,1524 0,0454 25,84
OmybHLH-303 17 SsabHLH-359 15 2,6803 0,1682 0,0628 20,62
OmybHLH-304 17 SsabHLH-261 12 0,1178 0,006 0,0509 0,91
OmybHLH-304 17 SsabHLH-488 22 0,5946 0,0289 0,0486 4,57
OmybHLH-304 17 SsabHLH-351 15 61,1899 0,207 0,0034 470,69
OmybHLH-304 17 SsabHLH-286 13 71,6314 0,2173 0,0030 551,01
OmybHLH-304 17 SsabHLH-110 <] 25,7652 0,2633 0,0102 198,19
OmybHLH-304 17 SsabHLH-451 21 73,4957 0,2706 0,0037 56535
OmybHLH-304 17 SsabHLH-503 25 18,4787 0,2772 0,0150 142,14
OmybHLH-305 17 SsabHLH-262 12 0,052 0,0122 0,2346 0,40
OmybHLH-305 17 SsabHLH-487 22 0,3513 0,0826 0,2351 2,70
OmybHLH-306 17 SsabHLH-263 12 0,0691 0,0138 0,1997 0,53
OmybHLH-306 17 SsabHLH-486 22 0,2663 0,0773 0,2903 2,05
OmybHLH-306 17 SsabHLH-540 scaffold 0,1316 0,0456 0,3465 1,01
OmybHLH-306 17 SsabHLH-471 22 2,0281 0,2304 0,1136 15,60
OmybHLH-306 17 SsabHLH-276 12 1,8218 0,2518 0,1382 14,01
OmybHLH-307 17 SsabHLH-264 12 0,0934 0,0082 0,0878 0,72
OmybHLH-307 17 SsabHLH-485 22 0,3633 0,0337 0,0928 2,79
OmybHLH-307 17 SsabHLH-360 15 2,9164 0,2912 0,0998 22,43
OmybHLH-307 17 SsabHLH-291 13 2,0979 0,2898 0,1381 16,14
OmybHLH-308 17 SsabHLH-266 12 0,061 0,0083 0,1361 0,47
OmybHLH-308 17 SsabHLH-480 22 0,1789 0,0664 0,3712 1,38
OmybHLH-309 17 SsabHLH-267 12 0,0502 0,0238 0,4741 0,39
OmybHLH-309 17 SsabHLH-268 12 0,0497 0,027 0,5433 0,38
OmybHLH-309 17 SsabHLH-479 22 0,1851 0,0461 0,2491 1,42
OmybHLH-310 17 SsabHLH-269 12 0,0887 0,0282 0,3179 0,68
OmybHLH-310 17 SsabHLH-475 22 0,1707 0,0781 0,4575 1,31
OmybHLH-310 17 SsabHLH-465 22 0,1167 0,1011 0,8663 0,90
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OmybHLH-310 17 SsabHLH-462 22 0,1099 0,1003 0,9126 0,85
OmybHLH-310 17 SsabHLH-463 22 0,1063 0,0891 0,8382 0,82
OmybHLH-310 17 SsabHLH-464 22 0,1166 0,0991 0,8499 0,90
OmybHLH-310 17 SsabHLH-467 22 0,1 0,0966 0,9660 0,77
OmybHLH-310 17 SsabHLH-287 12 1,2224 0,345 0,2822 9,40
OmybHLH-310 17 SsabHLH-468 22 0,1506 0,1853 1,2304 1,16
OmybHLH-311 17 SsabHLH-474 22 0,4403 0,0162 0,0368 3,39
OmybHLH-311 17 SsabHLH-270 12 0,2056 0,0816 0,3969 1,58
OmybHLH-311 17 SsabHLH-282 13 1,4277 0,1024 0,0717 10,98
OmybHLH-311 17 SsabHLH-350 15 1,534 0,1107 0,0722 11,80
OmybHLH-312 17 SsabHLH-275 12 0,0632 0,0315 0,4984 0,49
OmybHLH-312 17 SsabHLH-271 12 0,0632 0,0315 0,4984 0,49
OmybHLH-312 17 SsabHLH-274 12 0,0639 0,0316 0,4945 0,49
OmybHLH-312 17 SsabHLH-472 22 0,2046 0,0906 0,4428 1,57
OmybHLH-313 17 SsabHLH-278 12 0,0444 0,0033 0,0743 0,34
OmybHLH-313 17 SsabHLH-277 12 0,0718 0,026 0,3621 0,55
OmybHLH-313 17 SsabHLH-279 12 0,0285 0,004 0,1404 0,22
OmybHLH-313 17 SsabHLH-470 22 0,2361 0,035 0,1482 1,82
OmybHLH-313 17 SsabHLH-469 22 0,2525 0,0503 0,1992 1,94
OmybHLH-313 17 SsabHLH-466 22 0,2525 0,0503 0,1992 1,94
OmybHLH-313 17 SsabHLH-353 15 1,7146 0,2086 0,1217 13,19
OmybHLH-313 17 SsabHLH-352 15 1,7146 0,2086 0,1217 13,19
OmybHLH-313 17 SsabHLH-354 15 1,7146 0,2086 0,1217 13,19
OmybHLH-313 17 SsabHLH-297 13 1,8336 0,1932 0,1054 14,10
OmybHLH-313 17 SsabHLH-294 13 2,0413 0,2209 0,1082 15,70
OmybHLH-313 17 SsabHLH-293 13 2,0413 0,2209 0,1082 15,70
OmybHLH-313 17 SsabHLH-295 13 2,0321 0,2216 0,1090 15,63
OmybHLH-313 17 SsabHLH-298 13 1,8262 0,1802 0,0987 14,05
OmybHLH-313 17 SsabHLH-355 15 1,9343 0,211 0,1091 14,88
OmybHLH-313 17 SsabHLH-358 15 1,9343 0,211 0,1091 14,88
OmybHLH-313 17 SsabHLH-356 15 1,9091 0,2098 0,1099 14,69
OmybHLH-313 17 SsabHLH-357 15 1,9001 0,2105 0,1108 14,62
OmybHLH-313 17 SsabHLH-299 13 2,038 0,1969 0,096 15,68
OmybHLH-313 17 SsabHLH-296 13 2,0568 0,2093 0,1018 15,82
OmybHLH-313 17 SsabHLH-472 22 7,2994 0,3571 0,0489 56,15
OmybHLH-314 17 SsabHLH-475 22 0,2367 0,0651 0,2750 1,82
OmybHLH-314 17 SsabHLH-269 12 0,1977 0,0918 0,4643 1,52
OmybHLH-315 18 SsabHLH-371 16 0,0098 0 0,0000 0,08
OmybHLH-315 18 SsabHLH-509 25 2,5507 0,1011 0,0396 19,62
OmybHLH-315 18 SsabHLH-453 21 5,7192 0,1067 0,0187 43,99
OmybHLH-316 18 SsabHLH-369 16 0,0534 0,0239 0,4476 0,41
OmybHLH-316 18 SsabHLH-373 17 0,2038 0,0294 0,1443 1,57
OmybHLH-317 18 SsabHLH-373 17 0,2039 0,0294 0,1442 1,57
OmybHLH-318 18 SsabHLH-373 17 0,2039 0,0294 0,1442 1,57
OmybHLH-319 18 SsabHLH-520 27 0,0599 0,0057 0,0952 0,46
OmybHLH-320 18 SsabHLH-521 27 0,06 0,0077 0,1283 0,46
OmybHLH-320 18 SsabHLH-332 14 0,2407 0,0376 0,1562 1,85
OmybHLH-320 18 SsabHLH-112 5 2,1209 0,2505 0,1181 16,31
OmybHLH-320 18 SsabHLH-539 scaffold 2,3572 0,2578 0,1094 18,13
OmybHLH-321 18 SsabHLH-522 27 0,1097 0,0123 0,1121 0,84
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OmybHLH-321 18 SsabHLH-331 14 0,703 0,0565 0,0804 5,41
OmybHLH-321 18 SsabHLH-111 5 1,4598 0,2398 0,1643 11,23
OmybHLH-321 18 SsabHLH-292 13 61,2716 0,3598 0,0059 471,32
OmybHLH-322 18 SsabHLH-335 14 53,3272 0,0988 0,0019 410,21
OmybHLH-323 19 SsabHLH-53 4 0,1027 0,002 0,0195 0,79
OmybHLH-323 19 SsabHLH-165 8 0,0931 0,0041 0,0440 0,72
OmybHLH-323 19 SsabHLH-92 4 48,204 0,3024 0,0063 370,80
OmybHLH-324 19 SsabHLH-164 8 0,155 0,0124 0,0800 1,19
OmybHLH-324 19 SsabHLH-54 4 0,1673 0,0245 0,1464 1,29
OmybHLH-325 19 SsabHLH-03 1 0,0203 0,0031 0,1527 0,16
OmybHLH-325 19 SsabHLH-08 1 0,0212 0,0031 0,1462 0,16
OmybHLH-325 19 SsabHLH-175 9 0,1491 0,0184 0,1234 1,15
OmybHLH-325 19 SsabHLH-519 27 0,0301 0,0064 0,2126 0,23
OmybHLH-326 19 SsabHLH-174 9 0,1364 0,021 0,1540 1,05
OmybHLH-326 19 SsabHLH-04 1 0,0203 0,0031 0,1527 0,16
OmybHLH-326 19 SsabHLH-172 9 0,1395 0,0236 0,1692 1,07
OmybHLH-326 19 SsabHLH-05 1 0,0212 0,0031 0,1462 0,16
OmybHLH-326 19 SsabHLH-06 1 0,0215 0,0032 0,1488 0,17
OmybHLH-326 19 SsabHLH-173 9 0,1524 0,021 0,1378 1,17
OmybHLH-326 19 SsabHLH-07 1 0,0301 0,0064 0,2126 0,23
OmybHLH-326 19 SsabHLH-138 6 1,0887 0,0532 0,0489 8,37
OmybHLH-326 19 SsabHLH-136 6 1,277 0,0586 0,0459 9,82
OmybHLH-326 19 SsabHLH-137 6 1,0887 0,0532 0,0489 8,37
OmybHLH-326 19 SsabHLH-135 6 1,1195 0,056 0,0500 8,61
OmybHLH-326 19 SsabHLH-134 6 1,277 0,0586 0,0459 9,82
OmybHLH-326 19 SsabHLH-133 6 1,1195 0,056 0,0500 8,61
OmybHLH-326 19 SsabHLH-338 15 1,3905 0,0617 0,0444 10,70
OmybHLH-327 19 SsabHLH-174 9 0,1364 0,021 0,1540 1,05
OmybHLH-327 19 SsabHLH-04 1 0,0203 0,0031 0,1527 0,16
OmybHLH-327 19 SsabHLH-172 9 0,1395 0,0236 0,1692 1,07
OmybHLH-327 19 SsabHLH-05 1 0,0212 0,0031 0,1462 0,16
OmybHLH-327 19 SsabHLH-06 1 0,0215 0,0032 0,1488 0,17
OmybHLH-327 19 SsabHLH-173 9 0,1524 0,021 0,1378 1,17
OmybHLH-327 19 SsabHLH-07 1 0,0301 0,0064 0,2126 0,23
OmybHLH-327 19 SsabHLH-138 6 1,0887 0,0532 0,0489 8,37
OmybHLH-327 19 SsabHLH-136 6 1,277 0,0586 0,0459 9,82
OmybHLH-327 19 SsabHLH-137 6 1,0887 0,0532 0,0489 8,37
OmybHLH-327 19 SsabHLH-135 6 1,1195 0,056 0,0500 8,61
OmybHLH-327 19 SsabHLH-134 6 1,277 0,0586 0,0459 9,82
OmybHLH-327 19 SsabHLH-133 6 1,1195 0,056 0,0500 8,61
OmybHLH-327 19 SsabHLH-338 15 1,3905 0,0617 0,0444 10,70
OmybHLH-328 19 SsabHLH-174 9 0,1364 0,021 0,1540 1,05
OmybHLH-328 19 SsabHLH-04 1 0,0203 0,0031 0,1527 0,16
OmybHLH-328 19 SsabHLH-172 9 0,1395 0,0236 0,1692 1,07
OmybHLH-328 19 SsabHLH-05 1 0,0212 0,0031 0,1462 0,16
OmybHLH-328 19 SsabHLH-06 1 0,0215 0,0032 0,1488 0,17
OmybHLH-328 19 SsabHLH-173 9 0,1524 0,021 0,1378 E17
OmybHLH-328 19 SsabHLH-07 1 0,0301 0,0064 0,2126 0,23
OmybHLH-328 19 SsabHLH-138 6 1,0887 0,0532 0,0489 8,37
OmybHLH-328 19 SsabHLH-136 6 1,277 0,0586 0,0459 9,82
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OmybHLH-328 19 SsabHLH-137 6 1,0887 0,0532 0,0489 8,37
OmybHLH-328 19 SsabHLH-135 6 1,1195 0,056 0,0500 8,61
OmybHLH-328 19 SsabHLH-134 6 1,277 0,0586 0,0459 9,82
OmybHLH-328 19 SsabHLH-133 6 1,1195 0,056 0,0500 8,61
OmybHLH-328 19 SsabHLH-338 15 1,3905 0,0617 0,0444 10,70
OmybHLH-329 19 SsabHLH-02 1 0,091 0,0164 0,1781 0,71
OmybHLH-329 19 SsabHLH-171 9 0,2221 0,058 0,2611 1,71
OmybHLH-329 19 SsabHLH-335 14 4,0885 0,3323 0,0813 31,45
OmybHLH-330 19 SsabHLH-01 1 0,0476 0,0017 0,0357 0,37
OmybHLH-330 19 SsabHLH-170 9 0,3533 0,0304 0,0860 2,72
OmybHLH-331 19 SsabHLH-283 13 0,0612 0,0071 0,1160 0,47
OmybHLH-331 19 SsabHLH-169 9 0,2117 0,0204 0,0964 1,63
OmybHLH-331 19 SsabHLH-342 15 1,7592 0,2032 0,1155 13,53
OmybHLH-332 20 SsabHLH-408 19 0,1887 0,0545 0,2888 1,45
OmybHLH-332 20 SsabHLH-403 19 0,0883 0,0264 0,2990 0,68
OmybHLH-332 20 SsabHLH-122 6 2,2342 0,2187 0,0979 17,19
OmybHLH-332 20 SsabHLH-123 2,1984 0,211 0,0960 16,91
OmybHLH-332 20 SsabHLH-43 3 1,9794 0,2105 0,1063 15,23
OmybHLH-332 20 SsabHLH-454 21 56,1602 0,447 0,0080 432,00
OmybHLH-332 20 SsabHLH-508 25 54,7845 0,4607 0,0084 421,42
OmybHLH-333 20 SsabHLH-403 19 0,0883 0,0264 0,2990 0,68
OmybHLH-333 20 SsabHLH-408 19 0,232 0,041 0,1767 1,78
OmybHLH-333 20 SsabHLH-122 2,1984 0,211 0,0960 16,91
OmybHLH-333 20 SsabHLH-123 2,1984 0,211 0,0960 16,91
OmybHLH-333 20 SsabHLH-43 3 1,9793 0,2105 0,1064 15,23
OmybHLH-333 20 SsabHLH-454 21 56,1611 0,447 0,0080 432,01
OmybHLH-333 20 SsabHLH-508 25 54,7081 0,463 0,0085 420,83
OmybHLH-334 20 SsabHLH-524 28 0,0964 0,0727 0,7541 0,74
OmybHLH-334 20 SsabHLH-407 19 0,2691 0,0993 0,3690 2,07
OmybHLH-335 20 SsabHLH-526 28 0,03 0,0092 0,3067 0,23
OmybHLH-335 20 SsabHLH-10 1 0,3633 0,0542 0,1492 2,79
OmybHLH-336 20 SsabHLH-526 28 0,03 0,0092 0,3067 0,23
OmybHLH-336 20 SsabHLH-10 | 0,3633 0,0542 0,1492 2,79
OmybHLH-337 20 SsabHLH-528 28 0,061 0,0001 0,0016 0,47
OmybHLH-337 20 SsabHLH-11 1 0,1854 0,0185 0,0998 1,43
OmybHLH-337 20 SsabHLH-510 25 56,4906 0,3663 0,0065 434,54
OmybHLH-337 20 SsabHLH-459 21 54,6012 0,3919 0,0072 420,01
OmybHLH-338 21 SsabHLH-156 7 0,0407 0,0232 0,5700 0,31
OmybHLH-338 21 SsabHLH-157 7 0,0408 0,0232 0,5686 0,31
OmybHLH-338 21 SsabHLH-158 7 0,0405 0,0241 0,5951 0,31
OmybHLH-338 21 SsabHLH-159 7 0,0441 0,0232 0,5261 0,34
OmybHLH-338 21 SsabHLH-160 7 0,0411 0,0212 0,5158 0,32
OmybHLH-338 21 SsabHLH-390 17 0,0985 0,0252 0,2558 0,76
OmybHLH-338 21 SsabHLH-392 17 0,099 0,0253 0,2556 0,76
OmybHLH-338 21 SsabHLH-393 17 0,0984 0,0261 0,2652 0,76
OmybHLH-338 21 SsabHLH-397 17 0,0925 0,0224 0,2422 0,71
OmybHLH-338 21 SsabHLH-394 17 0,0986 0,0259 0,2627 0,76
OmybHLH-338 21 SsabHLH-395 17 0,0995 0,0254 0,2553 0,77
OmybHLH-338 21 SsabHLH-396 17 0,0994 0,0263 0,2646 0,76
OmybHLH-338 21 SsabHLH-162 7 0,0521 0,0429 0,8234 0,40
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OmybHLH-338 21 SsabHLH-225 10 2,0053 0,2465 0,1229 15,43
OmybHLH-338 21 SsabHLH-227 10 1,9987 0,2475 0,1238 15,37
OmybHLH-338 21 SsabHLH-228 10 1,973 0,2435 0,1234 15,18
OmybHLH-338 21 SsabHLH-226 10 1,9369 0,2346 0,1211 14,90
OmybHLH-338 21 SsabHLH-229 10 1,8644 0,2244 0,1204 14,34
OmybHLH-338 21 SsabHLH-228 10 1,8636 0,2312 0,1241 14,34
OmybHLH-338 21 SsabHLH-233 10 53,8435 0,3632 0,0067 414,18
OmybHLH-338 21 SsabHLH-234 10 53,9194 0,3557 0,0066 414,76
OmybHLH-338 21 SsabHLH-231 10 53,9948 0,3603 0,0067 415,34
OmybHLH-338 21 SsabHLH-235 10 53,9876 0,3605 0,0067 415,29
OmybHLH-338 21 SsabHLH-232 10 53,9919 0,3533 0,0065 41532
OmybHLH-338 21 SsabHLH-361 16 53,8176 0,3633 0,008 413,98
OmybHLH-338 21 SsabHLH-239 11 14,8738 0,3781 0,0254 114,41
OmybHLH-338 21 SsabHLH-241 11 13,4811 0,3768 0,0280 103,70
OmybHLH-338 21 SsabHLH-512 26 32,6911 0,3797 0,0116 251,47
OmybHLH-339 21 SsabHLH-156 7 0,0407 0,0232 0,5700 0,31
OmybHLH-339 21 SsabHLH-157 7 0,0408 0,0232 0,5686 0,31
OmybHLH-339 21 SsabHLH-158 7 0,0405 0,0241 0,5951 0,31
OmybHLH-339 21 SsabHLH-159 7 0,0441 0,0232 0,5261 0,34
OmybHLH-339 21 SsabHLH-160 7 0,0411 0,0212 0,5158 0,32
OmybHLH-339 21 SsabHLH-390 17 0,0985 0,0252 0,2558 0,76
OmybHLH-339 21 SsabHLH-392 17 0,099 0,0253 0,2556 0,76
OmybHLH-339 21 SsabHLH-393 17 0,0984 0,0261 0,2652 0,76
OmybHLH-339 21 SsabHLH-397 17 0,0925 0,0224 0,2422 0,71
OmybHLH-339 21 SsabHLH-394 17 0,0986 0,0259 0,2627 0,76
OmybHLH-339 21 SsabHLH-395 17 0,0995 0,0254 0,2553 0,77
OmybHLH-339 21 SsabHLH-396 17 0,0994 0,0263 0,2646 0,76
OmybHLH-339 21 SsabHLH-162 7 0,0521 0,0429 0,8234 0,40
OmybHLH-339 21 SsabHLH-225 10 2,0053 0,2465 0,1229 15,43
OmybHLH-339 21 SsabHLH-227 10 1,9987 0,2475 0,1238 15,37
OmybHLH-339 21 SsabHLH-228 10 1,973 0,2435 0,1234 15,18
OmybHLH-339 21 SsabHLH-226 10 1,9369 0,2346 0,1211 14,90
OmybHLH-339 21 SsabHLH-229 10 1,8644 0,2244 0,1204 14,34
OmybHLH-339 21 SsabHLH-228 10 1,8636 0,2312 0,1241 14,34
OmybHLH-339 21 SsabHLH-233 10 53,8435 0,3632 0,0067 414,18
OmybHLH-339 21 SsabHLH-234 10 53,9194 0,3557 0,0066 414,76
OmybHLH-339 21 SsabHLH-231 10 53,9948 0,3603 0,0067 41534
OmybHLH-339 21 SsabHLH-235 10 53,9876 0,3605 0,0067 415,29
OmybHLH-339 21 SsabHLH-232 10 53,9919 0,3533 0,0065 41532
OmybHLH-339 21 SsabHLH-361 16 53,8176 0,3633 0,0068 413,98
OmybHLH-339 21 SsabHLH-239 11 14,8738 0,3781 0,0254 114,41
OmybHLH-339 21 SsabHLH-241 11 13,4811 0,3768 0,0280 103,70
OmybHLH-339 21 SsabHLH-512 26 32,6911 0,3797 0,0116 251,47
OmybHLH-340 21 SsabHLH-156 7 0,0407 0,0232 0,5700 0,31
OmybHLH-340 21 SsabHLH-157 7 0,0408 0,0232 0,5686 0,31
OmybHLH-340 21 SsabHLH-158 7 0,0405 0,0241 0,5951 0,31
OmybHLH-340 21 SsabHLH-159 7 0,0441 0,0232 0,5261 0,34
OmybHLH-340 21 SsabHLH-160 7 0,0411 0,0212 0,5158 0,32
OmybHLH-340 21 SsabHLH-390 17 0,0985 0,0252 0,2558 0,76
OmybHLH-340 21 SsabHLH-392 17 0,099 0,0253 0,2556 0,76
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OmybHLH-340 21 SsabHLH-393 17 0,0984 0,0261 0,2652 0,76
OmybHLH-340 21 SsabHLH-397 17 0,0925 0,0224 0,2422 0,71
OmybHLH-340 21 SsabHLH-394 17 0,0986 0,0259 0,2627 0,76
OmybHLH-340 21 SsabHLH-395 17 0,0995 0,0254 0,2553 0,77
OmybHLH-340 21 SsabHLH-396 17 0,0994 0,0263 0,2646 0,76
OmybHLH-340 21 SsabHLH-162 7 0,0521 0,0429 0,8234 0,40
OmybHLH-340 21 SsabHLH-225 10 2,0053 0,2465 0,1229 15,43
OmybHLH-340 21 SsabHLH-227 10 1,9987 0,2475 0,1238 1537
OmybHLH-340 21 SsabHLH-228 10 1,973 0,2435 0,1234 15,18
OmybHLH-340 21 SsabHLH-226 10 1,9369 0,2346 0,1211 14,90
OmybHLH-340 21 SsabHLH-229 10 1,8644 0,2244 0,1204 14,34
OmybHLH-340 21 SsabHLH-228 10 1,8636 0,2312 0,1241 14,34
OmybHLH-340 21 SsabHLH-233 10 53,8435 | 0,3632 0,0067 414,18
OmybHLH-340 21 SsabHLH-234 10 53,9194 | 0,3557 0,0066 414,76
OmybHLH-340 21 SsabHLH-231 10 53,9948 | 0,3603 0,0067 41534
OmybHLH-340 71 SsabHLH-235 10 53,9876 | 03605 0,0067 41529
OmybHLH-340 21 SsabHLH-232 10 53,9919 | 0,3533 0,0065 415,32
OmybHLH-340 21 SsabHLH-361 16 53,8176 | 0,3633 0,0068 413,98
OmybHLH-340 21 SsabHLH-239 11 14,8738 | 03781 0,0254 114,41
OmybHLH-340 21 SsabHLH-241 11 13,4811 | 0,3768 0,0280 103,70
OmybHLH-340 21 SsabHLH-512 26 32,6911 | 03797 0,0116 251,47
OmybHLH-341 21 SsabHLH-156 7 0,0407 0,0232 0,5700 031
OmybHLH-341 21 SsabHLH-157 7 0,0408 0,0232 0,5686 031
OmybHLH-341 21 SsabHLH-158 7 0,0405 0,0241 0,5951 031
OmybHLH-341 21 SsabHLH-159 7 0,0441 0,0232 0,5261 0,34
OmybHLH-341 21 SsabHLH-160 7 0,0411 0,0212 0,5158 032
OmybHLH-341 21 SsabHLH-390 17 0,0985 0,0252 0,2558 0,76
OmybHLH-341 21 SsabHLH-392 17 0,099 0,0253 0,2556 0,76
OmybHLH-341 21 SsabHLH-393 17 0,0984 0,0261 0,2652 0,76
OmybHLH-341 21 SsabHLH-397 17 0,0925 0,0224 0,2422 0,71
OmybHLH-341 21 SsabHLH-394 17 0,0986 0,0259 0,2627 0,76
OmybHLH-341 21 SsabHLH-395 17 0,0995 0,0254 0,2553 0,77
OmybHLH-341 21 SsabHLH-396 17 0,0994 0,0263 0,2646 0,76
OmybHLH-341 21 SsabHLH-162 7 0,0521 0,0429 0,8234 0,40
OmybHLH-341 21 SsabHLH-225 10 2,0053 0,2465 0,1229 15,43
OmybHLH-341 21 SsabHLH-227 10 1,9987 0,2475 0,1238 1537
OmybHLH-341 21 SsabHLH-228 10 1,973 0,2435 0,1234 15,18
OmybHLH-341 21 SsabHLH-226 10 1,9369 0,2346 0,1211 14,90
OmybHLH-341 21 SsabHLH-229 10 1,8644 0,2244 0,1204 14,34
OmybHLH-341 21 SsabHLH-228 10 1,8636 02312 0,1241 14,34
OmybHLH-341 21 SsabHLH-233 10 53,8435 | 0,3632 0,0067 414,18
OmybHLH-341 21 SsabHLH-234 10 53,9194 | 0,3557 0,0066 414,76
OmybHLH-341 21 SsabHLH-231 10 53,9948 | 0,3603 0,0067 41534
OmybHLH-341 21 SsabHLH-235 10 53,9876 | 0,3605 0,0067 41529
OmybHLH-341 21 SsabHLH-232 10 53,9919 | 03533 0,0065 415,32
OmybHLH-341 21 SsabHLH-361 16 53,8176 | 0,3633 0,0068 413,98
OmybHLH-341 21 SsabHLH-239 11 14,8738 | 03781 0,0254 114,41
OmybHLH-341 21 SsabHLH-241 11 13,4811 | 0,3768 0,0280 103,70
OmybHLH-341 21 SsabHLH-512 26 32,6911 | 03797 0,0116 251,47
OmybHLH-342 21 SsabHLH-156 7 0,0407 0,0232 0,5700 0,31
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OmybHLH-342 21 SsabHLH-157 7 0,0408 0,0232 0,5686 0,31
OmybHLH-342 21 SsabHLH-158 7 0,0405 0,0241 0,5951 0,31
OmybHLH-342 21 SsabHLH-159 7 0,0441 0,0232 0,5261 0,34
OmybHLH-342 21 SsabHLH-160 7 0,0411 0,0212 0,5158 0,32
OmybHLH-342 21 SsabHLH-390 17 0,0985 0,0252 0,2558 0,76
OmybHLH-342 21 SsabHLH-392 17 0,099 0,0253 0,2556 0,76
OmybHLH-342 21 SsabHLH-393 17 0,0984 0,0261 0,2652 0,76
OmybHLH-342 21 SsabHLH-397 17 0,0925 0,0224 0,2422 0,71
OmybHLH-342 21 SsabHLH-394 17 0,0986 0,0259 0,2627 0,76
OmybHLH-342 21 SsabHLH-395 17 0,0995 0,0254 0,2553 0,77
OmybHLH-342 21 SsabHLH-396 17 0,0994 0,0263 0,2646 0,76
OmybHLH-342 21 SsabHLH-162 7 0,0521 0,0429 0,8234 0,40
OmybHLH-342 21 SsabHLH-225 10 2,0053 0,2465 0,1229 15,43
OmybHLH-342 21 SsabHLH-227 10 1,9987 0,2475 0,1238 15,37
OmybHLH-342 21 SsabHLH-228 10 1,973 0,2435 0,1234 15,18
OmybHLH-342 21 SsabHLH-226 10 1,9369 0,2346 0,1211 14,90
OmybHLH-342 21 SsabHLH-229 10 1,8644 0,2244 0,1204 14,34
OmybHLH-342 21 SsabHLH-228 10 1,8636 0,2312 0,1241 14,34
OmybHLH-342 21 SsabHLH-233 10 53,8435 0,3632 0,0067 414,18
OmybHLH-342 21 SsabHLH-234 10 53,9194 0,3557 0,0066 414,76
OmybHLH-342 21 SsabHLH-231 10 53,9948 0,3603 0,0067 41534
OmybHLH-342 21 SsabHLH-235 10 53,9876 0,3605 0,0067 415,29
OmybHLH-342 21 SsabHLH-232 10 53,9919 0,3533 0,0065 41532
OmybHLH-342 21 SsabHLH-361 16 53,8176 0,3633 0,0068 413,98
OmybHLH-342 21 SsabHLH-239 11 14,8738 0,3781 0,0254 114,41
OmybHLH-342 21 SsabHLH-241 11 13,4811 0,3768 0,0280 103,70
OmybHLH-342 21 SsabHLH-512 26 32,6911 0,3797 0,0116 251,47
OmybHLH-343 21 SsabHLH-156 7 0,0429 0,0242 0,5641 0,33
OmybHLH-343 21 SsabHLH-157 7 0,043 0,0243 0,5651 0,33
OmybHLH-343 21 SsabHLH-158 7 0,0428 0,0251 0,5864 0,33
OmybHLH-343 21 SsabHLH-392 17 0,0873 0,0278 0,3184 0,67
OmybHLH-343 21 SsabHLH-393 17 0,0868 0,0286 0,3295 0,67
OmybHLH-343 21 SsabHLH-160 7 0,0411 0,0212 0,5158 0,32
OmybHLH-343 21 SsabHLH-395 17 0,0877 0,028 0,3193 0,67
OmybHLH-343 21 SsabHLH-397 17 0,0925 0,0224 0,2422 0,71
OmybHLH-343 21 SsabHLH-396 17 0,0875 0,0288 0,3291 0,67
OmybHLH-343 21 SsabHLH-162 7 0,0521 0,0429 0,8234 0,40
OmybHLH-343 21 SsabHLH-226 10 1,7857 0,2467 0,1382 13,74
OmybHLH-343 21 SsabHLH-228 10 2,0181 0,2466 0,1222 15,52
OmybHLH-343 21 SsabHLH-229 10 1,8644 0,2244 0,1204 14,34
OmybHLH-343 21 SsabHLH-230 10 1,8636 0,2312 0,1241 14,34
OmybHLH-343 21 SsabHLH-235 10 53,5045 0,3798 0,0071 411,57
OmybHLH-343 21 SsabHLH-232 10 53,7006 0,3977 0,0074 413,08
OmybHLH-343 21 SsabHLH-239 11 22,6979 0,4009 0,0177 174,60
OmybHLH-344 21 SsabHLH-156 7 0,0407 0,0232 0,5700 0,31
OmybHLH-344 21 SsabHLH-157 7 0,0408 0,0232 0,5686 0,31
OmybHLH-344 21 SsabHLH-158 7 0,0405 0,0241 0,5951 0,31
OmybHLH-344 21 SsabHLH-159 7 0,0441 0,0232 0,5261 0,34
OmybHLH-344 21 SsabHLH-160 7 0,0411 0,0212 0,5158 0,32
OmybHLH-344 21 SsabHLH-390 17 0,0985 0,0252 0,2558 0,76
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OmybHLH-344 21 SsabHLH-392 17 0,099 0,0253 0,2556 0,76
OmybHLH-344 21 SsabHLH-393 17 0,0984 0,0261 0,2652 0,76
OmybHLH-344 21 SsabHLH-397 17 0,0925 0,0224 0,2422 0,71
OmybHLH-344 21 SsabHLH-394 17 0,0986 0,0259 0,2627 0,76
OmybHLH-344 21 SsabHLH-395 17 0,0995 0,0254 0,2553 0,77
OmybHLH-344 21 SsabHLH-396 17 0,0994 0,0263 0,2646 0,76
OmybHLH-344 21 SsabHLH-162 7 0,0521 0,0429 0,8234 0,40
OmybHLH-344 21 SsabHLH-225 10 2,0053 0,2465 0,1229 15,43
OmybHLH-344 21 SsabHLH-227 10 1,9987 0,2475 0,1238 15,37
OmybHLH-344 21 SsabHLH-228 10 1,973 0,2435 0,1234 15,18
OmybHLH-344 21 SsabHLH-226 10 1,9369 0,2346 0,1211 14,90
OmybHLH-344 21 SsabHLH-229 10 1,8644 0,2244 0,1204 14,34
OmybHLH-344 21 SsabHLH-228 10 1,8636 0,2312 0,1241 14,34
OmybHLH-344 21 SsabHLH-233 10 53,8435 0,3632 0,0067 414,18
OmybHLH-344 21 SsabHLH-234 10 53,9194 0,3557 0,0066 414,76
OmybHLH-344 21 SsabHLH-231 10 53,9948 0,3603 0,0067 41534
OmybHLH-344 21 SsabHLH-235 10 53,9876 0,3605 0,0067 41529
OmybHLH-344 21 SsabHLH-232 10 53,9919 0,3533 0,0065 41532
OmybHLH-344 21 SsabHLH-361 16 53,8176 0,3633 0,0068 413,98
OmybHLH-344 21 SsabHLH-239 11 14,8738 0,3781 0,0254 114,41
OmybHLH-344 21 SsabHLH-241 11 13,4811 0,3768 0,0280 103,70
OmybHLH-344 21 SsabHLH-512 26 32,6911 0,3797 0,0116 251,47
OmybHLH-345 21 SsabHLH-389 17 0,0767 0,0093 0,1213 0,59
OmybHLH-345 21 SsabHLH-155 7 0,0388 0,0166 0,4278 0,30
OmybHLH-346 21 SsabHLH-154 7 0,059 0,0019 0,0319 0,46
OmybHLH-346 21 SsabHLH-388 17 0,0926 0,0109 0,1177 0,71
OmybHLH-347 21 SsabHLH-141 7 0,0454 0,0139 0,3062 0,35
OmybHLH-347 21 SsabHLH-387 17 0,1251 0,0001 0,0008 0,96
OmybHLH-347 21 SsabHLH-153 7 0,1035 0,0021 0,0203 0,80
OmybHLH-347 21 SsabHLH-364 16 5,5427 0,2748 0,0496 42,64
OmybHLH-347 21 SsabHLH-223 10 7,6669 0,2784 0,0363 58,98
OmybHLH-348 21 SsabHLH-387 17 0,1251 0,0001 0,0008 0,96
OmybHLH-348 21 SsabHLH-153 7 0,1035 0,0021 0,0203 0,80
OmybHLH-348 21 SsabHLH-364 16 5,5432 0,2748 0,0496 42,64
OmybHLH-348 21 SsabHLH-223 10 7,6636 0,2784 0,0363 58,95
OmybHLH-349 21 SsabHLH-106 5 0,062 0,0243 0,3919 0,48
OmybHLH-349 21 SsabHLH-105 5 0,062 0,0242 0,3903 0,48
OmybHLH-349 21 SsabHLH-108 5 0,062 0,0242 0,3903 0,48
OmybHLH-349 21 SsabHLH-107 5 37,9887 1,0883 0,0286 292,22
OmybHLH-349 21 SsabHLH-151 7 0,038 0,0035 0,091 0,29
OmybHLH-349 21 SsabHLH-248 1 5,0899 0,4003 0,0786 39,15
OmybHLH-349 21 SsabHLH-249 11 53778 0,4023 0,0748 41,37
OmybHLH-349 21 SsabHLH-247 11 5,0905 0,4003 0,0786 39,16
OmybHLH-349 21 SsabHLH-152 7 0,2161 0,1257 0,5817 1,66
OmybHLH-349 21 SsabHLH-516 26 57,7583 0,2517 0,0044 444,29
OmybHLH-350 21 SsabHLH-144 7 0,1467 0,0361 0,2461 1,13
OmybHLH-350 21 SsabHLH-143 7 0,1482 0,0363 0,2449 1,14
OmybHLH-350 21 SsabHLH-147 7 0,1253 0,0197 0,1572 0,96
OmybHLH-350 21 SsabHLH-149 7 0,0966 0,0067 0,0694 0,74
OmybHLH-350 21 SsabHLH-148 7 0,1143 0,0233 0,2038 0,88
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OmybHLH-350 21 SsabHLH-146 7 0,1639 0,0397 0,2422 1,26
OmybHLH-350 21 SsabHLH-145 7 0,1422 0,0397 0,2792 1,09
OmybHLH-350 21 SsabHLH-147 7 0,1253 0,0197 0,1572 0,9
OmybHLH-350 21 SsabHLH-380 17 0,203 0,0533 0,2626 1,56
OmybHLH-350 21 SsabHLH-383 17 0,1768 0,0391 0,2212 1,36
OmybHLH-350 21 SsabHLH-382 17 0,2211 0,055 0,2488 1,70
OmybHLH-350 21 SsabHLH-381 17 0,1897 0,0576 0,3036 1,46
OmybHLH-350 21 SsabHLH-377 17 0,2311 0,072 0,3116 1,78
OmybHLH-350 21 SsabHLH-378 17 0,2432 0,0722 0,2969 1,87
OmybHLH-350 21 SsabHLH-386 17 0,2123 0,0573 0,2699 1,63
OmybHLH-350 21 SsabHLH-150 7 0,1172 0,0093 0,0794 0,90
OmybHLH-350 21 SsabHLH-379 17 0,2609 0,0723 0,2771 2,01
OmybHLH-350 21 SsabHLH-384 17 0,1524 0,0243 0,1594 1,17
OmybHLH-351 21 SsabHLH-144 7 0,0939 0,0074 0,0788 0,72
OmybHLH-351 21 SsabHLH-146 7 0,095 0,0075 0,0789 0,73
OmybHLH-351 21 SsabHLH-143 7 0,161 0,0367 0,2280 1,24
OmybHLH-351 21 SsabHLH-147 7 0,1224 0,021 0,1716 0,94
OmybHLH-351 21 SsabHLH-380 17 0,1508 0,0218 0,1446 1,16
OmybHLH-351 21 SsabHLH-149 7 0,0966 0,0067 0,0694 0,74
OmybHLH-351 21 SsabHLH-148 7 0,1168 0,0227 0,1943 0,90
OmybHLH-351 21 SsabHLH-145 7 0,1624 0,0358 0,2204 1,25
OmybHLH-351 21 SsabHLH-142 7 0,1717 0,0455 0,2650 1,32
OmybHLH-351 21 SsabHLH-382 17 0,1525 0,0221 0,1449 1,17
OmybHLH-351 21 SsabHLH-383 17 0,1787 0,0385 0,2154 1,37
OmybHLH-351 21 SsabHLH-381 17 0,2138 0,0515 0,2409 1,64
OmybHLH-351 21 SsabHLH-377 17 0,21 0,0623 0,2967 1,62
OmybHLH-351 21 SsabHLH-378 17 0,219 0,0622 0,2832 1,69
OmybHLH-351 21 SsabHLH-386 17 0,2418 0,0507 0,2097 1,86
OmybHLH-351 21 SsabHLH-150 7 0,1115 0,0078 0,0700 0,86
OmybHLH-351 21 SsabHLH-379 17 0,2355 0,0621 0,2637 1,81
OmybHLH-351 21 SsabHLH-384 17 0,1524 0,0243 0,1594 1,17
OmybHLH-352 21 SsabHLH-144 7 0,1619 0,0451 0,2786 1,25
OmybHLH-352 21 SsabHLH-146 7 0,15 0,037 0,2467 1,15
OmybHLH-352 21 SsabHLH-145 7 0,1479 0,0369 0,2495 1,14
OmybHLH-352 21 SsabHLH-149 7 0,1051 0,0138 0,1313 0,81
OmybHLH-352 21 SsabHLH-143 7 0,1435 0,0481 0,3352 1,10
OmybHLH-352 21 SsabHLH-148 7 0,1269 0,0199 0,1568 0,98
OmybHLH-352 21 SsabHLH-147 7 0,1277 0,0301 0,2357 0,98
OmybHLH-352 21 SsabHLH-142 7 0,1627 0,0385 0,2366 1,25
OmybHLH-352 21 SsabHLH-381 17 0,2083 0,0515 0,2472 1,60
OmybHLH-352 21 SsabHLH-380 17 0,223 0,0602 0,2700 1,72
OmybHLH-352 21 SsabHLH-382 17 0,2062 0,055 0,2667 1,59
OmybHLH-352 21 SsabHLH-383 17 0,1836 0,0347 0,1890 1,41
OmybHLH-352 21 SsabHLH-377 17 0,2217 0,0535 0,2413 1,71
OmybHLH-352 21 SsabHLH-378 17 0,2335 0,0531 0,2274 1,80
OmybHLH-352 21 SsabHLH-379 17 0,252 0,0529 0,2099 1,94
OmybHLH-352 21 SsabHLH-150 7 0,1172 0,0093 0,0794 0,90
OmybHLH-352 21 SsabHLH-384 17 0,1524 0,0243 0,1594 1,17
OmybHLH-353 21 SsabHLH-143 7 0,1409 0,0364 0,2583 1,08
OmybHLH-353 21 SsabHLH-144 7 0,1394 0,0363 0,2604 1,07
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OmybHLH-353 21 SsabHLH-147 7 0,1179 0,0198 0,1679 0,91
OmybHLH-353 21 SsabHLH-149 7 0,0938 0,008 0,0853 0,72
OmybHLH-353 21 SsabHLH-146 7 0,1564 0,0398 0,2545 1,20
OmybHLH-353 21 SsabHLH-148 7 0,107 0,0234 0,2187 0,82
OmybHLH-353 21 SsabHLH-145 7 0,135 0,0399 0,2956 1,04
OmybHLH-353 21 SsabHLH-142 7 0,1548 0,041 0,2649 1,19
OmybHLH-353 21 SsabHLH-380 17 0,1962 0,0534 0,2722 1,51
OmybHLH-353 21 SsabHLH-382 17 0,214 0,0552 0,2579 1,65
OmybHLH-353 21 SsabHLH-383 17 0,17 0,0393 0,2312 1,31
OmybHLH-353 21 SsabHLH-381 17 0,183 0,0579 0,3164 1,41
OmybHLH-353 21 SsabHLH-377 17 0,2241 0,0722 0,3222 1,72
OmybHLH-353 21 SsabHLH-386 17 0,2045 0,0575 0,2812 1,57
OmybHLH-353 21 SsabHLH-150 7 0,1078 0,0094 0,0872 0,83
OmybHLH-353 21 SsabHLH-379 17 0,2525 0,0725 0,2871 1,94
OmybHLH-353 21 SsabHLH-378 17 0,2609 0,0723 0,2771 2,01
OmybHLH-353 21 SsabHLH-384 17 0,1447 0,0244 0,1686 1,11
OmybHLH-354 21 SsabHLH-146 7 0,095 0,0075 0,0789 0,73
OmybHLH-354 21 SsabHLH-144 7 0,095 0,0075 0,0789 0,73
OmybHLH-354 21 SsabHLH-149 7 0,1021 0,0112 0,1097 0,79
OmybHLH-354 21 SsabHLH-143 7 0,1456 0,0379 0,2603 %12
OmybHLH-354 21 SsabHLH-145 7 0,163 0,0371 0,2276 1,25
OmybHLH-354 21 SsabHLH-147 7 0,1362 0,0292 0,2144 1,05
OmybHLH-354 21 SsabHLH-148 7 0,124 0,0213 0,1718 0,95
OmybHLH-354 21 SsabHLH-382 17 0,1525 0,0221 0,1449 1,17
OmybHLH-354 21 SsabHLH-142 7 0,1567 0,0401 0,2559 1521
OmybHLH-354 21 SsabHLH-380 17 0,1525 0,0221 0,1449 1,17
OmybHLH-354 21 SsabHLH-383 17 0,1757 0,0373 0,2123 1,35
OmybHLH-354 21 SsabHLH-381 17 0,2084 0,054 0,2591 1,60
OmybHLH-354 21 SsabHLH-377 17 0,2035 0,0561 0,2757 1,57
OmybHLH-354 21 SsabHLH-378 17 0,2129 0,0558 0,2621 1,64
OmybHLH-354 21 SsabHLH-386 17 0,2355 0,0534 0,2268 1,81
OmybHLH-354 21 SsabHLH-150 7 0,1115 0,0078 0,0700 0,86
OmybHLH-354 21 SsabHLH-379 17 0,2294 0,0556 0,2424 1,76
OmybHLH-354 21 SsabHLH-384 17 0,1524 0,0243 0,1594 1,17
OmybHLH-355 21 SsabHLH-143 7 0,1482 0,0363 0,2449 1,14
OmybHLH-355 21 SsabHLH-144 7 0,1467 0,0361 0,2461 1,13
OmybHLH-355 21 SsabHLH-147 7 0,1253 0,0197 0,1572 0,96
OmybHLH-355 21 SsabHLH-149 7 0,0966 0,0067 0,0694 0,74
OmybHLH-355 21 SsabHLH-148 7 0,1143 0,0233 0,2038 0,88
OmybHLH-355 21 SsabHLH-146 7 0,1639 0,0397 0,2422 1,26
OmybHLH-355 21 SsabHLH-145 7 0,1422 0,0397 0,2792 1,09
OmybHLH-355 21 SsabHLH-142 7 0,1625 0,0408 0,2511 1,25
OmybHLH-355 21 SsabHLH-378 17 0,2432 0,0722 0,2969 1,87
OmybHLH-355 21 SsabHLH-386 17 0,2123 0,0573 0,2699 1,63
OmybHLH-355 21 SsabHLH-380 17 0,2281 0,0526 0,2306 1,75
OmybHLH-355 21 SsabHLH-150 7 0,1115 0,0078 0,0700 0,86
OmybHLH-355 21 SsabHLH-379 17 0,2609 0,0723 0,2771 2,01
OmybHLH-355 21 SsabHLH-383 17 0,1993 0,0377 0,1892 1,53
OmybHLH-355 21 SsabHLH-382 17 0,2502 0,0545 0,2178 192
OmybHLH-355 21 SsabHLH-381 17 0,2123 0,0573 0,2699 1,63

186




EK-3%iin devamu;

OmybHLH-355 21 SsabHLH-377 17 0,2609 0,0723 0,2771 2,01
OmybHLH-355 21 SsabHLH-384 17 0,1739 0,0217 0,1248 1,34
OmybHLH-356 21 SsabHLH-143 7 0,1409 0,0364 0,2583 1,08
OmybHLH-356 21 SsabHLH-144 7 0,1394 0,0363 0,2604 1,07
OmybHLH-356 21 SsabHLH-147 7 0,1179 0,0198 0,1679 0,91
OmybHLH-356 21 SsabHLH-149 7 0,089 0,0067 0,0753 0,68
OmybHLH-356 21 SsabHLH-146 7 0,1564 0,0398 0,2545 1,20
OmybHLH-356 21 SsabHLH-148 7 0,107 0,0234 0,2187 0,82
OmybHLH-356 21 SsabHLH-145 7 0,135 0,0399 0,2956 1,04
OmybHLH-356 21 SsabHLH-142 7 0,1548 0,041 0,2649 %19
OmybHLH-356 21 SsabHLH-386 17 0,2045 0,0575 0,2812 1,57
OmybHLH-356 21 SsabHLH-380 17 0,2201 0,0528 0,2399 1,69
OmybHLH-356 21 SsabHLH-150 7 0,1022 0,0078 0,0763 0,79
OmybHLH-356 21 SsabHLH-379 17 0,2525 0,0725 0,2871 1,94
OmybHLH-356 21 SsabHLH-378 17 0,2609 0,0723 0,2771 2,01
OmybHLH-356 21 SsabHLH-383 17 0,1912 0,0379 0,1982 1,47
OmybHLH-356 21 SsabHLH-382 17 0,2418 0,0547 0,2262 1,86
OmybHLH-356 21 SsabHLH-381 17 0,2045 0,0575 0,2812 1,57
OmybHLH-356 21 SsabHLH-377 17 0,2525 0,0725 0,2871 1,94
OmybHLH-356 21 SsabHLH-384 17 0,1643 0,0218 0,1327 1,26
OmybHLH-357 21 SsabHLH-143 7 0,0877 0,0074 0,0844 0,67
OmybHLH-357 21 SsabHLH-145 7 0,0888 0,0075 0,0845 0,68
OmybHLH-357 21 SsabHLH-144 7 0,1392 0,0405 0,2909 1,07
OmybHLH-357 21 SsabHLH-147 7 0,1166 0,0208 0,1784 0,90
OmybHLH-357 21 SsabHLH-149 7 0,089 0,0067 0,0753 0,68
OmybHLH-357 21 SsabHLH-148 7 0,1184 0,0204 0,1723 0,91
OmybHLH-357 21 SsabHLH-146 7 0,1435 0,0409 0,2850 1,10
OmybHLH-357 21 SsabHLH-142 7 0,1656 0,0518 0,3128 1,27
OmybHLH-357 21 SsabHLH-386 17 0,1565 0,0198 0,1265 1,20
OmybHLH-357 21 SsabHLH-381 17 0,1565 0,0198 0,1265 1,20
OmybHLH-357 21 SsabHLH-380 17 0,218 0,0528 0,2422 1,68
OmybHLH-357 21 SsabHLH-379 17 0,2436 0,0625 0,2566 1,87
OmybHLH-357 21 SsabHLH-150 7 0,1022 0,0078 0,0763 0,79
OmybHLH-357 21 SsabHLH-378 17 0,2518 0,0622 0,2470 1,94
OmybHLH-357 21 SsabHLH-383 17 0,2017 0,0348 0,1725 1,55
OmybHLH-357 21 SsabHLH-382 17 0,2268 0,0534 0,2354 1,74
OmybHLH-357 21 SsabHLH-377 17 0,2436 0,0625 0,2566 1,87
OmybHLH-357 21 SsabHLH-384 17 0,1643 0,0218 0,1327 1,26
OmybHLH-358 21 SsabHLH-140 7 0,0863 0,058 0,6721 0,66
OmybHLH-358 21 SsabHLH-401 18 0,4964 0,1429 0,2879 3,82
OmybHLH-358 21 SsabHLH-199 9 3,3658 0,427 0,1269 25,89
OmybHLH-358 21 SsabHLH-448 20 55,7637 0,4019 0,0072 428,95
OmybHLH-358 21 SsabHLH-449 20 55,6752 0,4069 0,0073 42827
OmybHLH-359 22 SsabHLH-452 21 0,0614 0,0198 0,3225 0,47
OmybHLH-359 22 SsabHLH-504 25 0,4483 0,0282 0,0629 3,45
OmybHLH-360 22 SsabHLH-451 21 0,0743 0,0025 0,0336 0,57
OmybHLH-360 22 SsabHLH-503 25 0,2029 0,031 0,1528 1,56
OmybHLH-360 22 SsabHLH-110 5 4,2073 0,1263 0,0300 32,36
OmybHLH-360 22 SsabHLH-351 15 65,4512 0,2466 0,0038 503,47
OmybHLH-360 22 SsabHLH-286 13 66,8303 0,2384 0,0036 514,08
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OmybHLH-360 22 SsabHLH-488 22 72,6756 0,2841 0,0039 559,04
OmybHLH-360 22 SsabHLH-261 12 72,8559 0,2752 0,0038 560,43
OmybHLH-360 2 SsabHLH-333 14 61,642 0,2989 0,0048 47417
OmybHLH-361 22 SsabHLH-453 21 0,0508 0,007 0,1378 0,39
OmybHLH-361 22 SsabHLH-509 25 0,3479 0,0248 0,0713 2,68
OmybHLH-361 22 SsabHLH-371 16 5,8948 0,1026 0,0174 45,34
OmybHLH-362 22 SsabHLH-454 21 0,0357 0,0085 0,2381 0,27
OmybHLH-362 22 SsabHLH-508 25 0,1624 0,0199 0,1225 1,25
OmybHLH-362 22 SsabHLH-372 17 1,8045 0,2487 0,1378 13,88
OmybHLH-362 2 SsabHLH-378 16 0,406 17,866 44,0059 3,12
OmybHLH-362 22 SsabHLH-122 6 56,7583 0,401 0,0071 436,60
OmybHLH-362 22 SsabHLH-123 6 52,0898 0,4021 0,0077 400,69
OmybHLH-362 2 SsabHLH-43 3 36,7957 0,4039 0,0110 283,04
OmybHLH-362 22 SsabHLH-405 19 58,5503 0,4497 0,0077 450,39
OmybHLH-362 22 SsabHLH-403 19 55,7925 0,4199 0,0075 429,17
OmybHLH-362 22 SsabHLH-327 14 60,2984 0,5047 0,0084 463,83
OmybHLH-362 22 SsabHLH-408 19 56,5842 0,3995 0,0071 43526
OmybHLH-363 22 SsabHLH-505 25 0,3461 0,107 0,3092 2,66
OmybHLH-363 22 SsabHLH-506 25 0,3426 0,1078 0,3147 2,64
OmybHLH-363 22 SsabHLH-456 21 0,0797 0,0322 0,4040 0,61
OmybHLH-363 22 SsabHLH-507 25 0,3813 0,1375 0,3606 2,93
OmybHLH-363 22 SsabHLH-455 21 0,0984 0,0452 0,4593 0,76
OmybHLH-363 22 SsabHLH-457 21 0,088 0,0379 0,4307 0,68
OmybHLH-363 22 SsabHLH-375 17 2,2798 0,3051 0,1338 17,54
OmybHLH-363 22 SsabHLH-370 16 2,1262 0,3134 0,1474 16,36
OmybHLH-363 2 SsabHLH-374 17 2,2616 0,3068 0,1357 17,40
OmybHLH-363 22 SsabHLH-575 scaffold 13,7994 0,2704 0,0196 106,15
OmybHLH-364 22 SsabHLH-459 21 0,128 0,0066 0,0516 0,98
OmybHLH-364 22 SsabHLH-510 25 0,3305 0,0164 0,0496 2,54
OmybHLH-364 22 SsabHLH-528 28 55,1038 0,3878 0,0070 423,88
OmybHLH-364 2 SsabHLH-11 1 55,89 0,4053 0,0073 42992
OmybHLH-365 2 SsabHLH-459 21 0,128 0,0066 0,0516 0,98
OmybHLH-365 22 SsabHLH-510 25 0,3305 0,0164 0,049 2,54
OmybHLH-365 22 SsabHLH-528 28 55,1119 0,3878 0,0070 423,94
OmybHLH-365 22 SsabHLH-11 1 55,891 0,4052 0,0072 429,93
OmybHLH-366 22 SsabHLH-458 21 0,107 0,0089 0,0832 0,82
OmybHLH-366 22 SsabHLH-511 25 0,3849 0,0687 0,1785 2,96
OmybHLH-367 23 SsabHLH-09 1 0,0137 0,0122 0,8905 0,11
OmybHLH-367 23 SsabHLH-400 18 0,1842 0,0641 0,3480 1,42
OmybHLH-367 23 SsabHLH-25 2 1,8959 0,3103 0,1637 14,58
OmybHLH-367 23 SsabHLH-255 12 2,0809 0,3461 0,1663 16,01
OmybHLH-367 23 SsabHLH-497 24 2,0676 0,3928 0,1900 15,90
OmybHLH-367 23 SsabHLH-429 20 3,3178 0,439 0,1325 25,52
OmybHLH-367 23 SsabHLH-430 20 2,3708 0,4068 0,1716 18,24
OmybHLH-367 23 SsabHLH-432 20 2,3828 0,3996 0,1677 18,33
OmybHLH-367 23 SsabHLH-431 20 2,3651 0,4096 0,1732 18,19
OmybHLH-367 23 SsabHLH-426 20 2,8192 0,4582 0,1625 21,69
OmybHLH-367 23 SsabHLH-427 20 2,8011 0,4611 0,1646 21,55
OmybHLH-367 23 SsabHLH-428 20 3,1721 0,4588 0,1446 24,40
OmybHLH-368 23 SsabHLH-11 1 0,0689 0,0093 0,1350 0,53
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OmybHLH-368 23 SsabHLH-528 28 53,989 1,1358 0,0210 41530
OmybHLH-368 23 SsabHLH-510 25 55,6318 0,3823 0,0069 427,94
OmybHLH-368 23 SsabHLH-459 21 53,7974 0,4091 0,0076 413,83
OmybHLH-369 23 SsabHLH-10 1 0,0995 0,0225 0,2261 0,77
OmybHLH-369 23 SsabHLH-526 28 0,2902 0,055 0,1895 2,23
OmybHLH-370 24 SsabHLH-191 9 0,055 0,0116 0,2109 0,42
OmybHLH-370 24 SsabHLH-439 20 0,1101 0,0188 0,1708 0,85
OmybHLH-370 24 SsabHLH-192 9 0,0555 0,0119 0,2144 0,43
OmybHLH-370 24 SsabHLH-442 20 0,107 0,0192 0,1794 0,82
OmybHLH-370 24 SsabHLH-435 20 0,1101 0,0188 0,1708 0,85
OmybHLH-370 24 SsabHLH-193 9 0,0564 0,0106 0,1879 0,43
OmybHLH-370 24 SsabHLH-443 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-370 24 SsabHLH-446 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-370 24 SsabHLH-436 20 0,107 0,0192 0,1794 0,82
OmybHLH-370 24 SsabHLH-194 9 0,0568 0,0108 0,1901 0,44
OmybHLH-370 24 SsabHLH-445 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-370 24 SsabHLH-437 20 0,1343 0,0426 0,3172 1,03
OmybHLH-370 24 SsabHLH-438 20 0,1307 0,0437 0,3344 1,01
OmybHLH-370 24 SsabHLH-65 4 1,5184 0,1439 0,0948 11,68
OmybHLH-370 24 SsabHLH-68 4 1,5057 0,1409 0,0936 11,58
OmybHLH-370 24 SsabHLH-56 4 1,4829 0,1482 0,0999 11,41
OmybHLH-370 24 SsabHLH-63 4 1,471 0,1453 0,0988 11,32
OmybHLH-370 24 SsabHLH-73 4 1,4228 0,1501 0,1055 10,94
OmybHLH-370 24 SsabHLH-70 4 1,6331 0,1471 0,0901 12,56
OmybHLH-370 24 SsabHLH-72 4 1,6221 0,1441 0,0888 12,48
OmybHLH-370 24 SsabHLH-64 4 1,5936 0,1516 0,0951 12,26
OmybHLH-370 24 SsabHLH-79 4 1,5577 0,1656 0,10e3 11,98
OmybHLH-370 24 SsabHLH-80 4 1,5257 0,1664 0,1091 11,74
OmybHLH-370 24 SsabHLH-76 4 1,5842 0,1917 0,1210 12,19
OmybHLH-370 24 SsabHLH-74 4 1,9441 0,2371 0,1220 14,95
OmybHLH-370 24 SsabHLH-81 4 1,6085 0,1581 0,0983 12,37
OmybHLH-370 24 SsabHLH-78 4 1,6082 0,1829 0,1137 12,37
OmybHLH-370 24 SsabHLH-75 4 1,6804 0,2518 0,1498 12,93
OmybHLH-370 24 SsabHLH-77 4 1,931 0,2543 0,1317 14,85
OmybHLH-371 24 SsabHLH-191 9 0,055 0,0116 0,2109 0,42
OmybHLH-371 24 SsabHLH-439 20 0,1101 0,0188 0,1708 0,85
OmybHLH-371 24 SsabHLH-192 9 0,0555 0,0119 0,2144 0,43
OmybHLH-371 24 SsabHLH-442 20 0,107 0,0192 0,1794 0,82
OmybHLH-371 24 SsabHLH-193 9 0,0564 0,0106 0,1879 0,43
OmybHLH-371 24 SsabHLH-443 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-371 24 SsabHLH-446 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-371 24 SsabHLH-436 20 0,107 0,0192 0,1794 0,82
OmybHLH-371 24 SsabHLH-194 9 0,0568 0,0108 0,1901 0,44
OmybHLH-371 24 SsabHLH-445 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-371 24 SsabHLH-437 20 0,1343 0,0426 0,3172 1,03
OmybHLH-371 24 SsabHLH-438 20 0,1307 0,0437 0,3344 1,01
OmybHLH-371 24 SsabHLH-65 4 1,5184 0,1439 0,0948 11,68
OmybHLH-371 24 SsabHLH-68 4 1,5057 0,1409 0,0936 11,58
OmybHLH-371 24 SsabHLH-56 4 1,4829 0,1482 0,0999 11,41
OmybHLH-371 24 SsabHLH-63 4 1,471 0,1453 0,0988 11,32
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OmybHLH-371 24 SsabHLH-73 4 1,4228 0,1501 0,1055 10,94
OmybHLH-371 24 SsabHLH-70 4 1,6331 0,1471 0,0901 12,56
OmybHLH-371 24 SsabHLH-72 4 1,6221 0,1441 0,0888 12,48
OmybHLH-371 24 SsabHLH-64 4 1,5936 0,1516 0,0951 12,26
OmybHLH-371 24 SsabHLH-79 4 1,5577 0,1656 0,1063 11,98
OmybHLH-371 24 SsabHLH-80 4 1,5257 0,1664 0,1091 11,74
OmybHLH-371 24 SsabHLH-76 4 1,5842 0,1917 0,1210 12,19
OmybHLH-371 24 SsabHLH-74 4 1,9441 0,2371 0,1220 14,95
OmybHLH-371 24 SsabHLH-81 4 1,6085 0,1581 0,0983 12,37
OmybHLH-371 24 SsabHLH-78 4 1,6082 0,1829 0,1137 12,37
OmybHLH-371 24 SsabHLH-75 4 1,6804 0,2518 0,1498 12,93
OmybHLH-371 24 SsabHLH-77 4 1,931 0,2543 0,1317 14,85
OmybHLH-372 24 SsabHLH-191 9 0,055 0,0116 0,2109 0,42
OmybHLH-372 24 SsabHLH-439 20 0,1101 0,0188 0,1708 0,85
OmybHLH-372 24 SsabHLH-192 9 0,0555 0,0119 0,2144 0,43
OmybHLH-372 24 SsabHLH-442 20 0,107 0,0192 0,1794 0,82
OmybHLH-372 24 SsabHLH-435 20 0,1101 0,0188 0,1708 0,85
OmybHLH-372 24 SsabHLH-193 9 0,0564 0,0106 0,1879 0,43
OmybHLH-372 24 SsabHLH-443 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-372 24 SsabHLH-446 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-372 24 SsabHLH-436 20 0,107 0,0192 0,1794 0,82
OmybHLH-372 24 SsabHLH-194 9 0,0568 0,0108 0,1901 0,44
OmybHLH-372 24 SsabHLH-442 20 0,107 0,0192 0,1794 0,82
OmybHLH-372 24 SsabHLH-437 20 0,1343 0,0426 0,3172 1,03
OmybHLH-372 24 SsabHLH-438 20 0,1307 0,0437 0,3344 1,01
OmybHLH-372 24 SsabHLH-65 4 1,5184 0,1439 0,0948 11,68
OmybHLH-372 24 SsabHLH-68 4 1,5057 0,1409 0,0936 11,58
OmybHLH-372 24 SsabHLH-56 4 1,4829 0,1482 0,0999 11,41
OmybHLH-372 24 SsabHLH-63 4 1,471 0,1453 0,0988 11,32
OmybHLH-372 24 SsabHLH-73 4 1,4228 0,1501 0,1055 10,94
OmybHLH-372 24 SsabHLH-70 4 1,6331 0,1471 0,0901 12,56
OmybHLH-372 24 SsabHLH-72 4 1,4228 0,1501 0,1055 10,94
OmybHLH-372 24 SsabHLH-64 4 1,5936 0,1516 0,0951 12,26
OmybHLH-372 24 SsabHLH-79 4 1,5577 0,1656 0,1063 11,98
OmybHLH-372 24 SsabHLH-80 4 1,5257 0,1664 0,1091 11,74
OmybHLH-372 24 SsabHLH-76 4 1,5842 0,1917 0,1210 12,19
OmybHLH-372 24 SsabHLH-74 4 1,9441 0,2371 0,1220 14,95
OmybHLH-372 24 SsabHLH-81 4 1,6085 0,1581 0,0983 12,37
OmybHLH-372 24 SsabHLH-78 4 1,6082 0,1829 0,1137 12,37
OmybHLH-372 24 SsabHLH-75 4 1,6804 0,2518 0,1498 12,93
OmybHLH-372 24 SsabHLH-77 4 1,931 0,2543 0,1317 14,85
OmybHLH-373 24 SsabHLH-191 9 0,055 0,0116 0,2109 0,42
OmybHLH-373 24 SsabHLH-439 20 0,1101 0,0188 0,1708 0,85
OmybHLH-373 24 SsabHLH-192 9 0,0555 0,0119 0,2144 0,43
OmybHLH-373 24 SsabHLH-442 20 0,107 0,0192 0,1794 0,82
OmybHLH-373 24 SsabHLH-435 20 0,1101 0,0188 0,1708 0,85
OmybHLH-373 24 SsabHLH-193 9 0,0564 0,0106 0,1879 0,43
OmybHLH-373 24 SsabHLH-443 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-373 24 SsabHLH-446 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-373 24 SsabHLH-436 20 0,107 0,0192 0,1794 0,82
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OmybHLH-373 24 SsabHLH-194 9 0,0568 0,0108 0,1901 0,44
OmybHLH-373 24 SsabHLH-445 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-373 24 SsabHLH-437 20 0,1343 0,0426 0,3172 1,03
OmybHLH-373 24 SsabHLH-438 20 0,1307 0,0437 0,3344 1,01
OmybHLH-373 24 SsabHLH-65 4 1,5184 0,1439 0,0948 11,68
OmybHLH-373 24 SsabHLH-68 4 1,5057 0,1409 0,0936 11,58
OmybHLH-373 24 SsabHLH-56 4 1,4829 0,1482 0,0999 11,41
OmybHLH-373 24 SsabHLH-63 4 1,471 0,1453 0,0988 11,32
OmybHLH-373 24 SsabHLH-73 4 1,4228 0,1501 0,1055 10,94
OmybHLH-373 24 SsabHLH-70 4 1,6331 0,1471 0,0901 12,56
OmybHLH-373 24 SsabHLH-72 4 1,6221 0,1441 0,0888 12,48
OmybHLH-373 24 SsabHLH-64 4 1,5936 0,1516 0,0951 12,26
OmybHLH-373 24 SsabHLH-79 4 1,5577 0,1656 0,1063 11,98
OmybHLH-373 24 SsabHLH-80 4 1,5257 0,1664 0,1091 11,74
OmybHLH-373 24 SsabHLH-76 4 1,5842 0,1917 0,1210 12,19
OmybHLH-373 24 SsabHLH-74 4 1,9441 0,2371 0,1220 14,95
OmybHLH-373 24 SsabHLH-81 4 51,1336 0,1533 0,0030 393,34
OmybHLH-373 24 SsabHLH-78 4 1,6082 0,1829 0,1137 12,37
OmybHLH-373 24 SsabHLH-75 4 1,6804 0,2518 0,1498 12,93
OmybHLH-373 24 SsabHLH-77 4 1,931 0,2543 0,1317 14,85
OmybHLH-374 24 SsabHLH-192 9 0,0555 0,0119 0,2144 0,43
OmybHLH-374 24 SsabHLH-442 20 0,107 0,0192 0,1794 0,82
OmybHLH-374 24 SsabHLH-191 9 0,0555 0,0119 0,2144 0,43
OmybHLH-374 24 SsabHLH-192 0,107 0,0192 0,1794 0,82
OmybHLH-374 24 SsabHLH-436 20 0,107 0,0192 0,1794 0,82
OmybHLH-374 24 SsabHLH-435 20 0,107 0,0192 0,1794 0,82
OmybHLH-374 24 SsabHLH-194 0,0568 0,0108 0,1901 0,44
OmybHLH-374 24 SsabHLH-193 0,0568 0,0108 0,1901 0,44
OmybHLH-374 24 SsabHLH-445 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-374 24 SsabHLH-446 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-374 24 SsabHLH-443 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-374 24 SsabHLH-438 20 0,1307 0,0437 0,3344 1,01
OmybHLH-374 24 SsabHLH-437 20 0,1307 0,0437 0,3344 1,01
OmybHLH-374 24 SsabHLH-68 4 1,5057 0,1409 0,0936 11,58
OmybHLH-374 24 SsabHLH-65 4 1,5057 0,1409 0,0936 11,58
OmybHLH-374 24 SsabHLH-63 4 1,471 0,1453 0,0988 11,32
OmybHLH-374 24 SsabHLH-56 4 1,471 0,1453 0,0988 11,32
OmybHLH-374 24 SsabHLH-72 4 1,6221 0,1441 0,0888 12,48
OmybHLH-374 24 SsabHLH-73 4 1,4064 0,1471 0,1046 10,82
OmybHLH-374 24 SsabHLH-70 4 1,6221 0,1441 0,0888 12,48
OmybHLH-374 24 SsabHLH-64 4 1,5835 0,1487 0,0939 12,18
OmybHLH-374 24 SsabHLH-79 4 1,604 0,1744 0,1087 12,34
OmybHLH-374 24 SsabHLH-81 4 1,5738 0,1549 0,0984 12,11
OmybHLH-374 24 SsabHLH-80 4 1,5909 0,1759 0,1106 12,24
OmybHLH-374 24 SsabHLH-75 4 1,9894 0,2388 0,1200 15,30
OmybHLH-374 24 SsabHLH-77 4 2,3875 0,2405 0,1007 18,37
OmybHLH-375 24 SsabHLH-193 9 0,0564 0,0106 0,1879 0,43
OmybHLH-375 24 SsabHLH-443 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-375 24 SsabHLH-446 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-375 24 SsabHLH-191 9 0,0564 0,0106 0,1879 0,43
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OmybHLH-375 24 SsabHLH-439 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-375 24 SsabHLH-445 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-375 24 SsabHLH-192 9 0,0568 0,0108 0,1901 0,44
OmybHLH-375 24 SsabHLH-442 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-375 24 SsabHLH-435 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-375 24 SsabHLH-436 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-375 24 SsabHLH-437 20 0,1406 0,0442 0,3144 1,08
OmybHLH-375 24 SsabHLH-438 20 0,1369 0,0453 0,3309 1,05
OmybHLH-375 24 SsabHLH-70 4 1,6331 0,1471 0,0901 12,56
OmybHLH-375 24 SsabHLH-65 4 1,6496 0,1415 0,0858 12,69
OmybHLH-375 24 SsabHLH-72 4 1,6221 0,1441 0,0888 12,48
OmybHLH-375 24 SsabHLH-68 4 1,6397 0,1384 0,0844 12,61
OmybHLH-375 24 SsabHLH-64 4 1,5936 0,1516 0,0951 12,26
OmybHLH-375 24 SsabHLH-56 4 1,6102 0,146 0,0907 12,39
OmybHLH-375 24 SsabHLH-63 4 1,6014 0,1429 0,0892 12,32
OmybHLH-375 24 SsabHLH-73 4 1,5388 0,1478 0,0960 11,84
OmybHLH-375 24 SsabHLH-77 4 1,931 0,2543 0,1317 14,85
OmybHLH-375 24 SsabHLH-80 4 1,7174 0,164 0,0955 13,21
OmybHLH-375 24 SsabHLH-79 4 1,759 0,1631 0,0927 13,53
OmybHLH-375 24 SsabHLH-76 4 1,7787 0,1903 0,1070 13,68
OmybHLH-375 24 SsabHLH-74 4 2,2484 0,2371 0,1055 17,30
OmybHLH-375 24 SsabHLH-81 4 1,8342 0,1553 0,0847 14,11
OmybHLH-375 24 SsabHLH-78 4 1,8272 0,181 0,0991 14,06
OmybHLH-375 24 SsabHLH-75 4 1,8958 02524 0,1331 14,58
OmybHLH-375 24 SsabHLH-330 14 6 0,4292 0,0675 48,95
OmybHLH-375 24 SsabHLH-19 2 7,6566 0,3956 0,0517 58,90
OmybHLH-376 24 SsabHLH-193 9 0,0564 0,0106 0,1879 0,43
OmybHLH-376 24 SsabHLH-443 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-376 24 SsabHLH-446 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-376 24 SsabHLH-191 9 0,0564 0,0106 0,1879 0,43
OmybHLH-376 24 SsabHLH-439 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-376 24 SsabHLH-194 9 0,0568 0,0108 0,1901 0,44
OmybHLH-376 24 SsabHLH-445 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-376 24 SsabHLH-192 9 0,0568 0,0108 0,1901 0,44
OmybHLH-376 24 SsabHLH-442 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-376 24 SsabHLH-435 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-376 24 SsabHLH-436 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-376 24 SsabHLH-437 20 0,1406 0,0442 0,3144 1,08
OmybHLH-376 24 SsabHLH-438 20 0,1369 0,0453 0,3309 1,05
OmybHLH-376 24 SsabHLH-70 4 1,6331 0,1471 0,0901 12,56
OmybHLH-376 24 SsabHLH-65 4 1,6496 0,1415 0,0858 12,69
OmybHLH-376 24 SsabHLH-72 4 1,6221 0,1441 0,0888 12,48
OmybHLH-376 24 SsabHLH-68 4 1,6397 0,1384 0,0844 12,61
OmybHLH-376 24 SsabHLH-64 4 1,5936 0,1516 0,0951 12,26
OmybHLH-376 24 SsabHLH-56 4 1,6102 0,146 0,0907 12,39
OmybHLH-376 24 SsabHLH-63 4 1,6014 0,1429 0,0892 12,32
OmybHLH-376 24 SsabHLH-73 4 1,5388 0,1478 0,0960 11,84
OmybHLH-376 24 SsabHLH-77 4 1,931 0,2543 0,1317 14,85
OmybHLH-376 24 SsabHLH-80 4 1,7174 0,164 0,0955 13,21
OmybHLH-376 24 SsabHLH-79 4 1,759 0,1631 0,0927 13,53
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OmybHLH-376 24 SsabHLH-76 4 1,7787 0,1903 0,1070 13,68
OmybHLH-376 24 SsabHLH-74 4 2,2484 0,2371 0,1055 17,30
OmybHLH-376 24 SsabHLH-81 4 1,8342 0,1553 0,0847 14,11
OmybHLH-376 24 SsabHLH-78 4 1,8272 0,181 0,0991 14,06
OmybHLH-376 24 SsabHLH-75 4 1,8958 0,2524 0,1331 14,58
OmybHLH-376 24 SsabHLH-330 14 6,3625 0,4292 0,0675 48,94
OmybHLH-376 24 SsabHLH-19 2 7,6573 0,3956 0,0517 58,90
OmybHLH-377 24 SsabHLH-193 9 0,0564 0,0106 0,1879 0,43
OmybHLH-377 24 SsabHLH-443 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-377 24 SsabHLH-446 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-377 24 SsabHLH-191 9 0,0564 0,0106 0,1879 0,43
OmybHLH-377 24 SsabHLH-439 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-377 24 SsabHLH-194 9 0,0568 0,0108 0,1901 0,44
OmybHLH-377 24 SsabHLH-445 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-377 24 SsabHLH-192 9 0,0568 0,0108 0,1901 0,44
OmybHLH-377 24 SsabHLH-442 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-377 24 SsabHLH-435 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-377 24 SsabHLH-436 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-377 24 SsabHLH-437 20 0,1406 0,0442 0,3144 1,08
OmybHLH-377 24 SsabHLH-438 20 0,1369 0,0453 0,3309 1,05
OmybHLH-377 24 SsabHLH-70 4 1,6331 0,1471 0,0901 12,5
OmybHLH-377 24 SsabHLH-65 4 1,6496 0,1415 0,0858 12,69
OmybHLH-377 24 SsabHLH-72 4 1,6221 0,1441 0,0888 12,48
OmybHLH-377 24 SsabHLH-68 4 1,6397 0,1384 0,0844 12,61
OmybHLH-377 24 SsabHLH-64 4 1,5936 0,1516 0,0951 12,26
OmybHLH-377 24 SsabHLH-56 4 1,6102 0,146 0,0907 12,39
OmybHLH-377 24 SsabHLH-63 4 1,6014 0,1429 0,0892 12,32
OmybHLH-377 24 SsabHLH-73 4 1,5388 0,1478 0,0960 11,84
OmybHLH-377 24 SsabHLH-77 4 1,931 0,2543 0,1317 14,85
OmybHLH-377 24 SsabHLH-80 4 1,7174 0,164 0,0955 13,21
OmybHLH-377 24 SsabHLH-79 4 1,7594 0,1631 0,0927 13,53
OmybHLH-377 24 SsabHLH-76 4 1,7787 0,1903 0,1070 13,68
OmybHLH-377 24 SsabHLH-74 4 2,2484 0,2371 0,1055 17,30
OmybHLH-377 24 SsabHLH-81 4 1,8342 0,1553 0,0847 14,11
OmybHLH-377 24 SsabHLH-78 4 1,8272 0,181 0,0991 14,06
OmybHLH-377 24 SsabHLH-75 4 1,8958 02524 0,1331 14,58
OmybHLH-377 24 SsabHLH-330 14 6 0,4293 0,0675 48,95
OmybHLH-377 24 SsabHLH-19 2 7,6555 0,3956 0,0517 58,89
OmybHLH-378 24 SsabHLH-193 9 0,0564 0,0106 0,1879 0,43
OmybHLH-378 24 SsabHLH-443 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-378 24 SsabHLH-446 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-378 24 SsabHLH-191 9 0,0564 0,0106 0,1879 0,43
OmybHLH-378 24 SsabHLH-439 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-378 24 SsabHLH-194 9 0,0568 0,0108 0,1901 0,44
OmybHLH-378 24 SsabHLH-445 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-378 24 SsabHLH-192 9 0,0568 0,0108 0,1901 0,44
OmybHLH-378 24 SsabHLH-442 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-378 24 SsabHLH-435 20 0,1149 0,0195 0,1697 0,88
OmybHLH-378 24 SsabHLH-436 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-378 24 SsabHLH-437 20 0,1406 0,0442 0,3144 1,08
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OmybHLH-378 24 SsabHLH-438 20 0,1369 0,0453 0,3309 1,05
OmybHLH-378 24 SsabHLH-70 4 1,6331 0,1471 0,0901 12,56
OmybHLH-378 24 SsabHLH-65 4 1,6496 0,1415 0,0858 12,69
OmybHLH-378 24 SsabHLH-72 4 1,6221 0,1441 0,0888 12,48
OmybHLH-378 24 SsabHLH-68 4 1,6397 0,1384 0,0844 12,61
OmybHLH-378 24 SsabHLH-64 4 1,5936 0,1516 0,0951 12,26
OmybHLH-378 24 SsabHLH-56 4 1,6102 0,146 0,0907 12,39
OmybHLH-378 24 SsabHLH-63 4 1,6014 0,1429 0,0892 12,32
OmybHLH-378 24 SsabHLH-73 4 1,5388 0,1478 0,0960 11,84
OmybHLH-378 24 SsabHLH-77 4 1,931 0,2543 0,1317 14,85
OmybHLH-378 24 SsabHLH-80 4 1,7174 0,164 0,0955 13,21
OmybHLH-378 24 SsabHLH-79 4 1,7594 0,1631 0,0927 13,53
OmybHLH-378 24 SsabHLH-76 4 1,7787 0,1903 0,1070 13,68
OmybHLH-378 24 SsabHLH-74 4 2,2484 0,2371 0,1055 17,30
OmybHLH-378 24 SsabHLH-81 4 1,8342 0,1553 0,0847 14,11
OmybHLH-378 24 SsabHLH-78 4 1,8272 0,181 0,0991 14,06
OmybHLH-378 24 SsabHLH-75 4 1,8958 0,2524 0,1331 14,58
OmybHLH-378 24 SsabHLH-330 14 6,364 0,4292 0,0674 48,95
OmybHLH-378 24 SsabHLH-19 2 7,6584 0,3956 0,0517 58,91
OmybHLH-379 24 SsabHLH-194 9 0,0568 0,0108 0,1901 0,44
OmybHLH-379 24 SsabHLH-193 0,0568 0,0108 0,1901 0,44
OmybHLH-379 24 SsabHLH-445 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-379 24 SsabHLH-192 9 0,0568 0,0108 0,1901 0,44
OmybHLH-379 24 SsabHLH-443 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-379 24 SsabHLH-446 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-379 24 SsabHLH-191 9 0,0568 0,0108 0,1901 0,44
OmybHLH-379 24 SsabHLH-442 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-379 24 SsabHLH-439 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-379 24 SsabHLH-436 20 0,1117 0,1117 1,0000 0,86
OmybHLH-379 24 SsabHLH-435 20 0,1117 0,0199 0,1782 0,86
OmybHLH-379 24 SsabHLH-438 20 0,1369 0,0453 0,3309 1,05
OmybHLH-379 24 SsabHLH-437 20 0,1369 0,0453 0,3309 1,05
OmybHLH-379 24 SsabHLH-72 4 1,6221 0,1441 0,0888 12,48
OmybHLH-379 24 SsabHLH-68 4 1,6397 0,1384 0,0844 12,61
OmybHLH-379 24 SsabHLH-70 4 1,6221 0,1441 0,0888 12,48
OmybHLH-379 24 SsabHLH-65 4 1,6397 0,1384 0,0844 12,61
OmybHLH-379 24 SsabHLH-63 4 1,6014 0,1429 0,0892 12,32
OmybHLH-379 24 SsabHLH-64 4 1,5835 1,5835 1,0000 12,18
OmybHLH-379 24 SsabHLH-56 4 1,6014 0,1429 0,0892 12,32
OmybHLH-379 24 SsabHLH-73 4 1,5233 0,1446 0,0949 11,72
OmybHLH-379 24 SsabHLH-77 4 2,3875 0,2405 0,1007 18,37
OmybHLH-379 24 SsabHLH-79 4 1,8312 0,1722 0,0940 14,09
OmybHLH-379 24 SsabHLH-80 4 1,804 0,1739 0,094 13,88
OmybHLH-379 24 SsabHLH-81 4 1,788 0,152 0,0850 13,75
OmybHLH-379 24 SsabHLH-78 4 1,88 0,183 0,0973 14,46
OmybHLH-379 24 SsabHLH-76 4 1,728 0,1927 0,1115 13,29
OmybHLH-379 24 SsabHLH-74 4 2,4713 0,2436 0,0986 19,01
OmybHLH-379 24 SsabHLH-75 4 2,357 0,2385 0,1012 18,13
OmybHLH-379 24 SsabHLH-330 14 6,2391 0,4317 0,0692 47,99
OmybHLH-379 24 SsabHLH-328 14 6,2148 0,4318 0,0695 47,81
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OmybHLH-379 24 SsabHLH-329 14 5,6866 0,4269 0,0751 43,74
OmybHLH-379 24 SsabHLH-20 2 8,0062 0,3947 0,0493 61,59
OmybHLH-379 24 SsabHLH-99 5 7,7913 0,3932 0,0505 59,93
OmybHLH-379 24 SsabHLH-19 2 8,04 0,3952 0,0492 61,85
OmybHLH-380 24 SsabHLH-191 9 0,0592 0,008 0,1351 0,46
OmybHLH-380 24 SsabHLH-439 20 0,1105 0,0144 0,1303 0,85
OmybHLH-380 24 SsabHLH-192 9 0,0597 0,0082 0,1374 0,46
OmybHLH-380 24 SsabHLH-442 20 0,1073 0,0147 0,1370 0,83
OmybHLH-380 24 SsabHLH-435 20 0,1105 0,0144 0,1303 0,85
OmybHLH-380 24 SsabHLH-437 20 0,1063 0,0176 0,1656 0,82
OmybHLH-380 24 SsabHLH-193 9 0,0607 0,0067 0,1104 0,47
OmybHLH-380 24 SsabHLH-443 20 0,1157 0,0149 0,1288 0,89
OmybHLH-380 24 SsabHLH-446 20 0,1157 0,0149 0,1288 0,89
OmybHLH-380 24 SsabHLH-436 20 0,1073 0,0147 0,1370 0,83
OmybHLH-380 24 SsabHLH-438 20 0,103 0,018 0,1748 0,79
OmybHLH-380 24 SsabHLH-194 9 0,0613 0,0069 0,1126 0,47
OmybHLH-380 24 SsabHLH-445 20 0,1124 0,0153 0,1361 0,86
OmybHLH-380 24 SsabHLH-65 4 1,7204 0,1415 0,0822 13,23
OmybHLH-380 24 SsabHLH-68 4 1,7049 0,1382 0,0811 13,11
OmybHLH-380 24 SsabHLH-56 4 1,6742 0,1462 0,0873 12,88
OmybHLH-380 24 SsabHLH-63 4 1,6601 0,1429 0,0861 12,77
OmybHLH-380 24 SsabHLH-73 4 1,6161 0,1483 0,0918 12,43
OmybHLH-380 24 SsabHLH-70 4 1,8867 0,1449 0,0768 14,51
OmybHLH-380 24 SsabHLH-72 4 1,8744 0,1415 0,0755 14,42
OmybHLH-380 24 SsabHLH-64 4 1,8349 0,1498 0,0816 14,11
OmybHLH-380 24 SsabHLH-79 4 2 0,1656 0,1063 11,98
OmybHLH-380 24 SsabHLH-80 4 1,5257 0,1664 0,1091 11,74
OmybHLH-380 24 SsabHLH-76 4 1,5842 0,1917 0,1210 12,19
OmybHLH-380 24 SsabHLH-74 4 1,9441 0,2371 0,1220 14,95
OmybHLH-380 24 SsabHLH-81 4 1,6085 0,1581 0,0983 12,37
OmybHLH-380 24 SsabHLH-78 4 2 0,1829 0,1137 12,37
OmybHLH-380 24 SsabHLH-75 4 1,6899 0,2417 0,1430 13,00
OmybHLH-380 24 SsabHLH-77 4 1,9348 0,2439 0,1261 14,88
OmybHLH-380 24 SsabHLH-330 14 7,391 0,4106 0,0556 56,85
OmybHLH-380 24 SsabHLH-19 2 7,3182 0,3897 0,0533 56,29
OmybHLH-381 24 SsabHLH-195 9 0,078 0,0273 0,3500 0,60
OmybHLH-381 24 SsabHLH-196 9 0,0827 0,028 0,3386 0,64
OmybHLH-381 24 SsabHLH-447 20 0,2234 0,1028 0,4602 1,72
OmybHLH-381 24 SsabHLH-197 9 0,084 0,0291 0,3464 0,65
OmybHLH-381 24 SsabHLH-55 4 11,5236 0,4339 0,0377 88,64
OmybHLH-382 24 SsabHLH-198 9 0,054 0,0322 0,5963 0,42
OmybHLH-383 24 SsabHLH-199 9 0,0595 0,0331 0,5563 0,46
OmybHLH-383 24 SsabHLH-449 20 0,2506 0,0445 0,1776 1,93
OmybHLH-383 24 SsabHLH-448 20 0,2626 0,0492 0,1874 2,02
OmybHLH-384 24 SsabHLH-200 9 0,0478 0,0132 0,2762 0,37
OmybHLH-384 24 SsabHLH-450 20 0,1012 0,026 0,2569 0,78
OmybHLH-384 24 SsabHLH-32 3 1,8494 0,2186 0,1182 14,23
OmybHLH-384 24 SsabHLH-317 14 2,1558 0,2428 0,1126 16,58
OmybHLH-385 25 SsabHLH-189 9 0,1509 0,1031 0,6832 1,16
OmybHLH-385 25 SsabHLH-543 scaffold 0,2243 0,0837 0,3732 1,73
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OmybHLH-386 25 SsabHLH-186 9 0,0178 0,0205 1,1517 0,14
OmybHLH-387 25 SsabHLH-184 9 0,3259 0,145 0,4449 2,51
OmybHLH-388 25 SsabHLH-184 9 0,3259 0,145 0,4449 2,51
OmybHLH-389 25 SsabHLH-184 <) 0,3259 0,145 0,4449 2,51
OmybHLH-390 25 SsabHLH-184 9 0,3259 0,145 0,4449 2,51
OmybHLH-391 25 SsabHLH-01 1, 0,3702 0,0267 0,0721 2,85
OmybHLH-392 25 SsabHLH-171 9 0,075 0,017 0,2267 0,58
OmybHLH-392 25 SsabHLH-02 1 0,2311 0,0664 0,2873 1,78
OmybHLH-392 25 SsabHLH-335 14 2,8401 0,3097 0,1090 21,85
OmybHLH-393 25 SsabHLH-172 9 0,0489 0,0024 0,0491 0,38
OmybHLH-393 25 SsabHLH-173 9 0,0504 0,0025 0,049 0,39
OmybHLH-393 25 SsabHLH-174 9 0,0542 0,0026 0,0480 0,42
OmybHLH-393 25 SsabHLH-04 il 0,1652 0,0248 0,1501 1,27
OmybHLH-393 25 SsabHLH-175 9 0,056 0,0027 0,0482 0,43
OmybHLH-393 25 SsabHLH-05 1 0,177 0,0224 0,1266 1,36
OmybHLH-393 25 SsabHLH-06 ik 0,1915 0,0253 0,1321 1,47
OmybHLH-393 25 SsabHLH-03 1 0,1824 0,0268 0,1469 1,40
OmybHLH-393 25 SsabHLH-519 27 0,1986 0,028 0,1410 1,53
OmybHLH-393 25 SsabHLH-138 6 1,2929 0,0716 0,0554 9,95
OmybHLH-393 25 SsabHLH-135 1,2797 0,0742 0,0580 9,84
OmybHLH-393 25 SsabHLH-134 6 1,3678 0,0761 0,0556 10,52
OmybHLH-393 25 SsabHLH-133 6 1,2797 0,0742 0,0580 9,84
OmybHLH-393 25 SsabHLH-338 15 1,3617 0,0794 0,0583 10,47
OmybHLH-394 25 SsabHLH-173 9 0,0504 0,0025 0,049 0,39
OmybHLH-394 25 SsabHLH-172 9 0,0504 0,0025 0,0496 0,39
OmybHLH-394 25 SsabHLH-175 9 0,056 0,0027 0,0482 0,43
OmybHLH-394 25 SsabHLH-174 9 0,056 0,0027 0,0482 0,43
OmybHLH-394 25 SsabHLH-05 ik 0,177 0,0224 0,1266 1,36
OmybHLH-394 25 SsabHLH-04 1 0,177 0,0224 0,1266 1,36
OmybHLH-394 25 SsabHLH-06 il 0,2124 0,0361 0,1700 1,63
OmybHLH-394 25 SsabHLH-03 ik 0,191 0,0242 0,1234 1,51
OmybHLH-394 25 SsabHLH-519 27 0,2049 0,025 0,1220 1,58
OmybHLH-394 25 SsabHLH-138 6 1,3751 0,0692 0,0503 10,58
OmybHLH-394 25 SsabHLH-135 1,3651 0,072 0,0527 10,50
OmybHLH-394 25 SsabHLH-134 1,3751 0,0692 0,0503 10,58
OmybHLH-394 25 SsabHLH-133 6 1,3751 0,0692 0,0503 10,58
OmybHLH-394 25 SsabHLH-338 15 1,4564 0,0745 0,0512 11,20
OmybHLH-395 25 SsabHLH-173 9 0,0523 0,0025 0,0478 0,40
OmybHLH-395 25 SsabHLH-172 9 0,0467 0,0053 0,1135 0,36
OmybHLH-395 25 SsabHLH-175 9 0,0582 0,0028 0,0481 0,45
OmybHLH-395 25 SsabHLH-07 1 0,1843 0,023 0,1248 1,42
OmybHLH-395 25 SsabHLH-06 i 0,1666 0,0258 0,1549 1,28
OmybHLH-395 25 SsabHLH-05 1 0,1843 0,023 0,1248 1,42
OmybHLH-395 25 SsabHLH-04 1 0,1666 0,0258 0,1549 1,28
OmybHLH-395 25 SsabHLH-174 9 0,0519 0,0057 0,1098 0,40
OmybHLH-395 25 SsabHLH-519 27 0,2049 0,025 0,1220 1,58
OmybHLH-395 25 SsabHLH-08 1 0,2049 0,025 0,1220 1,58
OmybHLH-395 25 SsabHLH-03 i 0,1849 0,028 0,1514 1,42
OmybHLH-395 25 SsabHLH-138 6 1,4466 0,0719 0,0497 11,13
OmybHLH-395 25 SsabHLH-136 6 1,5252 0,0682 0,0447 11,73
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OmybHLH-395 25 SsabHLH-137 6 1,4466 0,0719 0,0497 11,13
OmybHLH-395 25 SsabHLH-135 6 1,4466 0,0719 0,0497 11,13
OmybHLH-395 25 SsabHLH-134 6 1,5253 0,0682 0,0447 11,73
OmybHLH-395 25 SsabHLH-133 6 1,4466 0,0719 0,0497 11,13
OmybHLH-395 25 SsabHLH-338 15 1,5304 0,0773 0,0505 11,77
OmybHLH-396 25 SsabHLH-174 9 0,0482 0 0,0000 0,37
OmybHLH-396 25 SsabHLH-172 9 0,0542 0,0026 0,0480 0,42
OmybHLH-396 25 SsabHLH-175 9 0,0498 0 0,0000 0,38
OmybHLH-396 25 SsabHLH-03 1 0,1788 0,0242 0,1353 1,38
OmybHLH-396 25 SsabHLH-173 9 0,056 0,0027 0,0482 0,43
OmybHLH-396 25 SsabHLH-08 1 0,1923 0,0216 0,1123 1,48
OmybHLH-396 25 SsabHLH-04 1 0,1824 0,0268 0,1469 1,40
OmybHLH-396 25 SsabHLH-519 27 0,1947 0,0253 0,1299 1,50
OmybHLH-396 25 SsabHLH-05 1 0,191 0,0242 0,1234 1,51
OmybHLH-396 25 SsabHLH-06 1 0,2123 0,0273 0,1286 1,63
OmybHLH-396 25 SsabHLH-07 1 0,1986 0,028 0,1410 1,53
OmybHLH-396 25 SsabHLH-138 6 1,2841 0,0716 0,0558 9,88
OmybHLH-396 25 SsabHLH-136 6 1,357 0,0761 0,051 10,44
OmybHLH-396 25 SsabHLH-137 6 1,2933 0,0688 0,0532 9,95
OmybHLH-396 25 SsabHLH-135 6 1,2706 0,0742 0,0584 9,77
OmybHLH-396 25 SsabHLH-134 6 1,3647 0,0733 0,0537 10,50
OmybHLH-396 25 SsabHLH-133 6 1,2706 0,0742 0,0584 9,77
OmybHLH-396 25 SsabHLH-338 15 1,3568 0,0766 0,0565 10,44
OmybHLH-397 25 SsabHLH-175 9 0,0498 0 0,0000 0,38
OmybHLH-397 25 SsabHLH-174 9 0,0498 0 0,0000 0,38
OmybHLH-397 25 SsabHLH-173 9 0,056 0,0027 0,0482 0,43
OmybHLH-397 25 SsabHLH-08 1 0,1923 0,0216 0,1123 1,48
OmybHLH-397 25 SsabHLH-03 1 0,1923 0,0216 0,1123 1,48
OmybHLH-397 25 SsabHLH-05 1 0,1961 0,0242 0,1234 1,51
OmybHLH-397 25 SsabHLH-519 27 0,201 0,0222 0,1104 1,55
OmybHLH-397 25 SsabHLH-04 1 0,1961 0,0242 0,1234 1,51
OmybHLH-397 25 SsabHLH-06 1 0,2365 0,0391 0,1653 1,82
OmybHLH-397 25 SsabHLH-07 1 0,2049 0,025 0,1220 1,58
OmybHLH-397 25 SsabHLH-138 6 1,364 0,0692 0,0507 10,49
OmybHLH-397 25 SsabHLH-136 6 1,364 0,0692 0,0507 10,49
OmybHLH-397 25 SsabHLH-137 6 1,364 0,0692 0,0507 10,49
OmybHLH-397 25 SsabHLH-135 6 1,364 0,0692 0,0507 10,49
OmybHLH-397 25 SsabHLH-134 6 1,364 0,0692 0,0507 10,49
OmybHLH-397 25 SsabHLH-133 6 1,364 0,0692 0,0507 10,49
OmybHLH-397 25 SsabHLH-338 15 1,4509 0,0716 0,0493 11,16
OmybHLH-398 25 SsabHLH-175 9 0,0518 0,0001 0,0019 0,40
OmybHLH-398 25 SsabHLH-174 9 0,0463 0,003 0,0648 0,36
OmybHLH-398 25 SsabHLH-173 9 0,0582 0,0028 0,0481 0,45
OmybHLH-398 25 SsabHLH-172 9 0,0519 0,0057 0,1098 0,40
OmybHLH-398 25 SsabHLH-519 27 0,201 0,0222 0,1104 1,55
OmybHLH-398 25 SsabHLH-08 1 0,201 0,0222 0,1104 1,55
OmybHLH-398 25 SsabHLH-03 1 0,1813 0,0252 0,1390 1,39
OmybHLH-398 25 SsabHLH-07 1 0,2049 0,025 0,1220 1,58
OmybHLH-398 25 SsabHLH-06 1 0,1849 0,028 0,1514 1,42
OmybHLH-398 25 SsabHLH-05 1 0,2049 0,025 0,1220 1,58
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OmybHLH-398 25 SsabHLH-04 1 0,1849 0,028 0,1514 1,42
OmybHLH-398 25 SsabHLH-138 6 1,4304 0,0719 0,0503 11,00
OmybHLH-398 25 SsabHLH-136 6 1,5076 0,0682 0,0452 11,60
OmybHLH-398 25 SsabHLH-137 6 1,4472 0,0689 0,0476 11,13
OmybHLH-398 25 SsabHLH-135 6 1,4303 0,0719 0,0503 11,00
OmybHLH-398 25 SsabHLH-134 6 1,5248 0,0653 0,0428 11,73
OmybHLH-398 25 SsabHLH-133 6 1,4303 0,0719 0,0503 11,00
OmybHLH-398 25 SsabHLH-338 15 1,5235 0,0744 0,0488 11,72
OmybHLH-399 26 SsabHLH-241 11 0,0652 0,0043 0,0660 0,50
OmybHLH-399 26 SsabHLH-239 11 0,0652 0,0043 0,0660 0,50
OmybHLH-399 26 SsabHLH-512 26 0,0829 0,0074 0,0893 0,64
OmybHLH-399 26 SsabHLH-233 10 1,1682 0,0715 0,0612 8,99
OmybHLH-399 26 SsabHLH-234 10 1,1578 0,0684 0,0591 8,91
OmybHLH-399 26 SsabHLH-231 10 1,1712 0,0735 0,0628 9,01
OmybHLH-399 26 SsabHLH-235 10 1,1712 0,0735 0,0628 9,01
OmybHLH-399 26 SsabHLH-232 10 1,161 0,0704 0,0606 8,93
OmybHLH-399 26 SsabHLH-361 16 1,1542 0,0645 0,0559 8,88
OmybHLH-399 26 SsabHLH-225 10 16,465 0,358 0,0217 126,65
OmybHLH-399 26 SsabHLH-227 10 21,0664 0,3517 0,0167 162,05
OmybHLH-399 26 SsabHLH-228 10 20,1928 0,3448 0,0171 15533
OmybHLH-399 26 SsabHLH-226 10 12,9263 0,3393 0,0262 99,43
OmybHLH-399 26 SsabHLH-229 10 14,2481 0,3099 0,0218 109,60
OmybHLH-399 26 SsabHLH-392 17 51,995 0,3753 0,0072 399,96
OmybHLH-399 26 SsabHLH-157 7 51,8514 0,3809 0,0073 398,86
OmybHLH-399 26 SsabHLH-159 7 51,6082 0,386 0,0075 396,99
OmybHLH-399 26 SsabHLH-390 17 51,325 0,3781 0,0074 394,81
OmybHLH-399 26 SsabHLH-397 17 51,4037 0,3651 0,0071 395,41
OmybHLH-399 26 SsabHLH-160 7 51,9819 0,3677 0,0071 399,86
OmybHLH-399 26 SsabHLH-394 17 44,6879 0,3829 0,0086 343,75
OmybHLH-399 26 SsabHLH-156 7 51,6748 0,3842 0,0074 397,50
OmybHLH-399 26 SsabHLH-230 10 15,5687 0,3191 0,0205 119,76
OmybHLH-399 26 SsabHLH-393 17 48,4129 0,387 0,0080 372,41
OmybHLH-399 26 SsabHLH-158 7 52,0105 0,39 0,0075 400,08
OmybHLH-399 26 SsabHLH-162 7 53,0667 0,3459 0,0065 408,21
OmybHLH-400 26 SsabHLH-239 11 0,0682 0,0044 0,0645 0,52
OmybHLH-400 26 SsabHLH-241 11 0,0682 0,0044 0,0645 0,52
OmybHLH-400 26 SsabHLH-512 26 0,0835 0,0067 0,0802 0,64
OmybHLH-400 26 SsabHLH-233 10 1,1866 0,0718 0,0605 9,13
OmybHLH-400 26 SsabHLH-234 10 1,2112 0,0801 0,0661 9,32
OmybHLH-400 26 SsabHLH-231 10 1,1903 0,0738 0,0620 9,16
OmybHLH-400 26 SsabHLH-235 10 1,1903 0,0738 0,0620 9,16
OmybHLH-400 26 SsabHLH-232 10 1,215 0,0821 0,0676 9,35
OmybHLH-400 26 SsabHLH-361 16 1,1937 0,075 0,0628 9,18
OmybHLH-400 26 SsabHLH-225 10 15,247 0,3518 0,0231 117,28
OmybHLH-400 26 SsabHLH-228 10 17,8355 0,3385 0,0190 137,20
OmybHLH-400 26 SsabHLH-226 10 12,9272 0,3393 0,0262 99,44
OmybHLH-400 26 SsabHLH-227 10 19,8733 0,3443 0,0173 152,87
OmybHLH-400 26 SsabHLH-229 10 14,2578 0,3099 0,0217 109,68
OmybHLH-400 26 SsabHLH-392 17 52,282 0,3693 0,0071 402,17
OmybHLH-400 26 SsabHLH-157 7 52,2418 0,3759 0,0072 401,86
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OmybHLH-400 26 SsabHLH-394 17 32,2253 0,3657 0,0113 247,89
OmybHLH-400 26 SsabHLH-159 7 52,0037 0,3809 0,0073 400,03
OmybHLH-400 26 SsabHLH-390 17 45,4711 03723 0,0082 349,78
OmybHLH-400 26 SsabHLH-397 17 49,3677 0,3589 0,0073 379,75
OmybHLH-400 26 SsabHLH-160 7 52,4052 0,3622 0,0069 403,12
OmybHLH-400 26 SsabHLH-156 7 52,0644 0,3789 0,0073 400,50
OmybHLH-400 26 SsabHLH-230 10 15,4981 0,3191 0,0206 119,22
OmybHLH-400 26 SsabHLH-162 7 53,0583 0,3459 0,0065 408,14
OmybHLH-400 26 SsabHLH-393 17 43,7587 0,3812 0,0087 336,61
OmybHLH-400 26 SsabHLH-158 7 52,4166 0,3848 0,0073 403,20
OmybHLH-400 26 SsabHLH-513 26 0,0562 0,0066 0,1174 0,43
OmybHLH-401 26 SsabHLH-514 26 0,0581 0,0067 0,1153 0,45
OmybHLH-401 26 SsabHLH-242 11 0,0727 0,0307 0,4223 0,56
OmybHLH-401 26 SsabHLH-243 11 0,0615 0,0193 03138 0,47
OmybHLH-401 26 SsabHLH-244 11 0,0614 0,0199 0,3241 0,47
OmybHLH-401 26 SsabHLH-515 26 0,1123 0,0371 0,3304 0,86
OmybHLH-401 26 SsabHLH-245 11 0,0642 0,0203 0,3162 0,49
OmybHLH-401 26 SsabHLH-310 13 9,0733 0,3635 0,0401 69,79
OmybHLH-401 26 SsabHLH-307 13 9,0831 0,3635 0,0400 69,87
OmybHLH-401 26 SsabHLH-308 13 9,002 0,3632 0,0403 69,25
OmybHLH-401 26 SsabHLH-311 13 10,3338 0,3601 0,0348 79,49
OmybHLH-401 26 SsabHLH-309 13 10,3189 0,3601 0,0349 79,38
OmybHLH-402 26 SsabHLH-513 26 0,0562 0,0066 0,1174 0,43
OmybHLH-402 26 SsabHLH-514 26 0,0581 0,0067 0,1153 0,45
OmybHLH-402 26 SsabHLH-242 11 0,0727 0,0307 0,4223 0,56
OmybHLH-402 26 SsabHLH-243 11 0,0615 0,0193 0,3138 0,47
OmybHLH-402 26 SsabHLH-244 11 0,0614 0,0199 0,3241 0,47
OmybHLH-402 26 SsabHLH-515 26 0,1123 0,0371 0,3304 0,86
OmybHLH-402 26 SsabHLH-245 11 0,0642 0,0203 0,3162 0,49
OmybHLH-402 26 SsabHLH-310 13 9,0795 0,3635 0,0400 69,84
OmybHLH-402 26 SsabHLH-307 13 9,0826 0,3635 0,0400 69,87
OmybHLH-402 26 SsabHLH-308 13 8,9919 0,3632 0,0404 69,17
OmybHLH-402 26 SsabHLH-311 13 10,3237 0,3601 0,0349 79,41
OmybHLH-402 26 SsabHLH-309 13 10,3356 0,3601 0,0348 79,50
OmybHLH-403 26 SsabHLH-513 26 0,0562 0,0066 0,1174 0,43
OmybHLH-403 26 SsabHLH-514 26 0,0581 0,0067 0,1153 0,45
OmybHLH-403 26 SsabHLH-242 11 0,0727 0,0307 0,4223 0,56
OmybHLH-403 26 SsabHLH-243 11 0,0615 0,0193 03138 0,47
OmybHLH-403 26 SsabHLH-244 11 0,0614 0,0199 0,3241 0,47
OmybHLH-403 26 SsabHLH-515 26 0,1123 0,0371 0,3304 0,86
OmybHLH-403 26 SsabHLH-245 11 0,0642 0,0203 03162 0,49
OmybHLH-403 26 SsabHLH-310 13 9,0872 0,3635 0,0400 69,90
OmybHLH-403 26 SsabHLH-307 13 9,0879 0,3635 0,0400 69,91
OmybHLH-403 26 SsabHLH-308 13 8,9949 0,3632 0,0404 69,19
OmybHLH-403 26 SsabHLH-311 13 10,3585 0,3601 0,0348 79,68
OmybHLH-403 26 SsabHLH-309 13 10,3314 0,3601 0,0349 79,47
OmybHLH-404 26 SsabHLH-513 26 0,0562 0,0066 0,1174 0,43
OmybHLH-404 26 SsabHLH-514 26 0,0581 0,0067 0,1153 0,45
OmybHLH-404 26 SsabHLH-242 11 0,0727 0,0307 0,4223 0,56
OmybHLH-404 26 SsabHLH-243 11 0,0615 0,0193 03138 0,47
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OmybHLH-404 26 SsabHLH-244 11 0,0614 0,0199 0,3241 0,47
OmybHLH-404 26 SsabHLH-515 26 0,1123 0,0371 0,3304 0,86
OmybHLH-404 26 SsabHLH-245 11 0,0642 0,0203 0,3162 0,49
OmybHLH-404 26 SsabHLH-310 13 9,0719 0,3635 0,0401 69,78
OmybHLH-404 26 SsabHLH-307 13 9,0752 0,3635 0,0401 69,81
OmybHLH-404 26 SsabHLH-308 13 8,9986 0,3632 0,0404 69,22
OmybHLH-404 26 SsabHLH-310 13 10,3392 0,3601 0,0348 79,53
OmybHLH-404 26 SsabHLH-309 13 10,3606 0,3601 0,0348 79,70
OmybHLH-405 26 SsabHLH-513 26 0,0562 0,0066 0,1174 0,43
OmybHLH-405 26 SsabHLH-514 26 0,0581 0,0068 0,1170 0,45
OmybHLH-405 26 SsabHLH-242 11 0,0726 0,0308 0,4242 0,56
OmybHLH-405 26 SsabHLH-243 11 0,0614 0,0194 0,3160 0,47
OmybHLH-405 26 SsabHLH-244 1 0,0614 0,02 0,3257 0,47
OmybHLH-405 26 SsabHLH-515 26 0,1122 0,0372 0,3316 0,86
OmybHLH-405 26 SsabHLH-245 11 0,0641 0,0203 0,3167 0,49
OmybHLH-405 26 SsabHLH-309 13 9,4933 0,3603 0,0380 73,03
OmybHLH-405 26 SsabHLH-310 13 8 0,3627 0,0441 63,31
OmybHLH-405 26 SsabHLH-311 13 9,4933 0,3603 0,0380 73,03
OmybHLH-405 26 SsabHLH-307 13 8,2343 0,3627 0,0440 63,34
OmybHLH-405 26 SsabHLH-308 13 8,168 0,3625 0,0444 62,83
OmybHLH-406 26 SsabHLH-514 26 0,0581 0,0067 0,1153 0,45
OmybHLH-406 26 SsabHLH-513 26 0,0581 0,0067 0,1153 0,45
OmybHLH-406 26 SsabHLH-243 1 0,0615 0,0193 0,3138 0,47
OmybHLH-406 26 SsabHLH-242 11 0,0758 0,0313 0,4129 0,58
OmybHLH-406 26 SsabHLH-245 11 0,0642 0,0203 0,3162 0,49
OmybHLH-406 26 SsabHLH-244 11 0,0642 0,0203 0,3162 0,49
OmybHLH-406 26 SsabHLH-515 26 0,1173 0,0378 0,3223 0,90
OmybHLH-406 26 SsabHLH-310 13 9,0356 0,3623 0,0401 69,50
OmybHLH-406 26 SsabHLH-307 13 9,0381 0,3623 0,0401 69,52
OmybHLH-406 26 SsabHLH-308 13 8,9624 0,362 0,0404 68,94
OmybHLH-406 26 SsabHLH-311 13 10,2192 0,359 0,0351 78,61
OmybHLH-406 26 SsabHLH-309 13 10,208 0,359 0,0352 78,52
OmybHLH-407 26 SsabHLH-513 26 0,0562 0,0066 0,1174 0,43
OmybHLH-407 26 SsabHLH-514 26 0,0581 0,0067 0,1153 0,45
OmybHLH-407 26 SsabHLH-244 11 0,0614 0,0199 0,3241 0,47
OmybHLH-407 26 SsabHLH-515 26 0,1123 0,0371 0,3304 0,86
OmybHLH-407 26 SsabHLH-242 11 0,0755 0,0321 0,4252 0,58
OmybHLH-407 26 SsabHLH-245 11 0,0642 0,0203 0,3162 0,49
OmybHLH-407 26 SsabHLH-243 11 0,0642 0,0203 0,3162 0,49
OmybHLH-407 26 SsabHLH-308 13 9,603 0,3709 0,0386 73,87
OmybHLH-407 26 SsabHLH-307 13 9,602 0,3709 0,0386 73,86
OmybHLH-407 26 SsabHLH-310 13 8,9952 0,3632 0,0404 69,19
OmybHLH-407 26 SsabHLH-309 13 11,7673 0,3673 0,0312 90,52
OmybHLH-407 26 SsabHLH-311 13 10,1781 0,3598 0,0354 78,29
OmybHLH-408 26 SsabHLH-513 26 0,0562 0,0066 0,1174 0,43
OmybHLH-408 26 SsabHLH-514 26 0,0581 0,0067 0,1153 0,45
OmybHLH-408 26 SsabHLH-242 11 0,0727 0,0307 0,4223 0,56
OmybHLH-408 26 SsabHLH-243 11 0,0615 0,0193 0,3138 0,47
OmybHLH-408 26 SsabHLH-244 11 0,0614 0,0199 0,3241 0,47
OmybHLH-408 26 SsabHLH-515 26 0,1123 0,0371 0,3304 0,86
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OmybHLH-408 26 SsabHLH-245 11 0,0642 0,0203 0,3162 0,49
OmybHLH-408 26 SsabHLH-310 13 16,0957 0,3736 0,0232 123,81
OmybHLH-408 26 SsabHLH-307 13 16,2226 0,3736 0,0230 124,79
OmybHLH-408 26 SsabHLH-308 13 15,1425 0,3734 0,0247 116,48
OmybHLH-408 26 SsabHLH-311 13 38,6104 0,3693 0,0096 297,00
OmybHLH-408 26 SsabHLH-309 13 37,3037 0,3693 0,0099 286,95
OmybHLH-409 26 SsabHLH-514 26 0,0581 0,0067 0,1153 0,45
OmybHLH-409 26 SsabHLH-513 26 0,0581 0,0067 0,1153 0,45
OmybHLH-409 26 SsabHLH-245 11 0,0642 0,0203 0,3162 0,49
OmybHLH-409 26 SsabHLH-244 11 0,0642 0,0203 0,3162 0,49
OmybHLH-409 26 SsabHLH-243 11 0,0642 0,0203 0,3162 0,49
OmybHLH-409 26 SsabHLH-515 26 0,1173 0,0378 0,3223 0,90
OmybHLH-409 26 SsabHLH-242 11 0,0788 0,0327 0,4150 0,61
OmybHLH-409 26 SsabHLH-308 13 9,5509 0,3698 0,0387 73,47
OmybHLH-409 26 SsabHLH-310 13 8,9518 0,362 0,0404 68,86
OmybHLH-409 26 SsabHLH-307 13 9,5516 0,3698 0,0387 73,47
OmybHLH-409 26 SsabHLH-311 13 10,0839 0,3587 0,0356 71,57
OmybHLH-409 26 SsabHLH-309 13 11,3839 0,3663 0,0322 87,57
OmybHLH-410 26 SsabHLH-248 11 0,2904 0,1378 0,4745 2,23
OmybHLH-410 26 SsabHLH-247 11 0,228 0,149 0,6535 1,75
OmybHLH-410 26 SsabHLH-249 11 0,3091 0,146 0,4723 2,38
OmybHLH-410 26 SsabHLH-516 26 0,4173 0,2544 0,6096 3,21
OmybHLH-410 26 SsabHLH-108 5 2,3211 0,3628 0,1563 17,85
OmybHLH-410 26 SsabHLH-107 5 2,3211 0,3628 0,1563 17,85
OmybHLH-410 26 SsabHLH-105 5 2,3211 0,3628 0,1563 17,85
OmybHLH-410 26 SsabHLH-106 5 2 0,3628 0,1563 17,85
OmybHLH-410 26 SsabHLH-151 7 2,9549 0,4079 0,1380 22,73
OmybHLH-410 26 SsabHLH-152 7 2,6376 0,4627 0,1754 20,29
OmybHLH-411 27 SsabHLH-439 20 0,0462 0,0044 0,0952 0,36
OmybHLH-411 27 SsabHLH-442 20 0,0467 0,0045 0,0964 0,36
OmybHLH-411 27 SsabHLH-435 20 0,0462 0,0044 0,0952 0,36
OmybHLH-411 27 SsabHLH-443 20 0,048 0,0046 0,0958 0,37
OmybHLH-411 27 SsabHLH-436 20 0,0467 0,0045 0,0964 0,36
OmybHLH-411 27 SsabHLH-191 9 0,0841 0,0163 0,1938 0,65
OmybHLH-411 27 SsabHLH-445 20 0,0486 0,0047 0,097 0,37
OmybHLH-411 27 SsabHLH-192 9 0,081 0,0167 0,2062 0,62
OmybHLH-411 27 SsabHLH-446 20 0,0498 0,0048 0,0964 0,38
OmybHLH-411 27 SsabHLH-193 9 0,0866 0,0154 0,1778 0,67
OmybHLH-411 27 SsabHLH-437 20 0,0741 0,0294 0,3968 0,57
OmybHLH-411 27 SsabHLH-194 9 0,0834 0,0157 0,1882 0,64
OmybHLH-411 27 SsabHLH-438 20 0,0749 0,0301 0,4019 0,58
OmybHLH-411 27 SsabHLH-65 4 1,8694 0,1452 0,0777 14,38
OmybHLH-411 27 SsabHLH-68 4 1,8659 0,1423 0,0763 14,35
OmybHLH-411 27 SsabHLH-56 4 1,8139 0,1458 0,0804 13,95
OmybHLH-411 27 SsabHLH-63 4 1,811 0,1429 0,0789 13,93
OmybHLH-411 27 SsabHLH-73 4 1,6373 0,1532 0,0936 12,59
OmybHLH-411 27 SsabHLH-70 4 2,0786 0,1485 0,0714 15,99
OmybHLH-411 27 SsabHLH-72 4 2,0844 0,1456 0,0699 16,03
OmybHLH-411 27 SsabHLH-64 4 2,0154 0,1492 0,0740 15,50
OmybHLH-411 27 SsabHLH-79 4 1,8827 0,1638 0,0870 14,48
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OmybHLH-411 27 SsabHLH-80 4 1,8421 0,1647 0,0894 14,17
OmybHLH-411 27 SsabHLH-76 4 1,8893 0,19 0,1006 14,53
OmybHLH-411 27 SsabHLH-74 4 2,3947 0,2319 0,0968 18,42
OmybHLH-411 27 SsabHLH-81 4 1,981 0,1563 0,0789 15,24
OmybHLH-411 27 SsabHLH-78 4 2,0328 0,1813 0,0892 15,64
OmybHLH-411 27 SsabHLH-75 4 2,1041 0,2472 0,1175 16,19
OmybHLH-411 27 SsabHLH-77 4 2,603 0,2542 0,0977 20,02
OmybHLH-412 27 SsabHLH-439 20 0,0462 0,0044 0,0952 0,36
OmybHLH-412 27 SsabHLH-442 20 0,0467 0,0045 0,0964 0,36
OmybHLH-412 27 SsabHLH-435 20 0,0462 0,0044 0,0952 0,36
OmybHLH-412 27 SsabHLH-443 20 0,048 0,0046 0,0958 0,37
OmybHLH-412 27 SsabHLH-436 20 0,0467 0,0045 0,0964 0,36
OmybHLH-412 27 SsabHLH-191 9 0,0841 0,0163 0,1938 0,65
OmybHLH-412 27 SsabHLH-445 20 0,0486 0,0047 0,0967 0,37
OmybHLH-412 27 SsabHLH-192 9 0,081 0,0167 0,2062 0,62
OmybHLH-412 27 SsabHLH-446 20 0,0498 0,0048 0,0964 0,38
OmybHLH-412 27 SsabHLH-193 9 0,0866 0,0154 0,1778 0,67
OmybHLH-412 27 SsabHLH-437 20 0,0741 0,0294 0,3968 0,57
OmybHLH-412 27 SsabHLH-194 9 0,0834 0,0157 0,1882 0,64
OmybHLH-412 27 SsabHLH-438 20 0,0749 0,0301 0,4019 0,58
OmybHLH-412 27 SsabHLH-65 4 1,8694 0,1452 0,0777 14,38
OmybHLH-412 27 SsabHLH-68 4 1,8659 0,1423 0,0763 14,35
OmybHLH-412 27 SsabHLH-56 4 1,8139 0,1458 0,0804 13,95
OmybHLH-412 27 SsabHLH-63 4 1,811 0,1429 0,0789 13,93
OmybHLH-412 27 SsabHLH-73 4 1,6373 0,1532 0,0936 12,59
OmybHLH-412 27 SsabHLH-70 4 2,0786 0,1485 0,0714 15,99
OmybHLH-412 27 SsabHLH-72 4 2,0845 0,1456 0,0698 16,03
OmybHLH-412 27 SsabHLH-64 4 2,0154 0,1492 0,0740 15,50
OmybHLH-412 27 SsabHLH-79 4 1,8826 0,1638 0,0870 14,48
OmybHLH-412 27 SsabHLH-80 4 1,8421 0,1647 0,0894 14,17
OmybHLH-412 27 SsabHLH-76 4 1,8893 0,19 0,1006 14,53
OmybHLH-412 27 SsabHLH-74 4 2,3948 0,2319 0,0968 18,42
OmybHLH-412 27 SsabHLH-81 4 1,981 0,1563 0,0789 15,24
OmybHLH-412 27 SsabHLH-78 4 2,0328 0,1813 0,0892 15,64
OmybHLH-412 27 SsabHLH-75 4 2,1041 0,2472 0,1175 16,19
OmybHLH-412 27 SsabHLH-77 4 2,603 0,2542 0,0977 20,02
OmybHLH-413 27 SsabHLH-442 20 0,0467 0,0045 0,0964 0,36
OmybHLH-413 27 SsabHLH-439 20 0,0467 0,0045 0,0964 0,36
OmybHLH-413 27 SsabHLH-436 20 0,0467 0,0045 0,0964 0,36
OmybHLH-413 27 SsabHLH-435 20 0,0467 0,0045 0,0964 0,36
OmybHLH-413 27 SsabHLH-445 20 0,0486 0,0047 0,0967 0,37
OmybHLH-413 27 SsabHLH-192 9 0,081 0,0167 0,2062 0,62
OmybHLH-413 27 SsabHLH-443 20 0,0486 0,0047 0,0967 0,37
OmybHLH-413 27 SsabHLH-191 9 0,081 0,0167 0,2062 0,62
Omy